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OZET

TRABZON ILI FOSA FINDIK POPULASYONUNDA (Corylus avellana L.) KLON
SELEKSIYONU ve GENETIK CESITLILIGIN BELIRLENMESI

Bilgen, Yusuf
Doktora, Meyve Yetistiriciligi ve Islah1 Bilim Dali
Tez Danismani: Prof. Dr. Yasar AKCA
Ocak 2023, xvi + 229 sayfa

Bu ¢alisma, 2019-2022 yillarinda, Fosa ve Yomra findik popiilasyonlarinda genetik
varyasyonu belirlemek ve tstiin 6zellikli klon adaylar1 segmek amaciyla yiirtitilmistiir.
Aragtirmanin baglangicinda populasyonlar icerisinde Fosa c¢esidinde 117, Yomra
cesidinde ise 130 klon adayir incelenmistir. Calismada Fosa c¢esidinden 50, Yomra
cesidinden 41 klon aday: belirlenmistir. Ug yillik ortalamalara gore Fosa ¢esidinden 8,
Yomra ¢esidinden 10 klon adayr iimitvar olarak segilmistir. Umitvar Fosa klon
adaylarinin ortalama bitki govde kesit alanina diisen verimi 29.83 g/cm? (610R62)-60.36
g/lcm? (61YAL7), randiman1 %46.49 (61Y A59)-%50.25 (61AI135), meyve agirligr 2.08 g
(61YA59)-2.54 g (610R31), kabuk kalinligi 1.14 mm (61YA21)-1.26 mm (610R31,
61AI135), i¢c agirligi 1.00 g (61YA59)-1.32 g (61AI35), saglam i¢ orani %89.67
(610R07)-%95.67 (61YA21) arasindadir. Yomra klon adaylarin ortalama govde kesit
alanma diisen verimi 20.53 g/cm? (61AN41)-52.99 g/cm? (61AI129), randiman1 %46.48
(610R32)-%49.42 (61AI129), meyve agirligi 2.00 g (61AN30)-2.77 g (61AN41), kabuk
kalinligr 1.05 mm (610R42)-1.34 mm (61AN41), i¢ agirlign 1.00 g (61AN30)-1.38 ¢
(61AN41), saglam i¢ oran1 %89.00 (61AN24)-%97.33 (61AN41) arasinda bulunmustur.
Tirkiye’de Fosa ¢esidinin sinonimi “Yomra” ve “Boyhane” olarak belirtilmektedir.
Trabzon’da findik {ireticileri meyve ozellikleri benzer olan findik bireylerini Fosa,
Yomra, Boyhane olarak adlandirmaktadir. Yomra ¢esidinin morfolojik, fenolojik ve
pomolojik oOzellikleri belirlenmediginden tanimlanmasi yapilmamis ve Tiirk findik
cesitleri icerisinde kayith degildir. Arastirmamizda Fosa ve Yomra popiilasyonlarinda,
popiilasyon i¢i ve popiilasyonlar aras1 genetik farkliliklar belirlenmistir. Bulgularimiza
gore Yomra findik popiilasyonu igindeki varyasyonun Fosa findik popiilasyonuna gore
daha zengin oldugu tespit edilmistir. SSR molekiiler karakterizasyona gore, 6n segcimde
belirlenen Fosa klon adaylarinda genetik benzerlik orani1 0.261-0.923, Yomra klonlarinda
genetik benzerlik orani 0.148-0.938 arasinda belirlenmistir. Fosa klon adaylarinda en
uzak yakinlik genetik benzerlik orani (0.261) 61 YAS5?2 ile 61AI20 klon adaylar1 arasinda,
en yakin yakinlik genetik benzerlik orani ise (0.923), 610R29, 61Al44, 61Al61,
61AN20, 61AN44, 61AN60, 61ANG2, 61AN63, 610R21, 610R25, 610R27 klon
adaylar1 arasinda saptanmistir. Yomra klon adaylarinda en uzak yakinlik genetik
benzerlik oram (0.148) 61YA60 ile 61AI34 klon adaylar1 arasinda, en yakin yakinlik
genetik benzerlik orani ise (0.938) 61AI37 ile 61 AISS klonlar1 arasinda tespit edilmistir.

Anahtar Kelimeler: Corylus avellana L., Seleksiyon, Molekiler Karakterizasyon, Fosa,
Yomra



ABSTRACT

CLONAL SELECTION AND DETERMINATION OF GENETIC DIVERSITY IN
TRABZON PROVINCE FOSA HAZELNUT POPULATION (Corylus avellana L.)

Bilgen, Yusuf
Doctoral, Fruit Growing and Breeding
Advisor: Prof. Dr. Yasar AKCA
January 2023, xvi + 229 pages

This study was carried out in 2019-2022 to determine genetic variation and select superior
clonal candidates in Fosa and Yomra hazelnut populations. At the beginning of the study,
117 clone candidates in Fosa cultivar and 130 clone candidates in Yomra cultivar were
examined among the populations. In the study, 50 clone candidates from Fosa cv. and 41
from Yomra cv. were determined. Examining the three-year average results, 8 clone
candidates from Fosa cv and 10 clone candidates from Yomra cv were selected as
promising.

In Fosa clone candidates were determined from 29.83 (610R62) g/cm?-60.36 g/cm?
(61YA1L7) for yield efficiency, were changed from 2.08 g (61YA59)-2.54 g (610R31)-
for nut weight, 1.00 g (61YA59)-1.32 g (61AI135) for kernel weight, 46.49% (61YA59)-
50.25% (61AI35) for kernel ratio, 1.14 mm (61YA21)-1.26 mm (610R31, 61AI35) for
shell thickness, %89.67 (610R07)-%95.67 (61YA21) for good kernel.

In Yomra clone candidates were determined from 20.53 g/cm? (61AN41)-52.99 g/cm?
(61AI129) for yield efficiency, were changed from 2.00 g (61AN30)-2.77 g (61AN41) for
nut weight, 1.00 g (61AN30)-1.38 g (61AN41) for kernel weight, 46.48% (610R32)-
49.42% (61A129) for kernel ratio, 1.05 mm (610R42)-1.34 mm (61AN41) mm for shell
thickness, %89.00 (61AN24)-%97.33 (61AN41) for good kernel. In Turkey, the
synonymous of Fosa cultivar is called Yomra and Boyhane. Hazelnut producers in
Trabzon called hazelnut individuals with similar nut characteristics as Fosa, Yomra,
Boyhane. Since the morphological, phenological and pomological characteristics of the
Yomra cultivar have not been determined, its identification has not been made and it is
not registered among Turkish hazelnut cultivars. In our study, genetic differences were
determined within and between populations in Fosa and Yomra populations. According
to our findings, it was determined that the variation within the Yomra hazelnut population
was richer than the Fosa hazelnut population. According to the results of SSR molecular
characterization, genetic similarity was determined from 0.261 to 0.923 in selected Fosa
clone candidates, 0.148 to 0.938 in selected Yomra clone candidates. Among the Fosa
clone candidates, genetically most distance are (0.261) 61YA52 and 61AI20; and the
most relationship are (0.923), 610R29, 61Al144, 61A161, 61AN20, 61AN44, 61ANGO,
61AN62, 61AN63, 610R21, 610R25, 610R27. Among the Yomra clone candidates,
genetically most distance are (0.148) 61YA60 and 61AI34 and the most relationship are
(0.938) 61AI37 and 61AI55.

Keywords: Corylus avellana L., Selection, Molecular Characterization, Fosa, Yomra
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1. GIRIS

Findik; sistematikte Fagales takiminin Betulaceae familyasinin, Coryleae alt
familyasinin, Corylus cinsine dahil olup kuzey yarimkiirenin iliman bolgelerinde yogun
bir sekilde yetistirilmektedir. Kis aylarinda yapraklarin1 doken, ¢ali ve aga¢ formunda
gelisme gosteren, yayvan, yari dik habitusa sahip, riizgar ile tozlanan, ¢igeklenme tipi
olarak dikogami 6zelligi gosteren ve kromozom sayisi 2n=22 olan bir tiirdiir (Lagerstedt,

1975; Thompson ve ark., 1996; Erdogan ve Mehlenbacher 2000; Molnar, 2011).

Taksonomistlere gore Corylus cinsi igerisindeki tiir sayis1 9-25 arasindadir. Erdogan ve
Mehlenbacher (2000), Corylus cinsi igerisinde 12 tiiriin bulundugunu ve Avellana,
Cornuta, Colurna olmak tizere 3 gruba ayrildigini bildirmislerdir. Molnar (2011)’1n DNA
belirtegleri ile yardimiyla morfolojik gozlem ve melezleme ¢alismalarinin sonuglarina
gore ise 13 tlr ve 4 alt gruba ayrilmaktadir. Corylus cinsi igerisinde bulunan tiir sayisinin
tam olarak belirlenmesinin nedeni tiirlerin aralarinda agik tozlanabilmesi, morfolojik
olarak benzer olmasi ve genis alanda yayilim gdstermesindendir (Lagerstedt, 1975;
Thompson ve ark., 1996; Erdogan ve Mehlenbacher 2000; Molnar, 2011). Avrupa ve
Anadolu’da 2 (C. avellana, C. colurna), Kuzey Amerika’da 3 (C. americana Marshall,
C. cornuta Marshall, C. californica Marshall) ve Himalayalar’da 1 ( C. jaquemontii
Decaisne) olmak (izere toplam 6 tiir yaygin olarak bulunmaktadir. Corylus cinsi igerisinde
bulunan diger 7 tiir (C. chinensis Franchet, C. fargesii (Franch.) C.K. Schneid., C. ferox
Wallich, C. heterophylla Fisher, C. kweichowensii Hu, C. yunnanensis A. Camus, C.
Sieboldiana Blume) Asya’nin dogu bolgelerinde endemik olarak bulunmaktadir. 13 turiin
8’1 ¢ali formunda gelisen, dip siirglinii verme egiliminde, 5’i ise aga¢ formunda gelisip

dip siirgiinii olusturmamaktadir (Molnar, 2011; Botta ve ark., 2019).

Corylus ismi, findik meyvesini istten saran bir yapiin (zuruf) olmasi nedeniyle
Ingilizce’de ‘helmet’ yani koruyucu kelimesine karsilik gelen Yunanca’da ise ‘corys’
olarak bilinen kelimeden tiiretilmistir. Pliny’ye gore kiiltiir findiklar1 (Corylus avellana
L.) ilk defa giiniimiizde Ortadogu’da bulunan Sam Vadisinden Karadeniz kiyilarina daha
sonra Yunanistan’a gotiiriilmiistiir. Buradan Italya’nin Campania Bolgesi’nde Veziin
yanardagi eteklerinde bulunan giinimizde Avellino sehri olarak bilinen Abella yoresine

yayilmig ve Corylus avellana L. ismini buradan almistir (Botta ve ark., 2019).



Ekonomik olarak findik yetistiriciligi, yazlari serin ve yagmurlu kiglar1 mutedil olan
bliyiik su havzalariin bulundugu Karadeniz Havzasi (Tiirkiye, Glircistan, Azerbaycan,
Iran, Bulgaristan, Slovenya), Akdeniz Havzas1 (italya, Ispanya, Fransa) ile Pasifik
Okyanusu kiyisinda (ABD, Sili) iliman iklime sahip bolgelerde C. avellana L. tiirtine ait
cesitler ile yogunlagmistir. Fakat Cin’de C. heterophylla ile C. avellana L.
hibritlenmesinden elde edilen ¢esitler ile yetistiricilik yapilmaktadir (Thompson ve ark.,

1996; Molnar, 2011; Botta ve ark., 2019; Mehlenbacher ve Molnar, 2022).

Diinya’da 2020 yil1 itibariyle 1 015 216 ha alanda ortalama (2016-2020) 960 000 ton
findik tiretimi gergeklestirilmektedir (Cizelge 1.1). Tirkiye, yaklasik 735 000 hektar
alanda ortalama (2016-2020) 610 000 ton findik {iretimi ile diinya findik {iretiminin
%63 nii karsilamaktadir. Diger 6nemli findik iireticisi iilkeler ise italya 124 128 ton
(%12), Azerbaycan 47 025 ton (%4), ABD 44 815 ton (%4), Sili 25 063 ton (%2) ve
Gurcistan 24 290 ton (%2) ile Glkemizi takip etmektedir (Cizelge 1.2) (Anonim, 2022a).

Tiirkiye findik tiretimi 84 kg/da iken eski iiretim bolgeleri olarak bilinen I. Standart
Bolge’de yer alan Ordu, Giresun ve Trabzon illerinde dekara verim 64 kg/da kadar
diismektedir (Anonim, 2022b). Ulkemiz, findik iiretim alan1 ve iiretim miktar bakimindan
diinyada lider olmasina ragmen diger 6nemli iiretici iilkeler ile verim degerlerimiz
karsilastirildigr zaman en son siralarda yer almaktadir (ABD 238 kg/da, Cin 200 kg/da,
Giircistan 180 kg/da, Italya 164 kg/da) (Anonim, 2022a).

Cizelge 1.1. Ulkelere ve yillara gore diinya findik iiretim alan1 (ha)

Ulkeler 2016 2017 2018 2019 2020 %r/f;
Tirkiye 705 445 706 667 728 381 734 409 734538 72.35
italya 69 285 73772 78 590 79 350 80 280 7.91
Azerbaycan 31814 35782 39 021 43381 44502 4.38
sili 13109 13110 13104 24 437 24 430 2.41
ran 24029 23 952 24731 24 237 24 307 2.39
ABD 14973 16 190 17 810 20 230 24 290 2.39
Giircistan 16195 11794 9 450 13357 18 221 1.79
ispanya 13137 12806 13510 13020 13070 1.29
Cin 11937 12082 12143 12 054 12 093 1.19
Diinya 931110 938 988 972623 1000 818 1015216 100.00




Cizelge 1.2. Ulkelere ve yillara gore diinya findik iiretim miktari (ton)

Ulkeler 2016 2017 2018 2019 2020 Ortalama %r/j‘)”
Turkiye 420000 | 675000 | 515000 | 776046 | 665000 610 209 63.36
italya 120572 | 131281 | 132700 | 98530 | 140560 124729 12.95
Azerbaycan 34271 | 45530 | 52067 | 53793 | 49465 47 025 4.88
ABD 39016 | 29030 | 46270 | 44452 | 64410 44816 4.65
sili 14250 | 16800 | 20330 | 40000 | 33939 25 064 2.60
Gircistan 29500 | 21400 | 17000 | 24000 | 32700 24920 2.59
Cin 23907 | 24210 | 24406 | 24174 | 24263 24192 2.51
ran 14756 | 12790 | 13688 | 13745 | 13407 13677 142
ispanya 9510 10 487 8030 | 12370 54 50 9169 0.95
Diinya 743399 | 1001319 | 873344 |1125049| 1072308 | 963084 100.00

Tiirkiye Istatistik Kurumu (TUIK) verilerine gore, Tiirkiye’de yogun olarak Karadeniz
Bolgesi’nde yetistirilen findik; basta Ordu, Giresun, Samsun, Trabzon, Sakarya ve Diizce
olmak tizere 41 ilde yaklasik 740 000 ha alanda ortalama (2016-2021) 620 000 ton

uretilmektedir (Cizelge 1.3, Cizelge 1.4) (Anonim, 2022b).

Cizelge 1.3. Tiirkiye findik tiretim alani (ha)

il 2016 2017 2018 2019 2020 2021 %r/oa;
Ordu 227 092 227 092 227 107 227 311 227 218 227 225 30.75
Giresun 117 087 117 102 117 190 117 778 117 801 117 639 15.92
Samsun 93 608 93618 114 524 116 438 116 573 116 803 15.81
Sakarya 72 797 730 83 73 442 743 48 75099 79 455 10.75
Trabzon 65 552 65 552 65 507 65535 65 597 65 222 8.83
Dizce 62 685 63 144 63 164 63 165 63 220 63 203 8.55
Zonguldak 23618 23834 23994 257 69 25905 26 463 3.58
Kocaeli 7981 7980 7980 8179 8 250 8 279 1.12
TOPLAM 705 445 706 667 728 380 734 408 734 537 738 920 100.00
Cizelge 1.4. Tiirkiye findik tiretim miktar1 (ton)

. Oran
11 2016 2017 2018 2019 2020 2021 Ortalama %)
Ordu 93 030 213572 180 397 217 226 197 230 167 397 178 142 28.62
Samsun 67 855 96 240 66 363 137 841 123 555 116 795 101 442 16.30
Sakarya 77 279 88 840 78 300 102 123 91 397 96 173 89019 14.30
Giresun 37591 93 339 46 395 84 766 84 167 83 488 71624 1151
Dizce 54 493 74 350 52 686 85 688 57 330 75 688 66 706 10.72
Trabzon 28 978 41 594 34271 53 946 40 315 44 041 40 524 6.51
Zonguldak 28 428 30932 18 533 45 025 23113 53033 33177 5.33
Kocaeli 7033 11898 12 509 13 395 14113 12 230 11 863 1.91
Toplam 420 000 675 000 515 000 776 046 665 000 684 000 622 508 100.00




Eski tiretim bolgesi igerisinde yer alan Trabzon’da 2021 yili itibariyle 65 222 ha alanda
(2016-2021) ortalama 40 000 ton findik iiretimi ger¢eklesmektedir. Calismanin
yiiriitildiigi ilgelerden Ortahisar 9 500 ha, Arsin 7 927 ha, Yomra 6 690 ha ve Arakli 6
430 ha olmak tizere toplam 30 532 ha alan ile Trabzon ilinin toplam findik {iretim alaninin
%46.90 ’n1 olusturmaktadir. Yaygin olarak yetistiriciligi yapilan Fosa findik ¢esidi 11 800
ha, Yomra ¢esidi ise 16 300 ha tiretim alanina sahiptir (Cizelge 1.5) (Anonim, 2022c).
Fosa findik ¢esidinin {retimi Trabzon, Samsun, Diizce ve Sakarya illerinde
yogunlasmistir. ilkbahar ge¢ donlarmin sik yasanildigi yoreler igin uygun bir cesittir
(Balik ve ark., 2016). Orta kuvvette gelismekte gostermekte, yar1 dik habitusa sahip,
erkek cicekleri fazla olmamakla birlikte Giresun 0-250 m rakimlarda protandri-
homogami tipi ciceklenme oOzelligi gostermektedir. Meyveleri yuvarlak, verim

dalgalanmasi az, orta diizeyde verimlidir (Caligskan, 1995).

Cizelge 1.5. Trabzon findik iiretim alanlari (da) ve tiretim miktarlari (ton)

2021 2016 2017 2018 2019 2020 2021
flge Uretim Alant Uretim Uretim Ufetim Uretim Uretim U(etim
(da) Miktari Miktart Miktar1 Miktari Miktari Miktar1
(ton) (ton) (ton) (ton) (ton) (ton)
Ortahisar 95 000 50 69 6 458 5546 8558 6 833 6 876
Akgcaabat 91 000 3173 5213 4203 6 763 4715 5494
Arsin 79725 4550 5 564 4974 7528 6414 6 075
Yomra 66 900 3877 4 687 4051 6 302 5246 5192
Arakl 64 300 3648 4 663 4091 6 204 4987 5 357
Vakfikebir 56 301 1606 3264 2 647 4204 2770 3643
Besikdiizii 40 500 1154 2779 1964 3065 2111 2610
Macka 35253 1510 2 040 1402 2477 1471 1595
Carsibasi 31 300 875 1792 1437 2 295 1448 2010
Slirmene 29 444 1395 2023 1577 2494 1835 2001
Salpazari 21706 618 1164 963 1565 1074 1298
Kopriibast 10211 388 546 329 608 324 419
Tonya 7 645 199 398 303 521 351 482
Of 7608 371 332 245 453 232 312
Caykara 6 075 228 264 196 362 190 249
Dernekpazari 4170 138 182 172 248 132 171
Hayrat 2739 103 121 88 163 85 118
Diizkdy 2 347 76 104 83 136 97 139
Toplam 652 224 28 978 41594 34271 53 946 40 315 44 041

*Not: 2017-2021 yillar1 arasinda Diizkdy ilgesinde 547 da, Tonya ilgesinde 218 da findik iiretim alaninda
artig olmus diger ilgeler sabit kalmigtir

Tiirkiye’de findik veriminin diisilk olmasinin baslica sebepleri; ilkbahar ge¢ donlari,

ekonomik olarak findik yetistiriciligine uygun olmayan 750 rakim ve {iizeri alanlarda
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tretimin yapilmasi, bahgelerin yanlis budamadan kaynaklanan koklerde goriilen
kiitiiklesmeler, verimli dallarinin verimden diismeden ocaktan ¢ikarilmasi, ocaklarin sik
olmas1 ve dal sayisinin fazlaligi, bahgelerin ekonomik dmriinii tamamlamasi, kapama
bahgelerde tozlayici ¢esit eksikligi, toprak-su koruma tedbirlerinin alinamamast,
bolgelere uygun verimli ¢esitlerin olmamasi ve teknigine uygun kiiltiirel uygulamalarin
yapilmamasi gibi gesitli sebepler sayilabilir (Okay ve ark., 1986; Balik, 2018). Ayrica,
Tirkiye’de findik iiretim alanlar1 ilkbahar ge¢ donlar1 ve diizensiz yagislardan
etkilenmektedir. Bunun yaninda ticarette sorun olan yesil kokarca, findik kurdu, dalkiran,
kozalak akar1 zararhlari ile kiilleme ve bakteriyel yaniklik hastaliklar1 6nemli miktarda

verim ve kalite kayiplarina neden olmaktadir (Bilgen ve Akga, 2022).

Turkiye, zengin findik populasyonu ve genetik materyal kaynaklarina sahiptir (Cetiner,
1976; Caligkan ve Cetiner, 1992; Karagiil ve Kog, 1999; Balik ve ark., 2016). Bu
populasyonlar icerisinde yapilan seleksiyon galismalari sonucu 17 adet Tiirk findik ¢esidi
(Cetiner, Allahverdi, Tombul, Fosa, Palaz, Mincane, Cavcava, Cakildak, Incekara,
Kalinkara, Uzunmusa, Karafindik, Sivri, Kan, Kargalak, Yass1 Badem, Yuvarlak Badem)

tescil edilmistir.

Bircok findik ¢esidi monoklon orjinli iken (Botta ve ark., 2019; Mehlenbacher ve Molnar,
2022), Tombul (Balik ve ark., 2018; Uzun, 2021), Cakildak (Bilgen ve ark., 2019;
Karakaya, 2021), Palaz (Karakaya, 2021) ve Kalinkara (Uzun, 2021) gibi baz1 Tiirk findik
cesitleri benzer fenotipte fakat genetik olarak farkli klonlardan meydana gelmistir.
Ayrica, Avrupa ve Tirk findik cesitlerini olusturan C. avellana L. tlrlinde acik

tozlanmadan dolay1 yiiksek oranda heterozigotluk goriilmektedir (Lagerstedt, 1975).

Tiirkiye’de sertifikali findik fidani yetistiriciligi olmadigindan bahgeler Ureticilerin ya
kendi bahcgesinde bulunan ocaklardan ya da yakinindaki bahgelerden alinan kok
siirgtinleri ile kurulmaktadir. Fidan olarak alinan kok siirglinleri, kiiltiir g¢esidinin
mutasyona ugramis bir dalin kok siirglinii veya agik tozlanma ile olusan bir meyvenin
topraga diisiip ¢cimlenmesinden gelismis olabilir. Tiirkiye uzun yillar findikta farkli bahge
ve bitkilerden elde edilen kok siirgilinleri ile bahgelerin olusturulmasi sonucu genetik
materyal yoniinden zenginlesmistir. insanoglu Antik zamanlardan bugiine findig1 besin
kaynag1 olarak tiiketmektedir. Ozellikle 1960’11 yillardan beri ¢ikolata sanayisinde i¢
findiga artan taleplerden dolayt ABD basta olmak {izere Cin, Sili ve bir¢ok Avrupa
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ilkesinde yeni findik plantasyonlari olusturulmaktadir (Botta ve ark., 2019). Mevcut
plantasyonlarin yenilenmesinde ve yeni olusturulacak plantasyonlarin; verimli, erken
verime yatma ile ge¢ yapraklanma 6zelligine sahip, iri meyveli, ince kabuklu, diisiik
gobek bosluguna sahip, tam beyazlama ve saglam i¢ orami yliksek, isleme sanayine
uygun, biyotik ve abiyotik stres kosullarina dayanikli yeni findik ¢esitleri ile kurulmasi
Oonem arz etmektedir (Lagerstedt, 1975; Meclenbacher, 1991, 2009; Thompson ve ark.,
1996; Botta ve ark., 2019; Mehlenbacher ve Molnar, 2022).

Mevcut findik popiilasyonlarimiz icerisinde verimli, ge¢ yapraklanan, erken meyveye
yatan, yuksek meyve kalitesine sahip (iri meyveli, yiiksek randimanli, yiiksek tam
beyazlanma orani, ince kabuklu, az gdbek boslugu, biyotik ve abiyotik streslere
toleransli) yeni genotiplerin bulunmasi amaciyla yiritilecek findik 6zel ¢esit 1slahi

calismalar1 biiylik 6nem tagimaktadir.

Findik ¢esit 1slah c¢alismalarinda; 1slah amacinin belirlenmesi, genetik kaynaklarin
toplanilmasi1 ve karakterize edilmesi en 6nemli adimlardir (Mehlenbacher ve Molnar,
2022). Yabani populasyonlarda ve genetik kaynak parsellerinde (ex situ, in situ) bulunan
genotiplerin genetik cesitliliginin analizi, dogru adlandirilmasi, tanimlanmasi, bitki
genetik kaynaklariin yonetimi agisindan 6nemlidir (Boccacci ve ark., 2013). Morfolojik
ve fenolojik tanmimlamalar ¢evresel faktorler tarafindan etkilendiginden c¢esit
tanimlamalarinda giivenilmez gostergelerdir. Dahasi bitkiler meyveye yatmamis ise ¢esit

tanimlamalar1 daha zor olmaktadir (Boccacci ve ark., 2005).

Findikta klon seleksiyon islahinda; segilen Gmitvar klonlarin aynmi ekolojik ve bakim
sartlarinda yetistirilerek morfolojik, fenotipik ve pomolojik 6zelliklerinin belirlenmesi
15-20 y1l stirmektedir ve oldukga maliyetlidir (Thompson ve ark., 1996; Mehlenbacher
ve Molnar, 2022). Fakat DNA belirtecleri, bitkilerden alinan yaprak veya erkek cicek
ornekleri ile diistik bir maliyetle, ¢evresel faktorlerden etkilenmeden hizli ve glivenilir bir
sekilde findik popiilasyonlarinin genetik ¢esitliliginin ortaya ¢ikartilmasinda, genetik
olarak farkliliginin belirlenmesinde, ¢esitlerin tanimlanmasinda, sinonimlerinin
netlestirilmesinde ve karakterizasyonlarimin yapilmasinda uygun bir yontem oldugunu

kanitlamistir (Mehlenbacher ve Molnar, 2022).



Son yillarda Dogu Karadeniz Bolgesi’nde bulunan Giresun ve Ordu illerinin, ilkbahar geg
donlarinin sik yasanildigi, 750 rakim ve tizeri alanlarda yeni bahceler tesis edilmesi
nedeniyle mevcut c¢esitler ile ekonomik olarak findik {retiminin uygun olmadigi
diistiniilmektedir. Ayn1 zamanda, Orta ve Bat1 Karadeniz Bolgesi’nde findik bitkisinin
tozlanma zamanlarinda yogun sisli giin sayisinin fazla oldugu Terme, Carsamba, Bafra,
Diizce ve Sakarya ovalarinda da yeni bahgeler tesis edilmektedir. Bu yorelerde yeni bahge
kuracak olan iireticiler ‘Yomra’ olarak bilinen ge¢ yapraklanma o6zelligi ve kuvvetli
gelisme gosteren ¢eside yogun talep olusturmaktadirlar. Bunun yaninda Trabzon ilinin
Ortahisar, Yomra, Arsin ve Arakli ilgelerinde 0-400 m rakimlarda ‘Fosa’, ‘Zifirli’ ve
‘Boyhane’ olarak bilinen genotipler ile tiretim yapilirken ilkbahar ge¢ donlarinin sik
goriildiigii 400 m rakim ve lizeri alanlarda da Yomra olarak bilinen ‘Giresun Yabanisi’
ve ‘Giresun Sivrisi’ genotipleri ile yeni findik plantasyonlar1 olusturulmaktadir. Fakat
“Yomra’ ¢esidinin, Fosa’nin sinonimimi yoksa farkli bir ¢esit oldugu bilimsel olarak

ortaya ¢ikartilmamistir (Botta ve ark., 2019).

Tiirkiye’de ‘Tombul’, ‘Cakildak’, ‘Kalinkara’ ve ‘Palaz’ findik cesitlerinde molekiiler
destekli klon seleksiyonu ¢aligsmalar1 gergeklestirilmistir (Balik ve ark., 2018; Bilgen ve
ark., 2019; Karakaya, 2021; Uzun, 2021). Fakat Fosa findik ¢esidi ile ilgili herhangi bir

molekiiler destekli seleksiyon ¢aligmasina literatiirde rastlanmamustir.

Bugiine kadar Fosa findik ¢esidinde, mevcut plantasyonlarda yeterince 1slah galigmasinin
yapilmamis olmasi, konuyla ilgili ¢alismalara oncelik ve hiz verilmesini zorunlu
kilmaktadir. Standart Fosa ¢esidinden daha iistiin 6zelliklere sahip genotiplerin
belirlenmesi bakimindan bu bdlgelerde yiiriitiilen seleksiyon calismasi findik tarimi
acisindan biiyilk onem tasimaktadir. Tez calismasi konusu itibariyle Fosa findik
popiilasyonlar icerisinde molekiiler destekli yapilan klon seleksiyonu ¢aligmas ilk defa
gergeklestirilmistir. Bu ¢alismanin amacini Trabzon ili Ortahisar, Yomra, Arsin ve Arakl
ilgelerinde bulunan Fosa findik popiilasyonunun genetik cesitliliginin belirlenmesi ve

timitvar klon adaylarin se¢ilmesi olusturmustur.



2.  LITERATUR OZETLERI

Findik klon seleksiyonu ¢alismalarinda amag bir populasyonda veya gesitte var olan
farkliliklardan yararlanilarak {istiin 6zelliklere sahip klon adaylarini ¢esit olarak
gelistirmektir. Klasik klon seleksiyonu calismalarinda baslangic materyali genetik
cesitlilige sahip olan bir ekotip veya yerel ¢esit olabilecegi gibi melezleme ile elde edilen
bir populasyonda olabilir (Baydar, 2020).

Italya’da findikta kalitim derecesini belirlemek icin 11 morfolojik, 4 fenolojik ve 4
vejetatif karakter incelenmistir. Findikta meyve uzunlugu 0.95, meyve iriligi 0.88, i¢
agirligr 0.87, meyve sekil indeksi 0.87, meyve kalinligi 0.82, findik kozalak akarina
tolerans 0.78, meyve agirligi 0.77, randiman 0.68, i¢ iriligi 0.62, meyve genisligi 0.49,
disi ¢iceklerin agim zamani 0.38, erkek ¢iceklerin agim zamani 0.37, ¢igeklenme tipi 0.25,
liflilik 0.22 ve kabuk kalinligi 0.21 olarak hesaplamistir (Valentini ve ark., 2004).
Aragtiricilar, meyve genisligi, kabuk kalinligy, i¢ iriligi, liflilik, ¢iceklenme tipi, disi ve

erkek cigeklerin agim zamaninin 6nemsiz olduklarini belirtmislerdir.

Yao ve Mehlenbacher (2000), findikta kalitim derecesini belirlemek amaciyla yaptiklari
caligmalarinda; yapraklanma zamaninin 0.72, meyve agirhgmim 0.63, i¢ agirligm 0.67,
randimanin 0.87, meyve kalinliginin 0.89, meyve genisliginin 0.78, meyve uzunlugunun
0.68, pls uzunlugunun 0.68, ¢otanaktaki meyve sayisinin 0.67, sekil indeksin 0.65, tam
beyazlama oraninin 0.64, zuruf uzunlugunun 0.82 ve lifliligin 0.56 oldugunu

saptamiglardir.

Mehlenbacher ve Molnar (2022)’1n bildiklerine goére; findikta kalitim derecesi belirlenen
baz1 6zelliklerden yapraklanma zamanini 0.55 (Thompson ve Smith, yayinlanmamis),
findik kozalak akarmna dayanim 0.82 (Thompson 1977a), meyve agirligi 0.82, meyve
sekil indeksi 0.89, liflilik durumu 0.68, cotanaktaki meyve sayisi 0.70 (Thompson,
1977b), meyve iriligi 0.57, kabuk kalinlig1 0.77 (Romisondo ve ark., 1983), randiman
0.92 (Thompson, 1977b), 0.72 (Romisondo ve ark., 1983), tam beyazlama orani 0.48
(Mehlenbacher ve Smith, 1988) olarak belirlenmistir. Saglam i¢ oran1 0.42, bos meyve
orant 0.51, ¢ift i¢ 0.84, ¢lrlk i¢ 0.64, siyah uclu i¢ 0.60, meyve sekil indeksi 0.22
(Mehlenbacher ve ark., 1993) olarak kaydetmislerdir.



2.1. Findik Islah Amaglar ve Islah Programlar:

2.1.1. Tiirkiye findik cesit 1slah1 calismalari

Islah caligmalarinda genetik kaynaklarin  korunmasi, zenginlestirilmesi ve
karakterizasyonun yapilmasi 6nem tagimaktadir. Tirkiye’de Findik Arastirma Enstitiisii
Midiirligi genetik kaynaklar1 parselinde 460 findik genotipi koruma altindadir. SSR
teknigi ile yapilan ¢aligmada c¢ekirdek koleksiyonunda 78 findik genotipinin bulundugu
belirlenmistir (Oztiirk ve ark., 2017b). ABD yaklasik 800, Rusya 350, Ispanya 130, Italya
50 findik genotipini Genetik Materyal olarak muhafaza etmektedir (Mehlenbacher ve
Molnar, 2022).

Tiirkiye’de findikla ilgili ilk 1slah g¢alismalart Giresun Findik Arastirma Enstitiisi
Mudiirligii tarafindan 1969 yilinda ‘Findik Genetik Kaynaklar1’ projesi kapsaminda
baslatilmistir. Bu calisma ile birlikte 1970-1973 yillar1 arasinda ‘Karadeniz Findik
Bolgesi Ozellikle Giresun ve Cevresinde Tombul Findik Cesidi Uzerinde Seleksiyon
Calismalar1 Ile Bunlara Tozlayic1 Yuvarlak Tiplerin Se¢imi Uzerine Arastirmalar’ adli
calisma yiiritiilmustlir. Bu ¢alismanin amaci; Tombul ¢esidi klonlar1 arasindan verimli,
randimani yiiksek, iri meyveli, ince kabuklu, dip siirgiinii verme egilimi daha az, gébek
boslugu daha az, verim dalgalanmasi daha az ve erken olgunlasan ¢esit gelistirmektir.
Calisma 104 koy 142 bahcede yaklasik 3 000 dekar alanda yapilmustir. Iki asamali

karakterizasyon ¢aligmasinda 7 verimli, 3 tozlayici genotip 6ne ¢ikmistir (Cetiner, 1976).

1979-1983 yillar arasinda ‘Yuvarlak Pomolojik Findik Grubunda Cesit ve Tozlayict On
Se¢imi’ alt proje ¢alismasinda 513 bireyden pomolojik olarak yuvarlak meyveli, verimli
ve kaliteli 5 genotip ile 5 tozlayici olmak (izere toplam 10 genotip belirlenmistir (Cetiner
ve ark., 1984). ‘Genetik Materyalleri Projesi’ kapsaminda, 1994 yilinda halk arasinda
‘Allahverdi’ yerel ¢esidinin verim, ge¢ yapraklanma ve piis miktarinin fazla olusu ile
Tombul ¢esidinden iistiin 6zelliklere sahip oldugu belirlenmis (Okay ve ark., 1999) ve
2015 yilinda tescil edilmistir.

Tiirkiye’de findikta ‘Melezleme Yoluyla Findik Islah Caligmalar1’ projesi 1981 yilinda
baslatilmistir. Ustiin dzelliklere sahip olan Tombul gesidinin tam beyazlama oranini iri
meyve Ozelligine sahip ‘Kargalak’® ¢esidi ile birlestirmek i¢in karsilikli olarak

melezlemeler yapilmistir. Calismanin sonucunda yaklasik 15 000 F; bireyinden olusan



popiilasyon olusturulmustur. Melez bireylerden verim cagma gelmis 1 772 birey II
asamal1 olarak seleksiyona tabi tutulmus ve birinci asamada 10 karakter, ikinci asamada
23 karakter yoniinden ‘Tartili Derecelendirme Yontemi'ne gore degerlendirilmistir.
Birinci seleksiyon asamasinda 44 birey, ikinci seleksiyon asamasinda 8 birey One
ctkmistir. Umitvar goriilen 8 genotip ‘Tombul’ ¢esidi ile 3 yil kontrollii verim denemesine
tabi tutulmus ve 4 birey ‘Tombul’ ¢esidinden iistiin oldugu belirlenmistir (Okay ve ark.,
1999). 2012 yilinda ‘Okay 28’ ve ‘Giresun Melezi’ olarak iki ¢esit tescillendirilmis ve

koruma altina alinmistir.

‘Tombul Findik Cesidinde Klon Seleksiyonu’ projesi kapsaminda 2022 yili itibariyle
projenin Ill. Asamasinda 14 klon araziye aktarilmig, molekiiler karakterizasyonu
yapilmis, fenolojik, morfolojik gézlemler ve pomolojik analizler devam etmektir (Balik
ve ark., 2018).‘Ordu ilinde Cakildak Findik Cesidinde Klon Seleksiyonu’ projesinin ilk
asamas1 tamamlanmis, molekiiler karakterizasyonu yapilmis (Bilgen ve ark., 2019) ve I1.

asamasl i¢in bahge tesis asamasina getirilmistir.

Uzun (2021), Ordu ili Fatsa yoéresinde Tombul ve Karafindik popiilasyonu icerisinde
verim, randiman, meyve iriligi, i¢ iriligi, saglam i¢ oran1 yoniiyle yiiksek, kabuk kalinlig
ve gobek boslugu yoniiyle diisiik degerlere sahip 2 Tombul ve 1 Kara findik klonunu
umitvar olarak belirlemistir. Calismada Tombul findik klonlariin ¢otanaktaki meyve
sayisi 2.44-3.93 adet, verimi 0.60-9.51 g/cm?, meyve agirligi 1.49-2.10 g, i¢ agirligi 0.81-
1.15 g, randiman1 %50.60-57.70, kabuk kalinligr 0.71-1.42 mm, meyve iriligi 15.10-
17.10 mm, i¢ iriligi 11.60-13.40 mm, gobek boslugu 1.13-3.86 mm, saglam i¢ orani
%72.70-96.10, bos meyve oran1 %0.00-15.30 ve kusurlu i¢ oranint %1.80-20.00 arasinda
degistigini saptanmistir. Kara findik klonlarinin ¢otanaktaki meyve sayisi 2.30-3.72 adet,
verimi 2.03-26.99 g/cm?, meyve agirligr 1.50-2.25 g, i¢ agirhigr 0.81-1.21 g, randimant
%49.20-56.20, kabuk kalinlig1 0.91-1.26 mm, meyve iriligi 15.10-17.90 mm, i¢ iriligi
11.80-14.10 mm, saglam i¢ oran1 %60.90-97.40, kusurlu i¢ oran1 %2.60-37.40, gdbek
boslugu 0.86-3.66 mm ve bos meyve oranini %0.00-14.40 arasinda belirlemistir.

Karakaya (2021), Ordu ili Fatsa il¢esinde Palaz ve Cakildak findik ¢esitleri igerisinde
verim ve verim degerleri yoniiyle iistiin 6zelliklere sahip 12 Palaz ve 10 Cakildak klonunu
timitvar olarak saptamistir. Palaz klonlarinda ¢otanaktaki meyve sayisi 2.20-3.65 adet,
bitki verimi 95-934 g/bitki, govde kesit alanina diisen verim 1.38-40.55 g/cm?, meyve
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agirlign 1.68-2.43 g, i¢ agirligr 0.88-1.30 g, randiman1 %51.59-57.31, kabuk kalinlig
0.84-1.39 mm, meyve iriligi 15.7-17.9 mm, ig¢ iriligi 11.9-13.7 mm, gobek boslugu 2.29-
5.00 mm, saglam i¢ orant %73.3-90.7 ve kusurlu i¢ oranini %5.7-20.0 arasinda tespit
etmistir. Cakildak klonlarinda ¢otanaktaki meyve sayis1 1.90-2.72 adet, bitki verimi 98-
608 g/bitki, gdvde kesit alanina diisen verim 0.50-13.79 g cm?, meyve agirhigr 1.43-1.97
0, i¢ agirlig1 0.80-1.12 g, randimani %49.62-58.84, kabuk kalinlig1 0.74-1.17 mm, meyve
iriligi 15.4-17.5 mm, ig iriligi 11.8-13.4 mm, gébek boslugu 1.47-3.45 mm, saglam i¢
orani %68.3-88.3, kusurlu i¢ oran1 %6.7-26.7, meyve sekil indeksinin 1.11-1.30 arasinda
oldugunu kaydetmistir.

Islam ve Cayan (2019), Ordu ili Giirgentepe ilgesinde yogun olarak iiretimi yapilan
Cakildak findik ¢esidi igerisinden verimli, randimani, saglam i¢ orani, i¢ agirligi,
cotanaktaki meyve sayisi degerleri yiiksek, kusurlu i¢ oran, kabuk kalinligi ve gobek
boslugu degerleri yoniiyle diisiik olan 8 klonu timitvar olarak belirlemislerdir. Klonlarin
verimi 44-349 g/bitki, cotanaktaki meyve sayist 1.5-3.4 adet, meyve agirhigi 1.32-2.17 g,
i¢c agirhigr 0.59-1.23 g, randiman1 %45.20-59.60, kabuk kalinlig1 0.66-1.15 mm, gobek
boslugu 0.90-4.10 mm, saglam i¢ oran1 %26.00-96.00 ve kusurlu i¢ oran1 %0.00-62.40

arasinda degistigini bildirmislerdir.

Pekdemir (2019), Giresun ili Piraziz ilgesinde Tombul findik popiilasyonu igerisinde
verimli, i¢ agirligi, randimani, saglam i¢ orani 6zellikleriyle yiiksek, kabuk kalinligi
degerleriyle diisiik olan 10 iimitvar klon oldugunu kaydetmistir. Umitvar klonlarin verimi
400-587 g/bitki, meyve agirligt 1.77-2.25 g, i¢ agirligi 0.61-1.10 g, randiman1 %50.30-
55.30, kabuk kalinlig1 0.70-1.09 mm, bos meyve orant %0.00-4.00 ve saglam i¢ oraninin
%80.60-96.60 arasinda oldugunu saptamustir.

Trabzon yoresinde, Trabzon Sivrisi klonlarindan verim, randiman, saglam i¢ orani, i¢
agirh@i, cotanaktaki meyve sayisi yoniyle yuksek; ince kabuklu, kusurlu i¢ orani ve
gobek boslugu yoniiyle diisiik degerlere sahip 8 klon secilmistir. Klonlarin bitki basina
verimi 82.81-602.43 g/bitki, meyve agirligi 1.56-2.37 g, i¢ agirlig1 0.77-1.17 g, randimani
%45.80-54.81, kabuk kalinlig1 0.90-1.27 mm, gobek boslugu 1.06-3.06 mm, kusurlu i¢
orani %13.75-82.85, bos meyve orant %0.00-11.30, tam beyazlama oran1 %87.00-99.00
ve ¢otanaktaki meyve sayisi 2.53-4.74 adet arasinda oldugu saptanmistir (Kan, 2019).
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Sahin (2019), Giresun yoresinde Sivri findik ¢esidi icerisinde 5 klonu timitvar olarak
secmistir. Incelenen klonlarm verimini 45-694 g/bitki, meyve agirhigini 1.34-2.04 g, i¢
agirhgimi 0.69-1.09 g, randimanini %32.95-57.79, kabuk kalinligin1 0.92-1.59 mm,
saglam i¢ oranimi %36.77-86.59, kusurlu i¢ oranii %0.28-49.70, bos meyve oranini
%5.80-47.80, cotanaktaki meyve sayisim1 1.7-4.7 adet, gobek boslugunu 0.32-1.95 mm,
tam beyazlama oranini %95.00-100.00 arasinda degistigini ve biiyiik cogunlugunun lifli

oldugunu belirtmistir.

Balik ve Beyhan (2014), Unye yoresinde Palaz findik gesidi igerisinde bulunan iistiin
ozelliklere sahip 8 klonun bulundugunu saptamislardir. Umitvar klonlarin meyve agirlig
2.13-2.27 g, i¢ agirhigr 1.14-1.21 g, randiman1 %52.10-54.40, kabuk kalinlig1 0.98 -1.12
mm, meyve iriligi 17.30-17.80 mm, saglam i¢ oran1 %79.60-92.60, tam beyazlama orani
%50.30-95.00 ve testa lifliligini, lifsiz ile lifli arasinda oldugunu belirlemislerdir.

Balik ve ark., (2013), Giresun ve Trabzon yo6resinde Tombul findik ¢esidinin igerisinde
29 klonun iimitvar oldugunu belirlemislerdir. Umitvar klonlarin verimi 11.28-40.63
g/cm?, randimani %50.10-54.10, meyve agirhigt 1.90-2.19 g, i¢ agirhg 0.99-1.19 g,
saglam i¢ oran1 %77-92, kabuk kalinlig1 0.89-1.10 mm, ¢otanaktaki meyve sayisini 2.43-
3.67 adet, tam beyazlama oran1 %69.90- 96.90 ve gébek boslugunun 1.78-2.88 mm

arasinda oldugunu kaydetmislerdir.

Fosa findik ¢esidinin agik tozlanma ile tek ¢esit tozlanma arasinda meyve ozellikleri
tizerinde yillara gore fark olugsmaktadir. A¢ik tozlanma ile olusan meyvelerin agirlhig: 2.20
-2.32 g, i¢ agirligr 1.16-1.21 g, randiman1 %52.19-52.44, meyve iriligi 18.03-18.60 mm,
i¢ iriligi 13.27-13.93 mm, kabuk kalinligi 1.04-1.07 mm, gébek boslugu 1.97-3.89 mm,
saglam i¢ oran1 %73.33- 91.50, tam beyazlama oran1 %45.33-75.20, meyve sekil indeksi
1.04-1.09, i¢ sekil indeksi 1.03-1.22, bos meyve oran1 %0.00-1.00, ¢otanaktaki meyve
sayis1 2.20-2.32 adet, kusurlu i¢ (¢ift i¢, siyah uclu i¢, burusuk ig, abortif i¢) oran1 %7.50-
26.67 arasinda degismektedir (Balik, 2018).

Meyve ozellikleri yoniiyle Fosa ve Yomra farkli ¢esitlerdir. Fosa findik ¢esidinin meyve
agirhgr 1.10 g, i¢ agirhigr 0.40 g, randimant %45.00, meyve iriligi 15.61 mm, i¢ iriligi
9.71 mm, kabuk kalinligi 1.00 mm, tam beyazlama oran1 %89.00, ¢otanaktaki meyve
sayist 2.50 adet, meyve sekil indeksi 1.20 ve i¢ sekil indeksi 1.60’tir.Yomra findik
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cesidinin ise meyve agirligi 2.06 g, i¢ agirligr 1.28 g, randimani %57.60, kabuk kalinligi
0.83 mm, meyve iriligi 17.85 mm, meyve sekil indeksi 0.98 ve i¢ sekil indeksi 0.94
degerlerine sahiptir (Koksal, 2018).

Bilgen ve ark., (2019), Ordu ilinde Cakildak findik ¢esidinde klon seleksiyonu
caligmalarinda; SSR yontemi ile 136 klonun 3 ana gruba ayrildigini ve Cakildak findik
cesidi icerisinde farkliligin oldugunu belirlemislerdir. Kabadiiz, Golkdy ve Ulubey
yorelerinde Cakildak findik ¢esidinde klon seleksiyonu ¢alismasinda 63 klonu
incelemisler ve 15 klonun referans ¢akildak ¢esidinden iistiin oldugunu saptamislardir.
Calismada; klonlarin verimi 16.59-48.87 g/cm?, randiman1 %48.54-53.71, meyve iriligi
16.94-18.38 mm, i¢ iriligi 12.79-13.88 mm, kabuk kalinlig1 0.94-1.05 mm, meyve agirlig
1.69-2.25 g, i¢ agirliginin 0.92-1.26 g, gébek boslugu 2.06-3.66 mm, tam beyazlama orant
%28.50-99.50 cotanaktaki meyve sayisi 1.80-2.80 adet, meyve sekil indeksi 1.01-1.29,
saglam i¢ oraninin %62.00-97.00 arasinda degistigini bildirmislerdir.

Balik ve ark., (2018), Tombul findik ¢esidinde genetik diizeyde farkli ve meyve yoniiyle
ustin ozelliklere sahip 14 klonu ayni arazi sartlarindaki performanslarini 2015-2016
yillarinda takip etmislerdir. Klonlarin meyve agirligini 1.65-1.92 g, i¢ agirligini1 0.89-1.07
g, randimanin1 %51.53-55.71, gébek boslugunu 1.63-2.35 mm, meyve iriligini 15.44-
16.80 mm, i¢ iriligini 11.83-14.14 mm, kabuk kalinligin1 0.92-1.02 mm ve saglam i¢
oranin1 %82.50- 100.00 arasinda saptamisladir. Arastiricilar Tombul findik ¢esidinin
klonlar toplulugundan olustugunu ve Tiirkiye cografi orjinli findik ¢esitlerinin igerisinde

genetik farkliligin bulundugunu belirtmislerdir.

Kose ve Gircan (2018) Kayseri yoresinde bulunan yerel ¢esitlerden olusan findik
populasyonu igerisinden 18 genotipin meyve agirlik, i¢ agirlik, randiman ve kabuk
kalinlik degerleri yoniiyle incelemislerdir. incelenen genotiplerin meyve agirligini 2.39-
4.61 g, i¢ agirligin1 1.10-2.40 g, randiman1 %40-59 ve kabuk kalinliginin 1.05-1.56 mm

arasinda oldugunu belirlemislerdir.

Erdogan ve Ozdemir (2018), Arastiricilar Turkiye, Ispanya, Italya ve ABD orjinli 48
findik genotipinin Ankara’da ayni arazi kosullarinda performansini belirlemek amaciyla
bir ¢alisma gergeklestirmislerdir. Fosa findik ¢esidinin meyve agirhigmi 1.32 g, ig

agirhigini 0.81 g, randiman1 %61.71, saglam i¢ oram1 %100.00, bos meyve orani ve
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burusuk i¢ oranimnin %0.00 oldugunu belirlemislerdir. Calismada, Ankara’da ayni arazi
kosullarinda bulunan Tiirk findik ¢esitlerinin performansin1 Findik Arastirma Enstitiisii
Miidiirliigii koleksiyon bahgesindeki performans: ile kiyaslamislardir. Ulkemiz
cesitlerinin en uygun iklim kosullarinin Karadeniz kiy1 seridi oldugundan Ankara
kosullarina gore; tim Tiirk findik ¢esitlerinin meyve agirliklar1 ortalama %29.40 ve i¢
agirliklari ortalama %31.40 daha diisiik, randiman ortalama %6.20 daha yiiksek oldugunu
bildirmiglerdir. Benzer sonuglarin yabanci c¢esitlerde de oldugunu saptamislardir.
Aragtiricilar, meyve 0Ozelliklerinin degisken olmasmin bagta iklim ve cografya
ozelliklerinden kaynaklandigini hatta cografi 6zelliklerden dolay1 bah¢eden bahgeye bile

degiskenlik gdsterebilecegini belirtmislerdir.

Guler (2017), Bolu ili Mudurnu yoresinde Fosa, Cakildak ve Kalinkara findik ¢esitlerinin
verim, meyve agirligl, i¢ agirligt ve randimaninin belirlenmesi amaciyla bir ¢alisma
gerceklestirmistir. Cesitlerin verimi 45.89-775.90 g/bitki, meyve agirhgi 1.42-2.18 g, i¢
agirligr 0.68-1.16 g, randimanm1 %41.16-58.53, kabuk kalinligi 0.74-0.93 mm, meyve
iriligi 14.85-17.30 mm, i¢ iriligi 10.99-13.99 mm, saglam i¢ oran1 %63.67-96.67, kusurlu
i¢ oran1 %0.00- 80.00, bos meyve oran1 %1.67-8.33 ve ¢otanaktaki meyve sayisinin 1.91-
4.47 adet arasinda oldugunu kaydetmistir.

(Semiz, 2016), Samsun ili Carsamba yoresinde yetistirilen Fosa findik ¢esidinin meyve
agirhigini 1.85 g, i¢ agirhigini 0.99 g, randimanini %53.55, meyve iriligini 13.65 mm, i¢
iriligini 12.67 mm, kabuk kalinligin1 1.15 mm, i¢ sekil indeksini 1.20, saglam i¢ oranini

%97.50, bos meyve oranint %2.50 olarak belirlemistir.

2.1.2. ABD findik ¢esit 1slah1 calismalari

1920’lerde J.F. Jones tarafindan baslatilan findik 1slah programlari 1960’larda ivme
kazanmustir. J.F. Jones, Amerika kitasinda kis soguklarina dayanikli fakat Anisogramma
anomala (Dogu Findik Yamkhgi) patojenine hassas C. americana ile Gstin meyve
ozelliklerine sahip C. avellana L. tirlerini melezlemis, Rush x Italian Red melezinden
‘Bixby’ cesidini ve Rushx Barcelona melezinden ‘Buchanan’ ¢esidini elde etmistir.
Ayrica C. americana tiirii igerisinden seleksiyon yoluyla ‘Littlepage’ ve ‘Winkler’
cesitlerini gelistirmistir. Melez bitkilerin biiyiik bir kism1 ‘Dogu Findik Yanikligr’ ve kis

soguklarindan zarar gormesinden dolayr yok olmustur. 1960 yilinda Dr. Maxime
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Thompson yillardir melezleme ve seleksiyon sonucu elde edilen bitkilerden 4 000°den
fazla genetik materyal elde etmistir. Ayrica, diinyanin en énemli ¢esitlerinden 200’den
fazla klonal bitki elde etmistir. Elde edilen bitkileri siniflandirmis ve degerlendirmistir.
Daha sonra segilen bireylerden arzuladigi 6zelliklere gore kombinasyonlar planlayarak
melezleme yapmustir. ilk 1slah galismalarmin sonucunda seleksiyon yolu ile 5 genotip
elde etmistir. Bu genotiplerden ‘Butler’ ve ‘Lansing’ ¢esitlerini ‘Barcelona’ ¢esidi icin
tozlayict olarak diisiinmiistiir. Oregon’da Olgar Jemtegard ozel findik cesit 1slah
caligmasini baglatmis ve ¢alismalar1 30 yildan daha fazla siirmiistiir. Bu siire igerisinde
arzu ettigi bitkiler elde etmis ve 10 ha biiyiikliigiinde bir gen bankas1 kurmustur. Bu gen
bankast Oregon’da yapilacak olan islah calismalarinda bir¢ok materyal saglamistir.
Thompson yapmis oldugu caligmalarla findik tiretiminde 6zelikle de lokal bolgelerde
gelisme saglamistir (Lagerstedt, 1975). 1970’lerde Dogu Findik Yanikligina dayanikli
‘Gasaway’ ¢esidinin gelistirilmesinden sonra 1slah programlari bu c¢esit lizerine
yogunlagmustir. 2022 yili itibariyle Oregon Eyalet Universitesi tarafindan 12 ana, 12
tozlayict ve 3 siis bitkisi olmak iizere toplam 27 findik cesidi gelistirilmistir. 1990’11
yillarda Willamette, Lewis ve Clark; 2000’li yillarda Santiam, Sacajawea, Yambhill,
Jefforson, Tonda Pacifica, Dorris, Wepster, McDonald ve PollyO cesitleri sunulmustur.
Tozlayici olarak 1990’larda VR23-18, VR20-11, VR11-27 ve VR4-31; 2000’li yillardan
sonra ise Zeta, Epsilon, Delta, Gamma, Theta, Eta, Felix ve York cesitleri gelistirmistir
(Mehlenbacher ve Molnar, 2022). Bununla birlikte Rutgers Universitesi, Oregon Eyalet
Universitesi tarafindan gelistirilen gesit ve F1 bireyleri tekrar melezlenmistir. Basta Dogu
Findik Yaniklig1 olmak iizere biyotik ve abiyotik stres kosullarina dayanikli, verim ve
verim yoOniiyle listliin 6zelliklere sahip 1 tozlayict (OSU 541.147 The Beast) ve isleme
sanayisine uygun 4 (Hunterdon, Raritan, Monmouth, Somerst) ¢esit olmak iizere toplam
5 findik ¢esidi gelistirilmistir (Anonim, 2022d, e, f, g, h).Her iki Universitede 2000’1li
yillarin baglarindan bu yana DNA teknigi ile Dogu Findik Yaniklig1 hastaligina dayanikl
genotipler belirlenmektedir. Ayrica, Gasaway cesidinde Dogu Findik Yanikligina
dayanikli genlerin belirlenmesi ile genetik haritalama, DNA ve Genomlarin
sekanslanmasi, gesitlerin/genotiplerin karekterizasyonu ve genetik cesitlilik analizleri
yapilmaktadir. Dogu Findik Yamikligi hastaligina karst tamamen dayaniklilik elde
edebilmek i¢in farkli tiirlerden Rusya, Cin, Giircistan, Tiirkiye ve bir¢ok iilkeden materyal

temini gergeklestirilmektedir Ayrica, Pasifik Okyanusu Kiyisi’nda bulunan ve ABD
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tiretim alaninin % 95’ini gergeklestirilen William vadisinde kis soguklar1 findigin erkek
ciceklerinin dokiilmesine neden olmaktadir. Bu nedenle tiirler arasi (Braun ve ark., 2018)
melezleme calismalar1 gerceklestirilmektedir (Mehlenbacher, 1991; Thompson ve ark.,

1996; Mehlenbahcer, 2018; Botta ve ark., 2019; Mehlenbacher ve Molnar, 2022).

McCluskey ve ark., (2009b), Oregon Universitesi tarafindan gelistirilen genotip ve
cesitlerin ‘Dogu Findik Yaniklig1® hastaligina dayanikligini belirlemek amaciyla, 1998
(Lewis, Barcelona, Della, Santiam, OSU 528.018) ve 2000 yilinda (Lewis, Yambhill,
Clark, Gamma, Barcelona, OSU 553.090) araziye aktarilan bitkilerin performanslarini
incelemislerdir. Calismalarinda ‘Santiam’ ve ‘Yamhill’ gesitlerinin tamamen dayanikli
oldugunu belirlemiglerdir. 1998 yilinda dikilen bitkilerin, bitki basina kiimiilatif verimin
23.60-48.80 kg arasinda degistigini bildirmislerdir. Saglam i¢ orani en yiiksek ‘Lewis’
cesidinde %74-96 arasinda, en fazla meyve agirligi 3.2-4.2 g ve i¢ agirhig 1.2-1.6 g ile
‘Barcelona’ ¢esidinde, en yiikksek randiman %48-51 ile OSU 528.018 genotipinde
belirlemislerdir. 2000 yilinda dikilen bitkilerin; bitki basina kiimiilatif verimi 25.80-40.30
kg arasinda degismistir. Saglam i¢ oran1 %94-98 ile OSU 553.090 genotipinde, meyve
agrilig1 en fazla 3.5-4.0 g ve i¢ agirligi 1.4-1.6 g ile ‘Barcelona’ ¢esidinde, en yiiksek

randiman %50-51 ile ‘Gamma’ ¢esidinde oldugunu bildirmislerdir.
2.1.3. Cin’de findikta yiiriitiilen 6zel ¢esit 1slah ¢alismalar:

Cin 8 findik tlrinln anavatani ve yayilim alanina sahip (Molnar, 2011) olmasina karsin
ulkede 2000°li yillara kadar ki soguklarma dayanikli ticari degeri oldukga diisiik C.
heterophylla tiriniin yabani formlar: ile iiretim gerceklestirilmistir. Cin’de findik 1slah
programi 1980’lerde verim ve meyve 6zellikleri yoniiyle iistiin olan C. avellana L. turi
ile ki soguklarina dayanikli, adaptasyon yetenegi yiiksek olan fakat verim ve Kalitesi
diisiik olan C. heterophylla tiirlerinin karsilikli melezlenmesi ile baslatilmistir (Wang ve
ark., 2018). 30 yildan fazla siiren ¢alismalardan 6 000 melez birey elde edilmis ve 40
genotip Umitvar olarak saptanmistir. Meyve agirliklar1 2-2.6 g, randiman1 %40-48 ve
kabuk kalinliklart 1.00-1.54 mm arasinda degisen 9 ¢esit gelistirilmistir (Xei ve ark.,
2014). 2017 yil1 itibariyle ‘Ping’ou’ ¢esidinin ve farkli 5 ¢esidin gelistirilmesiyle toplam
15 ¢esit gelistirilmis yeni gesitler ile birlikte 10 000 ha olan iiretim alani1 2018 yili
itibariyle 40 000 ha ulasmistir (Wang ve ark., 2018).
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2.1.4. Rusya findik ¢esit 1slah1 calismalari

Eski Sovyetler doneminde farkli zamanlarda iki farkli 6zel gesit 1slah g¢alismasi
yiritilmistir. Calismalarda Azerbaycan, Kirim ve Giircistan bolgelerinde findik tiretim
alanlarmin artirilmasi hedeflenmistir. ilk ¢alisma 1900°1ii yillarda C. avellana L. turinin
yabani popiilasyonlarinda kis soguklarina dayanikli, meyve Ozellikleri yoniiyle iistiin
bireylerin seleksiyonu ile gergeklestirilmistir. Binlerce bitki igerisinden 2 g¢esit
gelistirilmis 50 genotipte genetik kaynak olarak muhafaza altina alinmistir. Diger bir 1slah
programi 1930’larda baslatilmistir. Moskova ve Sogi’de kis soguklarina dayanikli, verim
ve kalite yonuyle Gstlin 6zelliklere sahip C.avellana L. tiirlne ait yabani populasyonda
bulunan genotipler ile ‘Barcelona’, ‘Kudryavchik’, ‘Cherkesskii’, ‘Yevgenia’ ve
‘Brunsvik’ cesitlerini karsilikli melezlemislerdir. Elde edilen genotiplerin bircogu kis
soguklarindan zarar gormiistiir. Programa devam edilmis 16 000 hibrit bireyden bir
populasyon olusturulmustur. Programin sonucunda kig soguklarina dayanikli meyve
ozellikleri yoniiyle iistiin ‘Tambovsky pozdniy’, ‘Tambovsky rannii’, ‘Moskovsky rubin’
‘Moskovsky rannii’ ve ‘Severnii 42’ cesitlerini gelistirmislerdir (Mehlenbacher ve

Molnar, 2022).

2.1.5. Italya findik cesit 1slah1 cahsmalar:

Italya’da Torine Universitesi arastirmacilar;, Cosford x Tonda Gentile delle Langhe
cesitlerinin melezlenmesi sonucu 4 adet (Daria, Unito 101, Unito 119, Unito 31) iistln
ozellikli genotip, Payrone x Tonda Romana melezlemesi sonucu 1 adet (Unito G1) Tonda
Gentile delle Langhe cesidine tozlayici yeni ¢esit gelistirmislerdir. Ayrica, Tonda Gentile
delle Langhe ¢esidinde yapilan klon seleksiyonu ¢alismasinda 4 adet (Unito-Ad17, Unito-
Mt4, Unito-Mt5, Unito-Pd6) iistiin 6zellikli birey belirlenmistir. Su anda dip siirgiinii
vermeyen anag elde etmek icin C. colurna ve C. avellana tiirlerinde melezleme ¢aligmasi
yapilmaktadir. Tuscia Universitesi ise ¢ikolata sanayinde kullanilmak iizere i¢ findik
kalitesi yiiksek 2 genotip belirlemislerdir. Perugia Universitesi arastirmacilari, Tonda
Romana x Tonda di Giffoni gesitlerinin melezlemesi sonucu (Tonda Francescana ve
Tonda Etrusca) 2 ¢esit, Tonda Romana veya Tonda di Giffoni olarak bilinen ¢esidin klon
seleksiyonu sonucu 4 g¢esit ve Tonda Romana ¢esidinden 12 dstiin ozellikli klon
gelistirmislerdir (Botta ve ark., 2019; Mehlenbacher ve Molnar, 2022).
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Valentini ve ark., (2014), italya’nin en énemli ¢esitlerinden Tonda Gentile delle Langhe
cesidinden daha iistiin 6zelliklere sahip genotipleri belirlemek amaciyla SSR molekiiler
markdr teknigi ile klon seleksiyonu caligmasii gerceklestirmislerdir. Calismalarinda;
genetik diizeyde, fenolojik (disi ¢igeklerin agmasi), meyve kalitesi, kok siirgiinii sayisi,

randiman, hasat tarihi ve ¢ift i¢ oran1 bakimindan farkliligin oldugunu bildirmislerdir.

Petriccione ve ark., (2010), 1995-2006 yillar1 arasinda Italya’nin Irno Vadisi’ndeki
‘Tonda di Gifonni’ findik ¢esidinde iistiin 6zelliklere sahip klonlar1 belirlemek amaciyla
yiiriittiikleri arastirmada 29 klonu iimitvar olarak belirlemislerdir. 2006-2008 yillar
arasinda iimitvar klonlarin agronomik ve pomolojik &zelliklerini incelenmisler, SSR
markor teknigi ile ismine dogrulugunu saptamislardir. Bitkilerin ¢igeklenme zamani,
tomurcuk patlamasi, gévde capi, meyve karakteri ve verimlilik gibi 6zelliklerini
kaydetmisler ve 5 klonun referans klondan iistiin oldugunu saptamislardir. Umitvar
Klonlarin verimi 13-104 g/cm?, meyve agirligi 2.7-3.4 g, i¢ agirligt 0.3-1.6 g, randimani
%45-52, meyve iriligi 17.9-19.2 mm, i¢ iriligi 14.5-15.9 mm ve kabuk kalinliginin 1.0-

1.8 mm arasinda oldugunu tespit etmislerdir.

Cristofori ve ark., (2018), italya’nin Latium Bolgesi’nde Tiirkiye, Italya, Fransa, ispanya,
Almanya, Ingiltere ve ABD cografi orjinli tam verime yatmis, tek govde ile yetistiriciligi
yapilan 48 findik ¢esit ve genotipin performansini belirlemek i¢in yapraklanma, erkek ve
disi ¢igeklenme tarihleri, verim ve verim degerleri yoniiyle arastirmislardir. Bitki bagina
verim 1.49 kg/bitki (Heynick’s Zel.)-6.50 kg/bitki (Camponica), randiman %34.00
(Bearn)-%51.00 (Napoletanedda) arasinda degistigini kaydetmislerdir. Italya’da yaygin
olarak yetistiriciligi yapilan ve en 6nemli ¢esitlerinden olan Tonda Gentile delle Langhe
ve Tonda di Giffoni ¢esitlerinin subat aymnin II. haftasi ile yapraklandigini ve ilkbahar geg
donlarindan zarar gordiigiinii, diger cesitlerin mart sonu nisan ay1 baslarina kadar
yapraklanmalarinin gergeklestirdigini gézlemlemislerdir. Arastiricilar, yeni findik {iretim
alanlarinda ekolojinin cesitlerin performanslar1 iizerine farkli etkisinin olacagim

bildirmislerdir.

[talya’min Latium bolgesinde yaygin yetistiriciligi yapilan kok siirgiinii verme egilimi
yuksek, meyve kalitesi orta diizeyde, baz1 hastalik ve zararlilara duyarli ‘Tonda Gentile
Romana’ ¢esidinde yapilan klon seleksiyonu sonucunda 1994 yilinda timitvar 5 klon

belirlenmistir. Ilerleyen yillarda 3 klonun daha {imitvar oldugu saptanmustir. Umitvar
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klonlart gelistirmek i¢in 2001 yilinda ge¢ yapraklanan ‘Ennis’ ve ‘Hiall’s Giant’, erken
olgunlasan ‘Tombul’ ve Imperiale di Trebisonda’ (Kargalak), ‘San Giovanni’ ve ‘Tonda
Gentile delle Langhe’, dip slirgilinii olusturmasi az olan ‘Pauetet’, ‘Groassal’, ‘Daviana’
ve Cosford; findik kozalak akar1 zararlisina dayanikli ‘Tonda Bianca’, ‘Tonda Rossa’,
‘Mortarella’ ve ° Barcelona’; bakteriyel yaniklik hastaligina dayanikli ‘Jean’s; meyve
kalitesi yoniiyle tistlin 6zelliklere sahip Tonda Gentile delle Langhe’ findik ¢esitlerini
kontrollii ¢aprazlama yapmuslardir. Binlerce genotip igerisinden 6 adet F1 genotipin
{imitvar oldugunu belirlenmistir. Umitvar 5 klonun meyve agirlig1 2.15-2.60 g, randimani
%42.70-47.50, i¢ agirligt 1.01-1.11 g, bos meyve oran1 %1.50-6.50, yuvarlaklik indeksi
1.00-1.04, kabuk kalinlig1 1.34-1.44 mm arasinda degistigi saptamistir. F1 bireylerinin
meyve agirlig: 2.06-2.55 g, i¢ agirligi 0.97-1.20 g, randimani %45.49-49.59 ve bos meyve
orani %1.30-6.00 arasinda oldugu kaydedilmistir (De Salvador ve ark., 2009).

2.1.6. Sili findik cesit 1slah1 calismalari

Beretta ve Salvadores (2014), Sili’de Ispanya ve Italya’nin eski cesitleri ile ABD’de
findikta 6zel ¢esit 1slah programlari sonucu gelistirilen toplam 18 ¢esit ve genotipi verim,
meyve agirlik, i¢ agirlik, randiman, bos meyve oran yoniiyle degerlendirmislerdir.
Bitkilerin verimi 272 (Ghirara)-2 000 g/bitki (San Giovanni), meyve agirligi 2.04 (OSU
509-064)-4.40 g (Epsilon), randiman %41.80 (Clark)-56.10 (Mortarella), bos meyve
orant %0.00 (Gem, Segorbe, Epsilon, Mortarella, lanussa Racinante, OSU 540-130)-
20.00 (Ribet) arasinda degistigini belirtmislerdir.

Ellena ve ark., (2014), Sili’de ‘Chliean Barcelona’ ¢esidinde meyve kalitesini belirlemek
amaciyla 4 farkli bolgede seleksiyon ¢alismasi yapmiglardir. Calismaya gore; meyve
agirhigr 3.07-3.89 g, i¢ agirligi 1.32-1.46 g, randimani %34.80-40.20 ve bos meyve orani
%2.00-27.00 arasinda oldugunu belirtmislerdir.

2.1.7. Ispanya findik 1slah ¢alismalari

Rovira ve ark., (2014), 9 yil siire ile Ispanya’nin Tarragona bolgesinde Ispanyol findik
cesitlerinden Clon La Maso, Negret N-9, Negret Primerenc, Pauetet, latalyan findik
cesitlerinden San Giovanni, Tonda di Giffoni, Tonda Italiana, Tonda Romana, ABD
findik cesitlerinden Clark, Lewis ve Villamette cesitlerinin performanslarini belirlemek

amaciyla bir calisma gerceklestirmislerdir. Meyve agirligi 1.85 (N. Primerenc)-2.70 g (T.

19



Italiana), i¢ agirligi 0.92 (N. Primerenc)-1.66 g (Villamette), randiman1 %38.25 (T.
Italiana)-51.13 (Clon La Maso) arasinda oldugunu saptamislardir.

2.1.8. Fransa findik cesit 1slah1 calismalar:

Fransa’da bulunan INRAE Arastirma Enstitiisti, Bordeaux’da 1960’11 yillarda findik 1slah
programi baslatmis ve 1990’larda sonlandirilmistir. Caligma sonucunda 1 tozlayici ve

pazar degeri yiiksek olan 3 ¢esit olmak iizere toplam 4 ¢esit gelistirilmistir (Botta ve
ark.,2019; Mehlenbacher ve Molnar, 2022).

2.1.9. Romanya findik ¢esit 1slah1 calismalari

Botu ve ark., (2009), Romanya’da iistiin meyve 6zelliklerine sahip yeni ¢esit gelistirmek
igin, 1987 yilinda baslanilan 1slah programindan 2 (Cozia, Urisae de Valcea) taze tiiketim
icin, 2 (Romavel, Arutela) isleme sanayine olmak Uzere 4 yeni gesit elde etmislerdir.
Calismada; 10 karsilikli melezlemeden elde edilen 1 288 genotipin meyve agirhigt 1.75-
3.42 g, meyve iriligi 16.00-18.60 mm, randimanm1 %43.20-47.90, kabuk kalinlig: 1.10-
1.30 mm arasinda degistigini bildirmislerdir. Ayrica meyve agirliginin kalitim derecesini
0.50-0.66, meyve iriliginin 0.54-0.80, randimanin 0.60-0.76, kabuk kalinliginin 0.60-0.90

arasinda degistigini hesaplamislardir.

Romanya Craiova Universitesine bagli arastirma kurulusunda 1980’lerde baslatilan
findik ¢esit 1slah ¢aligmalar1 2019 yil1 itibariyle devam etmektedir. Tiirk findik ¢esidi olan
Kargalak ¢esidinde yapilan klon seleksiyonu ¢alismasindan 1 cesit (Valcea 22), Hall’s
Giant ¢esidinin agik tozlanmasindan elde edilen 2 ¢esit (Cozia, Romavel), Ennis x Purple
Filbert ¢esidinin melez bireylerinden 1 ¢esit (Uriase de Valcea) olmak iizere 4 yeni ¢esit
gelistirmislerdir. Bununla beraber Hall’s Giant g¢esidinin agik tozlanmasindan 2 gesit
(Romavel, Primval), Hall’s Giant x TDGL melezlemesinden 1 c¢esit (Arutela), Red
Lambertin mutasyonu sonucu 1 c¢esit (Valvered), Valcea 22 x Ennis melezlenmesi
sonucunda 1 ¢esit (Natval) ve 1 peyzaj mimarliginda kullanilmak iizere toplam 6 ¢esit

gelistirilmistir (Botu ve ark., 2009; Mehlenbacher ve Molnar, 2022).

2.2. Findikta Ozel Cesit Islah Cahismalari Sonucunda Gelistirilen Cesitler

Literatiirde 500°den fazla findik ¢esidi tanimlanmis olmasina ragmen ticari degeri olan

yaklasik 20, 1slah c¢alismalarinda genetik materyal olarak vyaklasik 30 c¢esit
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kullaniliyorken, geri kalan 450 civarinda cesit ise gen bankalarinda bulunmaktadir.
(Mehlenbacher, 2018). Ticari olarak yetistiriciligi yapilan findik ¢esitlerin tamamina
yakini uzun yillar spontan mutasyonlar sonucu olusan bitkilerin seleksiyonlar1 ile

gelistirilmistir (Mehlenbacher ve Molnar, 2022).

Allahverdi: Findik Arastirma Enstitlisii Mudiirliigii tarafindan Genetik Kaynaklarin
toplanmasi ve muhafazasinda Giresun ili Kesap il¢esinde liretici bahgesinde yabani findik
populasyon igerisinde bulunan genotip seleksiyon yolu ile 1slah edilmistir. Giresun 0-50
m rakimlarda erkek ve disi ¢igeklenmeleri 1-10 Ocak olup, yapraklanmasi Tombul
cesidine gore 15 gun daha gegtir. Meyve iriligi 17.43 mm, i¢ iriligi 12.79 mm, gobek
boslugu 1.48 mm, kabuk kalinligr 1.18 mm, tam beyazlama oran1 %90, ¢ift i¢ orani
%0.00, burusuk i¢ oran1 %6.66, bos meyve oran1 %7.55, randiman1 %48.85, ¢cotanaktaki
meyve sayisi 3.20 adet, meyve sekil indeksi 1.15,i¢ sekil indeksi 1.21°dir. Verim yoniyle
Tombul ¢esidinden iki kat daha fazla olan ¢esidin verim dalgalanmasi yiiksektir. Abiyotik
stres kosullarina duyarlidir (Okay ve ark., 1999).

Okay 28 (24/2): Findik Arastirma Enstitiisii Mudirliigi tarafindan Kargalak findik
¢esidinin iri meyve ozelligi ile Tombul findik ¢esidinin tam beyazlama, tat ve aromasini
birlestirmek icin yapilan 1slah programi sonucunda gelistirilmistir. Yapraklanmasi
Tombul findik ¢esidine gore 5-10 giin geg, randimant %53.52, meyve agirhigi 2.27 g, i¢
agirligi 1.30 g, meyve iriligi 20.01 mm, i¢ iriligi 15,24 mm, kabuk kalinlig1 1.07 mm, bos
meyve orant %6.65, burusuk i¢ oran1 %6.65, ¢ift i¢ oran1 %0.00, i¢ sekli yuvarlak, gobek
boslugu 1 mm ve daha az ve tam beyazlama oran1 %95.00°dir (Okay, 1999).

Giresun Melezi (FAE 1) (26/3): 1981 yilinda Fmdik Arastirma Enstitiisi
Miidiirliigii’nde Kargalak findik ¢esidinin iri meyve 6zelligi ile Tombul findik ¢esidinin
tam beyazlama, tat ve aromasini birlestirmek icin yapilan islah programi sonucunda
gelistirilmistir. Tombul ¢esidine gore 10-15 gun ge¢ yapraklanmakta ve daha verimlidir.
Randimani %54.18, meyve agirligi 2.07 g, i¢ agirlig 1.24 g, meyve iriligi 18.58 mm, i¢
iriligi 14.38 mm, kabuk kalinlig1 1.00 mm, bos meyve oram1 %3.27, burusuk i¢ oranm
%8.30, ¢ift i¢ oran1 %0.00, gobek boslugu 1 mm ve iizeri, meyve ve i¢ sekli yuvarlaktir
(Okay, 1999).
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Fosa: Tiirkiye’de 6nemli findik ¢esitlerinden olan Fosa; Trabzon, Samsun, Dizce ve
Sakarya illerinde yaygin olarak yetistiriciligi yapilmaktadir. Ilkbahar ge¢ donlarinin sik
yasanildig1 yorelere i¢in uygun bir gesittir (Balik ve ark., 2016). Giresun 0-250 m
rakimlarda Fosa ¢esidi orta kuvvette gelismekte, yar1 dik habitusa sahip, erkek ¢igekleri
fazla olmamakla birlikte (Caliskan, 1995) 10-20 Ocak, disi ¢igekleri 20-30 Ocak tarihinde
olgunlasirken yapraklanmalari 20-30 Mart tarihlerinde ger¢eklesmektedir. Meyve agirhigi
1.67-1.82 g, meyve iriligi 16.90-17.44 mm, i¢ iriligi 12.55-13.10 mm, randimani %47.80-
50.20, kabuk kalinligi 0.84-1.32 mm, tam beyazlama oran1 %84.90-92.00, bos meyve
orant %7.00-15.70 (Caligkan, 1995; Balik ve ark., 2016), saglam i¢ oran1 %74.50, gobek
boslugu 2.26 mm ve lifsiz (Balik ve ark., 2016), ¢cotanaktaki meyve sayis1 3.48 adettir.
Meyveleri yuvarlak, verim dalgalanmasi az, orta diizeyde verimlidir (Caliskan, 1995).

OSU 244.001: Oregon Eyalet Universitesi tarafindan melezleme ile elde edilen 8 iimitvar
genotipten; OSU 244.001 genotipin 4 yillik ortalama verimi 2.45 kg/bitki, meyve agirligi
2.7 g, randiman1 %46, saglam i¢ oran1 %88, tam beyazlama oram1 %85, kusurlu i¢ orani
%10’dur (McCluskey ve ark., 1997).

Clark (OSU 276.142): Oregon Eyalet Universitesinde Dogu Findik Yanikligina
dayanikli verimli ¢esit elde etmek i¢in Thompson tarafindan 1982'de "Tombul Ghiaghli'
X '"Willamette' cesitlerinin melezlenmesi sonucu 1990'da gelistirilmistir. Birim govde
kesit alanina verim 64.1-83.5 g/cm?, meyve agirligi 2.5 g, randimanm %51, i¢ iriligi 13
mm ve lizeri, saglam i¢ oran1 %78, bos meyve orani %6 ve kusurlu i¢ orani ise %16’°dir

(Mehlenbacher ve ark., 2014).

Gamma (OSU 589.028): Oregon Eyalet Universitesi'nde Dogu Findik Yanikligina ve kis
soguklarma dayanikli, polen yayma siiresi uzun tozlayici gesit gelistirmek amaciyla
1991'de baslanilan 1slah programi kapsaminda 2002'de gelistirilmistir. Casina X VR 6-28
cesit ve genotipinin melezlemesi olan g¢esidin meyve agirhigr 2.5 g, randimani %52,
saglam i¢ oran1 %78.8, bos meyve oran1 %9.5, kusurlu i¢ (kahverengilesme goriilen ig,
abortif i¢, burusuk ig, cift i¢, siyah uclu ig¢, ¢lrik-kurtlu i¢) oranm1 %11.7 olarak
saptamiglardir (Mehlenbacher ve Smith, 2004).

Delta (OSU 510.041): Oregon Eyalet Universitesi'nde Dogu Findik Yanikligma ve kis

soguklarina dayanikli, polen yayma siiresi uzun tozlayici ¢esit gelistirmek amaciyla
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1991'de baslanilan 1slah programi kapsaminda 2002'de gelistirilmistir. OSU 249.159xVR
17-15 genotiplerinin melezlenmesi olan ¢esidin meyve agirhigi 2.4 g, randimani %49, tam
beyazlama orami %25, saglam i¢ orami %77, bos meyve orami %9.8, kusurlu ic
(kahverengilesme goriilen i¢, abortif i¢, burusuk ig, cift i¢, siyah uclu ic, ¢truk-kurtlu ig)
orani %15.5 olarak hesaplamislardir (Mehlenbacher ve Smith, 2004).

Epsilon (OSU OSU 669.073): Oregon Eyalet Universitesi'nde Dogu Findik Yanikligina
ve kis soguklarina dayanikli, polen yayma siiresi uzun tozlayici ¢esit gelistirmek amaciyla
1991'de baglanilan 1slah programi kapsaminda 2002'de gelistirilmistir. OSU
350.089xZimmerman genotip ve ¢esidin melezlenmesi olan ¢esidin meyve agirligl1 2.6 g,
randimani %52, tam beyazlama oran1 %10, saglam i¢ oran1 %79.5, bos meyve orant %4.8,
kusurlu i¢ (kahverengilesme goriilen ig, abortif i¢, burusuk ic, ¢ift i, siyah uclu ig, ¢lrik-
kurtlu i¢) oran1 %15.7 olarak hesaplamislardir (Mehlenbacher ve Smith, 2004).

Zeta (OSU 670.095): Oregon Eyalet Universitesi'nde Dogu Findik Yanikhigina ve kis
soguklarina dayanikli, polen yayma siiresi uzun tozlayici gesit gelistirmek amaciyla
1991'de baglanilan 1slah programi kapsaminda 2002'de gelistirilmistir. OSU 342.019 x
Zimmerman genotip ve c¢esidin melezlenmesi olan ¢esidin meyve agirhgr 2.5 g,
randimani %50, tam beyazlama oran1 %60, saglam i¢ oran1 %76, bos meyve oran1 %11.5,
kusurlu i¢ (kahverengilesme goriilen i¢, abortif i¢, burusuk ig, ¢ift i¢, siyah uclu i¢, curik-
kurtlu i¢) oran1 %12.5 olarak belirlemislerdir (Mehlenbacher ve Smith, 2004).

Santiam (OSU 509.064): Oregon Eyalet Universitesi'nde 1987 yilinda Dogu Findik
Yanikligina dayanikli ¢esit gelistirmek amaciyla OSU 249.159xVR17-15 genotiplerinin
melezlenmesi sonucunda 2005 yilinda gelistirilmistir. Govde kesit alanina verimi 73-97
g/cm?, meyve agirhigi 2.22 g, i¢ agirlhign 1.12 g, i¢ randiman1 %49, tam beyazlama oran
%75, saglam i¢ oran1 %78.10, bos meyve oran1 %4.60, kusurlu i¢ oran1 %17.30’dur
(Mehlenbacher ve ark., 2007).

Yamhill (OSU 542.102): Oregon Eyalet Universitesinde 'Dogu Findik Yanikligy'
hastaligina kars1 dayanikli findik g¢esitlerinin gelistirilmesi amaciyla yapilan 1slah
programlar1 sonucundan elde edilmistir. Verim degeri diisiik, meyve agirligr 2.30 g, i¢
agirhgr 1.1 g, randiman1 %49, kusurlu i¢ oran1 %17, tam beyazlama oran1 %50'den daha

az, ince kabuklu ve meyve sekli yuvarlaktir (McCluskey ve ark., 2009a).
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Tonda Pacifica (OSU 228.084): Oregon Eyalet Universitesi tarafindan Dogu Findik
Yanikligina karsi dayanikli cesit gelistirmek amaciyla baglatilan 1slah programi
kapsaminda 2011'de tanimlamasi yapilmistir. TDGL x OSU 23.024 ¢esit ve hibrit
bireyinin melezlenmesi ile gelistirilen ¢esidin gdvde kesit alanina verimleri 81.00-96.46
g/cm?, meyve agirliklart 2.18-2.40 g, i¢c agirliklar1 0.99-1.17 g, randiman1 %45.3-48.3,
tam beyazlama oranlar1 %70-85, saglam i¢ oranlar1 %78.4-89.2, bos meyve oranlari
%4.6-7.3, kusurlu i¢ (kahverengilesme goriilen i, abortif i¢, burusuk i, cift ic, siyah uclu
i¢, clrlk-kurtlu i¢) oranlar1 %3.9-17.4 arasinda degismektedir (Mehlenbacher ve ark.,
(2011).

Wepster: Oregon Eyalet Universitesi tarafindan Dogu Findik Yanikligia dayanikls,
verimli gesitler gelistirmek amaciyla 1997'de yapilan melezleme ¢aligmalari sonucunda
2013 yilinda tescil edilmistir. Govde kesit alanina verim 84.4-99.2 g/cm?, meyve agirligi
2.23-2.39 g, i¢ agirlig1 0.98-1.11 g, randiman1 %43.90-46.56, tam beyazlama oran1 %50-
60, saglam i¢ oran1 %79.6-86.7, bos meyve oran1 %6.9-7.6, kusurlu i¢ oran1 %6-12
arasindadir (Mehlenbacher ve ark., 2014).

Dorris: Oregon Eyalet Universitesi'nde OSU 309.074 x Delta melezlemesi sonucunda
Mehlenbacher ve Smith tarafindan gelistirilmistir. Arastiricilar Dorris ¢esidinin 2 yillik
ortalamalarina gore meyve agirligim 3.3 g, i¢ agirlign 1.4 g, randiman1 %41.9, tam
beyazlama oran1 %80'den daha az, saglam i¢ oran1 %80, bos meyve oran1 %7, kusurlu i¢
(burusuk i¢, abortif ig, ¢ift i¢, kiflt-curuk-kurtlu i¢) oran1 %13°tlr (Mehlenbacher ve ark.,
2013).

McDonald: Oregon Eyalet Universitesinde 'Tonda Pacifica' x 'Santim' cesitlerinin
melezlemesi sonucu 2014 yilinda tescil edilmistir. McDonald ¢esidinin meyve agilig
2.39-2.62 g, i¢c agirhgr 1.21-1.37 g, randiman1 %50.7-52.3 ve tam beyazlama orani
%70'den daha azdir (Mehlenbacher ve ark., 2016).

York (OSU 878.048): Oregon Eyalet Universitesinde Dogu Findik Yanikligina
dayanikli, verimli, meyve yoniiyle iistiin 6zelliklere sahip Yamhil, Dorris, Wepster ve
McDonald ¢esitlerine tozlayici gesit gelistirilmesi amaciyla OSU 479.027 x OSU 504.065
no.lu genotiplerin melezlenmesi sonucu 2012 yilinda tanimlamasi yapilmistir. Gévde

kesit alanina verim 10.4-17.5 g/cm?, meyve agirlig1 2.59-2.85 g, i¢ agirligi 1.12-1.32 mm,
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randiman1 %43.4-46.3, tam beyazlama oran1 %60-75, saglam i¢ oran1 %81.3-83.7, bos
meyve oran1 %8.7-9.7, kusurlu i¢ (kahverengilesme goriilen i¢, abortif i¢, burusuk i, ¢ift
i¢, siyah uclu i¢, ¢lrik-kurtlu i¢) oran1 %9.4-16.3 arasindandir. Cesidin Dogu Findik
Yanikligina dayanikli, verimin diisiik ama i¢ kalitesi yoniiyle yiiksek oldugu

belirlenmistir (Mehlenbacher ve ark., 2018).

Felix (OSU 941.016): Oregon Eyalet Universitesi'nde Dogu Findik Yanikligina
dayanikli, verimli, meyve yoniiyle iistiin 6zelliklere sahip Jefferson ¢esidine tozlayici
cesit gelistirilmesi amaciyla yapilan 1slah programi kapsaminda 2012 yilinda
gelistirilmistir. Cesidin govde kesit alanina verimi 128.4-160.0 g/cm?, meyve agirligi
2.40-2.71 g, i¢ agirlign 1.20-1.37 g, randiman1 %50.1-50.8, saglam i¢ oran1 %94.6-88.9,
bos meyve oran1 %1.7-4.2, kusurlu i¢ (kahverengilesme goriilen i¢, abortif i¢, burusuk ig,
cift ic, siyah uclu i¢, curik-kurtlu i¢) oran1 %7-5.4 arasinda degismektedir. Ayrica, Dogu
Findik Yanmikligina dayanikli olmasina ragmen, verim ve ic¢ kalitesi diistiktiir
(Mehlenbacher ve ark., 2018).

PollyO: Yamhill g¢esidinden daha Ustliin 6zelliklere sahip gesit gelistirmek i¢in OSU
684.104 x OSU 669.104 melezlemesinden 2018 yilinda gelistirilmistir. PollyO ¢esidinin
govde kesit alanina verimi 117.6 g/cm? meyve agirhg 2.75-2.88 g, i¢ agirlig 1.29-1.38
g, randiman1 %%46.90-47.90, tam beyazlama oran1 %50, saglam i¢ oran1 5 83.40-93.00,
bos meyve oran1 %2.50-4.00 ve kusurlu i¢ oran1 %13.00-7.00 arasindadir (Mehlenbacher
ve ark., 2019).

Dawei: Cin’de 1980’lerde kis soguklarina dayanikli adaptasyon yetenegi yiiksek, ince
kabuklu, meyve agirligi en az 2 g, randimani en az %40 olan gesit gelistirmek amaciyla
yuritiilen 1slah ¢alismasinda C. Heterophylla x C. avellana L. tlirlerin ¢aprazlanmasindan
elde edilmistir. Meyve sekli uzun yuvarlak, meyve agirligr 2.5 g, kabuk kalinlhigr 1.54
mm, randiman1 %44.7 ve kis soguklarina karsi toleransi yiiksek bir cesittir (Xie ve ark.,
2014).

OSU 541.147 The Beast: Rutgers Universitesi tarafindan Dogu Findik Yamkligina
dayanikli ¢esit gelistirmek amaci ile 1990°larda baglatilan findik 6zel ¢esit 1slah programi
sonucu 2021 yilinda tescil edilmistir. Oregon Eyalet Universite’nin 1slah programlar

kapsaminda ‘Rush’ (C. americana) x ‘Barcelona’ (C.avellana L.) melezlenmesinden elde
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edilen genotip ile OSU 226.118 (C.avellana L.)’nin melezlenmesi elde edilen genotipin
tekrar NY 616 genotipi ile ¢gaprazlanmasindan 1slah edilmistir. 30 yildan fazla siiren 1slah
caligmalar1 sonucunda gelistirilen ¢esit Dogu Findik Yanmikligima ve kis soguklarina
dayanikli, meyve agirligi 2.62 g, i¢ agirligr 1.16 g, randimani %44.1, meyve sekil indeksi
0.92, meyve iriligi 16.48 mm, gotanakta bulunan meyve sayisi 3-4, tam beyazlama orani
%30-40, saglam i¢ orani %85.3, bos meyve orami %9.3, kusurlu i¢ oram1 %5.4’diir
(Anonim, 2022d).

Hunterdon: Oregon Eyalet Universitesi tarafindan Dogu Findik Yanikligma karsi
dayanikli findik 6zel gesit 1slah programi kapsaminda gelistirilen ‘Sacajawea’ X OSU
616.000 melezlenmesi sonucu Rutgers Universitesi tarafindan gelistirilmistir.
Uyusmazlik allelleri Si1 ve Sz’dur. Meyve agirhigr 2.74 g, i¢ agirhigr 1.24 g, randiman
%45.5, meyve iriligi 18.71 mm, tam beyazlama oran1 %90-95, meyve sekil indeksi 0.93,
saglam i¢ orant %83.8, bos meyve oran1 %3, kusurlu i¢ (gurlk, kurtlu ig, ¢ift i¢, abortif
i¢, burusuk i¢, siyah uclu i¢) oran1 %13.2, ¢otanaktaki meyve sayisi 2-3’tiir. Dogu Findik
Yanikligina kars1 toleransi oldukea yiiksektir (Anonim, 2022e¢).

Monmouth: ‘Sacajawea x OSU 616.055 bireylerinin melezlenmesi sonucu elde
edilmistir. Dogu Findik Yanikligina kars1 yiiksek derecede dayaniklidir. Meyve agirligi
2.46 g, i¢ agirhigi 1.25 g, randimani %50.7, meyve iriligi 18.54 mm, meyve sekil indeksi
0.95, cotanaktaki meyve sayis1 2-3 adet, tam beyazlama oran1 %85-90, saglam i¢ orani
%82.00, bos meyve oran1 %9.50, kusurlu i¢ (burusuk ic¢, abortif i¢, curuk-kurtlu i, ¢ift
i) orant %10.50 oldugu kaydedilmistir (Anonim, 2022f).

Somerset: Rutgers Universitesi tarafindan OSU 665.123x‘Ratoli’ melezlenmesinden
elde edilmistir. Uyusmazlik allelleri Sz ve Sio’dur. Dogu Findik Yanikligina kars1 oldukga
toleransi1 yliksektir. Meyve agirhigr 2.08 g, i¢ agirhigr 1.15 g, randimant %54.5, meyve
iriligi 18.04 mm, meyve sekil indeksi 1.08, lifli, tam beyazlama oran1 %60-70, saglam i¢
oranit %83.2, bos meyve orani 5.5, kusurlu i¢ (burusuk i¢, abortif i¢, ¢urik-kurtlu ig, ¢ift
I¢, siyah uclu) oran1 %1 1.olarak saptanmistir (Anonim, 2022h).

Raritan: Meyve agirligi 2.51 g, i¢ agirhigr 1.17 g, randiman %46.6, meyve iriligi 17.81
mm, tam beyazlama oranm1 %80-90, saglam i¢ oran1 %88.4, bos meyve orani %0.40,

kusurlu i¢ (burusuk ig, abortif i¢, kurtlu-glrik ig, ¢ift i¢, siyah uclu i¢) oran1 % 11.20,
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meyve sekil indeksi 0.94, cotanaktaki meyve sayis1 2-3’tlir. Dogu Findik Yanikligina,
bakteriyel dal kanserine ve findik kozalak akar1 zararlisina dayanikli, kisin -21 °C, yazin

38 °C’ye kadar zarar gérmemektedir (Anonim, 2022h).

Tonda Gentile Romana: Italya'da yaygin olarak yetistiriciligi yapilan eski gesitlerden
Tonda Gentile Romana ¢esidinin seleksiyon ¢alismasinda 5 timitvar klon belirlenmistir.
Bitkilerin meyve agirhigini 2.10-2.60 g, i¢ agirhigini 1.01-1.11 g, kabuk kalinligini 1.34-
1.44 mm, randiman1 %44.4-48.0, bos meyve oran1 %1.50-6.50, tam beyazlama orani
%38.00-70.00, meyve sekil indeksi 1.00- 1.04, ¢otanaktaki meyve sayisi 1.83-2.63 adet
olarak saptamislardir (Monastra ve ark., 1997).

Negret: Ispanya'da en yaygin yetistiriciligi yapilan eski cesitlerden biri olan Negret ¢esidi
klonlarinin meyve agirhigi 1.40-2.01 g, i¢ agirlig 0.82-0.94 g, randiman1 %46.73-50.64,
bos meyve orant %2.33-10.00, meyve iriligi 19.33-25.00 mm, i¢ iriligi 9.00- 11.33 mm,
meyve sekil indeksi 0.78-0.85 arasinda belirlenmistir (Rovira ve ark., 1997).

Gironell: Ispanya'da yaygin olarak yetistiriciligi yapilan eski cesitlerden Gironell findik
¢esidinde yapilan klon seleksiyonu g¢alismasinda 5 Klon Umitvar olarak 6ne ¢ikmustir.
Klonlarinin meyve agirhigi 1.98 -2.25 g, i¢ agirlig1 0.77 -0.97 g, randiman1 %39.01-44.05,
bos meyve oran1 %0.00-2.67, meyve iriligi 21.00-25.00 mm, i¢ iriligi 9.00-12.00 mm,
meyve sekil indeksi 0.93-0.96 arasinda oldugunu kaydetmislerdir (Rovira ve ark., 1997).

Jinling: Cin’de tiirler aras1 melezleme (C. heterophylla X C. avellana L.) sonucunda
gelistirilmistir. Orta kuvvette gelisen, dik biiylime habitusuna sahip, yuvarlak meyve
yapisina sahiptir. Meyve agirligr 2.2 g, kabuk kalinligi 1.38 mm, lifsiz, randiman1 %40,
7 yasl bitkinin verimi 1.8 kg/bitki’dir (Xei ve ark., 2014).

Yuzhui: Cin’de tiirler aras1 melezleme (C. heterophylla X C. avellana L.) sonucunda elde
edilmistir. Orta kuvvette gelisme gosteren, dik-yayvan gelisme habitusuna sahip meyvesi
ovaldir. Meyve agirlig1 2.0 g, kabuk kalinligi 1.15 mm, lifsiz, randimani %43,0 ve 7 yash
bitkinin verimi 2.0 kg/bitkidir. Kis soguklarina dayanikli ve adaptasyon yetenegi
yuksektir (Xei ve ark., 2014).

Liaozhenl: Cin’de C. heterophylla X C. avellana L. melezlenmesinden gelistirilmistir.

Gelisme kuvveti orta, bitylime habitusu dik-yayvan, meyve sekli uzun yuvarlak olan bir
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cesittir. Meyve agirligr 2.6 g, randimani %40.0, kabuk kalinligi 1.10 mm, 7 yash bitkinin
verimi 2.2 kg/bitkidir (Xie ve ark., 2014).

Liaozhen2: Zayif gelisme gosteren, dik-yayvan gelisme habitusuna sahip meyve sekli
basik olan ¢esit C. heterophylla X C. avellana L. melezlenmesinden gelistirilmistir.
Meyve agirlig: 2.6 g, randimani %43,0, kabuk kalinligr 1.10 mm, lifsiz, bitki bagina verim
2.2 kg’dir (Xie ve ark., 2014).

Liaozhen3: Cin’de C. heterophylla X C. avellana L. melezlenmesi gelistirilen ¢esit
kuvvetli gelismekte, dik biiyiime habitusuna sahip, meyve sekli uzun oval’dir. Meyve
agirhigi 2.9 g, randiman1 %48, kabuk kalinligi 1.15 mm, i¢ lifsiz, bitki basina verim 2.5
kg’dir (Xie ve ark., 2014).

Liaozhen4: 1980’lerde Cin’de C. heterophylla X C. avellana L. melezlemesinden
gelistirilen ¢esit cok yayvan gelisme habitusuna sahip olup kuvvetli gelisme
gostermektedir. Cesidin meyveleri yuvarlak, meyve agirhigr 2.5 g, randiman %46,0,
kabuk kalinlig1 1.0 mm, bitki basina verim 2.5 kg’dir (Xie ve ark., 2014).

fran Findik Genotipleri: iran'mn Tarem ve Rudsar ydresi findik popiilasyonlar:
igerisinde bulunan 420 findik genotipi meyve 6zellikleri yoniiyle incelenmistir. Tarem
yoresi findik genotiplerinin meyve irilikleri 13.40-18.80 mm, meyve agirliklar 2.02-4.34
0, i¢ agirliklar1 0.92-1.77 g, kabuk kalinliklart 1se 1.25-2.36 mm arasinda degismektedir.
Rudsar yoresi findik genotiplerinin meyve irilikleri 12.00-18.10 mm, meyve agirliklar
1.60-2.87 g, i¢ agirhiklar1 0.74-1.29 g, kabuk kalinliklar1 1.13-1.60 mm arasindadir
(Amini-Noori ve ark., 2016).

2.3. Farkh rakimlarin findik verim ve meyve Kkalitesi iizerine etkileri

Balta ve ark., (2018), Ordu ili Kabatas ilgesinde 400, 500 ve 600 rakimda bulunan
Cakildak findik gesidi ile kurulu bahgelerde 1’11, 2°1i, 3°1i, 4°1i ve 5°li ¢otanaklara sahip
bitkilerin bazi pomolojik 6zelliklerini belirlemek amaciyla yiiriitiilen arastirmada, meyve
agirhigint 1.42-1.64 g, meyve iriligini 14.71-15.56 mm, i¢ agirhgmi 0.76-0.83 g, i¢
iriligini 10.71-11.66 mm, randiman1 %48.80-52.60, kabuk kalinligin1 0.67-0.80 mm ve
gobek boslugunu 2.68-3.17 mm arasinda oldugunu belirlemislerdir. Yiikseklik arttikca

meyve agirligl ve randimanin arttigini, kabuk kalinliginin ise diistiigiinii, yiiksekligin i¢
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agirhigina etkisinin olmadigimi bildirmislerdir. Cotanakta bulunan meyve sayisi arttik¢a
meyve agirligi, i¢ agirligl, randiman, gobek boslugu degerlerinin diisecegini ve kabuk

kalinliginin artacagini kaydetmislerdir.

Bozkurt ve Bostan (2018), Ordu yoresinde 400 m, 600 m ve 800 m rakimlarda Cakildak
findik ¢esidinde yiiksekligin verim ve meyve Ozellikleri lizerine etkisini belirlemek
amaciyla bir ¢calisma yapmislardir. 400 m ve 600 m yiiksekliklerde dekara verim 800 m
rakimlara gore daha yiiksek ¢cikmistir. Cakildak findik ¢esidinde dekara verim ile meyve
agirligl, meyve iriligi, kabuk kalinligi, i¢ agirligy, i¢ iriligi, saglam meyve orani ve verim
arasinda pozitif korelasyon; dekara verim ile bos meyve orani arasinda negatif korelasyon
oldugunu; verim ile gdébek boslugu ve randiman arasinda bir iliskinin olmadigin
saptamiglardir. Arastiricilar yiikseklik arttikga kalite parametrelerinin diigsebilecegini

bildirmislerdir.

Ayaz (2019), Ordu yoresinde Cakildak findik ¢esidi ile yetistiriciligi yapilan 4 farkli (0-
250 m, 251-500 m, 501-750 m, 751-1000 m) rakim ve 5 farkli yOneylerdeki (kuzey,
gliney, bati, dogu, diiz) bahcelerin verim ve meyve 6zelliklerinin belirlenmesi amaciyla
yiiriitiilen arastirmada bitki basina ve govde kesit alanina diisen verim, meyve agirligi ve
bos meyve orani yiikseklik ile ters orantili iken; kabuk kalinligi, randiman, i¢ agirlik,
saglam i¢ orani ve gobek boslugu yiikseklik ile dogru orantili bulunmustur. Arastirmada

rakim ve yoneyin verim ve meyve Ozellikleri iizerine etkili oldugu bulunmustur.

Islam ve Calis (2018), Ordu Persembe yoresinde 0-250 m, 251-500 m ve 501-750 m
rakimlarda, kuzey ve guney yoneye sahip Tombul findik ¢esidi ile kurulu bahgelerde
verim ve meyve Ozelliklerinin belirlenmesi amaciyla bir calisma gergeklestirmislerdir.
Cotanaktaki meyve sayisi lizerine yoneyin etkili olmadig1 fakat yiikseklik arttikga
cotanaktaki meyve sayisinin arttigini, meyve agirliginin 0-250 m rakimlarda daha yiiksek
ve yoneyin etkisiz oldugunu, yoneyin ve yiiksekligin kabuk kalinlig1 iizerine etki
etmedigini, randiman degerinin 501-750 m rakimlarda daha diisiik oldugunu, saglam
meyve orani ve 0-250 m ve 251-500 m daha diisiik oldugunu, bitki basina verim 419.69
g/bitki ile en diislik 251-500 m rakimlarda oldugunu saptamislardir.

Akman (2019), Samsun yoresinde yaygin olarak yetistiriciligi yapilan Cakildak findik

¢esidinin 250-550 m ve 551> m rakimlarda yoneylerin verim ve meyve kalitesi lizerine
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etkilerini belirlemek amaciyla yiiriittiigii arastirmada rakimimn, tam beyazlama orani,
meyve Ve i¢ agirlik lizerine; yoneyin ise randiman ve gobek boslugu iizerine yon x rakim

interaksiyonunun ise kabuk kalinlig1 ve verim tizerine etkili oldugu bulunmustur.

2.4. Findik Islahinda Molekiiler Calismalar

Markdr destekli seleksiyon (MAS), DNA belirtegleri yardimiyla kalitatif ve kantitatif
Ozelliklerin genotip x c¢evre etkilesimi olmaksizin hizli ve giivenilir bir tekniktir.
Popiilasyonu olusturun bireylerin tanimlanmasinda, genetik yakinlik veya uzakligin

belirlenmesinde, genetik haritalamasinin yapilmasi gibi bir¢ok konuda uygulama alanina

sahiptir (Baydar, 2020).

Findikta c¢esit tanimlamalar1 zuruf ve meyve yapist ile birgcok morfolojik 6zellik
yontemiyle belirlenmektedir. Morfolojik o6zellikler c¢evre ve bakim sartlarindan
etkilendiginden farkli arazi ve bakim sartlarini etkisini kaldirmak i¢in ayn1 arazi ve bakim
kosullarinda uzun yillar arastirilmasi gerekmekte olup ve oldukga maliyetlidir. Cevre ve
bakim sartlarindan etkilenmeyen hizli ve giivenilir bir yontem olan genetik diizeyde

caligmalarin yapilmasi daha ekonomiktir (Martins ve ark., 2015).

Betulaceae familyasi 130°dan fazla tiirden meydan gelmesine ragmen ekonomik olarak
degeri olan en yaygin tiir Avrupa findig1 olarak bilinen Corylus avellana L.’dir. ABD’de
findikta molekiiler destekli 1slah ¢alismalar ilk defa 1998 yilinda Dogu Findik Yaniklig:
hastaligina kars1 dayanikli bireyleri elde etmek i¢in Gasaway ¢esidinin genetik yapisinin
ortaya cikartilmasiyla baglamistir. Genetik haritalamalarin olusturulmasinda SSR, RPAD
ve ISSR yontemleri kullanilmis ve findikta 6zel gesit 1slahinda genetik haritalamalarinin

daha 6nem kazanacag bildirilmistir (Sathuvalli ve ark., 2014).

Oregon Universitesi’nde Gasaway cesidinin Dogu Findik Yanikligina dayanikliligin tek
bir lokusta bir dominant allel genler tarafindan kontol edildiginin belirlenmesi ile
‘Gasaway’ cesidi melezlemede kullanilmistir. Dogu Findik Yamikligimma dayanikli
genlerin belirlenmesi ve haritalamast OSU 252.146 x OSU 414.062 melezlemesinden
olusan poptlasyonunda bulunan 138 bireyin RPAD ve SSR teknikleri ile yapilmustir. S
uyusmazlik lokuslart R geni 5 iken, Gasaway ¢esidinde bulunan dayaniklik geni 6 oldugu
oldugunu saptanmistir (Mehlenbacher ve ark., 2006). Iki ebeveynin yiiksek ¢oziiniirliik

haritalamas1 yapilmast ile biraz daha gelistirilmistir (Rowley ve ark., 2018). SSR markerlart,
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Tonda Gentile delle Langhe x Hall’s Giant melez bireylerinin haritalanmasinda (Beltramo
ve ark., 2016) ve Rusya’nin giineyinde bulunan popiilasyondan Dogu Findik Yanikligina
dayanikli genotipleri belirlemek i¢in de kullanilmistir (Botta ve ark., 2019). Tonda
Gentile delle Langhe x Hall’s Giant melezlenmesinden elde edilen 213 genotipin vejatatif
Ozelliklerini ortaya cikarmak igin kantitatif Gzelliklerin bulundugu lokuslar tespit
edilmistir. LG’yi tanimlamak i¢in her biri yaklasik 1200 SNPs ve SSR markerdan olusan
iki ¢esidin genetik haritasi olusturulmustur. Bu ¢alismalar ile findikta yapraklanma, erkek
ve disi ¢igeklenme zamanlari, meyve ve i¢ Ozellikleri de dahil olmak tizere diger
karakterlerin analizi i¢in QTL hakkinda bilgiler elde edilmistir (Beltramo ve ark., 2016;
Torello Marinoni ve ark., 2018). OSU 252.146 x OSU 414.062 melezlemesinden elde edilen
138 genotip (Mehlenbacher, 2006) uzerinden Dogu Findik Yanikligina dayanikli genleri
belirlemek igin genetik haritama ve bireyleri saptamak i¢in 100’den fazla SSR marker
gelistirilmistir (Gurcan ve Mehlenbacher, 2010; Colburn ve ark., 2017; Bhattarai ve
Mehlenbacher, 2017, 2018). Yine Oregon Universitesi’nde SSR teknigi ile Dogu Findik
Yanikligina dayanikli genleri belirlemek icin ( Sekerli, 2019; Komaei Koma,2020)
yapilan calismalarda LG2, LG6 ve LG7 gen bdlgelelerinin genetik haritalamasi
yapilmistir.

Ik birlestirme haritalamas1 Oztiirk ve ark., (2017a) tarafindan, Slovenya ulusal gen
bankasinda bulunan 48 ¢esit ve 54 genotipin 64 AFLP ve SSR markerlar1 ile 10 meyve
ve 7 i¢ ozelliginin iliskilendirmesi i¢in yiiriitiilmiistir. Fenotipik ve molekiler veriler
incelendiginde 49 markerin meyve ve i¢ 6zellikleri ile 6nemli derecede iligkili oldugu
belirlenmistir. Bir sonra ki birlestirme ¢alismasi (Frary ve ark., 2019a) tarafindan, 44
agro-morfolojik 6zelliklerin genetik kontroliinii saglamak i¢in ve (Frary ve ark., 2019b)
tarafindan Karadeniz Bolgesi’'nde 9 ilden elde edilen C. avellana L. tlrune ait 390
genotipin 13 meyve ve 12 i¢ Ozelliklerini belirleme g¢alismalari olusturmustur. Bu
ozelliklerle iliskili lokuslar, 30 basit dizi tekrar lokusundan olusan bir set kullanilarak

haritalanmistir.

Findikta sporotif diizeyde kendine kisirlik vardir. Tek bir lokus iizerinden yonetilmekte
ve bugiine kadar S-lokusta 33 allel gen belirlenmistir (Mehlenbacher, 2014). Stigmatik
yiizey uyusmazlik reaksiyonun yeridir. Alleller polende dominat veya ko-dominat olarak

ifade edilirken pistilde kodominat olarak gorilmektedir (Mehlenbacher ve Thompson
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1988). ABD’de tiirler aras1 melezlemelerden, farkli cografi orjinli 284 ¢esit ve seleksiyon
sonucu elde edilen 522 genotipin S uyusmazlik alleleri SSR teknigi ile incelenmistir.
Tirler aras1 melezlemeden ve seleksiyon sonucu gelistirilen 284 cesitin en yaygin
uyusmazliklar S; (%13.9), S1 (%9.3), S10 (%8.5), Ss (%7.2), Sz (%6.2), S4 (%6.0) ve Sg
(%5.3) allellerinde tespit edilmistir. Tirkiye cografi orjinli ¢esitlerde S4 (%30.2), Si2
(%10.7), Ss (%9.9), S10 (%9.9), Sz (%7.8) ve Si6 (%4.3) allelleride belirlenmistir. italya-
Ispanya cografi orjinli 71 gesitin uyusmazliklar1 Sz (%30.3), S1 (%14.1), S10 (%9.2), S22
(%7.8), S17 (%6.3) ve Sz3(%4.9) allelerinde, yaygin ¢esitlerden ‘Barcelona’ ve ‘Siciliana’
S1, Sz, Negret ¢esidinde ise Sio, S22 allellerinde saptanmistir. SSR teknigi ile yapilan
calismada cesit ve genotiplerin cografi yayilima gore uyusmazlik gosterdigi allellerin

degistigi tespit edilmistir (Boccaci ve ark., 2006; Gokirmak ve ark., 2008; Giircan ve ark.,
2010).

SSR markerlar parmak izi yontemiyle gesitlerin ve sinonimlerinin tanimlanmasinda,
ebeveynlerinin ve cesitler arasindaki genetik iliskiyi (yakin veya uzak akrabalik)
belirlemek icin uygun yontemlerdendir. Ayrica, yabani popilasyonlarda ve koleksiyon
bahgelerinde bulunan findik genotiplerinin genetik cesitliligini ve yapisini ortaya
¢ikarmak i¢inde kullanilmaktadir (Boccaci ve ark., 2013; Valentini ve ark., 2014; Botta
ve ark., 2019).

Tiirkiye, Azerbaycan, Giircistan, Italya ve Ispanyol findik cesitlerinin genetik
cesitliliginin ve ¢esitlerin orijinlerinin belirlenmesi amaciyla molekuler diizeyde yapilan
calismalara gore standart findik cesitleri 4 cografi orjinli gruba ayrilmaktadir. Ingiltere,
Avrupa Merkez, Italya/Ispanya ve Karadeniz findiklari ile bunlarin yaninda bu dért gruba
girmeyen birgok genotip bulunmaktadir. Italyan ve Ispanyol findik gesitleri ayn1 grupta
yer alirken, Tirk findik ¢esitleri bunlardan ayr1 bir grup olusturmaktadir (Boccaci, 2006;
Mehlenbacher, 2009).

Akdeniz Havzasi findiklarinin Ispanya’nin kuzeyinde bulunan Tarragona, italya’nin
giineyinde bulunan Campania ve Tiitkiye’'nin Karadeniz Bolgesi olmak tizere 3
germplazma grubuna ayrildigini ayni zamanda bu yorelerin findigin kiiltiire alindig ilk
yoreler oldugunu bildirmistir. Yabani findik genotiplerinin ve eski c¢esitlerin

melezlenmesi sonucu ortaya ¢ikan Yerel gesitlerin bulundugu Italya’nin Latiu-Liguria
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yarimadas: ile Ispanya-Portekiz sinirlarinda bulunan Iberian yéresinin ikincil gen

havuzudur (Boccacci ve ark., 2013)

Uzun (2021), Fatsa yoresinde Tombul ve Karafindik popiilasyonun genetik ¢esitliligini
ortaya ¢ikarmak i¢in 4 yil siire ile bir calisma yiiriitmistiir. Calismada; iistiin 6zellikli 21
Tombul klonunu ve 22 Karafindik klonunu ISSR teknigi ile 12 ve SRAP teknigi ile 3
primer olmak iizere toplam 15 ile taramistir. Tombul klonlarmin ISSR ve SRAP
primerleri ile elde edilen toplam bant sayisinin 94, ortalama bant sayisinin 6.26 ve
polimorfizm oraninin %100 oldugunu saptamistir. Benzerlik matrisine gore, identik olan
klonlarin bulundugu gibi en uzak benzerlik kat sayisinin 0.5265 oldugunu kaydetmistir.
Genetik ¢alismalarin sonucunda olusturulan dendograma gére Tombul klonlarinin 2 ana
gruba ve 4 alt gruba ayrildigini bildirmistir. Karafindik klonlarinin ISSR primerlerinden
elde edilen bant sayis1 4-10, polimorfik bant sayis1 4-40, toplam bant sayis1 82 ve
polimorfik bant sayis1 81 ve polimorfizm oraninin %100 oldugunu belirtmistir.
Dendograma gore Karafindik klonlarinin 3 farkli gruba ayrildigini, en yakin benzerlik
oran kat sayisinin 0.9342, en diisiik benzerlik oran katsayisinin 0.4117 oldugunu

belirlemistir.

Karakaya (2021), Fatsa yoresinde Palaz ve Cakildak findik c¢esitlerinin genetik
farkliliklarini ortaya c¢ikarmak igin bir ¢alisma gergeklestirmistir. 20°ser adet Palaz ve
Cakildak klonunu, 12 ISSR primer ile popiilasyonlar1 ayri ayri degerlendirmistir. Palaz
klonlarmin polimorfik bant uzunlugu 150-1200 bg, toplam bant sayisin1 82, polimorfik
bant sayisint 76 ve polimorfizm oraninin %66.67-100.00 oldugunu bildirmistir.
Molekiiler karakterizasyon sonucu olusturulan dendograma gore Palaz klonlar1 2 ana kola
ayrildigin1 kaydetmistir. Klonlar aras1 benzerlik katsayisi en uzak 0.3636 ile en yakin
0.9606 katsayis1 arasinda degistigini hesaplamistir. Ayni primerler ile Cakildak klonlarinm
taramasi sonucu; Palaz klonlar1 ile benzer bant biyukliklerine sahip iken polimorfizm
oraninin %100 oldugunu, bant saymin 82, polimorfik bant sayisinin 73 oldugunu
kaydetmistir. Cakildak klonlariin dendogramda 2 ana gruba ayrildigimi klonlar arasi
genetik benzerligin en uzak 0.46, katsay1 degeri ile en yakin 0.96 katsay1 degerine sahip

oldugunu analiz etmistir.

Kavas ve ark., (2020), findikta genetik haritalama yapmak, tiir ve g¢esitlerin

tanimlanmasinda kullanilmak {izere en ge¢ yapraklanma 6zelligi gosteren Cakildak findik
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cesidi ile ayni tarihlerde ve daha erken yapraklanan Palaz ve Tombul findik ¢esitlerinin
transkriptomlarindan 40 EST-SSR markort gelistirmislerdir. Corylus avellana L. tiri
igerisinde olan 15 Tirk findik ¢esidi, 4 findik genotipi ve Corylus colurna L. tdrinin
ayirt edilebilirligi ve ge¢ yapraklanma oOzelligini belirlemek i¢in ¢alismislardir. 40
markoriin 28 nin yiiksek derecede polimorfik oldugunu, gozlenen heterozigotluk oraninin
0.45, polimorfizm oranin1 0.67 ve lokus basina diisen allel sayisinin 6.11 olarak tespit
etmiglerdir. Gelistirilen 28 markoriin erken yapraklanma o6zelligi gosteren ¢esit ve
genotiplerin ayrilmasinda kullanilmistir. Olusturulan dendogramda da benzer sonugclar
elde edilmistir. Findik ¢esit, genotip ve C. colurna L. tiirii 2 ana gruba ayrilmis, Fosa
Yass1 Badem, Palaz, Tombul ¢esitleri ile Erkenci genotipi ayni1 grupta yer almistir.
Arastiricilar  molekiiler destekli 1slah c¢alismalar1 ile istenilen oOzelliklere sahip

genotiplerin se¢iminin hizli, ekonomik ve giivenilir oldugunu bildirmislerdir.

Mehlenbacher (2018), ABD’nin findik yetistiriciliginde en biiyiik sorunu olan ‘Dogu
Findik Yaniklig1i® hastaligina karsi dayanikli findik gesitleri gelistirmek icin Gasaway
cesidinin genetik haritalamasi ¢ikarilmistir. Dogu Findik Yanikligina kars1 dayaniklik bir
lokusta dominant bir allel gen tarafindan kontrol edildiginin belirlenmesiyle ‘Jefforson’,
“Yamhill’, ‘Dorris’, ‘Wepster’ ve ‘McDonald’ gesitleri gelistirilmistir. 30 yildan fazla
siiren calisma sonucunda; 10 ¢esit ve genotipte 3 farkli gen bolgesi tespit edilmis, genetik
haritalama yapilmis ve 100 den fazla genotip elde edilmistir. Arastirici, Dogu Findik
Yanikligina dayanikli ¢esit gelistirmede SSR tekniginin seleksiyon calismalarinda iyi
sonuclar verdigini ve kullanilabilecegini, bugiine kadar 800’den fazla primer
gelistirildigini, dayanmiklilik gosteren ¢esitlerin, Tirkiye, Rusya, Gilircistan ve Cin’den
tohumdan elde edilmis bireylerde de bulundugunu saptamstir. Ayrica, Corylus avellana

L. tlrandn heterozigotluk derecesinin yiiksek oldugunu belirtmistir.

Gurcan ve ark., (2018), Avrupa ve Tirkiye orjinli 582 findik (Corylus avellana L.) ¢esit
ve genotipinin genetik diizeydeki farkliliklarim1 belirlemek i¢in 11 SSR primerleri ile
taramislardir. 353 cesit ve genotip daha dnce bagka arastirmacilar tarafindan c¢aligilmis
fakat 229 findik ¢esit ve genotipi arastirmacilar tarafindan ilk defa galisilmistir. Allel
sayis1 12-27, beklenilen heterozigotluk oran1 0.77, gézlenen heterozigotluk orani 0.73 ve
polimorfizm oraninin 0.74 oldugunu belirtmislerdir. UPGMA dendogramina gore

Corylus avellana poptlasyonu 2 ana gruba ve birgok alt gruplara ayrilmistir. Birinci ana
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grupta; Azerbaycan/Giircistan, Ispanya/italya, Tiirkiye’nin Karadeniz Havzas1 ve birkag
Rusya orjinli genotip yer almaktadir. Ikinci ana grupta ise Avrupa Merkez, Ulkemizin I¢

Anadolu Bélgesi, Ingiltere ve Moskova orjinli findik cesit ve genotipleri yer almistir.

Kdse ve Gilrcan (2018), Kayseri yoresi findik popiilasyonunun genetik cesitliligini
belirlemek i¢in 33 yerel ¢esit ve 6 yabani genotipi 11 SSR markorleri ile taramislardir.
Ortalama allel sayis1 7.8, beklenen heterozigotluk oran1 0.62, g6zlenen heterozigotluk
orant 0.51 ve polimorfizm oraninin 0.59 oldugunu saptamislardir. Olusturulan
dendogramda Kayseri yoresi findik popiilasyonlar1 2 ana gruba ayrilmistir. Hizan findik
popiilasyonlar1 ile Kayseri yoresi findiklar1 yakin akraba olduklar1 fakat Tiirkiye,
Azerbaycan ve Giircistan’dan elde edilen 61 findik ¢esit ve genotipleri ile uzak
olduklarini belirlemislerdir. Arastiricilar Kayseri yoresinde bulunan findik popiilasyonun

genetik zenginlige sahip olduklarini bildirmislerdir.

Balik ve ark., (2018), Giresun ve Trabzon illerinden Tombul findik ¢esidi icerisinde
verim ve kalite degerleri yoniiyle tistiin 6zelliklere sahip klonlar1 belirlemek amaciyla 380
klonu incelemisler ve 29 klonun iimitvar oldugunu saptamislardir. Umitvar klonlarin SSR
ve AFLP teknigi ile taramiglar ve 10 klonunun identik oldugunu belirlemislerdir.
Dendograma gére Tombul klonlar1 2 ana gruba ayrilmis, 1. grupta bir klon bulunurken I1.
Ana grup 3 alt gruba ayrilmistir. Alt gruplarin birinde ise 1 klon bulunmaktadir.

Oztiirk ve ark., (2017b), Giresun, Ordu, Trabzon, Samsun, Erzurum, Sinop, Rize, Artvin,
Diizce ve Kastamonu ydrelerinden toplanan 402 genotip ve ¢esidi SSR markor teknigi ile
incelemislerdir. Tiirkiye’de findik popiilasyonlari igerisinde genetik ¢esitliligin oldugunu,
incelenen genotiplerin 3 gruba ayrildigmi Fosa, Incekara, Kan, Okay 28 ve Giresun

Melezi ¢esitlerinin dendogramda bir yerde kiimelendigini belirtmiglerdir.

Colburn ve ark., (2017), Avrupa, Akdeniz Havzas1 ve Karadeniz Havzasi orjinli 63 findik
(C. avellana) gesit ve genotipini 109 SSR primerleri ile taramiglar ve genetik farklilarini
ortaya ¢ikarmiglardir. Calismada; Avrupa findig1 olarak bilinen C. avellana tirine ait
cesit ve genotiplerin 4 gruba ayrildigini, Avrupa Merkez ve Ingiltere orjinli gesit ve
genotiplerin dendogramda ayr1 gruplarda, Karadeniz Havzasi ve Ispanya-italya orjinli
cesit ve genotiplerin farkli gruplarda oldugunu bildirmislerdir. Tekrarli basit dizileme

markerlar1 olarakta bilinen SSR teknigi, cesitlerin tanimlanmasinda, akrabaliklarinin
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belirlenmesinde ve 1slah caligmalarinda genotiplerin secilmesinde kullanilabilecegini

belirtmislerdir.

Semiz, (2016), Samsun ydresinde standart findik gesitlerimizden Fosa, Cakildak, Palaz,
Tombul ile yerel findik ¢esitlerimizden olan Hanimeli findig1 ve Kus findigindan toplam
30 genotipin akrabalik iliskilerini belirlemek i¢in 14 ISSR teknigi ile molekiiler diizeyde
calismustir. Arastirici, bant uzunlugunu, 180-1200 bg, bant sayisini 5-14, polimorfizm
oranini %50.00-100.00 arasinda oldugunu, olusturulan dendograma gore 2 ana gruba
ayrildigint ve 3 alt gruba ayrildigini saptamistir. Fosa cesidinin birinci ana grupta yer
aldig, bir alt grupta Palaz cesidi ile birlikte bulundugunu, tiim genotiplerin benzerlik
oraninin 0.75-0.95 arasinda oldugunu kaydetmistir.

Demchik ve ark., (2016), ABD’de Corylus americana tiirti icerisinde verim yoniyle Gstiin
20 genotip ve 19 yabani populasyondan olmak tizere toplam 39 genotipin genetik diizeyde
farkliliklarinit belirlemek igin 10 primer ile SSR teknigi kullanmiglardir. Calismaya gore;
polimorfizm orani 0.54-0.84, ortalama allel sayis1 7.33, her bir allel bagina diisen lokus
sayist 4-6 arasinda oldugunu saptamislardir. Arastiricilar SSR tekniginin seleksiyon

calismalarinda daha basarili sonuclar verdigini bildirmislerdir.

Martins ve ark., (2015), Portekiz’de yabani findik popiilasyonu ve ¢esitlerden olusan 38
genotipi, Tiirkiye, Italya, Ingiltere, Ispanya, Almanya, Bulgaristan ve ABD’den 20 ¢esit
ve genotip olmak {lizere toplam 58 ¢esit ve genotipin genetik farkliliklarini belirlemek i¢in
SSR teknigiyle 16 primer ile taramislardir. Calismada; allel sayisin1 8-17, ortalama allel
sayisint 10.37, beklenen heterozigotluk oran1 0.74, g0zlenen heterozigotluk orani1 0.71,
polimorfizm oraninin 0.78 oldugunu saptamiglardir. Cesitler ve genotipler dendogramda
3 ana ve 8 alt grup olusturdugunu, SSR tekniginin g¢esit ve genotipleri kesin olarak
birbirinden ayirdigin belirtmislerdir. Arastiricilar, Portekiz findik popiilasyonlarinin
gecmiste iklimden dolayr genetik materyallerin erozyona ugramasina ragmen halen

zengin oldugunu ifade etmislerdir.

Bacchetta ve ark., (2014), genetik kaynaklar parselinde bulunan 5 Avrupa Ulkesi ve
Tiirkiye orjinli 75 findik (Corylus avellana L.) genotipinin 10 SSR primeri ile genetik
duzeyde farkliklarini belirlemek i¢in bir ¢alisma gergeklestirmislerdir. Calismada; 75

genotipten 42’sinin yanlis adlandirildigini ya da bir¢ogunun klon oldugunu, allel
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sayisinin 9-15, beklenen heterozigotluk oran1 0.70-0.95, gozlenen heterozigotluk orani
0.69-0.85 ve polimorfizm oranini 0.04-0.11 oldugunu saptamislardir. Arastiricilar,
tarimda siirdiirtilebilirligin saglanmas1 ve gelisebilmesi i¢in genetik kaynaklarinin
korunmas: gerektigini, findik genetik kaynaklari olarak zenginligin oldugunu ve
korunmas1 gerektigini, morfolojik ve fenolojik 6zelliklerin ¢evre ve bakim sartlarindan
etkilenecegi i¢in Ozel findik ¢esit 1slah ¢alismalarinda molekiiler destekli ¢aligmasini

onermektedirler.

Beltramo ve ark., (2014), italaya’nin Piedmont Bolgesi’nde teknolojik ve kalite kriterleri
yonuyle tstun 6zelliklere sahip Tonda Gentile delle Lange ¢esidini Hall's Giant gesidi ile
melezlemislerdir. 295 F1 melezi elde etmisler ve farklilik gésteren 142 F1bireyini 92 SSR
primeri ile findik kozalak akar1 ve findik kurduna kars1 toleransi, aga¢ gelisme kuvveti,
yaprak tomurcuklarinin patlama zamani, ¢igeklenme baglangici ve olgunlagsma zamani
gibi feneolojik parametreleri kiyaslayarak genetik haritalamasini ¢ikartmiglardir.
Calismanin sonunda kromozom iizerinde 10 farkli bolge ve 450 santimorgun
uzunlugunda bolge elde edilmistir. Genetik haritalamada AFLP ve SNP markorleri ile

ilerleyen yillarda gelistireceklerini bildirmislerdir.

Mohammadzedeh ve ark. (2014), Iran’da yaygin olarak yetistiriciligi yapilan 6 findik
¢esidi ve yabani popiilasyonda bulunan 29 findik genotipinin olusturdugu popiilasyonun
genetik cesitliligini belirlemek amaciyla ISSR ve RAPD molekiiler teknigi ile bir
arastirma gergeklestirmislerdir. Calismada polimorfik bant sayisinin  8-21 adet,
polimorfizm oranim1 %71.43-100.00, toplam bant sayisin1 9-21 adet arasinda oldugunu

tespit etmislerdir.

Demir (2014), Tiirk findik ¢esitleri ve genotiplerinden olusan 27 adet materyali 22 RAPD
primeri ile taramistir. Tirkiye’de findik c¢esit ve genotiplerinin yiiksek seviyede
polimorfik oldugunu belirtmistir. Dendograma gore; standart g¢esitlerden Fosa, Kan,

Cakildak ve Yass1 Badem cesitlerinin bir grupta oldugunu bildirmistir.

Fransa ve Yunanistan’da 1, Slovenya ve Ispanya’da 2, Portekiz’de 3 ve Italya’da 4 olmak
tizere toplam 13 gen bankasinda bulunan 306 ¢esit ve genotipin morfolojik, pomolojik ve

molekdler diuzeyde farkliliklarini belirlemek amaciyla yiritilen arastirmada, 10 SSR
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markdrii ile birgok genotipin dublikasyon oldugunu veya yanlis adlandirildiklarini; ama

genetik acidan bir zenginligin bulundugu belirtilmistir (Bacchetta ve ark., 2014).

Martins ve ark., (2013), Portekiz findik (Corylus avellana L.) populasyonlarindan 13
yabani genotip, 19 yerel cesit ile literatiirde tamimlanmis Tiirkiye, ingiltere, ABD,
Bulgaristan, Italya, Almanya ve Ispanya menseili 26 findik ¢esidinin ISSR ve AFLP
teknigi ile molekiiler diizeyde genetik farkliliklarini belirlemek icin bir c¢alisma
gerceklestirmislerdir. ISSR ve AFLP ile yapilan ¢alismalar sonucunda yabani genotipler,
yerel cesitler ve literatiir de tanimlamis ¢esitler dendograma gore 3 ana grupta kesin
olarak ayrilmistir. ISSR teknigi ile popiilasyonun taranmasi sonucu; toplam bant sayisinin
378, ortalama bant sayisinin 21, bant biiytikliiklerinin 225-1800 bp, polimorfizm oraninin
%98 oldugunu saptamislardir. ISSR ve AFLP tekniginin seleksiyon c¢aligmalarinda

kullanilabilecegini belirtmislerdir.

Boccaci ve ark., (2013), Avrupa ve Tiirkiye’den elde edilen 153 ¢esit ve genotipten olusan
Corylus avellana L. popiilasyonunun genetik farkliliklarin1 ortaya ¢ikarmak ve
akrabaliklarmi belirlemek igin SSR teknigi kullanarak 10 primer ile tarama yapmislardir.
Calismaya gore; findikta Akdeniz Havzasinda Ispanya’nmn Tarragona, Italya’nin
Campania yoresi ve Tiirkiye’nin Karadeniz Bolgesi olmak {izere toplam 3 gen havuzu
oldugunu bildirmislerdir. Bunun yaninda italya ve Ispanya’nin baz1 bélgelerinde eski
c¢esit ve genotiplerin mevcut oldugunu ayrica ikincil gen havuzuna da sahip olduklarini
bildirmislerdir. Arastiricilar popiilasyonun taranmast ile bazi ¢esit ve genotiplerin identik
oldugunu, olusturulan dendogramda cesit ve genotiplerin 8 gruba ayrildigim

saptamislardir.

Bassil ve ark., (2013), ABD’de 13 Eyalet, Tiirkiye, iran, Italya, Ispanya, Kore, Hindistan,
Pakistan, Cin, Almanya, Fransa, Sirbistan ve Avusturalya’dan 11 Corylus (C. avellana9,
C. americana 26, C. californica 30, C. chinensis 9, C.colurna 13, C. cornuta 11, C.
fargesii 2, C. ferox 2, C. heterophylla 7, C. jacquemontii, C. sieboldiana 3) tlrlne ait 114
cesit ve genotip ile tiirler aras1 melezlemeler sonucu elde edilen 44 genotipin genetik
diizeyde farkliligin1 belirlemek i¢in 23 SSR primerler ile ¢alismislardir. Calismada; 14
primer tim Corylus tiirlerinde bant olusturmustur. C.avellana tirtinde allel sayisi 1-5,
beklenen heterozigorluk orani ortalama 0.42, goézlenen heterozigotluk oranmi 0.33,

polimorfizm orani1 0-70, ortalama heterozigotluk orani1 0.38 olarak kaydedilmistir. Cluster
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analizine gore dendogramda tiirler, ¢esitler ve melez bireyler gen kaynaklarina gore kesin
olarak birbirinden ayrilmistir. Arastiricilar, Corylus tiirlerinin Asya’dan Akdeniz

Uzerinden Avrupa ve Amerika’ya dogru gen akisi oldugunu bildirmislerdir.

Leinemann ve ark., (2012), Corylus avellana L. popllasyonunun yogun oldugu Almanya
genelinden 18, Italya ve Macaristan’dan 1’er bdlge olmak iizere toplam 20 bdlgenin
popiilasyon yapisini ortaya ¢ikarmak i¢in 400 genotipi 9 SSR primer ile taramiglardir.
Calismada; popiilasyonlar aras1 varyasyonun %93, Italyan findik popiilasyonlar:
icerisinde genetik ¢esitliligin daha fazla oldugunu ve SSR tekniginin popiilasyonlar arasi

genetik farkliligi ayirmada iyi sonuglar verdigini bildirmislerdir.

Gurcan ve Mehlenbacher (2010), Corylus avallena L. tiirinde DNA sekanslar
gelistirmek amaciyla Italya ve Ispanya’da yaygin yetistiriciligi yapilan cesitler, hibrit
birey ve ABD’de Genetik Kaynaklar parselinde bulunan toplam 50 findik c¢esit ve
genotipini 25 ISSR primerleri ile molekiiler diizeyde calismiglardir. Aragtiricilar, allel
sayisin1 2-16, beklenen heterozigotluk oranini 0.17-0.86, g0zlemlenen heterozigotluk
oranint  0.18-0.84 ve polimorfik bilgi icerigini 0.17-0.85 arasinda oldugunu

belirlemislerdir.

Ferreira ve ark., (2009) Ispayan’nin Asturias Bélgesi'nde Tirkiye, ABD, Italya ve
Ispanya cografi orjinli 4’i yerel 17’si standart findik cesidi olmak {izere toplam 90 cesit
ve genotipin genetik ¢esitliligini belirlemek i¢in 11 ISSR primeri ile taramislardir.
Caligmada, ¢esit ve genotiplerin toplam bant sayisini1 7-15, polimorfik bant sayisim 3-13

arasinda oldugunu saptamislardir.

Kafkas ve ark., (2009), Findik Arastirma Enstitiisii Midiirliigii koleksiyon bahgesinde
bulunan standart 18 findik ¢esidinin genetik farkliliklarini belirlemek amaciyla 25 ISSR
primeri ile bir ¢calisma gergeklestirmislerdir. Molekiiler karakterizasyon aragtirmalarinda,
bant sayisini 4-9, ortalama polimorfik bant sayisini 3.96 ve polimorfizm oranini %28.57-
100 arasinda oldugunu saptamislardir. Standart findik cesitlerinde en yakin benzerlik 0.96
katsay1 degeri ile ‘Kan’ ile ‘Uzunmusa’ gesitlerinde, en uzak yakinlik ise 0.73 katsay1

degeri ile “Yass1 Badem’ ile ‘Kalinkara’ ¢esitleri arasinda oldugunu tespit etmiselerdir.
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Martins ve ark. (2009), Portekiz’de yaygin olarak yetistiriciligi yapilan 3 findik ¢esit ve
11 genotipinin genetik farkliliklarini belirlemek amaciyla 18 ISSR primeri ile molekiiler
diizeyde ¢alismislar. Arastiricilar bant sayisin1 ISSR’de 4-14, ISSR’de %60.0-100.00

arasinda oldugunu kaydetmisler.

Diinya’nin farkli tlkelerinden 78 findik (C. avellana L.) ¢esidini 16 SSR primeri ile
taranmistir. Bu calismada 62 c¢esidin genetik olarak farkli 4 gruba ayrildigini, Tiirk
cesitlerinin Italyan ve Ispanyol gesitlerinden ayri kiimelendigini, toplamda 151 adet
allelin bulundugunu, ortalama allel sayisinin 9.4 ve heterozigotluk oraninin 0.91

oldugunu bildirmislerdir (Boccaci ve ark., 2006).

40



3. MATERYAL ve YONTEM

3.1. Materyal

Calismanin materyalini Trabzon Ili Ortahisar, Yomra, Arsin ve Arakli Il¢elerinde bulunan
Fosa findik popiilasyonu olusturmaktadir. Arastirma yapilan Fosa findik

populasyonlarinin cografik dagilimi Cizelge 3.1°de sunulmustur.

Cizelge 3.1. Arastirmada inceleme yapilan yerlesim yerleri

Ortahisar Ilgesi ve Yomra llcesi ve Arsin Tlcesi ve Arakl ilgesi ve
Mabhalleleri Mabhalleleri Mabhalleleri Mabhalleleri
Ugurlu Pinarli Cumhuriyet Buzluca
Karakaya Cinarli Fatih Hirriyet
Gegit Ikisu Yesilkdy Yesilce
Dogansay Sanh Yesilce Ozgen
Cilekli Yokuslu Sankaya Yildizli
Bulak Maden Ugprnar Bereketli
Esenyurt Tandirh Atayurt Pervane
Kendirli Komirci Basdurak Kestanelik
Cimenli Camlica Oguz Kayacik
Yalincak Yenice Elmaalani Erenler
Toskdy Sancak Isikli Yesilkoy
Gegit - Cicekli -
Karlik - Cudibey -
Cukurgayir - Glneyce -
Kestane - Findikl -
Kanuni - - -
1 Nolu Bostanci
2 Nolu Bostanci - - -

3.1.1. Arastirmanin alanin cografi konumu

Trabzon, Dogu Karadeniz Bolgesi’nde, Karadeniz sahil seridinde yer almaktadir.
Kuzeyinde Karadeniz, giineyinde Glimiishane ve Bayburt, dogusunda Rize, batisinda
Giresun ili bulunmaktadir. Trabzon Ili Dogu Karadeniz daglarinin olusturdugu yayin
ortasindaki Kalkanli daglik kiitlesinin kuzeye bakan yamaclarinda 38° 30" 40° 30" dogu
meridyenleri ile 40° 30" 41° 30" kuzey paralelleri arasinda yer almaktadir. Y iz6lcimi 4

664 km? ve deniz seviyesinden yiiksekligi 0-2 400 m arasindadir (Anonim, 2021).
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3.1.2. Arastirma alanimin iklim 6zellikleri

Trabzon li, kuzey kutbu yéniinden gelen hava kiitlesi ile giineyden gelen tropikal hava
kiitlelerinin gegis sahasi lizerinde yer alir. Yagislar, 0-250 m alanlarda yagmur, 251> m
alanlara ise kar seklindedir (Anonim, 2021). Trabzon Meteoroloji Bolge Midiirliigii
verilerine gore; arastirmaninin yapildig: yillarda aylik ortalama minimum sicaklik Ocak
ve Subat aylarinda meydana gelmistir. En diisiik aylik ortalama sicaklik degerleri 2019°da
4.3 °C, 2020°de -1.5 °C ve 2021°de 2.3 °C olarak dl¢iilmiistiir. Aylik toplam yagis en
fazla 2019°da 104.6 mm ile Ekim, 2020°de 226 mm ile Kasim, 2021°de ise 130 mm ile
Eyliil aylarinin iginde bulundugu sonbahar mevsiminde gergeklesmistir. Yagishi giin
sayist 2019’da 16 giin ile Mart, 2020 ve 2021°de 17 giin ile Nisan aylarinda ilkbahar

mevsiminde gorilmiistiir (Cizelge 3.2).

Cizelge 3.2. Trabzon meteoroloji istasyonu 2019-2021 yillarina ait iklim elemanlari

=) <
o [ N w
. 5| ox - - < 2 g 2 g = E g - §
= 8 = 8 < s 3 y S £ 2 = < 2 s =
= E > o 72 = z = ke 5 i w NV < £
= = o

Ortalama | 2019 | 4.3 54 5.6 7.4 136 | 20.1 | 204 | 208 | 158 | 15.7 | 10.8 6.6 | 1221

Minimum o000 1 33 | <15 | 38 | 7.0 | 118 | 179 | 239 | 216 | 208 | 169 | 89 | 6.0 | 1178
Sicaklik

(°C) 2021 | 26 2.3 4.2 8.4 116 | 168 | 238 | 213 | 154 | 115 8.8 1.9 | 10.72

Ortalama | 2019 | 16.2 | 145 | 179 | 205 | 255 | 257 | 256 | 255 | 242 | 23,6 | 196 | 205 | 21.61

M;'gﬂ‘f(m 2020 | 131 | 204 | 249 | 178 | 258 | 245 | 272 | 264 | 257 | 237 | 185 | 182 | 22.18

() 2021 | 221 | 20.7 | 139 | 20.0 | 220 | 248 | 281 | 275 | 259 | 19.3 | 234 | 19.7 | 22.28

Aylik 2019 | 9.8 8.8 9.0 122 | 186 | 239 | 234 | 241 | 213 | 186 | 151 | 11.8 | 16.38

%:t;mf 2020 | 81 | 80 | 109 | 113 | 168 | 222 | 251 | 241 | 239 | 204 | 128 | 11.9 | 1629

(°C) 2021 | 111 | 94 84 | 127 | 169 | 208 | 254 | 246 | 203 | 159 | 143 | 11.3 | 1593

Aylik 2019 | 428 | 146 | 29.2 | 69.2 | 30.8 | 80.8 | 67.8 | 91.6 | 46.6 | 1046 | 91.4 | 748 | 62.02

Toplam
Yagis 2020 | 944 | 836 | 830 | 456 | 81.0 | 29.0 | 188 | 640 | 214 | 554 | 226 | 37.2 | 69.95

Miktart o001 | 632 | 57.8 | 918 | 208 | 224 | 528 | 504 | 624 | 130 | 806 | 504 | 10756 | 67.35

(mm)
Yagsh | 2019 | 80 | 90 | 150 | 160 | 80 | 120 | 110 | 100 | 70 | 120 | 50 | 50 | 9.83
Sg’;r;l 2020 | 13.0 | 140 | 170 | 130 | 120 | 120 | 120 | 130 | 50 | 50 | 170 | 100 | 12.92

(adet) 2021 | 9.0 8.0 17.0 | 16.0 7.0 12.0 8.0 150 | 140 | 15.0 | 11.0 | 16.0 | 12.33

3.1.3. Bitkisel materyal

Fosa findik ¢esidinin Trabzon yoresinde ‘Yomra’, ‘Zifirli’, ‘Boyhane’, ‘Giresun Sivrisi’
ve ‘Giresun Yabanisi’ olarak bilinen sinonimleri mevcuttur. Orta ve Bati Karadeniz
Bolgesi’nde ‘Yomra’® ¢esidi olarak bilinir. ilkbahar ge¢ don riski olan lokasyonlarda ve
Mayis ayinda meydana gelen yogun sisin sebep oldugu déllenme sorunlarinin yasandigi

bolgelerde (Terme, Carsamba, Bafra) 6zellikle son 10 yildir popiiler olan ve Yomra

42



olarak adlandirilan ancak gercekte yerel ¢esitlerden Giresun Yabanisi/Trabzon Sivrisi
olan c¢eside ait fidanlarla ¢ok sayida findik plantasyonu olusturulmaktadir. Yomra
¢esidinin meyve agirhg 1.56-2.37 g, i¢ agirligr 0.77-1.17 g, randiman1 %45.80-54.81,
kabuk kalinligi 0.90-1.27 mm, gobek boslugu 1.06-3.06 mm, kusurlu i¢ oran1 %13.75-
82.85, bos meyve orani %0.00-11.30, tam beyazlama oran1 %87.00-99.00 ve ¢otanaktaki
meyve sayisi 2.53-4.74 adet arasindadir (Kan, 2019).

Trabzon ilinde yaygin olarak yetistiriciligi yapilan standart Fosa ¢esidinin bitki gelisme
giicli orta, habitusu yar1 dik, dip slirglinii verme egilimi kuvvetlidir. Yaprak acimi 20-30
Mart, erkek giceklerin cicek tozu yaymasi 10-20 Ocak, disi ¢igeklerin gicek tozu kabul
edebilir olmas1 20-30 Ocak tarihlerinde ger¢eklesmektedir. Meyve agirligi 1.67-1.82 g,
meyve iriligi 16.90-17.44 mm, ig iriligi 12.55-13.10 mm, randimani %47.80-50.20, kabuk
kalinlig1 0.84-1.32 mm, tam beyazlama oran1 %84.90-92.00, bos meyve orani %7.00-
15.70 (Caliskan, 1995; Balik ve ark., 2016), saglam i¢ oran1 %74.50, gobek boslugu 2.26
mm ve lifsiz (Balik ve ark., 2016), ¢otanaktaki meyve sayis1 3.48 adettir. Meyveleri

yuvarlak, verim dalgalanmasi az, orta diizeyde verimlidir (Caligkan, 1995).
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3.2. YONTEM

2019 yil1 Subat-Mart-Nisan aylarinda Akademisyenler, Ticaret ve Sanayi Odasi’na kayith
findik isletme sahipleri, Tarim ve Orman [l/llge Miidiirliikleri’nin teknik elemanlar,
Ziraat Odalar ve findik iireticiler ile yapilan goriismelerde; Fosa findik ¢esidinin yogun
olarak iiretimi yapildig1 alanlar tespit edilmis ve 55 kdy/mahallede siirvey yapilmistir.
Fosa ¢esidine ait 0-250 m rakimlarda 42, 251-500 m rakimlarda 38, 501-750 m rakimlarda
37; Yomra ¢esidine ait 0-250 m rakimlarda 48, 251-500 m rakimlarda 38, 501-750 m
rakimlarda 44 klon adayr olmak Uzere toplam 247 klon adayi belirlenmis ve yorede
adlandirilma sekillerine gore kaydedilmistir (Cizelge 3.3). Kayitlar, lokasyon ve rakimlar
esas alinarak Giresun Sivrisi ve Giresun Yabanisi klon adaylar1 “Yomra’ ¢esidi altinda,
Zifirli ve Boyhane klon adaylar1 ‘Fosa’ ¢esidi altinda kayit altina alinmistir. Caligmanin

ilerleyen kisimlarinda sinonimler Fosa ve Yomra ¢esidi altinda toplanmastir.

Cizelge 3.3. Ortahisar, Yomra, Arsin ve Arakli ilgelerinde incelenen klon aday1 sayilari

Fosa Yomra Genel
Lokasyon
0-250 m | 251-500 m | 501-750m | 0-250 m | 251-500 m | 501-750 m | Toplam

Ortahisar 11 9 11 12 9 14 66
Yomra 9 10 10 11 11 10 61
Arsin 11 10 12 10 9 61
Arakli 11 9 7 13 8 11 59
Toplam 42 38 37 48 38 44 247

3.2.1. Populasyonda isaretleme ve adlandirilma

Ortahisar, Yomra, Arsin ve Arakli ilgelerinde 0-250 m, 251-500 m ve 501-750 m
rakimlarda, toprak derinligi yeterli olan arazilerde bulunan bahgelerde tam verim ¢aginda,
hastalik ve zararli belirtisi gostermeyen klon adaylarin ocaklarinda bir bitki
isaretlenmistir. Bitkiler kirmizi sprey boya ile boyanmis, plastik etiketler ile etiketleme
yapilmis ve ‘Magellan explorist 310° marka ve model el GPS ile yiikseklik ve
koordinatlar1 alinmustir. Isaretlenen bitkiler calismanin yiiriitiildiigii ilgenin bagh oldugu
ilin plaka kodu bagta, ilgenin ilk ve son harfi daha sonra klon adaymn numarasi olacak

sekilde adlandirilmistir (Ornek: 610RO01).

3.2.2. Populasyonda varyasyonun tespit edilmesi

Ortahisar, Yomra, Arsin, Arakli il¢elerinde belirlenen 247 klon adayi yetistirildikleri ilge

ve Fosa veya Yomra olarak tanimlamalari dikkate alinarak 8 gruba ayrilmistir. Bu gruplar
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Arakli ilgesindeki Fosa klon adaylar1 (AIF), Arakli ilgesindeki Yomra klon adaylari
(AIY), Arsin ilgesindeki Fosa klon adaylar1 (ANF), Arsin ilgesindeki Yomra klon
adaylar1 (ANY), Yomra il¢esindeki Fosa klon adaylar1 (YAF) Yomra ilgesindeki Yomra
klon adaylart (YAY), Ortahisar ilgesindeki Fosa klon adaylari (ORF) ve Ortahisar
ilgesindeki Yomra klon adaylari (ORY) olarak tanimlanmistir. Populasyon igindeki
varyasyonun belirlenmesi amaciyla; SAS programi yardimi ile kanonik diskriminant
analizi yapilmistir. Varyasyonun belirlenmesinde; verim g/bitki-g/cm2, meyve agirligi,
meyve uzunlugu, meyve genisligi, meyve kalinligi, kabuk kalinligi, meyve iriligi, meyve
sekil indeksi, i¢ agirligi, i¢ uzunlugu, i¢ kalinligy, i¢ genisligi, gobek boslugu, i¢ iriligi, i¢
sekil indeksi, randimani, bos meyve orani, saglam i¢ orani, tam beyazlama orani, abortif
i¢ orani, burusuk i¢ orani, siyah ug¢lu i¢ orani, ¢ift i¢ orani, ¢itlak kabuklu meyve orant,

kurtlu-ciiriik i¢ oran1 degerleri ile liflilik 6zellikleri kullanilmistir.

3.2.3. Molekdler genetik analizler

Molekiiler genetik analizleri icin yaprak Orneklerinin alinmasi

Ustiin 6zellikli olarak 6n segimi yapilan 91 klon adayindan 2020 yil1 Nisan ayinda taze
yaprak &rnekleri alinmustir. Ornekler folyoya sarilmis, etiketlenmis ve buz kasetlerinin
bulundugu kopiikler ile soguk zincir korumasi yapilmistir. (Sekil 3.1). Calismada; 12 klon
adayindan DNA izolasyonu saglanamamis, 79 klon adayin molekiler genetik analizi

yapilmistir.

Sekil 3.1. Molekiiler karakterizasyon i¢in 6rnek toplama

Molekiiler genetik analizler Ondokuz Mayis Universitesi Karadeniz ileri Teknoloji

Arastirma ve Uygulama Merkezi’'nde SSR teknigi ile genetik benzerligi belirlenmeye
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calisilmistir. Molekiler genetik analizlerde findikta ge¢ yapraklanma genlerini
belirlemek igin gelistirilen 10 primer kullanilmistir (Kavas ve ark., 2020). SSR

primerlerin dizilimi Cizelge 3.4’de verilmistir.

Cizelge 3.4. Molekdiler genetik analiz i¢in kullanilan SSR primerleri

Gen Primer Tekrar Band
Tgerigi Biiyiikliigii
. F: CCACATATGACTTGTGTGCATTT
Unigene8 (TG)22 53-93
R: AATAGAACCGTGCCTCTCTCTCT
. F: TCTAGCTTCTTCTTCCTCCCAGT
Unigene10242 (GAT)8 135-153
R: CCTCTTCCTTCTTTTCCTCTTCA
i F: AGGAACTGAGCTTCTTTTGGATT
Unigene12359 (GA)12 139-159
R: GTTTAAGCTCAAAATCCTTTCCG
. F: AAGAGTTGGTTTTTGGGTGATTT
Unigene26347 (TC)19 126-158
R: TCCCATTAATCTCCACCATGTAA
. F: CATCACAAACCCATCGGAG
Unigene12897 (GAA)8 126-135
R: CCGCAGTACATGTTTTCGTTAAG
. F: TATCTGAATTTGGGTTGTGGTTC
Unigene29319 (GAG)8 90-126
R: CCTCAAAAGAACCAAAGAAGTC
i F: AAGAAGCAAGGAACAGTGTTGT
Unigene7021 (AC)7 134-154
R: ACGCAACAGAGAAGCATAGAAG
Unigene7449 F: GGACTAAGGCAAGAAAAGCAAC (CT)20 117-135
R: GGTGGCTCTGTGTTTATCATAGC
i F: GAAATATCAATGTCGATCACCAA
Unigene8554 (TGT)8 89-107
R: CTCTCCCTCTGCCTCTCCTC
. F: TCAGCAGAGGTTGTTTCTTCTTC
Unigene8587 (ATC)5 69-93
R: TGATGTAATGGAAACTGATGCTG

Genomik DNA izolasyonu

Molekiiler genetik analizler Ondokuz Mayis Universitesi Karadeniz ileri Teknoloji
Arastirma ve Uygulama Merkezi laboratuvarinda yiiriitiilmiistiir. S1vi azot yardimi ile
dondurulan 6érnekler DNA izolasyonuna kadar -80 °C’de muhafaza edilmistir. DNA
izolasyonu Doyle ve Doyle’nin (1987) gelistirdigi ve modifiye edilen CTAB yontemi
kullanilarak yapilmistir. Bu yontemde -80 °C’de bulunan o&rneklerden sivi azotta
ogitildiikten sonra 100 mg tartilarak 2 ml’lik tiiplere konularak tizerine 1 ml CTAB (100
mM Tris-HCI, 1.4M NaCl, 20 mM EDTA, %2 CTAB, %2 PVP, %0.1 B-merkaptoetanol)
ilave edilerek ornekler, vorteks ile karistirilmigtir. Daha sonra tzerine 20pul 20mg/mL
Proteinaz K ve 10pL 10mg/ml RNAaz A eklenerek sicakligi 65 °C ye ayarlanmis olan su
banyosunda 1 saat bekletilmistir. Su banyosuna konan, igerisinde yaprak Ornekleri
bulunan 2 mI’lik tiipler her 5-10 dakikada bir hafifce calkalanarak bu islem 1 saat boyunca

devam edilmistir. Ornekler su banyosundan c¢ikarildiktan sonra oda kosullarindaki
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bekletilerek sogutulmustur. Ornekler daha sonra 10000 g’de 10 dakika santrifiij edilerek
sliparnatan yeni bir tiipe alinmis ve lizerine 1 ml Fenol: kloroform: izoamilalkol (25:24:1)
¢ozeltisi ilave edilerek 15 dk bekletilmis, 2-3 dakikada bir ¢alkalanmis ve daha sonra
14.000 rpm’de 10 dakika santrifiij edilmistir. Santrifiij olan 6rneklerin iist fazlari alinarak
yeni 1.5 ml’lik tiiplere aktarilmistir. Yeni tiiplere aktarilan {ist fazlarin iizerine soguk (-
20 °C’de bekletilmis) izopropanol ilave edilmistir. Bu asamada tiipler hafifge
calkalanarak DNA’nin ¢okmesi saglanmistir. DNA’nin daha iyi ¢okelmesini saglamak
icin 1 saat -80 °C’de bekletilmistir. Soguk ortamdan ¢ikarilan tipler 3 000 g’de 1 dakika
santrifilj edilerek DNA’nin tiipiin dibine ¢kmesi ve izopropanoliin kolayca bosaltilmasi
saglanmustir. Izopropanolii bosaltilan tiipiin icine, etil alkol’den 1 ml ilave edilerek
hafif¢e ¢alkalanmis ve DNA’nin yikanmasi saglanmistir. Daha sonra 3 000 g’de 5 dakika
santrif(lj ettikten sonra Ust faz tlpten uzaklastirilmistir. DNA’lar oda kosullarinda 1 gece
bekletilerek kurutulmustur. Kurutulan DNA’lar ultra saf suda c¢oOzdiiriilerek ve
konsantrasyonu spektrofotometre cihazi (Thermo Scientific NanoDrop™ 2000)
kullanilarak belirlenmistir. Daha sonra ise DNA’lar SSR analizleri igcin 10 ng/pL

konsantrasyonuna ayarlanmistir Sekil 3.2.).

SSR markérlerin test edilmesi i¢in kullanilacak olan DNA’larin konsantrasyonu
Nanodrop ND-2000 Spektrofotometre (Thermo Sci.) ile kalitesi ve RNA kontaminasyonu

ise %1 ’lik agarose jel kullanilarak tespit edilmistir.

PCR amplifikasyonu

Gelistirilen SSR primerinin gradient PCR sonucunda yapisma sicakliklari ve PCR {iriinii
verme durumlar1 belirlendikten sonra bu primerler findik genotiplerinde polimorfizm
taramasi i¢in her bir PCR reaksiyonu toplamda 12.5 pL master mix (2x master mix,
Promega), 5 uL DNA (10 ng pL 1), 1 pL her bir ileri ve geri primer (Totalda 10 uM) ve

5.5 pL nuclease-free su olarak ayarlanmistir.

PCR kosullart baglangi¢ denattirasyonu olarak 95 °C’de 3 dakika 1 dongii, 95 °C’de 30
saniye, 55 °C’de 30 saniye, 72 °C’de 45 saniye 35 dongii ve son adimda 72 °C’de 5 dakika
olacak sekilde uygulanmistir. PCR amplifikasyonunu sonucunda PCR driinleri kontrol
amagli %2 (W/V) agaroz jelde ayrimlanmis ve DNA bantlarin1 goriintiilenmesi amaciyla

0.5 pg ml-1 ethidium bromid eklenerek Birad Jel goruntileme cihazinda
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goriintiilenmistir. DNA fragmentlerinin boyutlar1 100 bp DNA lader (Biolab) kullanilarak

belirlenmistir.

Sekil 3.2. PCR reaksiyonun olusturulmasi
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Kapilar elektroforez ile band biyikliiklerinin belirlenmesi ve SSR markorleri ile iliskili

haritalarin ortaya cikarilmasi

PCR drdnlerinin bant biiyiikliikleri ve sayis1 Quiagen QIAxcel kapilar elektroforez ile
belirlenmistir (Sekil 3.3). Belirlenen bu bant ve sayilar kapilar elektroforeze ait yazilim
programi yardimiyla Microsoft Office Excel yazilimina aktarilmis ardindan genetik
analizler Powermarker yazilimi kullanilarak; allel frekansi, gozlenen heterozigotluk (Ho)
ve tanimlama olasilig1 (PI) degerleri tespit edilmistir (Liu ve Muse, 2005). Popiilasyonun
yapisinin belirlenmesi i¢in Structure 2.2 programi kullanilmistir (Pritchard ve ark., 2000).
DeltaK degerini belirlemek igin https://taylorO.biology.ucla.edu /structureHarvester/
online olarak yapilmistir. Klon adaylari aras1 genetik yakinlig1 gosteren agag ise Jaccard’s
katsayisina gore Unweighted Pair-Group Method of the Arithmetic Average(UPGMA)
metoduna gore NTSYS-pc (Numerical Taxonomy System, 2.02 g versiyonu) yazili

kullanilarak olusturulmustur (Jensen, 1989).

Sekil 3.3. Orneklerin Kapiller elektroforez cihazinda band boyutlarinin belirlenmesi
3.2.4. Ustln 6zellikli klon adaylarin belirlenmesi

Ortahisar, Yomra, Arsin, Arakli lokasyonlarinda 0-250 m, 251-500 m ve 501-750 m
rakimlardan alanin toplam 247 Fosa ve Yomra klon adaylar1 her lokasyon ve rakim kendi

icerisinde govde kesit alanina verim, meyve agirligi ve randiman yoniiyle degerlendirilen
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50 Fosa, 41 Yomra olmak iizere toplam 91 klon adaymin ileriki ¢alismalar i¢in 6n se¢imi

yapilmistir.

3.2.5. Fenolojik gozlemler

Fenolojik gozlemler Desciriptors for Hazelnut (Corylus avellana L.) kriterlerine gore

yapilmistir (Anonim, 2008).

Erkek ciceklenme tarihi

On se¢im sonucu belirlenen klon adaylarin erkek ciceklerinin %50’sinin gigek tozu

yaydig1 donem erkek ciceklenme tarihi olarak belirlenmistir (Sekil 3.4).

Disi ciceklenme tarihi

Disi ¢iceklenme zamani karanfillerin %50’sinin reseptif oldugu doénemler olarak
kaydedilmistir (Sekil 3.4).

Yapraklanma tarihi

Ustiin 6zelliklere sahip klon adaylarin yaprakgiklarmin %50’sinin farekulagi olarak tabir

edilen donem yapraklanma tarihi olarak saptanmustir (Sekil 3.4).

Erkek cicek Disi ¢igek Yaprak

Sekil 3.4. Findikta erkek ciceklenme (gigek tozu dagilimi), disi ¢igeklenme (reseptiflik),
yapraklanma

3.2.6. Hasat zamam

Meyvelerin %.’ii kizardiginda ve nem degeri %30’un altina diistigli zaman hasat yapilmis

ve hasat zamani olarak belirlenmistir.
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3.2.7. Pomolojik ozellikler

Pomolojik 6zellikler, Desciriptors for Hazelnut (Corylus avellana L.) (Anonim, 2008)
kriterlerine gore belirlenmistir. Pomolojik 6zelliklerin belirlenmesinde 0.01 mm’ye
hassas (Insize, 1108-200) marka ve model digital kumpas ile 0.01 g’a hassas (Precisa XB
1200C) marka ve model tart1 aleti kullanilmistir. Pomolojik 6zellikler rastgele secilen 30

meyvede belirlenmistir.

Meyve agirhigi (g)

Hasat edilen meyveler dogal sartlarda kurutulduktan sonra hassas terazide tek tek

tartilmigtir. Verilerin ortalamasi meyve agirligi olarak kaydedilmistir.

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu, meyvenin en alt ve en ug¢ kisimlari arasinin ol¢iilmesi ile belirlenmistir

(Sekil 3.5).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi en genis iki kotiledon arasinin 6l¢iilmesi ile bulunmustur (Sekil 3.5).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinlig1 kotiledon birlesme ¢izgisine (siitur) dik olan iki yanak arasindaki en genis

mesafenin ile 6lciilmesiyle belirlenmistir (Sekil 3.5).

Meyve uzunlugu Meyve genisligi Meyve kalinlig
Sekil 3.5. Meyve boyutlarinin belirlenmesi
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Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinlig: tabla ve ug¢ kisimlarinin orta noktasina en yakin bolgeden dl¢iilmiistiir

(Sekil 3.6).

Sekil 3.6. Kabuk kalinliginin belirlendigi kisim

Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi uzunluk, genislik ve kalinlik degerlerinin geometrik ortalamasi

hesaplanarak asagidaki formiil ile belirlenmistir.
Meyve iriligi (mm) = 3Va.b.c

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeks degeri asagidaki formiil esas alinarak hesaplanmigtir

Meyve sekil indeksi = Meyve uzunlugu / (Meyve genisligi + Meyve kalinligr) / 2

formiiliine gore belirlenmistir.

Ic agirhigs (g)
I¢ agirligr tek tek tartilmis ve verilen ortalamas: meyve i¢ agirligi olarak belirlenmistir.

I¢c uzunlugu (mm)

I¢ uzunlugu, iclerin en alt ve u¢ kisimlari arasindan &lgiilerek belirlenmistir.

Ic genisligi (mm)

I¢ genisligi, iclerin en genis iki kotiledon arasinin 6l¢iilmesiyle belirlenmistir.
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Ic kalinlig1 (mm)

I¢ kalmligy, i¢ kotiledon birlesme ¢izgisine (siitur) dik olan iki yanak arasindaki en genis

mesafenin 6l¢tlmesi ile belirlenmistir.
I¢ iriligi (mm)

Iclerin i¢ uzunluk, genislik ve kalinlik degerlerinin geometrik ortalamasi hesaplanarak

asagidaki formiil ile belirlenmistir.
¢ iriligi (mm) = 3Va.b.c

Ic Sekil Indeksi

I¢ sekil indeks degeri asagidaki formiil esas alinarak hesaplanmistir

I¢ sekil indeksi = I¢ uzunlugu / (i¢ genisligi + I¢ kalinhg) / 2 formiiliine gore

belirlenmistir.

Go6bek boslugu (mm)

I¢, kotiledon birlesme ¢izgisine dik olacak sekilde tam ortadan kesilmistir. Eger var ise
gbbek boslugu en alt ve en ug kisimlarma dik olacak sekilde en genis kisimdan kumpasla

olgtilmiistiir (Sekil 3.7).

Sekil 3.7. Gobek boslugunun 6lgiildiigi kisim

Randiman (%)

Meyve ve i¢ agirligl belirlendikten sonra randimani asagidaki formiile gore hesap

edilmistir.
Randiman (%) = [Toplam I¢ Agirhi@ (g) / Toplam Meyve Agirligi (g) ] x 100
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Bos meyve orani (%)

Rastgele se¢ilen 100 meyvenin tamaminin kirilmasindan sonra bos meyveler sayilmas,

bos meyvelerin toplam meyve sayisina oranlanmasi ile hesaplanmistir.

Burusuk ic orani (%)

100 meyve lizerinden her bir i¢ meyvenin dig yiizeyinin %50’den fazlasinin burusuk

olanlari burusuk i¢ olarak degerlendirilmistir (Sekil 3.8)

Abortif i¢c oran1 (%)

Normal biiytikliikteki i¢lerin 2/3°1 ve daha kii¢iik boyutta olan i¢ler abortif i¢ olarak kabul
edilmis ve % olarak hesaplanmustir (Sekil 3.8).

Cift ic orani (%)

Findikta c¢ogunlukla iki adet tohum taslagindan biri dodllenir ve embriyo gelisimi
gerceklesir. Her iki tohum taslaginin déllenme ve gelismesi durumunda ¢ift i¢li meyveler
olusur. Rastgele se¢ilen 100 meyveden ¢ift i¢ oran1 geligmis iki i¢e sahip meyvelerin orani

olarak hesaplanmis ve % olarak kaydedilmistir (Sekil 3.8).

Citlak kabuklu meyve orani (%)

Siitur ¢izgisinin meyvenin u¢ kisminin birlestigi noktada acgiklik olan meyveler ‘gitlak
kabuklu meyve’ olarak degerlendirilmistir. Citlak kabuklu meyve sayis1 toplam meyve

sayisina oranlanarak 100 meyve tizerinden hesaplanmistir (Sekil 3.8).

Burusuk i¢ Abortif i¢ Ciftic Citlak kabuklu meyve

Sekil 3.8. Findikta burusuk ig, abortif ig, ¢ift i¢, ¢itlak kabuklu meyve
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Siyah uclu i¢ oran (%)

100 adet i¢in meyvede ucu siyah olanlar tespit edilmis ve % olarak ifade edilmistir.

Saglam i¢ orani (%)

Meyveler kurutulduktan sonra kabuklari kirilmig, kabugu tamamen doldurmus ve
burusuk, abortif, ¢ift, ezik, ¢itlak kabuklu, siyah uclu, kurtlu-ciirik meyve o6zelligi

tasimayan icler saglam i¢ olarak degerlendirilmistir.

Testa lifliligi

I¢lerin dis yiizeyine yapismis halde bulunma durumu testa lifliligi olarak belirlenmistir.
Iclerin liflilik durumu lifsiz, az lifli, lifli ve ¢ok lifli olmak iizere 4 grupta

degerlendirilmistir.

Tam beyazlama orani (%)

Her bitkiye ait 100 i¢ findik 154 °C’ deki etiivde 30 dakika tutulduktan sonra her bir i¢
15-20 saniye tek tek el ile ovalanmak suretiyle beyazlatilmistir (Simsek, 2004).

Tam Beyazlama Orani (%)= [Tam Beyazlayan i¢ (adet) / Toplam I¢ (adet)] x 100

3.2.8. Verim

Hasat edilen meyveler zuruflarindan ayiklanmigtir. Meyvede nem oran1 %12, icte ise
%6 nin altina diisiiriiliinceye kadar dogal kosullarda kurutma yapilmis ve nem kontrolleri

etuvde test edilmistir. Verim i¢in tartimlar 0.01 g’a duyarli hassas terazide yapilmistir.

On secimi yapilan klon adaylarin verim degerleri, birim govde kesit alanma (g/cm? ) ve
bitki basina diisen verim (g/bitki) olarak belirlenmistir. Toprak seviyesinin 40 cm
tizerinden meziire yardimi ile bitki ¢evresi belirlenerek (Anonim, 2008), birim govde

kesit alanina diisen verim asagidaki formiile gore belirlenmistir.

Bitki ¢evresi=2.m.r formiiliinden r degeri bulunmus ve daha sonra n.r? formiiliinden gévde

kesit alan1 hesaplanmistir.

Birim gévde kesit alanmna diisen verim ise (g/cm?) = Bitki verimi/gdvde kesit alani

formiilii esas alinarak hesaplanmigtir (Anonim, 2008).
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Cotanaktaki meyve savisi (adet)

Verim degeri incelenen bitkilerden rastgele segilen 20 cotanaktaki toplam meyvenin

ortalamasinin belirlenmesi ile ¢otanaktaki meyve sayisi adet cinsinden kaydedilmistir.

Degistirilmis Tartili derecelendirme yontemi ile Ustiin 6zellikli genotiplerin 6n secimi

Tartil1 derecelendirmede kullanilan sinif araliklar1 elde edilen en yiiksek ve en diisiik

degerler arasindaki farkin sinif sayisina boliinmesiyle tespit edilmistir (Cizelge 3.2., 3.3).

Cizelge 3.5. Yomra gesidi igin tartili derecelendirme tablosu

Ozellik Katsay1 Simiflar Puan
verim Yuksek 5
X 25 Orta 3
(g/em?) Diisiik 1
Randiman 15 Ygl:faek g
0,
(%) Diistik 1
Meyve Agirhg: 15 Ygl:faek g
(@) Diisiik 1
Saglam I¢ Oram 10 Ygl:f:k g
0,
(%) Diisiik 1
Gobek Boslugu 10 Ygl:f:k é
(mm) Diisiik 5
Tam Beyazlama Orani 10 ngsek g
(%) rta
Diistik 1
- Diisiik 5
Kabuz(mlr(na)hnllgl 10 Orta 3
Y uksek 1
Yuvarlak 5
Meyve Sekli 5 Sivri 3
Uzun 1
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Cizelge 3.6. Fosa ¢esidi igin tartili derecelendirme tablosu

Ozellik Katsay1 Simiflar Puan
Verim Y Uksek 5
Orta 3

2

(9/cm?) 25 Disik ;
Randiman Y lksek 5
(%) 15 Orta 3
Diisiik 1
Meyve Agirhg ngsek 5
(9) 20 ra 3
Diisiik 1
Saglam ig: Oram Yuksek 5
Diisiik 1
Gobek Boslugu Y liksek 1
(mm) 10 Orta 3
Diisiik 5
Tam Beyazlama Oram Yuksek 5
(%) 10 Orta 3
Diisiik 1
5 Y tiksek 1
Kabu;(mlr(na)lmllgl 10 orta 3
Diisiik 5
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4.  BULGULAR ve TARTISMA

4.1. Populasyonun Varyasyon Tespiti

4.1.1. Pomolojik ozelliklere dikkat alinarak popiilasyonda SAS istatistik analizine
gbre varyasyonun tespiti

Yapilan diskriminant analizi sonucunda gruplarin arasindaki uzaklik ve bunun 6nem
seviyesi Cizelge 4.1°de verilmistir. Cizelge incelendiginde klon adaylarin yetistikleri
bolgeden bagimsiz olarak Fosa ve Yomra gruplarinin birbirinden oldukga farkli olduklari
goriilmektedir. Ornegin her ikisi de Arakli ilgesinde bulunan Fosa (AIF) ve Yomra (AlY)
grubu arasindaki 20.19 olarak belirlenen 6klit uzakliginin 0.0001 seviyesinde 6nemli
bulunmasi bu iki grubu belirgin sekilde farkli oOzelliklere sahip oldugunu ortaya
koymaktadir. Farkl ilgelerde bile olsa genel olarak Fosa gruplarinin kendi arasindaki
mesafelerin daha diisiik oldugu yani birbirine biiyiik oranda benzerlik gosterdigi
belirlenmistir. Cizelge 4.1°de verilen degerlerden ayni durumun Yomra gruplari i¢inde
gecerli oldugu goriilmektedir. Genel olarak Yomra gruplar1 birbirine yakin olmakla
birlikte Yomra ilgesi (YAY) ile Arsin ilgesindeki (ANY) Yomralar arsinda bir miktar
farkliligin  oldugu belirlenmistir. Bu iki grup arasindaki uzaklik (6.04) Onemli

bulunmustur. Bu durum boélgeler arasindaki ekolojik farkliligin bir sonucu olabilir.

Cizelge 4.1. Kanonik Diskriminant analizine gore gruplar arasindaki Oklid uzakliklar:

Gruplar | AIF | AlY ANF ANY ORF ORY YAF YAY

AlF 0 20.19**** 2.06 25.25%*** 3.67* 16.14**** 3.80* 20.70****
AlY 0 19.74%*** 3.09* 21.12%*** 2,57 19.19%*** 1.96

ANF 0 24.59%*** 2,54 16.97**** 3.79* 20.34****
ANY 0 26.94**** 4.78%** 23.83**** 6.04***
ORF 0 17.71%%** 4.20%* 21.82%***
ORY 0 15.25%*** 2.59

YAF 0 19.44%***
YAY 0

Gruplar arasindaki uzakliklarin 6nem seviyesi *(0.05), **(0.01), ***(0.001) ve ****(0.0001) ile gésterilmistir.

Her bir degiskenin kanonik degiskendeki agirligin1 gosteren katsayilar Cizelge 4.2°de,
Kanonik1 (Canl) ve Kononik2 (Can2) skorlarina gore incelenen klon adaylarin dagilimi
ise Sekil 4.1°de verilmistir. Meyve sekil indeksi, i¢ agirligi ve i¢ sekil indeksi degerlerinin
agirlikli oldugu (Sekil 4.1) Kanonik 1’e gore Fosa ve Yomra klon adaylarinin birbirinden
belirgin sekilde ayrildigi sekilde agikca goriilmektedir. Meyve agirligy, ic sekil indeksi ve
kabuk kalinligmin agirlikli oldugu kanonik 2 ise farkli boélgelerdeki Yomralarin
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birbirinden ayrildigin1 géstermektedir. Kanonik 2’ye gére Yomra ilgesindeki Yomra klon

adaylar ile Arsin ilgesindeki Yomra klon adaylari arasinda farklilik gostermektedir.

Cizelge 4.2. Degiskenlerin Kanonik katsayilar

Ozellikler Canl Can2 Can3 Can4

Verim-g/bitki -0.00004315 0.00031669 -0.00150978 0.00001649
Verim-g/cm? 0.00192177 -0.01339847 0.00395039 0.01053790
Cotanaktaki Meyve Sayist 0.52721543 0.23303843 -0.31452553 -0.37049106
Meyve Agirlig -2.20012389 -7.54579455 -0.96702632 -2.20492648
Meyve Uzunlugu 0.81667522 1.31636577 0.99015928 -1.00369460
Meyve Genisligi -0.03806422 -0.40177790 0.02278153 0.29165142
Meyve Kalinligi 1.80582267 0.40619240 -0.42722484 -1.08172173
Kabuk Kalinligt 2.55233046 3.50477789 0.45290672 -2.64451208
Meyve Iriligi -2.66851855 -0.18784186 -1.09940004 1.34232652
Meyve Sekil indeksi -14.38005446 0.45307990 -6.66172135 -2.38614638
ic Agirhg 9.04699047 -0.84639338 3.06759626 -8.00323719
i¢ Uzunlugu 0.08141609 -0.53105218 -0.19954586 0.08172792
I¢ Genisligi -1.42231650 2.09172478 -0.35607756 2.11461621
I¢ Kalinlig -1.52875424 1.72072371 -1.64864707 0.35233286
Gébek Boslugu 0.63417658 -0.05423910 0.58106651 0.04826093
I¢ Iriligi 0.88810264 -1.26391207 1.32312293 1.80457150
I¢ Sekil indeksi -7.67581009 8.46903568 -10.33872170 14.95513372
Randiman 0.00353226 -0.03728614 -0.24728711 -0.11053034
Bos Meyve Orani -0.01378556 0.03941151 0.06055881 -0.01119140
Saglam ¢ Orani 0.02237835 0.06227104 0.16365166 0.07448096
Tam Beyazlama Orani 0.02908266 -0.01755483 0.01802729 0.00576449
Abortif i Orani 0.09928022 0.08041958 0.22358066 0.23144801
Burusuk ¢ Orani 0.00074872 -0.08010048 0.14585802 0.10566176
Siyah Uglu i¢ Orani 0.43815911 -0.00362662 0.53737606 0.12016009
Cift ¢ Oram 0.06908989 0.34368514 0.24896441 -0.18192676
Citlak Kabuklu Meyve Orani 0.09876250 -0.63461433 0.28654847 -2.82157269
Kurtlu-Ciiriik i¢ Orani 0.05437151 -0.10705313 0.09408059 0.08311718
Liflilik Durumu -0.28655786 -0.08475684 0.05822324 -0.16030909
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Sekil 4.1. Kanonik 1 (Canl) ve Kanonik 2 (Can2) skorlarina gore klon adaylarin dagilimi

4.1.2. Molekuller karakterizasyon

Bant ozellikleri

2019 yili igerisinde 6n seg¢im sonucu belirlenen 91 klon adayindan yaprak ornekleri
alinmis 12 klon adayindan DNA izolasyonu saglanamamis ve 79 klon aday1 {izerinden
degerlendirme yapilmistir. SSR analizine gore, Fosa ve Yomra klon adaylar1 genetik

diizeyde kesin olarak farkli ¢ikmustir.

Arastirmamizda Fosa ve Yomra klonlar1 arasindaki genetik iliskiler 10 SSR primer ile
belirlenmigtir. SSR yontemi sonuclarina gore; secilen klonlarinda polimorfik bant
uzunlugu 53-159 Bp; jelde goriilen bant sayis1 1-8 adet, toplam bant sayis1 45°dir.
Ortalama allel frekans 0.60, genetik ¢esitlilik 0.53, heterozigotluk 0.31, polimorfizm

orani 0-75 arasinda olup, ortalama 0.48 oldugu saptanmustir.

Karakaya (2021) tarafindan Palaz ve Cakildak klonlar1 arasindaki genetik iliskiler, 12
ISSR primeri ve 3 SRAP primer ¢iftiyle saptanmistir. ISSR sonuglarina gore; Palaz ve
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Cakildak klonlarinda polimorfik bant uzunlugu 150-1200 bg ve 150-1200 bg; primer
basina toplam bant sayis1 4-10 ve 4-10, ortalama bant sayis1 6.8 ve 6.8, toplam polimorfik
bant sayis1 4-10 ve 3-10, ortalama polimorfik bant sayis1 6.3 ve 6.1, polimorfizm orani
%66.67-100.00 ve %50.00-100.00 arasinda belirlenmistir. Arastirmamizda elde ettigimiz
bulgularla Cakildak ve Palaz klonlarinda yapilan ¢alismada elde edilen bulgular toplam

bant sayis1 ve polimorfizm orani yoniiyle benzerlik gostermistir.

Demchik ve ark., (2016), ABD’de Corylus americana turi igerisinde verim yonuyle istln
20 genotip ve 19 yabani populasyondan olmak tizere toplam 39 genotipin genetik diizeyde
farkliliklarint belirlemek i¢in 10 primer ile SSR teknigi kullanmislardir. Caligmada;
polimorfizm oran1 0.54-0.84, ortalama allel sayis1 7.33, her bir allel basina diisen lokus
sayist 4-6 arasinda oldugunu saptamislardir. Arastiricilar SSR tekniginin seleksiyon
calismalarinda daha basarili sonuglar verdigini bildirmislerdir. Arastirmamizda allel
sayist ve polimorfizm oran1 Demchik ve ark., (2016)’nin sonuglariyla uyumlu

bulunmustur.

Martins ve ark., (2015), Portekiz’de yabani findik popiilasyonu ve ¢esitlerden olusan 38
genotipi, Tiirkiye, Italya, Ingiltere, Ispanya, Almanya, Bulgaristan ve ABD’den toplam
58 genotipin genetik farkliliklarin1 belirlemek amaciyla yiiriittiikleri ¢alismada elde
ettikleri sonuglara gore, allel sayisi 8-17, ortalama allel sayist 10.37, beklenen
heterozigotluk orani1 0.74, gozlenen heterozigotluk oranmi 0.71, polimorfizm oram 0.78

olarak belirlemislerdir.

Bacchetta ve ark., (2014), genetik kaynaklar parselinde bulunan 6 tlkeden 75 findik
(Corylus avellana L.) genotipinin 10 SSR primeri ile genetik diizeyde farkliklarini
belirlemek igin yaptiklar1 ¢alismada 75 genotipten 42’sinin yanlig adlandirildigin1 ya da
birgogunun klon, allel sayisinin 9-15, beklenen heterozigotluk orani 0.70-0.95, g6zlenen
heterozigotluk orant 0.69-0.85 ve polimorfizm oranmin 0.04-0.11 oldugunu
saptamiglardir. Bulgularimiza gore, Yomra ve Fosa findik poptlasyonundan elde edilen
allel sayisi, heterozigotluk oran1 ve polimorfizm orami degerleri Bacchetta ve ark.,

(2014)’nin bulgulartyla benzerlik gostermektedir.

Kafkas ve ark., (2009), 18 Turk findik g¢esidinde, ISSR yontemi kullanilarak yapilan

molekiiler karakterizasyon arastirmalarinda, bant sayisini 4-9, ortalama polimorfik bant
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sayisint 3.96 ve polimorfizm oranmi %28.57-100 olarak bildirmislerdir. Farkli
arastiricilarin findik popllasyonu iginde genetik benzerlik calismalarinda bildirdikleri
bant sayilar1 4-14 (Martins ve ark., 2009), 7-15 (Ferreira ve ark., 2010), 2-16 (Gircan ve
Mehlenbacher, 2010), 8-21 (Mohammadzedeh ve ark., 2014), 5-14 (Semiz, 2016) ile
aragtirma bulgularimiz uyumlu bulunmustur. Yine benzer arastirmalarda bildirilen
polimorfizm oranlar1 %60-100 (Martins ve ark., 2009), %98.40 (Martins ve ark., 2014),
%71.43-100 (Mohammadzedeh ve ark., 2014), %5 0-100 (Semiz, 2016) arastirma

bulgularimizla paraleldir.

Benzerlik orani

Findik Arastirma Enstitisu Midirliigii kayitlarinda ve findik calismalarinda Fosa
¢esidinin sinonimi olarak Yomra ve Boyhane olarak belirtilmektedir. Tiirkiye’de Trabzon
disinda findik iiretimi yapilan yorelerde Yomra olarak adlandirilan ¢eside, Trabzon
Arakli, Arsin, Yomra ve Ortahisar ilgelerinde Giresun Sivrisi, Giresun Yabanisi, Sivri
Yabani, Yabani gibi isimler verilmektedir. Fakat bu ¢esidin morfolojik karakterizasyonu,
fenolojik ve pomolojik 6zellikleri tam olarak ortaya konulamadig igin tescilli Tiirk findik
cesitleri igerisinde yer almamaktadir. Ancak, ge¢ yaprak agmasi ve verim potansiyelinin
yiiksek olmasi nedeniyle hizla yayilis gostermektedir. Ancak, fidanlarin kontrolsiiz ve
kayitdis1 olarak yayilmasi gesitle ilgili isim karmasasina sebep olmakta hatta bilimsel
aragtirmalarda ve yayinlanan rapor, kitap ve makalelerde hatalara sebep olabilmektedir.
Bu baglamda Fosa ve Yomra genotiplerinin kendi igerisinde ve birbirleri arasindaki
genetik farkliliklarin bilimsel yontemlerle ortaya konulmasi bu iki genotipin genetik
olarak farkli oldugunun kanitlanmasi ve isim karmasasinin oniine geg¢ilmesi agisindan
onemlidir. Aragtirmamizda gerek Fosa ve gerekse Yomra popiilasyonlarinda, popiilasyon
ici ve popllasyonlar arasi genetik farkliliklar belirlenmistir (Sekil 4.2). Bulgularimiz
degerlendirildiginde Yomra findik popiilasyonu i¢indeki varyasyonu Fosa findik

populasyonuna gore daha zengin oldugu tespit edilmistir.

Bu arastirmada, Fosa klonlarinda genetik benzerlik orani 0.261-0.923 arasinda
belirlenmistir. En diisiik genetik benzerlik oran1 (0.261) 61 YAS52 ile 61 AI120 klon adaylari
arasinda tespit edilmistir. En yilksek benzerlik orani ise (0.923), 610R29, 61Al144,
61A161, 61AN20, 61AN44, 61ANG6O, 61ANG2, 61AN63, 610R21, 610R25, 610R27

klon adaylar1 arasinda belirlenmistir (Cizelge 4.3).
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Bu aragtirmada, Yomra klonlarinda genetik benzerlik orani 0.148-0.938 arasinda
belirlenmistir. En diislik genetik benzerlik orani (0.148) 61 YA60 ile 61A134 klon adaylar1
arasinda tespit edilmistir. En yiliksek benzerlik orani ise (0.938) 61AI37 ile 61 AISS klon

adaylari arasinda saptanmistir (Cizelge 4.4).

Arastirmamizda Fosa klonlarinda genetik benzerlik oran katsayist 0.261-0.923, Yomra
klonlarinda ise 0.148-0.938 arasinda belirlenmistir. Farkli findik popiilasyonlarinda
yiriitilen c¢alismalarda genetik benzerlik oran katsayillar1 Tombul ve Kara
populasyonlarinda 0.4117-0.9342 (Uzun, 2021), Palaz ve Cakildak popiilasyonlarinda
0.3636 ile 0.9606 (Karakaya, 2021), Hanimeli findig1 ve Kus findik genotipleri
populasyonlarinda 0.75-0.95 (Semiz, 2016), Yass1 Badem-Kalinkara popiilasyonunda
0.73; Kan-Uzunmusa popilasyonunda 0.96 (Kafkas ve ark., 2009), Portekiz findik
poplilasyonu igerisinde yer alan 3 ¢esitte ise 0.37-0.78 arasinda (Martins ve ark., 2009)
bildirilmistir. Aragtirmamizda Yomra ve Fosa findik popiilasyonlar1 icerisindeki
benzerlik oran katsayisi degerleri ile farkli arastirmalardaki degerler benzerlik

gostermektedir.

Bu arasgtirmada, incelenen bireylerin ayni ¢esidin klonlart olmasi, genetik benzerlik
oraninin yiiksek olmasinda baslica faktor oldugu degerlendirilmektedir. Fosa ve Yomra
popiilasyonlar i¢inde ortalama benzerlik oran katsayisi degerleri dikkate alindiginda
populasyon i¢i genetik varyasyon Yomra gesidinde (0.646) Fosa gesidine (0.676) gore

her ne kadar anlaml1 olmasa da daha zengin gézlemlenmistir.

Dendogram

Fosa klon adaylar igerisinde bulundugu dendogramda ayni grupta yer alan Findik
Arastirma Enstitiisii Miidiirliigli arazisinden alinan AN70 klonunun 61AI44, 61Al61,
61AN20, 61AN44, 61ANG0, 61ANG62, 61ANG3, 610R21, 610R25, 610R27, 610R49,
610R62 klon adaylar ile identik oldugu saptanmistir. Benzer durum 610R19, 610R20,
610R45, 610RS55 klon adaylarinin; 61YA17, 61YA19 klon adaylarinin; 61YA1S,
61YA37, 61YAS9 klon adaylarinin; 61YA21, 61YA26 klon adaylarinin; 61YAO06,
61Y A45 klon adaylarinin farkli alt grup olusturmasina ragmen kendi gruplari icerisinde

identik oldugu belirlenmistir (Sekil 4.2).
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Yomra klon adaylarinin olusturdugu dendogramda 5 farkl alt grupta bulunan 61YAO02,
61YAO08, 61YAS0 klon adaylarin; 61A136, 61 AN29 klon adaylarin; 610R32, 610R39
klon adaylarin; 610R14, 610R37, 610R43, 610R70 klon adaylarin; 61AN24, 61AI58
klon adaylarin farkli alt gruplarda fakat kendi icerisinde ayni1 genetik yapiya sahip oldugu
saptanmistir (Sekil 4.3).

Tiirkiye cografi orjinli findik gesitlerinde Cakildak (Karakaya, 2021; Bilgen ve ark.,
2019), Tombul (Uzun, 2021; Balik ve ark., 2013), Palaz (Karakaya, 2021), Kara (Uzun,

2021) molekiiler destekli klon seleksiyonu ¢alismalarina benzer sonuclar elde edilmistir.

Popilasyon icerisinde Ustin 6zellikli olarak belirlenen klon adaylarin genetik farkliliklar:
NTSYSpc v2.11 (Numerical Taxonomy Multivariate Analysis System) paket programi
kullanilarak belirlenmistir (Rohlf, 2000). Genetik benzerlik katsayist Jaccard esas alinarak
hesaplanmistir. Daha sonra UPGMA (Unweighted Pair-Group Method with Arithmetic
Average) yontemiyle bireyler arasindaki benzerlikleri gosteren dendogram olusturulmustur
(Sekil 4.2).
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Cizelge 4.3. SSR analizi sonucuna gore Fosa klon adaylarindan elde edilen Jaccard benzerlik katsayi degerleri
Al27 AI35 Al44d Al6l AN0O6 AN20 AN27 AN33 AN44 ANGO AN62 AN63 AN64 AN70 OR07 OR19 OR20 OR21 OR25 OR27 OR29 OR31 OR33 OR45 OR49 OR55 OR56 OR60 OR62 YA06 YA15 YA17 YA19 YA21 YA26 YA31 YA37 YA45 YA52 YAS8 YAS59 YA61
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053 085 08 077 085 067 047 085 08 085 08 067 085 077 085 085 085 079 083 O .
044 071 071 084 071 0% 047 071 O7L 071 071 078 O7L 083 06 06 O7L 071 O7L 067 OST O, .
05 079 079 071 079 063 044 079 079 079 079 063 079 071 079 079 079 086 077 O
631 110 79 04701 1 01 1] 079- 077 085 085 083 075 0 085 071 079
7L 071 053 071 O, .

047 071 071 071 071 056 053 06 06 071 0 .71 067 057 075 06 05 056

047 06 06 06 06 047 0.6 064 06 06 06 056 057 062 06 06 041 056
047 06 06 06 06 047 06 053 071 071 06 056 057 062 071 071 041 067
047 06 06 06 06 047 06 053 071 071 06 056 057 062 071 071 041 067

054 057 057 057 057 044 057 05 057 057 057 0.53 0.57 053
054 057 057 057 057 044 057 05 057 057 057 0. .57 053 0, I ] .57 057 053 0. \ \
044 067 067 067 067 053 067 05 056 056 067 O, .67 063 0. X . .67 056 047 053 O, 79 079 077
047 06 0.6 064 06 06 06 O 6 056 0, I | 6 06 041 056 O 085 085 083
047 071 0,71 053 06 06 071 0,67 06 05 056 85 085 085 083 0
0.47 059 05 05 047 047 056 059 05
05 044 044 044 044 053 053 053 05 05 059 053 063 081
047 06 06 06 06 047 06 064 06 06

) 6 06 06 06 06 056 057 0 6 06 041 056 O, 085 08 083 083 079 1 08 059 053
044 056 056 056 056 044 056 05 067 067 056 056 056 053 053 O, 56 067 039 063 056 079 079 077 077 073 079 079 047 05 079

67



Cizelge 4.4. SSR analizi sonucuna gore Yomra klon adaylarinda elde edilen Jaccard benzerlik katsay1 degerleri

Al15 Al16 AlI29 AI33 AI36 AI37 AIS0 AIS5 AIS6 AIS7 AlS8 AlG0 Al34 ANO3 AN24 AN26 AN29 AN30 AN34 AN41 OR14 OR23 OR32 OR37 OR39 OR43 OR59 OR68 OR70 OR71 YA02 YA08 YAQ9 YA16 YA35 YA50 YAGO
Al15 T

All6 059 1

Al29 059 069 1

AI33 063 073 073 F1

AlI36 074 065 065 068 1

Al37 072 073 073 077 088" 1

AIS0 063 073 073 077 088 077 "1

Al55 078 069 069 082 083 094 0721 1

AlIS6 053 05 06 056 067 056 075 053 1

Al57 053 06 06 065 077 065 087 061 086 1

Al58 072 073 073 088 078 077 088 082 065 075" 1

Al60 06 05 05 063 065 063 063 068 053 061 072 1

Al34 027 027 027 033 042 033 046 032 036 043 039 044 1

ANO3/037 05 05 05 05 056 056 053 053 064 056 053 035 1

AN24 072 073 073 088 078 077 088 082 065 075" 1 072 039 056 1

AN26 068 05 05 063 074 072 063 078 045 053 072 068 038 063 0721 1

AN29 074 065 065 068 "1 088 088 083 067 077 078 065 042 05 078 0741

AN30 0,72 044 053 058 068 067 058 072 075 065 067 063028 047 067 063 068 1

AN34/082 053 073 067 078 077 067 082 056 056 077 063 028 039 077 072 078 077 1

AN41 072 044 053 058 06 067 05 072 056 056 058 055023 047 058 055 06 077 067 1

OR14 083 047 056 06 07 068 06 074 05 05 068 065/031 05 068 08 07 068 078 068 1

OR23 065 047 056 052 079 068 068 065 067 058 06 057 036 05 06 074 079 068 068 052 079 " 1

OR32 072 044 063 058 068 067 058 072 047 047 067 063028 047 067 082 068 067 088 058 08 0781 1

OR37 083 047 056 06 07 068 06 074 05 05 068 065/031 05 068 08 07 068 078 068 1 079 088 1

OR39 0,72 044 063 058 068 067 058 072 047 047 067 063028 047 067 082 068 067 08 058 08 0787 1 08 1

OR43 083 047 056 06 07 068 06 074 05 05 068 065 031 05 068 08 07 068 078 068 "1 079 088 1 08 1

OR59 053 05 06 065 043 047 047 053 037 037 056 045 02 044 056 053 043 04 056 04 058 05 065 058 065 058 1

OR68 074 047 056 06 07 068 06 074 058 05 068 065 031 05 068 08 07 078 078 06 089 089 08 089 08 089 058 1

OR70 083 047 056 06 07 068 06 074 05 05 068 065/031 05 068 08 07 068 078 068 1 079 08 1 08 1 058 08 1

OR71 065 056 056 06 089 078 078 074 058 067 068 065 042 059 068 083 08 06 068 052 079 089 078 079 078 079 05 079 079 "1

YAQ2 0,74 047 047 052 062 06 052 065 043 043 06 05 026 035 06 065 062 06 068 06 07 05 06 07 06 07 036 062 07 05/ 1

YAO08 074 047 047 052 062 06 052 065 043 043 06 05 026 035 06 065 062 06 068 06 07 055 06 07 06 07 036 062 07 055/ 1 1

YA09 072 044 044 05 06 058 05 063 04 04 058 055 028 039 058 072 06 058 067 058 078 06 067 078 067 078 04 068 078 06 088 0881

YA16 063 053 063 05 078 067 067 063 056 056 058 048 028 032 058 055 078 058 077 05 06 068 067 06 067 06 04 06 06 068 068 068 067 1
YA35 063 044 053 05 06 058 05 063 04 04 058 048 023 032 058 063 06 058 077 05 06 052 067 06 067 06 04 06 06 052 08 08 077 077 1
YA50 0,74 047 047 052 062 06 052 065 043 043 06 05 026 035 06 065 062 06 068 06 07 05 06 07 06 07 036 062 07 05501 1 088 068 088 1
YA60 05 039 039 045 048 053 038 058 035 029 045 0361015 026 045 05 048 053 053 045 048 048 045 048 045 048 029 055 048 041 072 072 061 053 071 072 1
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Temel Koordinat Analizi (PCoA) ile elde edilen 2 Boyutlu Diizlem

Fosa ve Yomra klon adaylarin SSR analizleri sonucu Temel Koordinat Analizi (PCoA)
ile elde edilen 2 boyutlu Diizlem Grafigi’ne gore eksenin Il. ile Ill. bolgelerinde Fosa
¢esidine ait klon adaylari, 1. ile IV. bolgelerde ise Yomra ¢esidine ait klon adaylar
yogunlagmustir. Fosa popiilasyonunda 61AI27, 61YAS58, 61YAS52 ve 610R33 no.lu klon
adaylar1 genetik olarak en uzak olan bireylerin oldugu tespit edilmistir. Yomra
populasyonunda ise 61YAL6, 61YA35, 61YA60, 61AN03, 61AN30, 61AN34, 61ANA41,
610R59, 61AIl34 no.lu klon adaylar1 genetik olarak en uzak bireylerin oldugu
belirlenmistir (Sekil 4.5).

Coordinate !

Sekil 4.5. Fosa ve Yomra klon adaylarin SSR analizleri sonucuna gére elde edilen Temel
Koordinat Analizi (PCoA) 2 boyutlu Diizlem Grafigi

Poplilasyona ait vap1 genetik vapi1 analizi

Ortahisar, Yomra, Arsin ve Arakli ilgelerinden belirlenen klon adaylari Structure

programi ile 1-10 arasinda alt kiimelere ayrilmistir. Elde edilen varyans bilesenleri
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100 000 defa rastgele permitasyon ile test edildikten sonra Structure Harvester ile DeltaK
degeri K=2 olarak bulunmustur. Cikan sonuca gore, popiilasyonun iki alt kiimede
toplanacagi belirlenmistir (Sekil 4.6). Yapilan analizler sonucunda Fosa ve Yomra
cesitlerine ait klon adaylar1 olarak toplanan érnekler genetik olarak ayrilmis ve genetik

olarak yapis1 ortaya konulmustur (Sekil 4.7).

Deltak = mean(|L"(K)|) / sd(L(K))

Sekil 4.6. K=2 i¢in tahmini fraksiyon grafigi

1.00
0.80
060
040
020
0.00

1.00
0.80
0.60
040
020
0.00

51 53 56 57 58 61 63 85 67 69 m 73 75 7 79
52 54 56 58 60 62 64 66 68 70 72 74 76 78 80

Sekil 4.7. SSR analizi sonuglarina gore delta K 2 degerine gore gruplandirilan klon adaylarina ait
populasyonlar i¢in olugturulan siitun grafigi

Populasyon alt kiime analizine gore; Yomra popllasyonu yesil renkle belirtilen II. Alt
kiimeye ait oldugu goriiliirken Fosa popUlasyonu kirmizi renge ait 1. alt kiime olarak
belirlenmistir. Jaccard katsayisina gore hesaplanan popiilasyon kiime analizinde kiimeye
aitlik katsayilarina bakildiginda en yiiksek II. kiime olan Yomra populasyonunda
belirlenen 61 AN29 klon adayinda katsayr 0.997 olarak bulunmustur. Bunun yani sira
61YAS52 klon adayinda I. alt kiimeye aitlik katsayisi 0.589 olarak bulunurken II. alt
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kiimeye aitlik katsayis1 0.411 olarak belirlenmistir. 61YAS8 klon adayinda I. alt kimeye
ait katsay1 0.685, II. alt kiimeye aitlik ise katsayis1 0.342 olarak saptanmustir (Cizelge
4.5). Bu iki klon aday1 iki aileye de kismi olarak benzedigi goriilmektedir. Bu nedenle
genetik ¢esitligin korunmasi ve ileri 1slah ¢aligmalarinda kullanilmasi amaciyla 61 YAS52

ile 61YAS58 klon adaylarin muhafaza edilmesi gerekmektedir.

Cizelge 4.5. SSR analiz sonuglarina gore klon adaylarin iki alt kiimeye ait tiyelik katsayisi (Real
ve Vargas, 1996)

Sira No Genotip | 1 Sira No Genotip | 1
1 61AI115 0.012 0.988 41 610R23 0.006 0.994
2 61AI116 0.025 0.975 42 610R25 0.996 0.004
3 61AI120 0.716 0.284 43 610R27 0.996 0.004
4 61AI127 0.987 0.013 44 610R29 0.995 0.005
5 61AI129 0.008 0.992 45 610R31 0.995 0.005
6 61AI33 0.063 0.937 46 610R32 0.006 0.994
7 61AI135 0.725 0.275 47 610R33 0.992 0.008
8 61AI36 0.004 0.996 48 610R37 0.007 0.993
9 61AI37 0.005 0.995 49 610R39 0.006 0.994
10 61Al44 0.995 0.005 50 610R43 0.008 0.992
11 61AI50 0.005 0.995 51 610R45 0.995 0.005
12 61AI55 0.005 0.995 52 610R49 0.996 0.004
13 61AI56 0.017 0.983 53 610R55 0.996 0.004
14 61AI57 0.016 0.984 54 610R56 0.794 0.206
15 61AI58 0.007 0.993 55 610R59 0.295 0.705
16 61AI60 0.009 0.991 56 610R60 0.996 0.004
17 61AI161 0.996 0.004 57 610R62 0.996 0.004
18 61AI134 0.299 0.701 58 610R68 0.007 0.993
19 61ANO3 0.144 0.856 59 610R70 0.007 0.993
20 61AN06 0.987 0.013 60 610R71 0.005 0.995
21 61AN20 0.996 0.004 61 61YA02 0.006 0.994
22 61AN24 0.006 0.994 62 61YA06 0.995 0.005
23 61AN26 0.009 0.991 63 61YA08 0.007 0.993
24 61AN27 0.843 0.157 64 61YA09 0.01 0.99
25 61AN29 0.003 0.997 65 61YA15 0.994 0.006
26 61AN30 0.012 0.988 66 61YAL6 0.004 0.996
27 61AN33 0.784 0.216 67 61YAL7 0.994 0.006
28 61AN34 0.004 0.996 68 61YA19 0.994 0.006
29 61AN41 0.109 0.891 69 61YA21 0.993 0.007
30 A61N44 0.996 0.004 70 61YA26 0.994 0.006
31 61AN60 0.996 0.004 71 61YA31 0.958 0.042
32 61AN62 0.996 0.004 72 61YA35 0.006 0.994
33 61AN63 0.996 0.004 73 61YA37 0.995 0.005
34 61AN64 0.861 0.139 74 61YA45 0.994 0.006
35 61AN70 0.996 0.004 75 61YA50 0.006 0.994
36 610R07 0.993 0.007 76 61YA52 0.589 0411
37 610R14 0.007 0.993 77 61YA58 0.658 0.342
38 610R19 0.995 0.005 78 61YA59 0.995 0.005
39 610R20 0.995 0.005 79 61YA60 0.142 0.858
40 610R21 0.996 0.004 80 61YA61 0.990 0.01
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4.2. 2019 Yih Fosa Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore Verim ve Meyve
Ozellikleri

4.2.1. 0-250 m rakim

2019 yilinda Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar ilgelerinde, 0-250 m rakimlarda 42 Fosa

klon adayinin verim ve meyve ozellikleri incelenmistir (Cizelge 4.6).

Verim(g/cm?, g/bitki)

0-250 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarinin; birim alana diisen verim 10.75
g/lcm? (61YA24) ile 77.09 g/cm? (61YA59), bitki basma diisen verim 323 g/bitki
(61A104) ile 1943 g/bitki (61A127) arasinda tespit edilmistir. Klon adaylariin ortalama
birim alana diisen verim 39.90 g/cm?, bitki basina diisen verim ise 992 g/bitki olarak

hesaplanmustir (Cizelge 4.6).
Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 2.12 adet (61AN10) ile 6.04 adet (61AI28) arasinda, ortalama
cotanaktaki meyve sayisi ise 3.46 adet olarak belirlenmistir (Cizelge 4.6).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirlig: (g)

Meyve agirligi 1.48 g (61AI106) ile 2.82 g (61Al24) arasinda, ortalama meyve agirlig ise
2.26 g olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.6).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 17.26 mm (61AI06) ile 20.62 mm (61AN20) arasinda olup, ortalama

meyve uzunlugu 19.62 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.6).
Meyve genisligi (mm)

Klon adaylarin meyve genisligi 15.29 mm (61AI106) ile 19.27 mm (61AN13) arasinda,
ortalama meyve genisligi ise 17.88 mm olarak kaydedilmistir(Cizelge 4.6).
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Cizelge 4.6. 2019 y1l1 0-250 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarin verim ve bazi meyve

ozellikleri
Klon Verim | Verim Colt\igsl\(/teakl l\/!eyvs: Meyvej Meyv_ei . Meyv% Kabuku M.EYY.E Meyye
Adayr | (g/bitki) | (g/em?) Sayst Agirhgr | Uzunlugu | Genisligi Kalmhgr | Kalinhig: Iriligi Sekil .
(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61A101 1107 38.52 4.64 2.44+0.32 | 19.66+0.97 | 18.69+0.75 | 17.15+0.73 | 1.40+0.23 | 18.47 1.10
61A102 955 46.84 3.00 1.78+0.26 | 18.85+0.81 | 17.03+0.76 | 15.28+0.67 | 1.04+0.12 | 16.99 1.17
61A104 323 12.50 243 1.75+0.27 | 18.17+1.03 | 17.16+0.74 | 16.06+0.77 | 1.00+0.15 | 17.11 1.09
61A106 940 60.21 2.85 1.48+0.22 | 17.26+1.06 | 15.29+0.77 | 14.62+0.70 | 0.91+0.10 | 15.69 1.15
61AI113 1058 30.13 2.93 2.36+0.24 | 19.47+0.78 | 17.95+0.85 | 16.88+0.56 | 1.39+0.18 | 18.07 1.12
61AI117 665 34.77 2.40 1.78+0.19 | 18.09+0.83 | 16.04+0.62 | 14.92+0.61 | 1.10+0.14 | 16.30 1.17
61AI120 1077 4417 5.34 2.81+0.28 | 19.75+0.87 | 19.12+0.75 | 17.41+0.70 | 1.35+0.17 | 18.73 1.18
61AI121 1129 63.02 4.09 1.95+0.26 | 19.44+0.97 | 17.16+0.79 | 15.75+£1.01 | 1.12+0.17 | 17.38 1.18
61AI124 1211 59.41 4.84 2.82+0.40 | 20.52+0.84 | 18.97+0.87 | 17.64+0.85 | 1.36+0.17 | 19.01 1.12
61AI127 1943 58.07 4.69 2.16+0.31 | 19.59+0.86 | 18.00+0.76 | 17.12+0.68 | 1.30+0.24 | 18.21 1.12
61AI28 1003 28.57 6.04 2.42+0.23 | 19.97+0.79 | 18.67+0.68 | 17.12+0.53 | 1.10+0.17 | 18.55 1.12
61AN02 645 31.65 3.82 1.98+0.22 | 19.75+0.75 | 17.02+0.79 | 16.16+0.83 | 1.10+0.13 | 17.58 1.19
61AN04 947 36.70 3.76 2.11+0.18 | 19.36+1.09 | 17.06+0.97 | 16.69+0.68 | 1.26+0.17 | 17.66 1.15
61AN06 1370 47.65 3.54 2.29+0.24 | 18.95+1.18 | 18.05+0.71 | 16.64+0.66 | 1.26+0.22 | 17.86 1.09
61AN10 466 18.07 2.12 2.09+0.19 | 18.02+0.98 | 16.92+0.67 | 15.72+0.70 | 1.09+0.17 | 16.86 1.10
61AN13 1870 65.06 3.06 2.56+0.31 | 20.23+0.69 | 19.27+0.76 | 17.79+0.82 | 1.33+0.23 | 19.07 1.09
61AN15 715 31.09 3.45 2.06+0.34 | 19.93+1.04 | 17.55+0.97 | 16.16+0.73 | 1.19+0.18 | 17.81 1.18
61AN17 429 13.46 2.33 1.70+0.24 | 19.89+0.89 | 16.92+0.88 | 15.86+0.71 | 0.98+0.12 | 17.47 1.21
61AN20 846 4151 4.18 2.56+0.24 | 20.63+1.02 | 17.99+0.81 | 17.00+0.64 | 1.32+0.19 | 18.48 1.18
61AN27 553 30.86 2.69 2.68+0.29 | 20.44+0.67 | 18.65+0.93 | 17.61+0.80 | 1.19+0.14 | 18.86 1.13
61AN38 955 24.79 2.78 1.68+0.34 | 18.15+0.88 | 17.63+0.73 | 16.00+0.68 | 1.19+0.17 | 17.24 1.08
61AN39 586 28.76 3.20 2.51+0.27 | 19.65+0.93 | 18.21+0.69 | 17.08+0.52 | 1.14+0.17 | 18.28 111
610R27 1254 48.62 2.63 2.20+0.30 | 19.82+1.03 | 18.51+0.70 | 17.36+0.71 | 1.26+0.15 | 18.53 1.10
610R29 1484 38.51 3.67 2.29+0.35 | 20.09+1.13 | 17.81+0.96 | 16.63+0.91 | 1.21+0.21 | 18.12 1.17
610R31 1289 49.97 3.44 2.44+0.26 | 20.11+1.09 | 18.05+0.74 | 16.94+0.83 | 1.24+0.16 | 18.32 1.15
610R33 962 37.29 281 2.41+0.25 | 19.43+0.63 | 18.66+0.83 | 17.32+0.77 | 1.28+0.18 | 18.45 1.08
610R35 1593 55.42 4.42 2.59+0.24 | 20.57+0.85 | 18.67+0.88 | 17.93+0.67 | 1.22+0.17 | 19.03 1.12
610R41 640 24.81 3.36 2.10+0.28 | 19.79+0.89 | 17.76+0.83 | 16.57+0.60 | 1.09+0.19 | 17.99 1.15
610R50 1148 37.92 3.68 1.83+0.25 | 19.61+1.27 | 17.25+0.84 | 16.23+0.79 | 1.01+0.13 | 17.64 1.17
610R51 1291 30.64 3.26 2.69+0.31 | 19.82+0.94 | 18.35+0.80 | 17.48+0.91 | 1.35+0.21 | 18.52 111
610R53 731 25.45 3.80 2.39+0.24 | 20.35+1.16 | 18.25+0.67 | 16.28+2.92 | 1.43+0.28 | 18.22 1.18
610R54 1446 45.40 2.94 2.17+0.36 | 19.48+0.89 | 18.29+0.97 | 16.81+1.00 | 1.26+0.18 | 18.16 111
610R55 629 35.10 3.29 2.60+0.25 | 19.69+0.84 | 17.11+0.86 | 16.70+0.82 | 1.23+0.15 | 17.78 1.16
61YA10 802 27.91 2.67 2.42+0.40 | 19.82+0.71 | 17.61+0.79 | 17.00+0.67 | 1.12+0.15 | 18.10 1.15
61YAll 878 60.48 3.61 2.18+0.28 | 19.97+0.93 | 17.96+0.74 | 16.79+0.68 | 1.14+0.10 | 18.19 1.15
61YA19 870 48.55 3.66 2.15+0.26 | 19.60+0.80 | 17.58+0.59 | 16.43+0.63 | 1.26+0.18 | 17.82 1.15
61YA21 609 45.27 3.04 2.40+0.37 | 19.80+0.91 | 18.54+0.77 | 17.16x0.92 | 1.16+£0.15 | 18.47 111
61YA24 624 10.75 3.75 2.31+0.25 | 19.64+1.05 | 17.97+0.66 | 16.93+0.76 | 1.21+0.20 | 18.15 1.13
61YA26 1514 58.69 3.13 2.68+0.30 | 20.57+0.97 | 19.24+0.73 | 17.81+0.61 | 1.32+0.22 | 19.17 111
61YA49 841 34.49 3.11 1.99+0.27 | 19.58+0.75 | 17.81+0.73 | 16.82+0.72 | 1.17+0.19 | 18.03 1.13
61YAS58 866 37.65 294 2.68+0.35 | 20.28+0.94 | 18.72+0.94 | 17.28+0.91 | 1.19+0.16 | 18.72 1.13
61YAS59 1381 77.09 3.94 2.28+0.18 | 20.21+0.87 | 17.46+0.75 | 16.20+0.61 | 1.19+0.10 | 17.88 1.20
Ortalama | 992 39.90 3.46 2.26 19.62 17.88 16.70 1.20 18.02 1.14
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Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinligr 0.91 mm (61AI106) ile 1.43 mm (610RS53) arasinda, ortalama kabuk
kalinliginin 1.20 mm oldugu saptanmstir (Cizelge 4.6).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinlig1 14.62 mm (61AI06) ile 17.93 mm (610R35) arasinda olup, ortalama
meyve kalinlig 16.70 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.6).

Meyve iriligi (mm)

Klon adaylarin meyve iriligi 15.69 mm (61AI06) ile 19.17 mm (61YA26) arasinda,
ortalama meyve irilik degeri ise 18.02 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.6).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 1.08 (61AN38,610R33) ile 1.21 (61AN17) arasinda, ortalama
meyve sekil indeks degeri ise 1.14 olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.6).

Ic agirhig

I¢ agirhig 0.75 g (61AN17) ile 1.43 g (61AI20) arasinda olup, ortalama i¢ agirhig 1.24 g
olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.7).

I¢ uzunlugu (mm)

Incelenen klon adaylarin i¢ uzunlugu 13.87 mm (61AI06) ile 16.53 mm (610R53)

arasinda, ortalama i¢ uzunlugunun ise 15.47 mm oldugu saptanmstir (Cizelge 4.7).
I¢ genisligi (mm)

I¢ genislik degerleri 10.06 mm (61AN17) ile 14.46 mm (61AI20) arasinda, ortalama i¢
geniglik degerinin ise 13.02 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.7).

I¢ kalinligi (mm)

I¢c kalinligi 9.11 mm (61AN17) ile 13.55 mm (610R35) arasinda olup, ortalama ig
kalinligi ise 11.95 mm olarak 6l¢iilmiistiir (Cizelge 4.7).
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Cizelge 4.7. 2019 y1l1 0-250 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarinin bazi meyve 6zellikleri

Klon Ic Agirhgn | I¢ Uzunlugu | I Genisligi | I¢ Kalmhg B?)Z?lfgu I¢ Iriligi I¢ Sekil | Randiman
Aday1 ()] (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) Indeksi (%)
61AI101 1.23+0.23 15.42+0.87 13.97+0.93 11.64+1.58 1.94+0.98 13.59 1.20 50.63
61AI102 0.87+0.15 14.78+1.05 11.37+£1.21 10.08+1.09 1.24+0.97 11.92 1.38 47.00
61Al104 0.90+0.17 14.28+0.89 12.19+1.01 10.56+1.21 1.16x1.05 12.25 1.26 48.71
61AI06 0.80+0.13 13.87+1.00 11.24+0.64 11.23+0.64 1.18+0.81 12.05 1.24 53.34
61AI13 1.20+0.14 15.34+0.83 13.51+1.07 12.17+1.01 1.96+0.61 13.61 1.19 49.81
61AI17 0.98+0.12 14.33+0.77 12.56+1.00 11.55+0.51 0.84+0.75 12.76 1.19 55.12
61AI120 1.43+0.13 15.69+0.65 14.46+0.83 13.54+0.78 3.00£1.31 14.54 1.12 51.16
61AI121 1.01+0.15 15.01+1.14 12.46+1.26 11.23+£1.15 1.35+0.91 12.80 1.27 51.19
61AI124 1.36+0.21 16.09+0.87 14.27+1.08 12.94+1.02 2.78+1.22 14.37 1.18 47.98
61AI127 1.15+0.19 15.13+£0.90 13.31£1.20 12.14+0.96 2.27+0.86 13.47 1.19 52.45
61AI28 1.23+£0.15 15.48+0.83 13.32+0.86 12.31+0.90 1.50+0.96 13.64 1.21 50.78
61AN02 1.03+£0.12 15.67+0.96 12.30+1.01 11.76+1.12 1.79+£0.92 13.14 1.30 50.71
61ANO4 1.03+0.11 15.34+1.05 12.24+1.06 11.55+1.01 1.35+0.82 12.94 1.29 48.23
61AN06 1.14+0.13 14.71+0.98 13.81+0.83 12.46+1.02 2.42+0.98 13.63 1.12 49.08
61AN10 1.11+0.09 14.08+0.94 13.22+0.72 12.31+0.59 1.44+0.81 13.18 1.10 53.38
61AN13 1.23+0.18 16.24+0.86 13.87+1.45 11.88+1.46 2.06£1.18 13.89 1.26 48.19
61AN15 1.05+0.19 15.86+1.00 12.27£1.50 11.77£1.17 1.87+1.39 13.18 1.32 50.49
61AN17 0.75£0.14 15.07£0.78 10.06£1.29 9.11+0.80 0.21+0.38 11.14 157 42.74
61AN20 1.36+0.13 16.43+0.90 14.05£0.98 13.04+1.04 1.87+0.83 14.44 121 53.29
61AN27 1.33+£0.12 16.03+0.54 13.48+0.99 12.30+0.93 2.37+0.94 13.85 1.24 49.18
61AN38 0.77£0.19 13.93+£0.89 11.58+1.25 10.09£1.60 0.93£1.05 11.77 1.29 46.10
61AN39 1.26+0.16 15.14+1.06 13.70£1.13 12.78+0.87 2.69+0.95 15.14 1.14 49.88
610R27 1.08+0.18 15.78+0.66 12.62+1.14 10.99+1.49 1.27+0.66 12.99 1.34 49.46
610R29 1.16+0.17 16.23£1.00 12.81+0.95 12.30£1.04 2.83+1.29 13.68 1.29 49.77
610R31 1.24+0.15 16.14+1.03 13.01+0.95 12.59+1.12 2.15+1.48 13.83 1.26 49.32
610R33 1.22+0.17 15.46+0.73 13.34£1.12 12.51+0.99 1.83+0.94 13.72 1.20 51.34
610R35 1.29+0.14 16.30£0.81 13.94+1.23 13.55+1.29 1.84+1.15 14.55 1.19 48.83
610R41 1.09+0.18 15.79+0.70 13.27£1.16 11.36£1.19 2.26x1.14 13.35 1.28 51.69
610R50 0.92+0.16 15.70+1.00 11.54+1.29 10.61+1.37 1.50+0.89 12.43 1.42 49.76
610R51 1.41+0.19 15.70+0.82 14.24+1.11 13.25£1.30 2.46x0.96 14.36 1.14 52.59
610R53 1.23+0.14 16.53£1.01 | 13.40+00.79 | 11.81+1.13 2.03+£0.91 13.75 131 51.19
610R54 1.07+0.16 15.14+0.92 12.66£1.25 11.76£1.19 1.31+0.87 13.11 1.24 49.78
610R55 1.38+£0.12 15.80+0.84 13.69+0.93 13.31+0.95 2.31+0.76 14.23 1.17 52.93
61YAL0 1.28+0.22 16.22+0.71 12.97£1.20 13.12+1.01 2.86+1.64 14.03 1.24 52.43
61YALL 1.04+0.17 15.89+0.72 12.50+1.14 11.55+1.32 1.49+0.79 13.19 1.32 47.24
61YA19 1.05+£0.18 14.95+0.93 12.86+1.29 11.43+1.62 1.90+1.37 13.00 1.23 49.09
61YA21 1.26+0.22 15.77+0.84 13.53£1.10 12.76£1.17 2.10+1.12 13.96 1.20 51.74
61YA24 1.16+0.11 14.78+1.09 13.74+0.79 12.51+1.14 2.21+0.79 14.78 1.13 50.39
61YA26 1.32+0.18 15.97+£0.93 14.15+£1.13 12.07£2.05 2.48+0.73 13.97 1.22 48.52
61YA49 0.98+0.18 15.46+0.63 12.30+1.40 10.53+1.30 1.79+0.81 12.61 1.35 46.27
61YAS58 1.33+0.19 15.85+0.78 14.29+1.00 13.11+0.81 2.60+0.86 14.37 1.16 49.78
61YA59 1.18+0.12 16.33+0.92 12.83+1.01 12.28+0.66 2.44+0.95 13.70 1.30 51.13
Ortalama 1.14 15.47 13.02 11.95 1.90 13.45 1.24 50.06
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Gobek boslugu (mm)

Klon adaylarin gébek boslugu 0.21 mm (61AN17) ile 3.00 mm (61AI20) arasinda olup,
ortalama gbbek boslugu ise 1.90 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.7).

I¢ iriligi (mm)

Klon adaylarin i¢ iriligi 11.14 mm (61AN17) ile 15.14 mm (61AN39) arasinda, ortalama
i¢ iriligi ise 13.45 mm olarak hesaplanmustir (Cizelge 4.7).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksinin 1.10 (61AN10) ile 1.57 (61AN17) arasinda olup, ortalama i¢ sekil
indeksinin ise 1.24 oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.7).

Randiman (%)

Incelenen klon adaylariin randimani %42.74 (61AN17) ile %55.12 (61AI17) arasinda,

ortalama randiman degeri ise %50.06 olarak saptanmistir (Cizelge 4.7).

Saglam i¢ orani (%)

Incelenen klon adaylarin saglam i¢ oran1 %77.00 (61AN15) ile %99.00 (61AI17, 61A124,
61A128, 61AN 13, 61AN20, 610R27, 610RS51) arasinda olup, ortalama saglam i¢ orant
%095.19 oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.8).

Tam beyazlama orani (%)

Klon adaylarinin tam beyazlama orani1 %50.00 (61 YAS50) ile %100.00 (61A104, 61 ANO6,
61AN15, 61AN20, 610R33, 610R35, 610R50, 610R53, 61YA24, 61YAS5S) arasinda
olup, ortalama beyazlama oranin ise %93.93 oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.8).

Bos meyve ve kusurlu i¢ orant (%)

Incelenen klon adaylarin bos meyve ve kusurlu i¢ oranlar1 Cizelge 4.8°de sunulmustur.
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Liflilik durumu

Liflilik karakteri yonuyle 5 klon adayimnin az lifli, 1’1 ¢ok lifli, 3’ lifli, geri kalan 33’niin

ise lifsiz oldugu gozlemlenmistir (Cizelge 4.8).

Cizelge 4.8. 2019 yil1 0-250 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarinin bazt meyve 6zellikleri

< i Tam e - o
Kion | G [Beveamal P | N | G | Ucale | Omm | we | curiil | L
(%) %) (%) (%) (%) Oran1 (% | (%) | Orani (%) |Orani (%)

61AI01 97.00 95.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
61A102 96.00 85.00 2.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61A104 81.00 100.00 3.00 0.00 10.00 3.00 0.00 0.00 3.00 Lifsiz
61Al06 95.00 98.00 0.00 1.00 4.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI13 96.00 99.00 1.00 0.00 0.00 0.00 3.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI17 99.00 95.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AI20 98.00 97.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI121 96.00 98.00 1.00 2.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI124 99.00 84.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AI127 97.00 97.00 0.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI28 99.00 99.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AN02 89.00 83.00 0.00 1.00 5.00 2.00 3.00 0.00 0.00 Lifsiz
61ANO4 98.00 88.00 0.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifsiz
61ANO06 97.00 100.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 2.00 Lifsiz
61AN10 96.00 94.00 0.00 1.00 0.00 0.00 1.00 0.00 2.00 Lifsiz
61AN13 99.00 93.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AN15 77.00 100.00 0.00 5.00 15.00 1.00 2.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AN17 97.00 98.00 1.00 0.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AN20 99.00 100.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AN27 97.00 92.00 2.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AN38 90.00 77.00 1.00 0.00 9.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AN39 95.00 96.00 1.00 0.00 0.00 0.00 3.00 0.00 1.00 Az Lifli
610R27 99.00 94.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R29 88.00 95.00 4.00 1.00 6.00 1.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R31 93.00 99.00 2.00 1.00 4.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R33 96.00 100.00 0.00 0.00 3.00 1.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R35 97.00 100.00 2.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R41 88.00 96.00 2.00 0.00 9.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
610R50 94.00 100.00 0.00 1.00 5.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R51 99.00 95.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Az Lifli
610R53 98.00 100.00 0.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R54 98.00 90.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R55 98.00 87.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61YAL0 98.00 50.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
61YALl 92.00 99.00 0.00 2.00 1.00 3.00 1.00 0.00 1.00 Lifli
61YA19 98.00 91.00 0.00 1.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA21 97.00 97.00 0.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA24 98.00 100.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA26 97.00 99.00 0.00 0.00 2.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Cok Lifli
61YA49 89.00 95.00 3.00 2.00 5.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
61YA58 97.00 100.00 2.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA59 97.00 90.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
Ortalama 95.19 93.93 0.79 0.64 2.24 0.36 0.45 0.00 0.33
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4.2.2. 251-500 m rakim

Arastirmada Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar ilgelerinde 251-500 m rakimlarda tespit

edilen 38 Fosa klon adaymin verim ve meyve ozellikleri incelenmistir.

Verim (g/cm?, g/bitki)

Incelenen Fosa genotiplerinin, birim alana diisen verim 11.27 g/cm? (61AN31) ile 85.63
g/cm? (61YAL7), bitki basina verim 312 g/bitki (610R26) ile 2478 g/bitki (610R07)
arasinda belirlenmistir. Klon adaylarin ortalama birim alana diisen verim 35.89 g/cm?,

bitki bagina diisen verim ise 972 g/bitki olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.9).

Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 2.99 adet (61YA33) ile 4.59 adet (610RO01) arasinda, ortalama
cotanaktaki meyve sayisi ise 3.20 adet olarak belirlenmistir (Cizelge 4.9).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirligi (g)

Meyve agirligr 1.60 g (61AN35) ile 2.93 g (61YAL1S5) arasinda olup, ortalama meyve
agirhiginin ise 2.33 g oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.9).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 18.57 mm (61YAOQ7, 61AN35) ile 21.20 mm (61AI44) arasinda olup,

ortalama meyve uzunlugunun ise 20.02 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.9).
Meyve genisligi (mm)

Meyve genigligi 15.88 mm (61AI38) ile 19.53 mm (61YAL5) arasinda, ortalama meyve
genisligi ise 17.99 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.9).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 15.00 mm (61YA45) ile 17.95 mm (61YA61) arasinda, ortalama meyve
kalinlig1 ise 16.70 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.9).
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Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinlig1 0.95 mm (61AN35) ile 1.41 mm (61YAG61) arasinda olup, ortalama kabuk
kalinliginin ise 1.14 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.9).

Cizelge 4.9. 2019 y1l1 251-500 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarin verim ve bazi meyve

ozellikleri
Klon Verim | Verim Coltjzsbgakl er? Meyve_: Mey\{ti . Meyvez Kabuk~ M,EYY.E Meyye
Adayt (ghitki) | (glcm?) Sayist girhigt | Uzunlugu | Genisligi Kalinhigi | Kalmhgt Iriligi ~Sekil )
(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) Indeksi
61A109 684 21.49 294 1.91+0.25 | 18.86+1.04 | 16.80+0.72 | 15.70+0.66 | 1.03+0.12 | 17.07 1.16
61AI31 887 38.53 3.18 2.01+0.29 | 20.20+0.88 | 17.16+0.76 | 15.66+0.79 | 0.91+0.14 | 17.57 1.23
61AI132 824 17.96 3.38 1.70+0.33 | 19.37+£0.98 | 16.67+0.69 | 15.82+0.80 | 1.00+0.16 | 17.22 1.19
61AI135 689 44.16 3.27 2.57+0.20 | 20.45+1.20 | 18.51+0.65 | 17.16+0.59 | 1.28+0.14 | 18.66 1.15
61AI38 460 29.45 3.47 2.00+£0.16 | 19.91+0.97 | 15.88+0.70 | 15.20+0.74 | 1.08+0.15 | 16.87 1.28
61AI39 589 22.84 2.70 2.36+0.24 | 20.01+0.87 | 17.45£0.70 | 15.96+0.69 | 1.20+0.17 | 17.73 1.20
61Al144 1408 48.98 3.03 2.80+0.21 | 21.20+0.71 | 18.54+0.77 | 17.38+0.62 | 1.06+0.20 | 18.97 1.18
61Al45 644 18.33 2.33 2.66+0.33 | 20.43+0.65 | 18.12+0.57 | 17.13+0.69 | 1.18+0.17 | 18.51 1.16
61AI164 1078 33.84 3.45 2.49+0.29 | 20.49+1.00 | 17.69+0.84 | 16.80+0.84 | 1.42+0.25 | 18.26 1.19
61AN09 1718 53.95 3.99 2.31+0.31 | 19.97+£1.02 | 18.64+0.95 | 17.23+0.75 | 1.07+0.14 | 18.58 111
61AN28 893 31.06 2.63 2.20+0.32 | 20.36+0.82 | 17.80+0.84 | 17.06+0.69 | 1.13+0.16 | 18.35 1.17
61AN31 754 11.27 291 2.47+0.27 | 20.23+0.82 | 18.18+0.70 | 17.11+0.58 | 0.98+0.15 | 18.46 1.15
61AN33 937 40.72 2.78 2.41+0.19 | 19.97+0.90 | 18.53+0.69 | 16.98+0.59 | 1.16+0.13 | 18.45 1.12
61AN35 408 11.62 3.05 1.60+0.31 | 18.57+0.75 | 16.75+0.80 | 15.32+0.77 | 0.90+0.14 | 16.83 1.16
61AN37 660 22.96 3.14 2.32+0.21 | 18.81+0.87 | 17.91+0.72 | 16.53+0.61 | 1.28+0.16 | 17.73 1.09
61AN42 1376 32.67 3.45 2.26+0.31 | 19.72+1.00 | 18.48+0.93 | 17.16+0.80 | 1.14+0.21 | 18.42 111
61AN44 658 32.29 3.30 2.56+0.27 | 19.78+1.00 | 18.74+0.84 | 17.81+0.40 | 1.24+0.17 | 18.76 1.08
61AN47 509 19.74 3.36 2.43+0.23 | 20.04+0.73 | 17.70£0.70 | 16.55+0.70 | 1.36+0.18 | 18.04 1.17
61AN48 1493 38.75 3.61 2.64+0.22 | 20.35+£0.81 | 18.43+0.63 | 17.65+0.71 | 0.99+0.13 | 18.78 1.13
610R01 1007 39.05 4.59 2.14+0.21 | 19.95+0.96 | 17.81+0.54 | 16.57+0.69 | 1.07+0.16 | 18.06 1.16
610R05 882 30.69 3.36 2.49+0.30 | 20.45+0.82 | 18.44+0.82 | 16.48+0.76 | 1.21+0.13 | 18.39 1.17
610R07 2478 67.34 3.39 2.39+£0.27 | 20.35+0.83 | 18.28+0.68 | 17.34+0.47 | 1.16+0.22 | 18.61 1.14
610R09 815 40.00 3.16 2.51+0.26 | 19.23+0.81 | 18.66+0.68 | 17.48+0.63 | 1.34+0.19 | 18.44 1.06
610R17 1460 50.80 2.99 2.12+0.31 | 19.57+0.86 | 17.84+0.87 | 16.92+0.75 | 0.93+0.11 | 18.07 1.13
610R19 1852 71.79 3.14 2.19+0.24 | 20.42+0.95 | 18.11+0.67 | 16.82+0.67 | 1.15+0.15 | 18.39 1.17
610R20 1619 70.37 3.10 2.29+0.29 | 19.95+0.93 | 17.72+0.82 | 16.77+0.74 | 1.15+0.18 | 18.10 1.16
610R25 1467 51.04 3.16 2.19+0.27 | 21.05+£1.01 | 17.39+0.85 | 15.78+0.77 | 1.09+0.16 | 17.94 1.27
610R26 312 15.31 3.07 2.31+0.24 | 20.72+0.96 | 16.84+0.77 | 15.32+0.75 | 1.12+0.16 | 17.48 1.29
61YA07 351 16.18 391 2.04+0.23 | 18.57+1.04 | 18.58+1.74 | 16.86+0.73 | 1.26+0.21 | 17.98 1.05
61YA15 606 33.83 2.95 2.93+0.39 | 20.50+0.69 | 19.53+1.06 | 17.86+0.91 | 1.25+0.19 | 19.27 1.10
61YAL7 1433 85.63 4.08 2.24+0.25 | 20.30+0.88 | 17.63+0.87 | 16.47+0.74 | 1.13+0.17 | 18.06 1.19
61YA31 1048 40.64 3.26 2.37+0.29 | 20.48+0.94 | 17.87+0.62 | 16.87+0.73 | 1.20+0.19 | 18.34 1.18
61YA33 840 27.76 2.29 2.48+0.23 | 20.50+0.84 | 18.36+0.70 | 16.84+0.79 | 0.96+0.13 | 18.51 1.16
61YA45 857 42.05 4.33 2.38+0.38 | 20.62+0.94 | 18.36+0.87 | 17.00+0.79 | 1.30+0.19 | 18.60 1.17
61YA47 687 26.62 2.95 2.52+0.21 | 19.76+0.80 | 18.34+0.88 | 16.88+0.72 | 0.95+0.14 | 18.29 1.12
61YA52 1041 32.68 2.83 2.38+0.30 | 20.06+0.95 | 18.59+0.79 | 17.50+0.66 | 1.11+0.14 | 18.69 111
61YA54 628 16.30 2.64 2.10+0.23 | 19.01+0.89 | 18.14+0.54 | 16.68+0.67 | 1.20+0.14 | 17.92 1.09
61YA61 899 35.00 2.46 2.80+0.30 | 20.60+0.93 | 19.06+0.82 | 17.95+0.74 | 1.44+0.20 | 19.17 111
Ortalama | 972 35.89 3.20 2.33 20.02 17.99 16.70 1.14 18.20 1.15
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Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 16.83 mm (61AN35) ile 19.27 mm (61YAL5) arasinda olup, ortalama
meyve iriligi ise 18.20 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.9).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeks degerleri 1.05 (61YAO7) ile 1.29 (610R26) arasinda olup, ortalama
meyve sekil indeks degerinin 1.15 oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.9).

Ic agirhigi (g)

Ic agirligi 0.84 g (61AN35) ile 1.49 g (61YA15) ile arasinda olup, ortalama i¢ agirligi ise
1.17 g olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.10).

I uzunlugu (mm)

I¢ uzunlugu 13.86 mm (61YA07) ile 17.30 mm (610R26) arasinda olup, ortalama i¢
uzunlugu 15.78 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.10).

I¢ genigligi (mm)

Incelenen klon adaylarm i¢ genisligi 11.38 mm (61Al32) ile 14.95 mm (61YA15)
arasinda olup, ortalama i¢ genisliginin 13.19 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.10).

I¢ kalinhig1 (mm)

I¢c kalinhigr 10.17 mm (61AN35) ile 13.81 mm (61YAL5) arasinda olup, ortalama ic
kalinlig1 12.02 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.10).

Gobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 0.85 mm (610R25) ile 3.70 mm (61AN48) arasinda, ortalama gobek
boslugunun ise 2.11 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.10).

80



Cizelge 4.10. 2019 yili 251-500 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarinin bazi meyve
ozellikleri

Klon Aday1 ic A(%l)rhgl ic [éﬁqunr;l)ugu ic C(%;r;]iqs)ligi ic I((;l;l)l@l BC(:)EE%(” IQ( rE“rlnlql)gl II;;l (?:1:11 Ran((()l/:)r)nan
61AI09 0.98+0.17 14.97+0.87 12.42+0.99 11.24+1.34 1.01+0.86 12.79 1.26 50.04
61AI31 0.98+0.16 15.64+1.06 11.55+1.26 10.39+1.12 1.26x1.24 12.33 1.43 48.02
61AI32 0.86+0.20 15.26+0.88 11.38+1.14 10.91+1.42 1.20+1.18 12.37 1.37 49.04
61AI35 1.31+0.12 16.12+1.27 14.11+0.88 12.86+0.90 2.26+0.82 14.30 1.20 50.26
61AI38 1.10+0.11 15.85+1.52 12.05+1.09 11.57+0.97 2.10+1.04 13.02 1.34 52.46
61AI39 1.15+0.10 15.59+0.93 13.27+0.73 12.00+0.73 1.76x0.97 13.54 1.23 44.63
61Al44 1.40+0.13 17.21+0.64 13.74+0.96 12.56+1.03 2.71+1.02 14.38 131 49.34
61AI145 1.34+0.25 16.68+0.74 13.39+0.82 13.32+0.74 2.82+0.94 14.38 1.25 49.70
61AI164 1.23+0.14 16.39+0.94 13.35+1.10 12.11+1.05 2.61+0.96 13.84 1.29 48.70
61ANO09 1.14+0.17 15.60+1.16 13.18+1.36 11.66+1.32 1.98+0.81 13.38 1.26 48.84
61AN28 1.11+0.20 15.92+0.86 12.74+1.37 11.92+1.44 1.97+1.05 13.42 1.29 49.75
61AN31 1.26+0.16 16.14+0.88 13.26+1.01 11.99+1.18 1.87+1.11 13.69 1.28 51.28
61AN33 1.24+0.12 15.60+0.88 13.76+0.97 12.29+0.97 1.78+1.07 13.82 1.20 50.87
61AN35 0.84+0.21 14.23+0.93 12.04+1.29 10.17+1.80 1.16+0.87 12.03 1.28 51.13
61AN37 1.21+0.11 14.92+0.88 13.64+1.13 12.19+1.04 1.87+0.95 13.54 1.15 51.76
61AN42 1.13+0.19 15.50+0.92 13.34+1.46 11.30+1.23 1.86+1.30 13.27 1.26 49.20
61AN44 1.30+0.15 15.28+0.92 14.40+1.16 13.03+0.77 3.11+1.01 14.21 111 50.15
61AN47 1.21+0.12 15.82+0.55 13.17+0.86 12.32+0.68 1.91+0.64 13.69 1.24 49.14
61AN48 1.25+0.12 15.36+0.86 13.35+0.87 12.72+0.91 3.70+1.01 13.77 1.18 47.30
610R01 1.11+0.17 15.82+0.95 13.45+1.10 12.31+1.12 2.03+1.06 13.79 1.23 51.18
610R05 1.17+0.16 16.21+0.77 12.88+1.37 11.66+1.04 1.94+0.83 13.45 1.32 47.35
610R07 1.24+0.16 16.78+1.27 13.31+1.13 12.57+0.97 2.37%1.13 14.11 1.30 51.74
610R09 1.24+0.15 14.80+0.99 13.96+0.90 12.78+0.95 3.00+0.97 13.82 111 47.66
610R17 1.04+0.21 15.29+0.84 12.25+1.54 11.32+1.35 1.44+1.54 12.85 1.30 45.45
610R19 1.09+0.16 16.37+1.11 12.56+1.17 11.17+1.32 1.45+0.85 13.19 1.38 49.75
610R20 1.16+0.16 15.72+0.91 13.09+0.94 12.12+0.89 1.87+1.05 13.56 1.25 48.95
610R25 1.09+0.17 17.27+1.02 11.84+1.02 10.72+1.40 0.85+0.87 12.99 1.53 49.42
610R26 1.21+0.11 17.30+1.14 12.43+0.80 11.58+0.80 2.10+1.02 13.56 1.44 53.43
61YA07 1.02+0.16 13.86+1.54 13.64+0.91 12.33+1.56 2.88+1.80 13.26 1.07 44.88
61YA15 1.49+0.19 16.12+0.97 14.95+1.22 13.81+1.01 3.28+1.22 14.93 112 4991
61YAL7 1.15+0.13 15.89+1.02 13.08+1.08 12.09+1.03 1.82+0.89 13.60 1.26 50.28
61YA31 1.21+0.17 16.01+0.84 13.27+1.05 12.46x1.23 2.74£1.20 13.83 1.24 50.16
61YA33 1.24+0.14 16.12+0.83 13.31+1.11 11.95+1.06 2.47%1.41 13.69 1.28 50.16
61YA45 1.18+0.23 16.18+0.99 13.64+1.57 11.44+1.53 1.85+0.97 13.62 1.29 49.13
61YA47 1.28+0.11 15.34+0.78 13.46+0.58 12.54+0.72 2.62+1.14 13.73 1.18 48.71
61YA52 1.26+0.17 15.78+0.87 14.08+1.08 12.35+1.34 2.07£1.22 14.00 1.19 50.76
61YA54 1.01+0.16 14.84+0.75 13.13+1.04 11.38+1.27 1.58+0.92 13.04 1.21 48.11
61YA61 1.40+0.16 15.89+1.00 14.58+1.18 13.49+1.23 2.75%0.99 14.62 1.13 50.11

Ortalama 117 15.78 13.19 12.02 211 13.56 1.26 49.44
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I¢ iriligi (mm)

Klon adaylarin i¢ iriligi 12.03 mm (61AN35) ile 14.93 mm (61YA15) arasinda olup,
ortalama i¢ iriliginin ise 13.56 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.10).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeks degeri 1.07 (61YAO07) ile 1.53 (610R25) arasinda olup, ortalama i¢ sekil
indeks degerinin 1.26 oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.10).

Randiman (%)

Incelenen klon adaylarin randiman1 %44.63 (61AI39) ile %53.43 (610R26) arasinda
olup, ortalama randiman degerinin ise %49.44 oldugu saptanmistir (Cizelge 4.10).

Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oranm1 %72.00 (61YAOQ7) ile %100.00 (61AN34, 61AN44) arasinda olup,
ortalama saglam i¢ oran1 %93.63 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.11).

Tam beyaziama orani (%)

Saglam i¢ ile yapilan tam beyazlatmalar %70.00 (610R26) ile %2100.00 (61Al39,
61AN31, 61AN35, 61AN48, 610R05, 610R09, 610R17, 61YAI1S) arasinda olup,

ortalama tam beyazlama orani ise %95.26 olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.11).
Bos meyve ve kusurlu i¢ oran: (%)

2019 yil1 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin bos

meyve ve kusurlu i¢ oranlar1 Cizelge 4.11°de verilmistir.
Liflilik durumu

Liflilik karakteri yonuyle 12 klon adayi az lifli, 24’1 lifsiz, 1’er klon adayi ise lifli ve gok
lifli oldugu g6zlemlenmistir (Cizelge 4.11).
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Cizelge 4.11. 2019 yili 251-500 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarinin bazi meyve

ozellikleri
Klon | Saglam Be;e-ii?;ma Bos | Abortif | Burusuk L?gf ?g: Cift I l\%i/a\i CKﬁLi[itlI(ui-g Liflilik
Aday1 ¢ (O)ranl Orani Meyv(f) I¢ Orant | Ig Orans Orani Orant Orani Orani Durumu
(%) %) Orani1 (%) (%) (%) % (%) %) %)
61AI109 92.00 95.00 1.00 2.00 3.00 0.00 0.00 0.00 2.00 Lifsiz
61AI31 95.00 99.00 0.00 0.00 4.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI132 93.00 97.00 1.00 0.00 5.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI35 94.00 99.00 0.00 0.00 0.00 3.00 1.00 2.00 0.00 Lifsiz
61AI138 91.00 94.00 3.00 1.00 0.00 0.00 1.00 0.00 3.00 Cok Lifli
61AI39 84.00 100.00 10.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 5.00 Lifsiz
61Al144 97.00 95.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 3.00 Az Lifli
61Al145 94.00 99.00 2.00 1.00 0.00 0.00 2.00 0.00 1.00 Az Lifli
61Al164 99.00 95.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Az Lifli
61AN09 94.00 97.00 0.00 0.00 3.00 1.00 0.00 0.00 2.00 Az Lifsiz
61AN28 92.00 97.00 1.00 0.00 2.00 3.00 2.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AN31 | 100.00 100.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AN33 97.00 97.00 0.00 1.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AN35 84.00 100.00 1.00 1.00 9.00 0.00 2.00 0.00 3.00 Lifsiz
61AN37 95.00 99.00 1.00 0.00 0.00 1.00 2.00 0.00 1.00 Lifsiz
61AN42 97.00 88.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 1.00 1.00 Az Lifli
61AN44 | 100.00 93.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AN47 94.00 91.00 3.00 0.00 0.00 1.00 1.00 0.00 1.00 Lifsiz
61AN48 96.00 100.00 1.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Az Lifli
610R01 99.00 96.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R05 97.00 100.00 2.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R07 92.00 92.00 0.00 2.00 5.00 1.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R09 95.00 100.00 4.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
610R17 89.00 100.00 0.00 0.00 7.00 1.00 0.00 0.00 3.00 Lifsiz
610R19 92.00 98.00 2.00 0.00 6.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R20 90.00 96.00 2.00 2.00 5.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R25 97.00 78.00 1.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R26 98.00 70.00 0.00 1.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Az Lifli
61YA07 72.00 85.00 17.00 10.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
61YA15 94.00 100.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 2.00 Lifsiz
61YAL7 94.00 98.00 1.00 0.00 3.00 2.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA31 92.00 98.00 0.00 0.00 2.00 4.00 0.00 0.00 2.00 Az Lifli
61YA33 97.00 99.00 1.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA45 93.00 95.00 0.00 1.00 1.00 4.00 1.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA4T 92.00 95.00 3.00 2.00 1.00 0.00 1.00 0.00 1.00 Lifsiz
61YAS52 94.00 97.00 0.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 4.00 Lifsiz
61YA54 94.00 97.00 0.00 0.00 2.00 3.00 1.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA61 99.00 91.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
Ortalama | 93.63 95.26 1.63 0.68 1.82 0.68 0.45 0.08 1.00

4.2.3. 501-750 m rakim

Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar ilgelerinin 501-750 m rakimlarinda 37 Fosa klon

adayinin verim ve meyve 6zellikleri incelenmistir.
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Verim (g/cm?, g/bitki)

Arakli, Arsin, Yomra ve Ortahisar ilcelerinde, 501-750 m araliginda belirlenen Fosa klon
adaylarin birim alana diisen verim 3.05 g/cm? (61Al148) ile 53.33 g/cm? (610R49), bitki
basina diisen verim 79 g/bitki (61Al148) ile 2246 g/bitki (610R49) arasinda belirlenmistir.
Ortalama birim govde kesit alana diisen verim 24.22 g/cm?, bitki basina diisen verim ise
734 g/bitki olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.12).

Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 1.85 adet (61YA58) ile 4.76 adet (610R64) arasinda, ortalama
cotanaktaki meyve sayisi ise 2.87 adet olarak hesaplanmustir (Cizelge 4.12).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirlig (g)

Meyve agirhigi 1.43 g (61A148) ile 2.97 g (61 AN58) arasinda, ortalama meyve agirlig
ise 2.35 g olarak belirlenmistir (Cizelge 4.12).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 16.14 mm (61A148) ile 21.13 mm (610R49) arasinda, ortalama meyve
uzunluk degeri ise 19.29 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.12).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genigligi 15.30 mm (61AI48) ile 19.36 mm (61AN58) arasinda olup, ortalama
meyve genislik degeri ise 18.31 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.12).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 13.92 mm (61AI48) ile 18.49 mm (61 ANSS) arasinda olup, ortalama
meyve kalinlik degeri ise 17.06 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.12).

Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinligi 0.90 mm (610R21) ile 1.39 mm (61AN64) arasinda, ortalama kabuk
kalinliginin 1.16 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.12).
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Cizelge 4.12. 2019 yil1 501-750 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarinin verim ve bazi

meyve Ozellikleri

Cotanaktaki

Kon | verm | verm | “wee | NS | IS | GO | g | Ko | s | S

(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61A148 79 3.05 3.58 1.43+0.23 | 16.14+0.86 | 15.3+1.03 | 13.92+0.93 | 1.20+£0.22 | 15.09 1.10
61AI151 523 20.29 2.88 2.46+0.32 | 19.73+0.69 | 18.99+0.77 | 17.62+0.81 | 1.08+0.14 | 18.76 1.08
61AI161 815 35.43 221 2.70+0.28 | 19.41+0.73 | 18.53+0.90 | 17.56+0.76 | 1.36+0.19 | 18.48 1.08
61A162 404 7.51 2.79 2.48+0.35 | 19.80+0.73 | 18.47+0.76 | 17.75+0.63 | 1.33+0.19 | 18.65 1.09
61AI163 296 11.47 2.49 2.54+0.22 | 19.76+0.62 | 18.30+0.72 | 17.60+0.64 | 1.15+0.15 | 18.53 1.10
61AI169 226 23.43 4.23 1.95+0.21 | 17.81+0.87 | 16.87+0.77 | 15.63+0.97 | 1.14+0.10 | 16.75 1.10
61AI170 952 43.93 3.23 2.76+0.29 | 20.93+1.07 | 18.75+0.81 | 17.51+0.79 | 1.09+0.11 | 19.01 1.15
61ANO8 264 11.46 2.04 2.41+0.29 | 19.61+0.91 | 18.70+0.87 | 17.38+0.60 | 1.11+0.11 | 18.54 1.09
61AN56 586 25.47 2.65 2.56+0.22 | 20.23+1.10 | 18.18+0.84 | 17.44+0.73 | 1.30+0.17 | 18.58 1.14
61AN58 289 9.07 1.85 2.97+0.36 | 19.91+0.86 | 19.36+£1.10 | 18.49+0.91 | 1.29+0.18 | 19.25 1.05
61AN59 175 6.07 213 2.24+0.32 | 18.83+0.95 | 17.89+0.96 | 16.56+1.12 | 1.19+0.21 | 17.74 1.09
61ANG0O 533 13.23 242 2.3240.21 | 19.25+0.70 | 18.83+£0.79 | 17.38+0.71 | 1.19+0.13 | 18.47 1.06
61ANG2 524 14.93 2.70 2.39£0.22 | 19.23+0.73 | 18.28+£0.59 | 16.90+0.48 | 1.15+0.15 | 18.11 1.09
61AN63 299 13.00 2.17 2.63+0.35 | 19.41+0.67 | 18.94+0.98 | 17.53+0.75 | 1.08+0.12 | 18.61 1.06
61AN64 281 29.16 241 2.50+0.28 | 19.35+0.66 | 18.59+0.78 | 17.08+0.85 | 1.39+0.17 | 18.31 1.08
61ANG5 244 10.59 1.97 2.47+0.27 | 19.13+0.96 | 18.28+0.83 | 16.62+0.80 | 1.20+0.16 | 17.98 1.10
610R21 1255 51.46 3.22 2.12+0.38 | 19.77+1.12 | 18.21+0.86 | 16.99+0.73 | 0.90+0.11 | 18.29 112
610R44 880 22.84 2.65 2.43+0.24 | 19.14+0.79 | 18.55+0.98 | 17.12+0.84 | 1.04+0.18 | 18.25 1.07
610R45 2052 41.23 2.78 2.37+0.32 | 19.87+0.84 | 18.85+0.78 | 17.63+0.58 | 1.00+0.21 | 18.76 1.09
610R46 1362 42.77 3.19 2.73+0.19 | 20.62+0.92 | 18.90+0.64 | 17.81+0.54 | 1.18+0.18 | 19.08 112
610R49 2246 53.33 3.76 2.43+0.24 | 21.13+0.54 | 18.70+0.54 | 17.87+0.63 | 1.13+£0.15 | 19.18 1.16
610R56 899 23.32 2.28 2.36+0.39 | 19.25+0.72 | 17.93+1.06 | 16.99+1.16 | 1.12+0.14 | 18.03 1.10
610R57 1827 32.68 2.33 2.3240.28 | 19.77+0.79 | 18.28+1.01 | 16.99+0.74 | 1.36+0.24 | 18.31 112
610R60 1063 33.38 3.64 2.52+0.28 | 20.36+1.16 | 18.73+0.60 | 17.72+0.81 | 1.15+0.13 | 18.90 1.12
610R62 1248 30.96 3.24 2.36+0.30 | 20.25+0.91 | 18.28+0.69 | 17.13+0.60 | 1.01+0.12 | 18.51 1.14
610R64 756 22.59 4.76 1.81+0.21 | 17.32+2.99 | 16.95+1.00 | 16.09+0.73 | 1.11+0.19 | 16.78 1.05
610R65 657 22.86 3.03 2.57+0.34 | 19.15+0.91 | 19.08+0.85 | 17.76+0.75 | 1.36+0.23 | 18.65 1.04
61YAO01 384 14.88 231 2.33+0.28 | 18.85+0.85 | 18.56+0.73 | 17.49+0.65 | 1.07+0.13 | 18.29 1.05
61YA04 223 7.74 2.39 2.42+0.26 | 19.16+0.93 | 18.47+0.88 | 16.95+0.87 | 1.18+0.14 | 18.17 1.08
61YA06 530 25.99 3.46 2.30£0.31 | 19.55+0.80 | 18.50+0.91 | 17.14+0.75 | 1.10+0.18 | 18.37 1.10
61YA36 266 11.56 3.12 2.1740.29 | 17.88+0.84 | 17.75+0.95 | 16.46+0.65 | 1.05+0.15 | 17.35 1.05
61YA37 1214 34.58 3.20 2.60+0.26 | 19.98+0.99 | 18.84+1.04 | 17.18+0.69 | 1.17+0.13 | 18.63 111
61YA39 787 18.68 3.64 2.02+0.30 | 17.78+0.98 | 17.50£1.13 | 15.64+0.75 | 1.10+0.10 | 16.95 1.07
61YA40 604 26.25 242 2.07+£0.22 | 18.93+0.98 | 18.38+£0.59 | 16.96+0.68 | 1.16+0.16 | 18.07 1.07
61YA41 766 33.28 2.78 2.13+0.30 | 18.39+£0.64 | 18.07+0.76 | 16.76+0.66 | 1.28+0.22 | 17.73 1.06
61YA43 611 26.57 2.96 2.12+0.26 | 18.58+1.06 | 18.34+0.71 | 17.01+0.56 | 1.04+0.10 | 17.96 1.05
61YA56 1056 40.92 3.14 2.08+0.26 | 19.48+1.10 | 18.21+0.81 | 16.64+0.80 | 1.06+0.09 | 18.07 112
Ortalama 734 24.22 2.87 2.35 19.29 18.31 17.06 1.16 18.19 1.09
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Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 15.09 mm (61AI148) ile 19.25 mm (61 ANS58) arasinda olup, ortalama meyve
iriliginin 18.19 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.12).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 1.04 (610R65) ile 1.16 (610R49) arasinda, ortalama meyve sekil
indeks degeri ise 1.09 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.12).

Ic agirhig (g)

Klon adaylarin i¢ agirhigi 0.73 g (61Al148) ile 1.48 g (61AN58) arasinda, ortalama i
agirhiginin ise 1.18 g oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.13).

I uzunlugu (mm)

I¢ uzunlugu 11.78 mm (61AI48) ile 17.27 mm (610R49) arasinda, ortalama i¢ uzunluk
degeri ise 15.06 mm olarak saptanmustir (Cizelge 4.13).

I¢ genigligi (mm)

Ic genisligi 11.90 mm (61Al48) ile 14.70 mm (61ANS58) arasinda, ortalama meyve
geniglik degeri 13.60 mm olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.13).

I¢ kalinhig1 (mm)

I¢ kalmlig: 10.48 mm (61Al48) ile 14.00 mm (61AN58) arasinda, ortalama i¢ kalinlik
degeri 12.34 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.13).

Gobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 0.45 mm (61AI48) ile 3.17 mm (61ANS8) arasinda, ortalama gobek
boslugu degerinin ise 2.31 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.13).
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Cizelge 4.13. 2019 yili 501-750 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarinin bazi meyve
ozellikleri

Klon Aday | 16 ABMEL | g Uaungu | lg Genistigi | Iy Kaunies bosgy | I | sk Rarguman
(mm) (mm) | Indeksi
61A148 0.73+0.10 11.78+0.87 11.90+0.85 10.48+0.78 0.45+0.60 11.37 1.05 41.89
61AI151 1.20+0.16 15.25+0.77 13.47+£1.18 12.46+1.28 2.75%1.24 13.68 1.18 47.99
61AI161 1.35+0.11 15.62+0.65 13.54+0.89 12.96+0.79 2.07+£0.97 13.99 1.18 52.10
61Al162 1.21+0.22 15.51+0.89 13.76+1.22 12.19+1.40 2.62+1.24 13.76 1.20 48.81
61AI163 1.29+0.14 15.52+0.55 13.84+1.08 12.62+0.91 2.62+1.07 13.94 1.17 49.60
61A169 0.96+0.11 13.07+0.71 13.07+0.81 11.93+0.90 0.78+0.69 12.68 1.05 47.90
61AI170 1.43+0.20 16.51+0.94 13.85+1.17 13.14+1.41 2.58+1.33 14.43 122 51.50
61ANO08 1.16+0.19 15.02+1.03 13.25+1.18 12.32+1.33 2.66+1.56 13.48 1.18 49.95
61AN56 1.23+£0.12 15.80+1.04 13.50+0.95 12.07£2.20 2.03+0.87 13.71 1.24 47.21
61AN58 1.48+0.15 15.85+0.87 14.70+1.09 14.00£1.22 3.17+1.09 14.83 1.10 50.28
61AN59 1.20+0.20 15.02+0.98 13.45+1.23 12.60.+1.38 2.65+1.35 13.65 1.15 46.46
61AN60 1.14+0.14 14.66+0.91 13.93+1.11 12.59+0.93 2.87+1.17 13.70 111 49.53
61ANG62 1.24+0.10 15.25+0.71 13.61+0.96 12.60+0.98 2.95+1.29 13.78 1.16 50.85
61ANG63 1.27+0.20 15.14+0.72 13.80+0.94 12.70+1.40 2.67£1.01 13.84 1.14 48.94
61ANG4 1.25+0.15 15.24+0.68 14.03+0.80 12.75+£1.12 2.69+1.02 13.97 1.14 48.37
61ANG65 1.23+0.14 15.26+0.90 13.56+0.70 12.36+0.92 2.44+1.21 13.67 1.18 48.45
610R21 1.09+0.22 15.50+1.08 12.79+1.27 11.38+1.39 2.00+1.17 13.12 1.28 50.43
610R44 1.23+0.11 14.74+0.82 13.83+0.99 12.79+0.82 2.56+1.36 13.76 111 50.27
610R45 1.23+0.19 15.33+0.94 13.97+1.19 12.46+0.91 3.13+1.30 13.87 1.16 51.65
610R46 1.37+0.09 16.18+0.99 14.25+0.76 13.42+0.90 3.13+1.03 14.57 1.17 50.55
610R49 1.19+0.15 17.27£0.59 13.01+£1.19 11.75+1.08 2.12+1.41 13.82 1.40 48.03
610R56 1.27+0.19 16.00+0.83 13.52+1.09 13.07+1.28 2.64+1.66 14.14 1.20 55.30
610R57 1.13+0.16 15.19+0.98 13.39+1.13 12.05+1.23 2.46+1.02 13.48 1.19 48.54
610R60 1.26+0.17 16.06+0.98 13.67+1.25 12.65+1.15 2.46+0.93 14.05 1.22 50.62
610R62 1.22+0.18 15.80+0.94 12.83+1.27 12.34+1.05 2.11+1.05 13.57 1.26 50.31
610R64 0.88+0.11 14.38+0.77 12.13+1.00 11.04+0.93 1.00+0.89 12.44 124 47.93
610R65 1.28+0.19 15.00+0.74 14.29+1.15 12.69+1.32 2.29+1.07 13.96 111 50.01
61YA01 1.18+0.16 14.24+1.09 14.66+0.90 13.06+0.78 2.69+0.91 13.97 1.03 50.30
61YA04 1.25+0.13 15.13+0.76 14.26+0.80 12.65+1.17 2.37+£1.07 13.97 1.12 49.85
61YA06 1.18+0.17 15.27+0.69 14.06+1.03 12.77+1.39 2.89+1.78 13.99 1.14 50.29
61YA36 1.16+0.21 14.19+0.69 13.48+1.09 12.34+1.20 1.54+0.72 13.31 1.10 45.90
61YA37 1.34+0.12 15.89+0.85 14.43+0.99 12.78+0.88 2.78+1.10 14.31 117 51.21
61YA39 0.96+0.13 13.07+0.86 13.46+0.99 11.35+0.91 0.95+0.81 12.59 1.05 45.91
61YA40 1.00+0.13 15.12+0.79 12.82+1.15 11.22+1.20 2.02+£1.26 12.95 1.26 48.27
61YA41 1.04+0.17 13.97+0.83 13.69+1.03 11.57+1.45 2.18+1.00 13.03 111 47.74
61YA43 1.04+0.18 13.79+1.17 13.62+0.98 11.66+1.50 1.91+1.12 12.99 1.09 48.39
61YA56 1.07+0.13 14.76+1.22 13.63+1.00 11.76£1.05 2.12+1.32 13.33 1.16 49.88
Ortalama 1.18 15.06 13.60 12.34 231 13.61 1.16 49.22
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I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 11.37 mm (61Al48) ile 14.83 mm (61AN58) arasinda olup, ortalama ic irilik
degeri ise 13.61 mm olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.13).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 1.03 (61YAO1) ile 1.40 (610R49) arasinda, ortalama i¢ sekil indeks
degeri ise 1.16 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.13).

Randiman (%)

Randiman degeri %41.89 (61AI48) ile %55.30 (610R56) arasinda olup, ortalama
randiman degerinin %49.22 oldugu saptanmistir (Cizelge 4.13).

Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oran1 %63.00 (61A148) ile %99.00 (610R56, 610R60) arasinda olup, ortalama
saglam i¢ oran1 %92.81 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.14).

Tam beyaziama orani (%)

Klon adaylarinin tam beyazlama oran1 %88.00 (610R56) ile %100.00 (61A148, 61AI169,
61AN59, 61ANG0, 61YA39, 61YA40, 61YA56) arasinda olup, ortalama tam beyazlama
oraninin %97.31 oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.14).

Bos meyve ve kusurlu i¢ orant (%)

501-750 m arasinda 6n se¢im sonucu belirlenen klon adaylarin bos meyve ve kusurlu ig

oranlan Cizelge 4.14’de sunulmustur.
Liflilik durumu

Liflilik karakteri yoniiyle 22 klon adayin lifsiz, 3’niin lifli, 12’sinin ise az lifli yapiya
sahip oldugu gozlemlenmistir (Cizelge 4.14).
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Cizelge 4.14. 2019 yili 501-750 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarinin bazi meyve

ozellikleri
Kion | Saflam Be);lz;ir;;ma M]z:?/?/e Abortif | Burusuk L?;fﬁi?g Cift g ﬁg;l;:/l; cﬁgliufq Liflilik
Aday1 ¢ g/?)ml Orant Orant le ((3/£ ;ml le ((3/£ ;ml Orani Orani (%) Orani Orani Durumu
(%) (%) (%) (%) (%)
61A148 63.00 100.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI151 91.00 93.00 1.00 3.00 0.00 2.00 2.00 0.00 1.00 Lifsiz
61AI161 97.00 97.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61A162 95.00 97.00 3.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Az Lifli
61A163 95.00 95.00 2.00 0.00 1.00 1.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
61AI169 93.00 100.00 4.00 0.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AI170 98.00 99.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Az Lifli
61ANO8 96.00 95.51 1.00 0.00 1.00 2.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AN56 93.00 96.00 3.00 0.00 2.00 2.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AN58 98.00 98.63 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 2.00 Az Lifli
61AN59 70.00 100.00 26.00 1.00 2.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
61ANG0 98.00 100.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AN62 97.00 98.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 2.00 Lifli
61AN63 94.00 95.00 1.00 0.00 5.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AN64 88.00 97.00 6.00 0.00 2.00 3.00 0.00 0.00 1.00 Az Lifli
61AN65 97.00 98.59 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 2.00 Az Lifli
610R21 96.00 97.00 2.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R44 97.00 99.00 0.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R45 97.00 99.00 1.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R46 98.00 99.00 0.00 0.00 0.00 0.00 2.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R49 93.00 97.00 0.00 0.00 6.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
610R56 99.00 88.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R57 98.00 96.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifli
610R60 99.00 99.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R62 93.00 95.00 0.00 1.00 5.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
610R64 98.00 98.00 0.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R65 97.00 98.00 0.00 0.00 1.00 0.00 2.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YAO01 97.00 99.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
61YA04 91.00 98.48 1.00 1.00 1.00 0.00 1.00 0.00 5.00 Lifsiz
61YA06 90.00 97.00 0.00 1.00 6.00 2.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
61YA36 72.00 95.31 13.00 8.00 0.00 0.00 0.00 0.00 7.00 Az Lifli
61YA37 98.00 99.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA39 92.00 100.00 1.00 0.00 0.00 2.00 0.00 0.00 5.00 Lifsiz
61YA40 95.00 100.00 2.00 0.00 2.00 1.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA41 86.00 97.00 0.00 0.00 14.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA43 93.00 90.00 0.00 2.00 3.00 1.00 0.00 0.00 1.00 Az Lifli
61YA56 92.00 100.00 4.00 2.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
Ortalama 92.81 97.31 2.14 0.57 1.73 0.57 0.30 0.00 0.92
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4.3. 2019 Yih Yomra Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore Verim ve
Meyve Ozellikleri

4.3.1. 0-250 m rakim

2019 yilinda Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar ilgelerinde 0-250 m rakimlarda 48 Yomra

klon adayinin verim ve meyve 6zellikleri incelenmistir (Cizelge 4.15).

Verim (g/cm?, a/bitki)

Yomra klon adaylarinin; birim alana diisen verim 10.93 g/cm? (61AI11) ile 69.61 g/cm?
(61A116), bitki basina diisen verim 170 g/bitki (61AI14) ile 2262 g/bitki (61AN14)
arasinda bulunmustur. Ortalama birim alana diisen verim 28.00 g/cm?, bitki basina diisen

verimin ise 797 g/bitki oldugu saptanmistir (Cizelge 4.15).
Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayisi 1.63 adet (610R67) ile 4.59 adet (61Al12) arasinda, ortalama
cotanaktaki meyve sayisi ise 2.48 adet olarak belirlenmistir (Cizelge 4.15).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirlig (g)

Meyve agirligi 1.49 g (61AI112) ile 3.24 g (61 AI25) arasinda, ortalama meyve agirligi ise
2.18 g olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.15).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 16.69 mm (61AI116) ile 21.80 mm (61Y A22) arasinda, ortalama meyve

uzunlugu ise 20.36 mm olarak saptanmigtir (Cizelge 4.15).
Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 15.57 mm (61AI11) ile 22.78 mm (61AI25) arasinda olup, ortalama
meyve genisliginin 17.29 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.15).
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Cizelge 4.15. 2019 yili 0-250 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarinin verim ve bazi

meyve Ozellikleri

Klon Verim | Verim CO’t\;gzl\(/Lakl l\/!eyvs: Meyvej Me_yv.ei. Meyv% Kabuku M.BYY.E Meyye

Adayt (g/bitki) | (g/cm?) Sayist Agirhgr | Uzunlugu | Genisligi Kalinhgr | Kahnlg | Iriligi | Sekil .

(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61A103 360 13.96 2.48 2.24+0.16 | 19.98+0.74 | 17.27+0.68 | 15.29+0.52 | 1.20+0.15 | 17.41 1.23
61AI110 568 24.70 3.90 2.14+0.26 | 21.25+1.06 | 16.00+0.97 | 14.38+0.92 | 1.07+0.10 | 16.97 1.40
61AI111 252 10.93 451 1.84+0.20 | 19.62+0.89 | 15.57+0.81 | 14.46+0.56 | 1.07+0.13 | 16.41 131
61AI112 1017 18.90 4.59 1.49+0.21 | 19.65+0.62 | 15.77+0.83 | 14.12+0.59 | 0.95+0.10 | 16.35 131
61AI114 170 12.63 2.04 2.02+0.14 | 18.86+1.03 | 18.15+0.68 | 15.01+0.42 | 0.95+0.12 | 17.26 1.14
61AI115 1056 63.09 2.95 2.17+0.24 | 18.49+1.00 | 18.14+0.70 | 16.60+0.76 | 1.23+0.27 | 17.72 1.06
61AI116 798 69.61 1.66 2.24+0.25 | 16.69+0.64 | 18.31+0.73 | 17.17+0.74 | 0.92+0.14 | 17.38 0.94
61AI18 431 16.71 1.97 2.64+0.36 | 20.70+0.87 | 19.76+0.90 | 18.41+0.90 | 1.15+0.19 | 19.60 1.08
61AI122 1220 26.60 2.24 1.81+0.32 | 20.01+0.98 | 16.74+0.98 | 14.36+0.65 | 1.20+0.14 | 16.88 1.29
61AI125 899 31.27 2.50 3.24+0.44 | 19.33+0.68 | 22.78+1.02 | 21.23+0.79 | 1.25+0.18 | 21.07 0.88
61AI126 642 31.50 251 2.37+0.20 | 21.17+0.96 | 18.07+0.83 | 15.65+0.47 | 1.38+0.20 | 18.16 1.26
61AI29 736 47.16 2.48 2.14+0.26 | 20.82+0.64 | 16.79+0.82 | 14.75+0.57 | 1.08+0.14 | 17.28 1.32
61AI71 531 15.12 2.20 2.19+0.26 | 20.80+0.77 | 16.63+0.88 | 14.97+0.71 | 1.14+0.17 | 17.30 1.32
61ANO1 199 11.12 3.33 2.24+0.26 | 20.84+1.12 | 17.37+0.72 | 15.33+0.61 | 1.24+0.19 | 17.70 1.27
61ANO03 972 42.24 2.40 2.42+0.29 | 20.45+0.77 | 18.06+0.76 | 15.41+0.57 | 1.23+0.16 | 17.86 1.22
61ANO05 867 24.69 2.02 2.05+0.28 | 19.01+0.89 | 15.84+0.96 | 14.65+0.80 | 1.10+0.11 | 16.40 1.25
61AN11 494 17.20 3.00 1.62+0.24 | 19.94+0.89 | 15.85+0.60 | 14.64+0.52 | 0.91+0.16 | 16.67 131
61AN12 721 35.37 2.50 1.73+0.26 | 19.27+0.93 | 16.13+0.83 | 14.62+0.84 | 0.91+0.12 | 16.57 1.25
61AN14 2262 45.46 2.19 2.09+0.31 | 20.30+0.70 | 17.79+0.85 | 15.27+0.67 | 1.20+0.19 | 17.67 1.23
61AN16 846 16.99 2.72 1.92+0.26 | 20.45+0.86 | 17.10+0.85 | 15.21+0.53 | 1.05+0.13 | 17.46 1.27
61AN18 643 16.69 2.46 1.97+0.17 | 20.49+0.59 | 16.76+0.78 | 14.58+0.50 | 1.17+0.11 | 17.11 131
61AN19 683 17.72 2.88 2.14+0.26 | 21.44+0.86 | 17.16+0.80 | 14.24+2.54 | 1.19+0.18 | 17.37 1.37
61AN21 793 22.60 2.26 1.88+0.22 | 20.63+1.03 | 16.16+0.55 | 14.28+0.61 | 1.15+0.11 | 16.82 1.36
61AN26 877 22.76 3.05 2.18+0.24 | 21.65+0.81 | 17.10+1.04 | 15.34+0.78 | 1.12+0.15 | 17.84 1.33
61AN41 2017 29.10 2.01 2.86+0.23 | 21.25+0.59 | 19.39+0.58 | 17.30+0.59 | 1.43+0.17 | 19.24 1.16
610R28 538 18.70 1.78 2.24+0.27 | 20.43+0.50 | 17.08+0.95 | 15.27+0.78 | 0.96+0.11 | 17.47 1.26
610R30 1115 20.72 2.03 2.43+0.22 | 20.78+0.63 | 17.85+0.68 | 15.48+0.53 | 1.10+0.10 | 17.91 1.25
610R32 952 33.12 2.68 2.31+0.25 | 20.46+0.60 | 17.98+0.72 | 15.56+0.50 | 1.34+0.23 | 17.89 1.22
610R34 396 13.79 1.69 2.34+0.23 | 20.89+0.85 | 17.17+0.67 | 15.35+0.49 | 1.10+0.11 | 17.66 1.29
610R40 620 22.76 2.27 1.84+0.22 | 20.31+0.77 | 16.41+0.70 | 14.40+0.54 | 0.92+0.13 | 16.87 1.32
610R52 815 31.60 2.76 2.02+0.27 | 20.41+1.13 | 17.35+0.82 | 15.84+0.82 | 1.01+0.12 | 17.77 1.23
610R66 833 15.48 1.84 2.36+0.26 | 20.34+0.58 | 17.59+0.76 | 15.19+0.55 | 1.14+0.11 | 17.58 1.24
610R67 622 14.76 1.63 2.65+0.15 | 21.63+0.48 | 18.42+0.71 | 15.64+0.59 | 1.31+0.14 | 18.40 1.27
610R68 862 37.46 2.15 2.04+0.30 | 20.59+0.73 | 16.94+0.70 | 15.05+0.52 | 1.06+0.16 | 17.38 1.29
610R69 857 20.35 2.17 1.92+0.28 | 20.20+0.60 | 16.95+0.85 | 14.64+0.43 | 0.95+0.10 | 17.11 1.28
610R70 708 34.71 2.04 2.20+0.24 | 20.59+0.63 | 17.46+0.74 | 15.05+0.62 | 1.08+0.14 | 17.56 1.27
610R71 1883 65.52 2.90 2.35+0.29 | 21.16+0.56 | 17.82+0.99 | 15.30+0.57 | 1.24+0.19 | 17.94 1.28
61YA12 324 2411 2.50 2.19+0.20 | 21.55+0.72 | 15.88+0.73 | 13.82+0.61 | 1.20+0.16 | 16.79 1.45
61YA13 672 27.55 2.62 2.10+0.30 | 20.82+0.84 | 17.31+0.83 | 15.60+0.69 | 1.07+0.15 | 17.78 1.27
61YA14 718 26.36 2.16 2.09+0.26 | 19.51+0.84 | 16.64+0.69 | 15.90+0.72 | 1.05+0.11 | 17.28 1.20
61YA20 695 24.18 2.47 1.97+0.22 | 20.70+0.73 | 16.59+0.76 | 14.83+0.70 | 1.05+0.1 | 17.20 1.32
61YA22 661 18.81 1.86 2.50+0.22 | 21.80+0.82 | 17.77+0.71 | 15.38+0.51 | 1.25+0.11 | 18.23 1.32
61YA23 1144 32.58 2.84 2.04+0.22 | 20.29+0.84 | 17.04+0.79 | 14.83+0.66 | 1.11+0.10 | 17.24 1.27
61YA25 875 38.01 2.44 2.03+0.24 | 20.02+0.94 | 17.06+0.74 | 14.75+0.58 | 1.13+0.12 | 17.14 1.26
61YA27 788 24.74 1.86 2.43+0.21 | 20.14+0.90 | 17.93+0.68 | 15.58+0.57 | 1.22+0.12 | 17.79 1.20
61YA48 687 55.18 2.66 1.82+0.24 | 20.65+0.75 | 15.66+0.67 | 13.93+0.82 | 1.02+0.12 | 16.51 1.40
61YAS57 904 25.76 2.37 1.91+0.31 | 19.70+0.76 | 16.63+0.78 | 14.39+0.59 | 1.16+0.17 | 16.77 1.27
61YA60 523 33.53 2.62 2.49+0.23 | 21.43+0.72 | 17.80+0.87 | 15.62+0.53 | 1.19+0.11 | 18.13 1.28
Ortalama 797 28.00 2.48 2.18 20.36 17.29 15.31 112 17.52 1.26
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Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinlig1 13.82 mm (61YA12) ile 21.23 mm (61AI25) arasinda, ortalama meyve
kalinlig1 ise 15.31 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.15).

Kabuk kalinligi (mm)

Kabuk kalinligi 0.91 mm (61AN11, 61AN12) ile 1.43 mm (61 AN41) arasinda, ortalama
kabuk kalinlik degeri ise 1.12 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.15).

Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 16.35 mm (61AI112) ile 21.07 mm (61 AI25) arasinda, ortalama meyve irilik
degerinin ise 17.52 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.15).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 0.88 (61AI125) ile 1.45 (61YA12) arasinda, ortalama meyve sekil
indeksi 1.26 olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.15).

Ic agirhigi (g)

I¢ agirlig1 0.70 g (61Al12) ile 1.47 g (61AI25) arasinda olup, ortalama i¢ agirlik degeri
ise 1.07 g olarak belirlenmistir (Cizelge 4.16)

I¢ uzunlugu (mm)

I¢ uzunlugu 12.87 mm (61AIl16) ile 17.70 mm (61YA22) arasinda olup, ortalama ig
uzunluk degeri ise 16.20 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.16).

I¢ genisligi (mm)

Ic genisligi 9.95 mm (61AI12) ile 16.21 mm (61AI25) arasinda olup, ortalama ig
genigliginin 12.34 mm oldugu saptanmistir (Cizelge 4.16).

I¢ kalinligi (mm)

I¢ kalmligr 9.42 mm (61AI12) ile 13.88 mm (61AIl16) arasinda, ortalama i¢ kalinlig:
11.02 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.16).

92



Cizelge 4.16. 2019 y1l1 0-250 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarinin bazi meyve
ozellikleri

U I ~ . U . Gobek ic . .
o 550 | s | oo | i | S|l | 5t | R
61AI103 1.17+£0.08 16.14+0.66 12.85+0.85 11.87+0.62 1.174£0.85 13.50 131 53.18
61AI10 1.08+0.14 17.36+0.90 11.74+0.83 10.67+1.05 0.74+0.66 12.96 1.55 49.17
61AI111 0.96+0.09 15.82+1.00 11.76£0.78 | 10.94+0.53 0.90+£0.69 | 12.67 1.39 52.61
61AI12 0.70+0.15 15.53+0.85 9.95+1.11 9.42+0.97 0.67+0.91 11.33 1.60 47.05
61AI114 1.13+0.08 14.52+0.99 14.41+0.73 | 12.20+0.72 2.56+0.81 | 13.66 1.09 49.28
61AI115 1.12+0.12 13.85+0.96 14.05£0.95 | 12.95+0.79 3.03£0.98 | 13.61 1.03 50.09
61AI16 1.16+0.13 12.87+0.55 13.89+0.84 13.88+0.84 2.06+1.32 13.54 0.93 51.54
61AI118 1.28+0.25 15.05+1.36 14.58+1.15 13.46+1.34 3.17£1.38 14.35 1.07 48.49
61AI122 0.86+0.18 15.52+1.12 11.33+1.34 9.55+0.92 0.71+0.77 11.89 1.49 47.24
61AI25 1.47+0.28 13.86+1.03 16.21+1.59 13.59+2.76 3.63+1.54 14.51 0.93 45.93
61AI126 1.12+0.14 16.64+0.74 13.1940.73 10.57£1.13 1.98+0.84 13.24 1.40 46.60
61AI29 1.08+0.17 16.94+1.06 11.99+1.26 11.26+0.88 1.12+0.86 13.17 1.46 50.39
61AI171 1.10+0.14 16.87+0.98 11.93£1.00 | 11.26+0.70 0.84+0.68 | 13.14 1.46 50.37
61ANO1 1.13+0.15 16.65+1.14 12.67+0.97 11.41+1.04 1.16+0.86 13.40 1.38 52.39
61ANO3 1.18+0.16 16.49+1.13 12.80+1.21 10.89+1.34 1.27+0.83 13.20 1.39 49.30
61ANO05 1.02+0.14 15.47+0.89 12.10£0.97 | 10.95+0.67 0.79+£0.64 | 12.70 1.34 48.89
61AN11 0.83+0.24 15.14+0.86 10.40+1.48 9.98+1.03 0.72+0.81 11.63 1.49 50.13
61AN12 0.91+0.15 15.21+0.91 11.70+1.06 10.74+1.04 1.63+1.01 12.41 1.36 51.70
61AN14 1.02+0.18 16.04+0.79 12.41+1.16 10.09£1.25 1.30+0.91 12.61 143 40.47
61AN16 0.96+0.14 16.48+0.97 11.97+1.02 10.57+1.09 1.39£1.05 12.77 1.46 48.40
61AN18 0.90+0.10 16.03+0.81 11.44+0.91 9.77£0.83 0.48+0.69 12.14 151 44,71
61AN19 0.96+0.21 16.77+0.96 11.99+1.18 | 10.25+0.80 1.16+1.16 | 12.72 151 45.20
61AN21 0.91+0.11 16.65+0.92 11.38+0.72 9.83+0.72 0.34+0.73 12.30 157 47.39
61AN26 1.03+0.17 17.11+0.99 11.88+1.26 | 10.09+1.30 0.98+0.91 | 12.71 1.56 47.14
61AN41 1.44+0.11 17.04+0.66 14.10+0.77 12.69+0.82 1.59+1.23 14.50 1.27 49.13
610R28 1.17+£0.12 16.49+0.58 12.46+0.89 11.67+0.93 1.58+1.06 13.38 1.37 52.67
610R30 1.20+0.10 16.66+0.75 12.83£1.09 | 11.39+0.61 1.58+1.02 | 13.45 1.38 48.62
610R32 1.10£0.15 16.32+0.68 12.74+1.13 10.72+1.12 1.15+0.67 13.07 1.39 48.12
610R34 1.17+0.19 17.10£0.84 12.23+0.69 | 11.25+0.69 1.25+0.79 | 13.30 1.46 49.78
610R40 0.94+0.13 16.17+£0.84 10.94+1.19 10.11+0.77 0.73£1.08 12.14 1.54 48.45
610R52 0.97+0.19 15.83+0.95 12.00+1.36 10.28+1.46 0.90+1.14 12.50 142 40.47
610R66 1.16+0.12 16.77+0.64 12.47£0.99 | 11.32+0.80 1.44+1.12 | 13.33 141 49.92
610R67 1.24+0.07 17.38+0.51 13.28+0.96 11.20+0.72 1.64+0.64 13.72 142 47.34
610R68 0.99+0.19 16.99+0.79 11.46+1.22 10.66+1.20 1.36+0.92 12.76 154 48.96
610R69 0.93+0.20 16.01+0.63 11.19+1.20 9.90+1.03 0.65£0.70 | 12.11 152 48.21
610R70 1.11+0.14 16.91+0.59 12.21+1.02 11.16+0.93 1.50+£1.06 13.21 1.45 50.24
610R71 1.17+0.16 16.95+0.73 12.44+1.30 11.01+0.81 1.05+0.73 13.24 145 49.74
61YA12 0.99+0.10 17.50+0.56 11.41+0.66 | 10.13+0.79 1.08+0.97 | 12.65 1.63 46.64
61YAL3 1.04+0.16 16.39+1.12 12.02+1.07 11.21+1.08 1.71+£1.06 13.02 141 47.00
61YAl4 1.08+0.18 15.58+0.84 12.31+1.34 11.77+£0.98 1.44+1.15 13.12 1.29 46.79
61YA20 1.01+£0.13 16.49+0.60 12.01+1.00 10.86+0.95 1.50+0.96 12.91 144 50.78
61YA22 1.19+0.15 17.70+0.84 12.54+0.91 11.12+1.01 1.31+0.87 13.51 1.50 46.34
61YA23 1.02+0.13 16.43+0.81 11.96+£1.08 | 10.82+1.18 1.37+1.26 | 12.86 1.44 48.97
61YA25 1.04+0.14 16.13+0.94 12.23+1.08 10.73+£1.04 1.04+0.92 12.84 141 49.96
61YA27 1.20+0.10 16.09+0.90 13.02+0.70 | 11.38+1.94 1.73+0.59 | 13.36 1.32 48.85
61YA48 0.88+0.15 16.56+0.91 11.04+0.82 9.88+1.03 0.89+0.81 | 12.18 1.58 47.32
61YA57 0.94+0.15 15.75+0.74 11.97+0.85 10.35+0.78 1.00+£0.84 12.50 141 49.53
61YA60 1.23+0.09 17.19+0.70 13.05£0.80 | 11.18+0.68 1.32+0.86 | 13.59 142 48.64
Ortalama 1.07 16.20 12.34 11.02 1.35 12.99 1.40 48.54
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Gobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 0.34 mm (61AN21) ile 3.63 mm (61AI25) arasinda olup, ortalama gobek
boslugu ise 1.35 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.16).

I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 11.33 mm (61A112) ile 14.51 mm (61AI25) arasinda, ortalama i¢ iriliginin ise
12.99 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.16).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksinin 0.93 (61AI16, 61AI125) ile 1.63 (61YA12) arasinda olup, ortalama ig
sekil indeks degerinin ise 1.40 oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.16).

Randiman (%)

Randiman %40.47 (610R52) ile 9%53.18 (61Al03) arasinda, ortalama randiman degeri
15e%48.54 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.16).

Saglam i¢ orant (%)

I¢ini tamamen doldurmus, bos ve kusurlu olmayan klon adaylarin saglam i¢ oran1 %72.00
(61AI114)ile %100.00 (61AI03, 61AI22, 61AN14, 610R28) arasinda olup, ortalama
saglam i¢ orani ise %93.38 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.17).

Tam beyaziama orani (%)

Tam beyazlama oran1 %31.00 (61AI126) ile %100.00 (61AI14, 61AN41, 61YA14)

arasinda, ortalama tam beyazlama orani ise %76.35 olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.17).
Bos meyve ve kusurlu i¢ orant (%)

0-250 m rakimlarda incelenen Yomra klon adaylarin bos meyve ve kusurlu i¢ oranlari

Cizelge 4.17°de verilmistir.
Liflilik durumu
Klon adaylarin 23’1 az lifli, 19’u lifli ve 6’s1 lifsiz’dir (Cizelge 4.17).
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Cizelge 4.17. 2019 yili 0-250 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarinin bazi meyve

ozellikleri

Klon | Saglam |  Tam Bos |\ portif ic |Burusuk Io|SIYah Uslu| Ciftle | Citlak cﬁlﬂufg Liflilik

Adayt I¢ Orani |Beyazlama| Meyve Orani (%) | Orant (%) I¢ Orani Orani Meyve Oram Durumu
(%) Orani (%) | Oran1 (%) (% (%) Orant (%) (%)
61AI103 | 100.00 90.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AI10 83.00 89.00 3.00 0.00 13.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AI11 94.00 80.00 0.00 6.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI12 74.00 84.00 1.00 1.00 23.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifli
61AI14 72.00 100.00 18.00 1.00 3.00 1.00 1.00 0.00 4.00 Lifsiz
61AI15 93.00 86.00 5.00 0.00 0.00 0.00 2.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI16 98.00 44.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI118 91.00 96.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AI122 | 100.00 40.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AI25 94.00 32.00 0.00 0.00 2.00 1.00 3.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AI126 99.00 31.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AI29 93.00 94.00 2.00 1.00 2.00 0.00 0.00 0.00 2.00 Az Lifli
61AI71 99.00 94.32 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Az Lifli
61ANO1 | 96.00 89.00 0.00 0.00 2.00 0.00 2.00 0.00 0.00 Az Lifli
61ANO3 | 97.00 83.00 0.00 1.00 0.00 0.00 1.00 0.00 1.00 Az Lifli
61ANO5 | 97.00 66.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Az Lifli
61AN11 | 93.00 35.00 1.00 1.00 5.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AN12 | 99.00 40.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AN14 | 100.00 80.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AN16 | 77.00 60.64 6.00 0.00 20.00 0.00 7.00 0.00 0.00 Lifli
61AN18 | 92.00 52.00 5.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AN19 | 97.00 40.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 2.00 Lifli
61AN21 | 96.00 62.00 1.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Az Lifli
61AN26 | 94.00 60.00 0.00 1.00 5.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AN41 | 97.00 100.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
610R28 | 100.00 92.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R30 | 96.00 94.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 2.00 Az Lifli
610R32 | 97.00 80.00 2.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R34 | 97.00 77.00 1.00 1.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R40 | 86.00 92.00 1.00 0.00 11.00 0.00 0.00 0.00 2.00 Lifli
610R52 | 91.00 59.00 2.00 2.00 5.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
610R66 | 99.00 88.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R67 | 99.00 44.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R68 | 89.00 85.00 0.00 1.00 10.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R69 | 87.00 82.00 0.00 1.00 12.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
610R70 | 98.00 90.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
610R71 | 99.00 82.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61YA12 | 96.00 90.00 0.00 0.00 1.00 1.00 0.00 0.00 2.00 Lifli
61YA13 | 87.00 81.00 3.00 0.00 8.00 1.00 0.00 0.00 1.00 Lifli
61YA14 | 80.00 100.00 10.00 4.00 1.00 0.00 0.00 0.00 5.00 Az Lifli
61YA20 | 92.00 94.00 0.00 0.00 5.00 0.00 1.00 0.00 2.00 Lifli
61YA22 | 94.00 87.00 2.00 1.00 2.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifli
61YA23 | 94.00 92.00 2.00 0.00 2.00 0.00 2.00 0.00 0.00 Lifli
61YA25 | 96.00 79.00 1.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 1.00 Az Lifli
61YA27 | 96.00 87.00 1.00 0.00 1.00 0.00 2.00 0.00 0.00 Az Lifli
61YA48 | 96.00 93.00 0.00 2.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61YA57 | 91.00 76.00 1.00 0.00 6.00 0.00 2.00 0.00 0.00 Lifli
61YA60 | 97.00 93.00 1.00 1.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifli
Ortalama| 93.38 76.35 1.63 0.75 2.92 0.13 0.63 0.00 0.63
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4.3.2. 251-500 m rakim

2019 yilinda Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar ilgelerinde 251-500 m rakimlarda 38 Yomra

klon adayinin verim ve meyve 6zellikleri incelenmistir.

Verim degerleri (g/cm?, g/bitki)

251-500 m rakimlarda incelenen Yomra klon adaylarin birim alana diigen verim 6.71
g/cm? (610R18) ile 58.00 g/cm? (61AN30), bitki basina verim 235 g/bitki (610R18) ile
2458 g/bitki (61YA50) arasinda bulunmustur. Klon adaylarin ortalama birim alana diisen
verim 28.55 g/cm?, bitki basina verim ise 1022 g/bitki’dir (Cizelge 4.18).

Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 1.77 adet (61YAL8) ile 3.92 adet (61AI30) arasinda olup,
ortalama ¢otanaktaki meyve sayisi ise 2.73 adet olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.18).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirligi (g)

Meyve agirligi 1.51 g (61AI40) ile 2.82 g (610R18) arasinda olup, ortalama meyve
agirliginin 2.13 g oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.18).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 20.05 mm (610R36) ile 22.35 mm (61AI67) arasinda olup, ortalama
meyve uzunlugunun 21.04 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.18).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 16.09 mm (61AI40) ile 18.96 mm (610R18) arasinda olup, ortalama
meyve genisliginin 17.22 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.18).

Meyve kalinligi (mm)

Klon adaylarin meyve kalinligi 13.96 mm (61AN32) ile 16.45 mm (61AI67) arasinda
olup, ortalama meyve kalinliginin 15.22 mm oldugu hesaplanmustir (Cizelge 4.18).
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Cizelge 4.18. 2019 y1l1 251-500 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarimin verim ve bazi

meyve Ozellikleri

Klon Verim | Verim Colt\jrelsl\(/:eakl l\/leyv? Meyvg Me.We_. Meyvg Kabuk' Meyye Meyye

Aday | (g/bitki) | (glcm?) Sayist Agirhg Uzunlugu Genigsligi Kalinligi Kalinligr | Iriligi | Sekil '

(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI130 787 38.60 3.92 1.87+0.22 | 20.50+0.72 | 16.35+0.86 | 14.23+0.75 | 1.21+0.20 | 16.83 | 1.34
61AI33 | 1338 | 46.57 2.57 2.13+0.31 | 21.75+1.03 | 17.31+0.76 | 15.64+0.79 | 1.06+0.15 | 18.06 | 1.32
61A134 822 23.42 3.66 2.14+0.26 | 21.16+0.52 | 16.68+0.82 | 14.82+0.74 | 1.07+0.12 | 17.36 | 1.34
61AI36 793 | 34.48 2.57 2.12+0.28 | 21.29+0.85 | 16.98+0.79 | 14.99+0.61 | 1.08+0.11 | 17.57 | 1.33
61AI137 991 38.40 3.36 2.41+0.21 | 22.11+0.91 | 17.38+0.85 | 15.48+0.66 | 1.09+0.14 | 18.12 | 1.35
61Al140 | 1183 | 28.10 2.55 1.51+0.24 | 20.29+0.66 | 16.09+1.04 | 14.63+0.67 | 0.92+0.13 | 16.84 | 1.10
61A166 721 17.88 3.18 2.00£0.29 | 21.50+0.86 | 17.64+0.93 | 15.82+0.67 | 1.05+0.14 | 18.17 | 1.29
61AI67 | 1543 | 27.59 3.26 2.26+0.24 | 22.35+0.72 | 18.2840.67 | 16.45+0.76 | 1.15+0.13 | 18.87 | 1.29
61AN25 | 545 18.95 3.71 2.29+0.31 | 22.15+1.00 | 17.2840.71 | 15.39+0.77 | 1.07+0.11 | 18.06 | 1.36
61AN29 | 1416 | 33.62 2.17 2.51+0.24 | 21.7240.61 | 18.00+£0.82 | 15.52+0.67 | 1.21+0.15 | 18.24 | 1.30
61AN30 | 1496 | 58.00 2.40 2.2240.20 | 21.00+0.68 | 17.1940.69 | 14.89+0.53 | 1.24+0.12 | 17.52 | 1.31
61AN32 | 880 20.90 241 1.81+0.23 | 20.38+0.61 | 16.40+0.96 | 13.96+0.78 | 1.20+0.14 | 16.71 | 1.34
61AN34 | 1285 | 30.51 2.20 2.33£0.24 | 20.63+0.58 | 17.98+0.69 | 15.35+0.56 | 1.41+0.18 | 17.85 | 1.24
61AN36 | 733 17.41 2.53 1.98+0.24 | 20.38+0.85 | 16.76+0.85 | 14.69+0.65 | 1.03+0.10 | 17.12 | 1.30
61AN40 | 1106 | 21.36 3.32 2.31+0.15 | 20.17+0.73 | 17.84+0.67 | 15.37+0.50 | 1.24+0.12 | 17.69 | 1.21
61AN43 | 1471 | 23.57 2.99 1.92+0.44 | 21.49+1.41 | 16.86+1.28 | 15.07+1.02 | 1.10+0.15 | 17.61 | 1.35
61AN45 | 1960 | 31.40 2.56 2.13+0.25 | 21.52+0.81 | 17.28+1.05 | 15.25+0.78 | 1.13+0.15 | 17.83 | 1.32
61AN46 | 484 23.74 3.45 2.41+0.24 | 22.04+0.97 | 17.0740.76 | 15.66+0.60 | 1.19+0.30 | 18.06 | 1.35
610R03 | 581 28.48 3.53 1.69+0.23 | 20.20+0.84 | 17.10+0.87 | 15.65+0.60 | 1.26+£0.19 | 17.55 | 1.23
610R04 | 603 17.16 2.38 2.16+0.28 | 20.70£0.76 | 17.504£0.74 | 15.17+0.71 | 1.08+0.28 | 17.65 | 1.27
610R06 | 837 21.73 2.63 1.87+0.27 | 20.65+0.65 | 16.70+0.77 | 14.85+0.61 | 0.93+£0.17 | 17.24 | 1.31
610R08 | 1212 | 52.67 3.03 1.95+0.36 | 21.20+0.95 | 17.04+£0.97 | 15.18+0.73 | 1.06+£0.14 | 17.63 | 1.32
610R10 | 502 20.58 2.55 2.39£0.19 | 20.45+1.09 | 17.4940.76 | 16.27+0.53 | 1.17+0.15 | 17.99 | 1.21
610R18 | 235 6.71 2.02 2.82+0.26 | 22.15+0.59 | 18.96+0.77 | 16.26+0.71 | 1.20+0.11 | 18.97 | 1.26
610R36 | 1416 | 28.45 2.25 1.94+0.32 | 20.05+0.96 | 16.91+0.78 | 15.03+0.68 | 1.06+£0.15 | 17.21 | 1.26
610R37 | 1343 | 24.95 2.15 2.3340.28 | 20.69+0.64 | 17.23+0.96 | 15.46+0.60 | 1.09+0.13 | 17.66 | 1.27
610R39 | 1651 | 39.20 2.52 2.15+0.26 | 21.32+0.70 | 17.06+£0.57 | 14.92+0.62 | 1.11+0.12 | 17.57 | 1.33
61YA08 | 1631 | 56.75 2.80 2.15+0.30 | 21.13+0.75 | 17.37+0.86 | 15.43+0.70 | 1.13+0.15 | 17.82 | 1.29
61YAQ9 | 932 29.27 2.53 2.2840.36 | 21.41+1.27 | 17.46%0.87 | 15.34+0.70 | 1.18+0.20 | 17.90 | 1.31
61YA16 | 855 28.23 2.22 2.2840.29 | 21.24+0.76 | 17.36+1.04 | 14.99+0.63 | 1.15+0.13 | 17.68 | 1.31
61YA18 | 717 24.94 1.77 2.55+0.23 | 21.58+0.73 | 17.86%0.74 | 15.68+0.44 | 1.19+0.13 | 18.22 | 1.29
61YA32 | 333 17.42 2.49 1.92+0.32 | 20.33+1.30 | 16.27+0.70 | 14.88+0.72 | 1.02+0.15 | 17.01 | 1.31
61YA34 | 352 12.23 3.31 1.95+0.26 | 20.78+0.73 | 16.27+0.88 | 14.36%0.70 | 1.04+0.13 | 16.93 | 1.36
61YA44 | 467 16.24 2.73 1.83+0.29 | 20.44+0.70 | 16.73+£0.82 | 15.01+0.64 | 1.00+£0.14 | 17.25 | 1.29
61YA46 | 1092 | 36.07 2.85 2.46+0.22 | 21.15+0.59 | 18.32+0.70 | 15.89+0.49 | 1.18+0.17 | 18.33 | 1.24
61YAS50 | 2458 | 42.35 2.08 2.20+0.32 | 21.05+0.71 | 17.61+0.79 | 15.30+0.68 | 1.13+0.15 | 17.83 | 1.28
61YA51 | 817 14.08 2.52 1.86+0.24 | 20.11+0.68 | 16.66+0.77 | 14.33+0.49 | 1.06+0.10 | 16.87 | 1.30
61YA53 | 1264 | 32.80 2.46 1.97+0.18 | 20.51+0.57 | 17.07+0.65 | 15.04+0.68 | 1.08+0.09 | 17.40 | 1.28
Ortalama | 1022 28.55 2.73 2.13 21.04 17.22 15.22 1.12 1766 | 1.29

Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinlig1 0.92 mm (61A140) ile 1.41 mm (61 AN34) arasinda olup, ortalama kabuk

kalinligiin 1.12 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.18).
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Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 16.71 mm (61AN32) ile 18.97 mm (610OR18) arasinda, ortalama meyve
iriligi ise 17.66 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.18).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeks degeri 1.10 (61AI40) ile 1.36 (61AN25, 61AN34) arasinda olup,
ortalama meyve sekil indeks degerinin 1.29 oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.18).

Ic agirhig (g)

I¢ agirligr 0.75 g (610R03) ile 1.35 g (610R18) arasinda, ortalama i¢ agirligimin ise 1.06
g oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.19).

I uzunlugu (mm)

I¢ uzunlugunun 10.37 mm (61AN29) ile 18.21 mm (61AN46) arasinda olup, ortalama i¢
uzunlugu 16.68 mm oldugu saptanmistir (Cizelge 4.19).

I¢ genigligi (mm)

I¢ genisliginin 9.56 mm (61AI140) ile 13.22 mm (610R18) arasinda olup, ortalama i¢
genigligi 12.06 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.19).

I¢ kalinhig1 (mm)

Incelenen klon adaylarin i¢c kalmhg 9.36 mm (61AN32) ile 11.86 mm (61AN46)
arasinda, ortalama i¢ kalinliginin 10.68 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.19).

Gobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 0.36 mm (61YA44) ile 2.36 mm (61Y A46) arasinda olup, ortalama gobek
boslugu ise 1.29 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.19).
I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 11.51 mm (61Al140) ile 14.04 mm (61AN46) arasinda, ortalama i¢ iriliginin ise
12.95 mm oldugu hesaplanmustir (Cizelge 4.19).
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I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 1.34 (61AN40) ile 1.72 (61AI40) arasinda, ortalama i¢ sekil indeksi ise
1.49 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.19).

Cizelge 4.19. 2019 yili 251-500 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarinin bazi meyve
ozellikleri

Klon Ic Agirliga I¢ Uzunlugu I Genisligi I¢ Kalinhg1 BC(S)Olloe!( f¢ Iriligi | Ic Sekil | Randiman
Aday1 (9) (mm) (mm) (mm) (nir:ﬁ” (mm) | indeksi (%)

61AI130 | 0.92+0.12 | 16.40+0.71 | 11.12+0.83 | 9.45+1.01 | 0.97+0.69 | 11.99 1.59 48.54

61AI133 | 1.04+0.16 | 16.79+1.37 | 11.97+0.83 | 10.56+1.01 | 0.79+0.80 | 12.85 1.49 48.55

61A134 | 1.11+0.14 | 17.19+0.80 | 12.07+0.78 | 10.98+0.89 | 1.51+0.77 | 13.16 1.49 52.10

61AI136 | 1.05+0.16 | 17.29+0.92 | 11.49+1.18 | 10.27+1.07 | 1.15+0.89 | 12.68 1.59 48.45

61AI137 | 1.23+0.10 | 17.76+0.85 | 12.72+1.10 | 11.38+0.89 | 1.53+0.87 | 13.70 1.47 51.25

61A140 | 0.77+0.15 | 16.54+0.62 | 9.56+1.37 9.65+1.22 | 0.69+0.92 | 11.51 1.72 48.89

61A166 | 0.91+0.16 | 16.34+1.22 | 11.71+£1.14 | 9.99+1.47 | 1.14+145 | 1241 1.51 4477

61AI67 1.09+0.14 | 17.69+0.72 | 12.62+1.35 | 10.52+1.25 | 1.44+1.28 | 13.29 1.53 47.63

61AN25 | 1.16+0.19 | 17.81+0.95 | 12.40+0.90 | 10.93+1.22 | 1.16+0.96 | 13.42 1.53 49.88

61AN29 | 1.28+0.14 | 17.37+0.67 | 13.16+1.14 | 11.27+0.81 | 1.54+0.85 | 13.71 1.42 50.62

61AN30 | 1.14+0.10 | 16.35+2.92 | 12.74+1.14 | 10.92+0.75 | 1.28+0.83 | 13.15 1.38 51.24

61AN32 | 0.88+0.13 | 15.99+0.81 | 11.61+1.19 | 9.36+0.75 | 0.62+0.80 | 12.02 1.53 49.83

61AN34 | 1.15+0.13 | 16.43+0.78 | 12.93+0.88 | 10.76+0.77 | 1.28+0.93 | 13.17 1.39 49.12

61AN36 | 1.02+0.12 | 16.16+1.00 | 12.25+0.85 | 10.94+0.69 | 1.18+0.78 | 12.94 1.39 50.91

61AN40 | 1.12+0.10 | 16.10+0.73 | 12.83+0.94 | 11.1840.62 | 1.67+0.75 | 13.22 1.34 49.00

61AN43 | 0.93+0.24 | 16.77+1.43 | 11.01+1.95 | 10.12+1.39 | 1.04+1.11 | 12.31 1.59 47.52

61AN45 | 1.07+0.12 | 17.35+0.89 | 12.12+0.93 | 10.77+0.87 | 1.84+1.12 | 13.13 1.52 48.10

61AN46 | 1.25+0.11 | 18.21+0.81 | 12.81+0.95 | 11.86+0.71 | 2.20+0.78 | 14.04 1.48 51.82

610R03 | 0.75+0.16 | 15.13+1.31 | 10.89+1.41 | 9.46+1.34 | 1.07+0.73 | 11.59 1.49 43.05

610R04 | 1.14+0.15 | 17.03+0.65 | 12.78+0.87 | 11.46+0.86 | 1.91+0.99 | 13.56 1.40 51.02

610R06 | 0.94+0.23 | 16.01+0.94 | 11.77+1.18 | 10.84+1.11 | 1.51+1.20 | 12.68 1.42 50.62

610R08 | 0.95+0.22 | 17.19+1.10 | 11.70+1.38 | 10.43+0.99 | 1.14+0.82 | 12.80 1.55 47.79

610R10 | 1.15+0.09 | 16.58+0.96 | 12.58+0.97 | 11.29+0.96 | 1.91+0.80 | 13.30 1.39 47.20

610R18 | 1.35+0.12 | 18.01+0.56 | 13.22+0.97 | 11.10+0.99 | 1.37+0.76 | 13.83 1.48 47.23

610R36 | 0.98+0.16 | 16.38+0.85 | 11.55+1.29 | 10.88+0.99 | 0.85+0.82 | 12.72 1.46 49.54

610R37 | 1.15+0.15 | 16.57+1.01 | 12.73+1.07 | 11.13+1.15 | 1.18+0.86 | 13.29 1.39 49.94

610R39 | 1.07+0.14 | 17.36+0.80 | 11.92+1.13 | 10.66+0.73 | 1.31+1.01 | 13.02 1.54 48.54

61YAO08 | 1.09+0.17 | 17.19+0.73 | 12.31+1.27 | 11.05+1.30 | 1.42+1.11 | 13.27 1.47 50.15

61YAO09 | 1.16+0.19 | 17.34+0.79 | 12.55+1.19 | 11.22+1.04 | 1.36+0.97 | 13.46 1.46 50.41

61YAL6 | 1.14+0.12 | 17.23+0.92 | 12.41+1.00 | 10.82+0.63 | 0.84+0.63 | 13.23 1.48 48.58

61YA18 | 1.22+0.12 | 17.74+0.60 | 12.47+1.05 | 11.24+0.69 | 1.37+1.09 | 13.55 1.50 48.24

61YA32 | 1.00£0.14 | 16.54+1.02 | 11.51+1.13 | 11.03+0.70 | 1.36+1.11 | 12.81 147 50.44

61YA34 | 0.99+0.15 | 16.83+0.65 | 11.65+0.82 | 10.27+0.92 | 1.01+0.65 | 12.63 1.54 49.90

61YA44 | 0.91+0.19 | 16.50+0.78 | 10.93+1.39 | 9.93+1.38 | 0.36+0.62 | 12.15 1.58 50.85

61YA46 | 1.23+0.11 | 16.94+0.80 | 12.97+1.13 | 11.14+1.99 | 2.36+0.91 | 13.48 141 47.37

61YA50 | 1.06+0.22 | 17.26+0.79 | 12.35+1.24 | 10.88+0.88 | 1.38+1.18 | 13.24 1.49 48.96

61YA51 | 0.91+0.12 | 15.97+0.67 | 11.35+1.07 | 9.80+0.79 | 0.57+0.68 | 12.11 151 47.78

61YA53 | 0.99+0.21 | 16.66+0.55 | 11.63+0.93 | 10.48+0.76 | 1.78+0.91 | 12.66 151 49.65

Ortalama 1.06 16.68 12.06 10.68 1.29 12.95 1.49 49.09
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Randiman (%)

Randiman degeri %43.05 (610R03) ile %52.10 (61AI34) arasinda olup, ortalama
randiman degerinin %49.09 oldugu saptanmistir (Cizelge 4.19).

Saglam i¢ orant (%)

Kabugunu doldurmus, bos ve kusurlu i¢ olmayan klon adaylarin olusturdugu saglam i¢
orani %67.00 (61AI66) ile %100.00 (61AI34, 61AN29, 61AN30, 61AN40) arasinda,
ortalama saglam i¢ oraninin %93.89 oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.20).

Tam beyaziama orani (%)

Klon adaylarin %25.00 (61A166) ile %99.00 (61YA16) oraninda tam beyazlama 6zelligi
gosterdigi, ortalama tam beyazlama oraninin ise %82.72 oldugu belirlenmistir (Cizelge
4.20).

Bog meyve ve kusurlu i¢ orani (%)

251-500 m rakimlarda incelenen Yomra klon adaylarinin bos meyve, abortif, burusuk,

siyah uclu, ¢ift i¢, kurtlu-giiriik oranlar1 Cizelge 4.20°de verilmistir.
Liflilik durumu

Incelenen klon adaylarm 5°i lifsiz, 16’s1 1ifli, 9’u ¢ok lifli ve 8°nin az lifli 6zelligine sahip

oldugu gézlemlenmistir (Cizelge 4.20).

Cizelge 4.20. 2019 yili 251-500 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarinin bazi meyve
ozellikleri

. . Kurtlu-
Klon | Sugam s | gotaa | iyye | foOram | I Orom | Uslole | SIS | Nipue | Clikle | il
Orani (%) | Orani (%) (%) (%) Orant (% Orani (%) %)
61AI130| 97.00 46.00 2.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AI33 | 96.00 96.00 0.00 0.00 4.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AI134 | 100.00 93.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AI136 | 97.00 93.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
61AI37 | 99.00 97.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Cok Lifli
61Al140 | 84.00 83.00 0.00 0.00 15.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
61Al66 | 67.00 25.00 2.00 17.00 14.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Cok Lifli
61AI167 | 96.00 72.00 0.00 2.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Cok Lifli
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Cizelge 4.20. Devami

Klon | Saglam Be);le-iazrl?ima Bos Meyve | Abortif | Burusuk L?gj ?g: CiftIg ﬁg;?/i C}illi[ltliulc Liflilik
Aday1 Ie (?/;;1 n Orani O(roz/ior)n Ie (80r)am Ie (?/Z;ml Orant ng/i;n Orani Orani Durumu
(%) (% (%) (%)

61AN25 95.00 82.00 3.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Cok Lifli
61AN29 100.00 86.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Cok Lifli
61AN30 100.00 92.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AN32 99.00 86.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifli
61AN34 97.00 75.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 1.00 Lifli
61AN36 94.00 86.00 3.00 0.00 2.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifli
61AN40 100.00 88.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Cok Lifli
61AN43 93.00 94.00 3.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Cok Lifli
61AN45 94.00 92.00 1.00 0.00 4.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Cok Lifli
61AN46 97.00 96.00 0.00 0.00 2.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R03 97.00 72.00 1.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R04 97.00 89.00 2.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R06 90.00 88.00 1.00 0.00 7.00 1.00 1.00 0.00 0.00 Lifli
610R08 83.00 90.00 2.00 0.00 14.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifli
610R10 91.00 55.00 2.00 0.00 7.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
610R18 90.00 93.20 8.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifli
610R36 90.00 86.00 1.00 0.00 9.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R37 97.00 96.00 0.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifsiz
610R39 85.00 85.00 1.00 0.00 14.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61YA08 99.00 88.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61YA09 97.00 86.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61YA16 95.00 99.00 2.00 1.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61YA18 97.00 89.00 1.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61YA32 95.00 84.00 2.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifsiz
61YA34 92.00 95.00 5.00 2.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifli
61YA44 96.00 90.00 0.00 0.00 4.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61YA46 99.00 26.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Cok Lifli
61YA50 89.00 77.00 0.00 2.00 7.00 0.00 2.00 0.00 0.00 Lifli
61YAS51 91.00 83.00 2.00 0.00 4.00 0.00 2.00 0.00 1.00 Lifsiz
61YAS53 93.00 90.00 0.00 0.00 5.00 0.00 2.00 0.00 0.00 Az Lifli
Ortalama 93.89 82.72 1.21 0.87 3.42 0.05 0.39 0.00 0.21

4.3.3. 501-750 m rakim

Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar ilgelerinde 501-750 m rakimlarda toplam 44 Yomra klon

adaymin verim ve meyve 0zellikleri belirlenmistir.
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Verim degerleri (g/cm?, a/bitki)

Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar il¢elerinde 501-750 m rakimlarda belirlenen Yomra klon
adaylarin birim alana diisen verim 3.26 g/cm? (610R48) ile 43.09 g/cm? (610R43), bitki
basina diisen verim 203 g/bitki (610R48) ile 1815 g/bitki (61OR43) arasinda, ortalama
birim alana diisen verim degeri 21.88 g/cm?, bitki basma verim ise 798 g/bitki olarak
belirlenmistir (Cizelge 4.21).

Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 2.18 adet (61YADS55) ile 4.28 adet (61AI52) arasinda olup,
ortalama c¢otanaktaki meyve sayisi ise 3.01 adet olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.21).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirlig (g)

Meyve agirligi 1.84 g (61Al47) ile 2.70 g (610R42) arasinda, ortalama meyve agirlik
degeri ise 2.16 g olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.21).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 20.01 mm (610R59) ile 22.81 mm (61 AN24) arasinda, ortalama meyve
uzunlugu ise 21.36 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.21).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 10.59 mm (61AN22) ile 18.79 mm (61AN23) arasinda olup, ortalama
meyve genisligi 17.04 mm olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.21).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 12.42 mm (61AI52) ile 16.86 mm (610R42) arasinda, ortalama meyve
kalinlig1 15.20 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.21).
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Cizelge 4.21. 2019 y1l1 501-750 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarinin verim ve bazi

meyve Ozellikleri

Cotanaktaki

Kon | verm | verin | ome | SNE | US| ot | Kk | Ko | it | Sedt

(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61Al146 844 | 18.39 3.19 [2.07+0.21 | 21.23+0.81 | 16.86+0.70 | 14.85+0.55 | 1.25+0.15 | 17.45 | 1.34
61A147 983 | 25.52 2.64 |1.84+0.30|21.54+0.78|16.32+0.97 | 14.67+0.67 | 0.98+0.10 | 17.27 | 1.39
61AI149 | 1115 | 15.56 242 12.19+0.33|22.07+£1.14 | 17.45%1.04 | 15.72+0.77 | 1.10+0.11 | 18.22 | 1.33
61AI50 | 1159 | 33.02 2.67 |2.36£0.24 | 22.24+0.77 | 18.12+0.80 | 15.83£0.53 | 1.09+0.15| 18.55 | 1.31
61Al52 237 6.74 428 [2.00+0.18 | 21.72+0.95 | 14.04+0.60 | 12.42+0.84 | 1.05+£0.11 | 15.59 | 1.64
61AI55 | 1498 | 32.66 345 |2.53+0.24 | 21.69+0.95 | 17.41+1.25| 16.56+0.73 | 1.09+0.11 | 18.43 | 1.28
61AI56 | 1793 | 36.02 3.84 |2.26+0.30 |21.31+1.02 | 16.88+0.98 | 15.91+0.83 | 1.03+0.12 | 17.88 | 1.30
61AI57 | 1256 | 26.27 3.56 [2.29+0.27 | 21.39+1.11 | 17.26+0.99 | 15.76+0.87 | 1.03+0.09 | 17.98 | 1.30
61AI58 | 1768 | 28.33 3.94 2.59+0.32|22.33+1.10 | 17.62+1.04 | 16.00+0.98 | 1.16+0.13 | 18.46 | 1.33
61AI59 526 | 20.38 3.80 [2.37+0.26 | 22.00+0.87 | 18.43+0.85 | 15.97+0.64 | 1.10+0.14 | 18.64 | 1.28
61AI160 850 | 31.18 3.17  [2.29+0.29 | 21.47+0.89 | 18.30+0.93 | 16.43+0.62 | 1.01+0.10 | 18.62 | 1.24
61ANO7 | 505 | 21.94 242  11.94+0.25|21.38+0.68 | 16.22+0.83 | 14.18+0.88 | 1.04+0.11 | 17.01 | 1.41
61AN22 | 465 | 11.05 342 |2.39+0.23 | 21.87+0.63 | 18.59+0.90 | 15.52+0.64 | 1.02+0.11 | 18.48 | 1.28
61AN23 | 235 7.38 3.16 |2.41+0.27 | 21.68+0.94 | 18.79+0.92 | 16.31+0.68 | 1.17+0.18 | 18.80 | 1.23
61AN24 | 677 | 21.26 3.79 |2.49+0.17 | 22.81+0.91 | 18.08+0.83 | 16.20+0.58 | 1.23+0.14 | 18.83 | 1.33
61AN50 | 566 | 20.78 2.27 |2.06+0.34 | 21.08+0.76 | 16.85+1.27 | 14.93+0.65 | 1.12+0.14 | 17.44 | 1.33
61AN52 | 399 | 14.66 2.90 [1.95+0.24|20.38+0.67 | 16.98+1.05 | 15.16+0.95 | 0.94+0.15 | 17.37 | 1.27
61AN53 | 544 | 25.09 3.38  [1.91+0.21|20.97+0.86 | 16.51+0.84 | 14.28+0.83 | 1.02+0.10 | 17.03 | 1.36
61AN55 | 402 9.54 2.84 ]1.98+0.24|20.27+0.88 | 17.16+0.76 | 15.20+0.58 | 1.08+0.15 | 17.42 | 1.25
61AN66 | 228 | 23.67 293 [2.11+0.34 |21.01+1.29 | 16.96+1.01 | 15.30+1.00 | 1.10+0.14 | 17.60 | 1.30
610R12 | 899 | 28.23 2.69 [1.93+0.23 |20.76+0.72 | 17.23+0.76 | 15.04+0.60 | 1.07+0.12 | 17.52 | 1.29
610R13 540 | 17.83 2.35 [1.96+0.25|21.07+0.87 | 16.41+0.91 | 14.02+0.58 | 0.99+0.12 | 16.92 | 1.39
610R14 | 681 | 26.41 2.28 2.10+0.22 | 21.47+0.94 | 17.29+0.66 | 15.00+0.65 | 0.92+0.12 | 17.72 | 1.33
610R15 687 | 19.57 236 |2.15+0.19|21.79+0.62 | 16.99+0.68 | 14.48+0.53 | 1.00+0.11 | 17.50 | 1.38
610R22 752 | 13.98 3.09 |[2.29+0.37 | 21.66+0.87 | 17.39+1.08 | 15.09+0.92 | 1.13+0.16 | 17.85 | 1.33
610R23 | 1059 | 21.28 291 |2.05+0.22|20.89+0.80 | 17.16+0.91 | 15.21+0.55 | 1.06+£0.15| 17.60 | 1.29
610R24 | 818 | 15.20 253 |2.04+0.29|21.54+0.85|16.12+1.18 | 13.77+1.04 | 0.96+0.13 | 16.85 | 1.44
610R42 969 | 42.11 345 [2.70+0.24 | 22.10+0.72 | 18.71+0.93 | 16.86+0.72 | 1.04+0.11 | 19.11 | 1.24
610R43 | 1815 | 43.09 3.20 [2.01+0.33|21.49+0.71|17.49+0.88 | 15.56+0.73 | 1.05+0.15 | 18.02 | 1.30
610R47 976 | 23.18 2.65 [1.91+0.42|21.19+1.06 | 16.78+1.13 | 14.76+x1.10|0.90+0.13 | 17.38 | 1.34
610R48 203 3.26 2.68 |2.15+0.23 |21.78+0.90 | 17.66+0.89 | 15.75+0.73 | 1.06+0.13 | 18.23 | 1.30
610R58 | 1036 | 32.52 2.69 [2.1840.29|21.47+0.75|17.62+0.79 | 15.06+0.59 | 1.09+0.22 | 17.86 | 1.31
610R59 546 | 30.50 3.18 |2.34+0.26 | 20.01+1.01 | 18.01+0.67 | 16.79+0.65 | 0.91+0.12 | 18.22 | 1.15
610R61 535 | 13.89 230 |2.27+0.30|20.70+0.87 | 17.82+0.98 | 15.36+0.74 | 1.11+0.17 | 17.83 | 1.25
61YA02 | 1222 | 31.71 2.83 |2.13+0.23|21.47+0.80 | 17.39+0.70 | 14.73+£0.58 | 1.03+0.10 | 17.65 | 1.34
61YA03 | 1038 | 32.59 2.84 |2.05+0.26 | 21.38+0.82 | 16.91+1.01 | 14.74+0.73 | 1.07+0.09 | 17.47 | 1.35
61YA05 | 819 | 21.24 3.20 |2.34+0.22 | 21.10+0.65 | 17.85+0.67 | 15.50+0.63 | 1.15+0.16 | 18.01 | 1.27
61YA28 | 464 | 11.02 3.17 |2.18+0.24 | 21.80+0.85| 17.40+1.02 | 15.36+0.83 | 1.07+0.13 | 18.00 | 1.33
61YA29 | 470 | 16.36 3.90 [2.09+0.15|21.87+0.69 | 17.05+0.59 | 14.82+0.48 | 1.00+0.07 | 17.68 | 1.37
61YA30 | 537 | 16.88 3.13  [1.98+0.22 | 20.96+0.76 | 16.99+0.81 | 14.50+0.55 | 1.03+0.11 | 17.28 | 1.33
61YA35 | 929 | 24.10 2.88 [2.1840.34 |21.47+0.93 | 16.94+1.13 | 15.56+0.90 | 1.02+0.12 | 17.82 | 1.32
61YA38 | 806 | 1291 3.00 |[1.90+0.25|20.81+0.84 | 16.18+0.76 | 14.44+0.66 | 0.98+0.13 | 16.94 | 1.36
61YA42 | 642 | 23.56 2.73  |1.94+0.30 | 20.36+0.77 | 16.78+0.99 | 14.75+0.68 | 1.07+0.14 | 17.14 | 1.29
61YA55 | 629 | 11.70 2.18 [1.98+0.34 |20.24+0.86 | 17.04+1.00 | 14.66+0.79 | 1.05+0.21 | 17.16 | 1.28
Ortalama | 798 21.88 3.01 2.16 21.36 17.04 15.20 1.05 17.75 1.32
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Kabuk kalinlig1 (mm)

Klon adaylarin kabuk kalinligi 0.90 mm (610R47) ile 1.25 mm (61AI46) arasinda,
ortalama kabuk kalinlik degeri ise 1.05 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.21).

Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 15.59 mm (61AI52) ile 19.11 mm (610OR42) arasinda, ortalama meyve
iriliginin ise 17.75 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.21).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeks degeri 1.15 (610R59) ile 1.64 (61AI52) arasinda, ortalama meyve
sekil indeksi ise 1.32 olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.21).

Ic agirhigi ()

I¢ agirlig1 0.91 g (61Al147) ile 1.31 g (610R42) arasinda, ortalama i¢ agirhik degeri ise
1.08 g olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.22).

I uzunlugu (mm)

I¢ uzunlugu 15.63 mm (61YA42) ile 18.06 mm (61AN24) arasinda, ortalama i¢ uzunlugu
ise 16.89 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.22).

I¢ genisligi (mm)

Ic genisligi 10.49 mm (61Al52) ile 13.64 mm (61AN23) arasinda, ortalama i
genigliginin ise 12.15 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.22).

I¢ kalinligi (mm)

I¢c kalinlig1 9.36 mm (610R24) ile 12.35 mm (610R59) arasinda olup, ortalama i
kalinlig1 ise 10.62 mm olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.22).

Gobek boslugu (mm)

I¢ gdbek boslugu 0.20 mm (61AI52) ile 2.50 mm (61AI60) arasinda olup, ortalama i¢
gobek boslugunun ise 1.31 mm oldugu saptanmistir (Cizelge 4.22).
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Cizelge 4.22. 2019 yili 501-750 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarinin bazi meyve

ozellikleri
Ic Agirhig I¢ Uzunlugu I Genisligi f¢ Kalinhg Gdbe!( I¢ Triligi | I¢ Sekil | Randiman
Klon Adayr © (mm) (mm) (mm) B("nﬁllr‘:;‘)%“ (mm) | indeksi %)
61Al46 1.04+0.13 16.78+0.91 | 12.25+0.93 | 10.52+0.81 | 1.09+0.68 | 12.93 147 49.73
61AI147 0.91+0.20 16.71+0.94 | 10.87+1.38 9.60+1.37 0.48+0.58 | 12.03 1.63 48.33
61Al49 1.05+0.19 16.51+1.11 | 11.92+1.26 | 10.73+1.03 | 0.90+1.14 | 12.83 1.46 46.54
61AI50 1.16+0.13 17.89+0.87 | 12.67+1.03 | 10.84+0.86 | 1.49+1.14 | 13.49 1.52 48.25
61AI52 1.05+0.11 18.04+0.88 | 10.49+1.05 9.40+0.95 0.20+0.48 | 12.12 1.81 49.33
61AI55 1.23+0.14 17.82+0.85 | 12.32+1.38 | 11.12+1.04 | 1.04+1.02 | 13.47 1.52 48.64
61AI56 1.13+0.19 16.80+1.11 | 12.08+1.62 | 11.14+1.25 | 1.21+0.99 | 13.13 1.45 49.48
61AI57 1.16+0.15 17.22+0.82 | 12.81+1.05 | 11.10+1.03 | 1.63£1.09 | 13.48 144 50.47
61AI58 1.28+0.15 17.66+1.09 | 12.81+1.05 | 11.69+1.09 | 1.61+0.91 | 13.83 144 48,51
61AI59 1.16+0.14 17.34+0.69 | 12.76+0.90 | 10.70+0.95 | 1.49+1.00 | 13.33 1.48 48.33
61AI160 1.17+0.17 16.98+0.91 | 12.94+1.18 | 11.71+0.96 | 2.50£1.07 | 13.70 1.38 49.44
61ANO7 0.99+0.13 16.96+0.86 | 11.25+0.77 9.95+0.98 0.51+0.53 | 12.38 1.60 50.78
61AN22 1.20+0.11 17.30+0.73 | 13.26+0.61 | 11.00+0.95 | 1.88+1.20 | 13.62 1.43 50.05
61AN23 1.21+0.14 16.81+0.94 | 13.64+1.07 | 11.67+1.04 | 2.06£1.09 | 13.88 1.33 50.51
61AN24 1.23+0.12 18.06£0.96 | 12.90+0.97 | 11.55+0.97 | 1.81+0.70 | 13.91 1.48 50.00
61AN50 1.06+0.18 16.53+0.83 | 12.18+1.16 | 10.43+1.36 | 1.04+0.95 | 12.81 1.46 51.58
61AN52 0.99+0.12 16.10£0.73 | 11.96+x0.91 | 10.50+0.96 | 1.74+0.93 | 12.64 143 51.26
61ANS3 0.98+0.11 16.83+0.83 | 11.90+0.83 | 10.35+0.79 | 1.07+0.88 | 12.75 151 50.88
61AN55 1.04+0.14 15.94+0.88 | 12.35+1.34 | 10.89+1.08 | 1.42+1.01 | 12.90 1.37 50.81
61ANG6 1.11+0.15 16.66+1.19 | 12.39+1.01 | 11.37+#1.16 | 1.65+0.75 | 13.29 1.40 49.43
610R12 0.91+0.13 16.16+£0.72 | 11.84+0.99 9.97+£0.83 0.76£0.99 | 12.40 1.48 47.15
610R13 0.9910.14 16.92+1.01 | 11.46+0.84 9.71+0.81 0.84+0.95 | 12.35 1.60 48.69
610R14 1.01+0.14 16.29+1.16 | 11.71+0.91 9.99+0.93 0.70+0.98 | 12.40 1.50 52.56
610R15 1.05+0.09 17.2940.65 | 11.79+0.97 9.47+0.86 0.89+0.88 | 12.45 1.63 46.78
610R22 1.12+0.19 17.62+0.90 | 12.27+0.96 | 10.73x1.24 | 1.27+0.85 | 13.24 153 48.55
610R23 1.04+0.21 16.29+0.92 | 12.22+1.08 | 10.68+0.96 | 1.54+1.23 | 12.86 142 49.37
610R24 0.99+0.14 17.1840.90 | 11.03+0.85 9.36+0.99 0.86+0.86 | 12.10 1.69 48.94
610R42 1.31+0.12 17.51+0.52 | 12.82+1.02 | 11.29+1.02 | 2.34£1.25 | 13.64 145 46.04
610R43 0.98+0.19 16.84+0.97 | 11.62+1.35 | 10.48+0.88 | 1.33+1.17 | 12.70 1.52 48.71
610R47 0.91+0.22 16.24+1.11 | 11.15+#1.16 | 10.04+1.38 | 1.41+1.20 | 12.20 1.53 46.00
610R48 0.98+0.15 16.87£1.04 | 11.40+1.00 10.54+0.8 0.84£1.00 | 12.65 154 40.07
610R58 1.04+0.16 17.11+1.01 | 12.18+1.02 9.87£1.10 0.84+0.85 | 12.72 151 45.00
610R59 1.24+0.17 15.7740.90 | 12.95+0.77 | 12.35+x1.24 | 2.07+1.06 | 13.61 1.25 53.55
610R61 1.14+0.18 16.89+0.80 | 12.78+1.35 | 11.15+0.77 | 1.68+0.91 | 13.40 141 44.17
61YA02 1.06+0.12 16.86+1.06 | 12.63+0.78 | 10.03+0.83 | 1.12+0.77 | 12.88 149 49.30
61YA03 1.01+£0.14 16.88+1.00 | 12.17+0.91 | 10.12+1.04 | 0.97+0.83 | 12.76 151 47.99
61YA05 1.17+0.09 16.73+0.67 | 12.97+0.83 | 11.51+0.73 | 2.24+0.99 | 13.57 1.37 48.12
61YA28 1.13+0.12 17.1240.94 | 12.88+1.02 | 11.12+1.00 | 1.73£1.07 | 13.48 143 50.79
61YA29 1.06+0.09 17.4240.73 | 12.10+0.69 | 10.36%0.73 | 1.12+0.81 | 12.97 1.55 50.94
61YA30 1.01+£0.14 16.67+0.81 | 11.91+0.96 | 10.16x0.97 | 1.07+0.91 | 12.64 151 49.77
61YA35 1.13+0.17 17.31£0.70 | 12.17+£1.47 | 11.20+1.04 | 1.42+1.25 | 13.31 148 51.00
61YA38 0.99+0.12 16.71+0.84 | 11.77+0.79 | 10.37+0.75 | 1.16+0.89 | 12.68 151 50.41
61YA42 0.95+0.16 15.63+2.83 | 11.81+1.26 | 10.37+1.21 | 1.46+£1.02 | 1242 141 48.42
61YAS55 0.98+0.17 15.74+1.05 | 11.85+1.30 | 10.11+0.84 | 0.98+0.87 | 12.36 143 47.97
Ortalama 1.08 16.89 12.15 10.62 1.31 12.96 1.49 48.92
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I¢ iriligi (mm)

Incelenen klon adaylarmn ig iriligi 12.03 mm (61A147) ile 13.91 mm (61AN24) arasinda,
ortalama i¢ iriligi ise 12.96 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.22).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 1.25 (610R59) ile 1.81 (61AI52) arasinda olup, ortalama i¢ sekil indeksi
1.49 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.22).

Randiman (%)

Incelenen klon adaylarm randimani %40.07 (610R48) ile %53.55 (610R59) arasinda,
ortalama randiman degeri ise %48.92 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.22).

Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oram1 %61.00 (61YAO03) ile %100.00 (61AN34, 61AI57) arasinda olup,
ortalama saglam i¢ oraninin %92.66 oldugu saptanmistir (Cizelge 4.23).

Tam beyaziama orani (%)

Tam beyazlama oran1 %53.00 (61AI149) ile %100.00 (61ANO07, 610R22) arasinda,

ortalama tam beyazlama oraninin ise %87.98 oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.23).
Bog meyve ve kusurlu i¢ orani (%)

501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarin bos meyve ve

kusurlu i¢ oranlar1 Cizelge 4.23’de verilmistir.
Liflilik durumu

Liflilik 6zelligi yoniiyle 2 klon adayinin lifsiz, 22’sinin lifli, 13’niin ¢ok lifli ve 7’sinin az

lifli oldugu gézlemlenmistir (Cizelge 4.23).
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Cizelge 4.23. 2019 yili 501-750 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarinin bazi meyve

ozellikleri
con | _Tam Movye | Abortif | Bumsak | Siyah | cittlg | Ciak | S
Aday1 Oram eyazlama Oram I¢ Oran1 | I¢ Orani Uglu I¢ Orani Meyve Oran Durumu
%) Orani (%) %) (%) (%) Orani (% (%) Orani (%) %)
61Al46 99.00 95.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifli
61A147 99.00 82.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Cok Lifli
61Al49 91.00 53.00 2.00 0.00 6.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Cok Lifli
61AI50 93.00 90.00 3.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifli
61AI52 82.00 94.52 1.00 0.00 3.00 2.00 6.00 0.00 6.00 Lifli
61AI55 97.00 95.00 1.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Cok Lifli
61AI56 95.00 88.00 0.00 0.00 4.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Cok Lifli
61AI57 | 100.00 95.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Cok Lifli
61AI158 96.00 98.00 2.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61AI59 86.00 97.00 0.00 0.00 11.00 0.00 3.00 0.00 0.00 Cok Lifli
61A160 93.00 96.00 0.00 0.00 4.00 0.00 0.00 0.00 3.00 Cok Lifli
61ANO7 | 99.00 100.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Cok Lifli
61AN22 | 96.00 94.00 1.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifli
61AN23 | 97.00 80.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61AN24 | 100.00 96.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Cok Lifli
61AN50 | 97.00 94.00 0.00 0.00 1.00 0.00 2.00 0.00 0.00 Lifli
61AN52 | 97.00 88.00 1.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifsiz
61AN53 | 96.00 96.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Cok Lifli
61AN55 | 94.00 91.00 1.00 0.00 2.00 1.00 0.00 0.00 2.00 Lifli
61AN66 | 90.00 95.06 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 8.00 Lifli
610R12 | 95.00 85.00 0.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 2.00 Lifli
610R13 | 91.00 70.00 2.00 0.00 4.00 0.00 0.00 0.00 3.00 Az Lifli
610R14 | 84.00 83.00 5.00 0.00 4.00 0.00 0.00 0.00 7.00 Cok Lifli
610R15 | 93.00 80.00 2.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 2.00 Lifli
610R22 | 93.00 100.00 4.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
610R23 | 96.00 78.00 1.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Cok Lifli
610R24 | 99.00 84.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
610R42 | 92.00 87.00 0.00 0.00 7.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Cok Lifli
610R43 | 78.00 96.00 0.00 0.00 21.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifli
610R47 | 84.00 68.00 3.00 0.00 10.00 0.00 0.00 0.00 3.00 Lifli
610R48 | 71.00 69.57 2.00 0.00 12.00 0.00 0.00 0.00 15.00 Lifli
610R58 | 86.00 84.00 4.00 0.00 6.00 0.00 1.00 0.00 3.00 Lifli
610R59 | 95.00 99.00 1.00 1.00 2.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifsiz
610R61 | 81.00 85.00 4.00 0.00 2.00 0.00 1.00 0.00 12.00 Lifli
61YA02 | 93.00 92.00 5.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 Az Lifli
61YA03 | 91.00 73.00 2.00 0.00 6.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifli
61YAO05 | 96.00 96.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 2.00 Lifli
61YA28 | 88.00 85.00 0.00 1.00 10.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Az Lifli
61YA29 | 99.00 94.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifli
61YA30 | 96.00 83.00 0.00 0.00 3.00 1.00 0.00 0.00 0.00 Lifli
61YA35 | 98.00 99.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Az Lifli
61YA38 | 96.00 93.00 2.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Az Lifli
61YA42 | 92.00 88.00 2.00 0.00 5.00 0.00 1.00 0.00 0.00 Lifli
61YA55 | 93.00 82.00 4.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 1.00 Lifli
Ortalama | 92.66 87.98 1.48 0.11 3.41 0.09 0.45 0.00 1.80

107




4.4. 2019-2020 Yih Fosa Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore Fenolojik
Ozellikleri

4.4.1. 0-250 m rakim
Calismanin 2019-2020 fenoloji doneminde; 6n secim sonucu belirlenen 19 Fosa klon
adayinin yapraklanma donemi takip edilmistir. Fosa klon adaylarinin 0-250 m rakimlarda

yapraklanmasi 01-06/03/2020 (61AN39) ile 13-18/03/2020 (61AN38) tarihleri arasinda

gerceklesmis, yapraklanma 12 giin icerisinde tamamlanmistir (Sekil 4.8).

s|Is|s(zglsls|g2s(slslglE|IElelslg|lg|2lsle|S
Klon I8 |8 (8|8 | (S| (S| |88 |38 |83 |83|83|83|8|
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Sekil 4.8. 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarmin 2020 yili
yapraklanma tarihleri

4.4.2. 251-500 m rakim

251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen 16 Fosa klon adayinin yapraklanmalar1
02-07/03/2020 (61A144) ile 13-18/03/2020 (610R26) tarihleri arasinda gergeklesmis,

yapraklanma ise 11 gun icerisinde tamamlanmistir (Sekil 4.9).
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Sekil. 4.9. 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarimin 2020 yili
yapraklanma tarihleri

4.4.3. 501-750 m rakim

501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen 15 Fosa klon adaymin 02-07/03/2020
(61AN60, 61ANG62, 61AN63) ile 11-16/03/2020 (610R56) tarihleri arasinda

yapraklanmasint  gerceklestirdigi, yapraklanmalarin ise 9 giinde tamamlandigi

gbzlemlenmistir (Sekil 4.10).
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Sekil 4.10. 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin 2020 yili
yapraklanma tarihleri

4.5. 2020 yih Fosa Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore Verim ve
Meyve Ozellikleri

2019 yilinda belirlenen ve 2020 yilinda meyve agirligi, randiman ve verim (g/cm?)
degerleri yoniiyle istiin 6zellikli oldugu saptanan Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar
ilgelerinde 0-250 m araliginda belirlenen 13 Fosa klon adaymin verim ve meyve

Ozellikleri incelenmistir.

45.1. 0-250 m rakim

Verim (g/cm?, g/bitki)

2020 yilinda Fosa klon adaylarinin; birim alana diisen verim 17.86 g/cm? (610OR55) ile
67.22 g/cm? (610R31), bitki basina diisen verim ise 320 g/bitki (610OR55) ile 1932 g/bitki
(610R31) arasinda belirlenmistir. Klon adaylarin ortalama birim alana diisen verim 34.23

g/cm2, bitki basina diisen verim ise 857 g/bitki olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.24).
Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 2.35 adet (610RS55, 61YA26) ile 3.70 adet (61 YAS59) arasinda,
ortalama cotanaktaki meyve sayisi ise 3.02 adet olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.24).
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Pomolojik 6zellikler

Meyve agirligi (g)

Meyve agirhgr 1.78 g (61YA59) ile 2.92 g (610R29) arasinda, ortalama meyve
agirh@inin ise 2.33 g oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.24).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 18.15 mm (61ANO06) ile 19.93 mm (61YAZ26) arasinda olup, ortalama
meyve uzunlugu 19.10 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.24).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 18.13 mm (61YA59) ile 19.93 mm (610R31) arasinda olup, ortalama
meyve genislik degerinin ise 19.10 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.24).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 16.11 mm (61YA59) ile 18.68 mm (61OR31) arasinda olup, ortalama
meyve kalinliginin ise 17.38 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.24).

Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinligi 1.09 mm (61YA21)ile 1.41 mm (610R29) arasinda olup, ortalama kabuk
kalinliginin ise 1.20 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.24).

Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 17.52 mm (61YA19) ile 19.23 mm (610OR31) arasinda, ortalama meyve
iriliginin ise 18.50 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.24).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 0.97 (61ANO06) ile 1.11 (61AN20) arasinda, ortalama meyve sekil
indeksi ise 1.05 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.24).
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Cizelge 4.24. 2020 yil1 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
verim ve bazi meyve 6zellikleri

Klon Verim | Verim Cosziltgakl l\/leyv? Meyvei Meyv_ti . Meyvei Kabuku M?YY.E Meyye

Adayt (g/bitki) | (glcm?) Sayist Agirhigr | Uzunlugu | Genisligi Kalnligr | Kalnligr | Iriligi | Sekil '

(adet) ) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI120 860 33.34 3.10 2.28+0.30 | 18.69+0.81 | 18.73+1.22 | 17.14+0.80 | 1.19+0.14 | 18.17 | 1.04
61AI127 1212 34.52 3.50 2.39+0.24 | 18.81+0.85 | 18.82+0.83 | 17.32+0.60 | 1.15+0.13 | 18.30 | 1.04
61ANO06 728 24.05 2.75 2.61+0.34 | 18.15+0.65 | 19.87+0.82 | 17.72+0.62 | 1.28+0.24 | 18.56 | 0.97
61AN20 788 38.66 3.05 2.08+0.35 | 19.46+0.90 | 18.19+1.01 | 16.85+0.72 | 1.15+£0.16 | 18.14 | 1.11
61AN27 510 28.47 3.70 2.24+0.27 | 19.91+0.94 | 18.63+1.47 | 17.60+1.66 | 1.11+0.15| 18.69 | 1.10
610R29 780 18.52 2.50 2.92+0.33 | 19.53+0.82 | 19.83+0.97 | 17.71+0.53 | 1.41+0.21 | 19.00 | 1.04
610R31 1932 67.22 3.25 2.64+0.56 | 19.10+1.11 | 19.93+1.40 | 18.68+1.89 | 1.31+0.18 | 19.23 | 0.99
610R33 538 19.74 2.40 2.17+0.29 | 19.80+1.80 | 18.96+1.60 | 17.56+1.93 | 1.22+0.13 | 18.75 | 1.08
610R55 320 17.86 2.35 2.60+0.56 | 19.22+0.99 | 19.65+1.06 | 17.79+0.84 | 1.15+£0.22 | 18.87 | 1.03
61YA19 764 37.48 3.45 2.02+0.34 | 18.30+0.88 | 18.17+1.10 | 16.17+0.68 | 1.10+0.14 | 17.52 | 1.07
61YA21 410 26.27 3.20 2.01+0.38 | 18.81+0.83 | 19.73+1.31 | 17.32+0.83 | 1.09+0.18 | 18.59 | 1.02
61YA26 1146 42.06 2.35 2.52+0.43 | 19.93+0.76 | 19.63+1.17 | 17.98+1.10 | 1.20+0.22 | 19.16 | 1.06
61YA59 1158 56.81 3.70 1.78+0.37 | 18.54+0.98 | 18.13+1.50 | 16.11+1.21 | 1.18+0.22 | 17.56 | 1.08
Ortalama | 857 34.23 3.02 2.33 19.10 19.10 17.38 1.20 18.50 | 1.05

Ic agirlhigi (g)

I¢ agirligr 0.73 g (61YAS9) ile 1.46 g (610R55) arasinda, ortalama i¢ agirliginin ise 1.12
g oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.25).

I uzunlugu (mm)

I¢c uzunlugu 13.54 mm (61ANO06) ile 15.31 mm (61YA26) arasinda olup, ortalama i
uzunlugu 14.32 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.25).

I¢ genisligi (mm)

I¢ genisligi 10.56 mm (61YA59) ile 15.25 mm (61ANO06) arasinda, ortalama i¢ genisligi
ise 13.59 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.25).

I¢ kalinhig1 (mm)

I¢ kalligr 10.52 mm (61YA59) ile 13.93 mm (610R55) arasinda, ortalama i¢ kalinlig
ise 12.60 mm olarak saptanmustir (Cizelge 4.25).
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Gobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 1.02 mm (61YAS59) ile 3.62 mm (61 ANO06) arasinda olup, ortalama gobek
boslugunun 2.57 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.25).

I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 11.61 mm (61YA59) ile 14.63 mm (610R55) arasinda degistigi ve ortalama ig
iriliginin 13.47 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.25).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 0.95 (61ANO06) ile 1.34 (61YA59) arasinda, ortalama i¢ sekil indeksi ise
1.10 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.25).

Randiman (%)

Randiman %40.52 (61YAS59) i1e%53.20 (610R55) arasinda olup, ortalama randiman
degerinin ise %47.19 oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.25).

Cizelge 4.25. 2020 yili 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarmin
bazi meyve ozellikleri

Klon Ic Agirhig ¢ _ | I¢ Genisligi | i¢ Kalmlig bee,k I¢iriligi | I¢ Sekil |Randiman
Aday1 © Uzunlugu | 5y (mm) Boslugu | oy | indeksi | (%)
(mm) (mm)
61AI120 1.15£0.12 | 14.06£1.15 | 13.75£1.05 | 12.95+0.84 | 2.67+1.20 13.58 1.05 49.51
61AI127 1.24+0.14 | 14.03£0.94 | 14.3840.92 | 13.51+1.13 | 3.41+1.58 13.97 1.01 49.68
61ANO6 | 1.23+0.12 | 13.54+0.12 | 15.25+0.91 | 13.39+£0.99 | 3.62+1.52 14.03 0.95 47.05
61AN20 | 0.95+0.23 | 14.41+0.23 | 12.49+1.81 | 11.43+1.53 | 1.93+£1.21 12.72 1.21 46.18
61AN27 | 1.02+0.23 | 15.23+0.23 | 13.06+1.42 | 12.19+1.85 | 2.75%£1.38 13.44 1.21 46.41
610R29 1.34+0.15 | 14.63+£1.04 | 14.97+1.31 | 13.32+0.87 | 3.57+1.49 14.29 1.03 45.79
610R31 1.27+0.28 | 13.98+1.19 | 14.48+1.77 | 13.60+£1.65 | 3.26+1.41 14.02 1.00 46.45
610R33 1.07£0.20 | 14.34+1.33 | 13.53+2.14 | 12.55+1.36 | 1.44+1.32 13.45 1.10 49.54
610R55 1.46£0.19 | 14.924+1.20 | 15.07£1.30 | 13.93£1.53 | 3.02+1.77 14.63 1.03 53.20
61YA19 | 0.96+0.16 | 13.65+0.90 | 12.98+1.28 | 11.47+£1.25 | 1.62+1.12 12.67 1.12 46.41
61YA21 | 0.92+0.19 | 13.96+1.05 | 12.87+1.80 | 12.04+£1.56 | 2.36%£1.49 12.94 1.12 46.65
61YA26 | 1.19+0.20 | 15.31+0.88 | 13.28+1.28 | 12.88+2.23 | 2.80+1.68 13.79 1.17 46.06
61YA59 0.73+0.19 | 14.08+0.74 | 10.56+1.67 | 10.52+1.10 | 1.02+1.16 11.61 1.34 40.52
Ortalama 1.12 14.32 13.59 12.60 2.57 13.47 1.10 47.19
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Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oran1 %92.00 (61AI127) ile %99.00 (61 AN06) arasinda olup, ortalama saglam

i¢ oran1 %95.77 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.26).

Tam beyazlama oran: (%)

Tam beyazlama oran1 %21.00 (61YAS59) ile %90.00 (61YA26) arasinda olup, ortalama

tam beyazlama orani %58.41 olarak hesaplanmustir (Cizelge 4.26).

Bog meyve ve kusurlu i¢ orani (%)

Calismanin ikinci y1linda 0-250 m rakimlarda incelenen Fosa klon adaylarinin bos meyve

ve kusurlu i¢ oranlar1 Cizelge 4.26’da sunulmustur.

Cizelge 4.26. 2020 yil1 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarmin
bazi meyve ozellikleri

Kon | Selam Be;i?;ma Bos Meyve | Abortif | Burusuk Uséf’ua?g Gift g ﬁ‘et;t Kurtlu-Girik
Aday1 (roigl Orant O(r(;)r;l le ((32 ;‘ g (Oo/gm Oranit O(zz;n Orani Ie (C‘J)/z?m
(%) (% (%)
61AI120 96.00 83.00 3.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AI127 92.00 79.00 2.00 3.00 2.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61ANO6 99.00 70.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN20 97.00 30.00 1.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN27 97.00 41.00 2.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R29 94.00 56.00 3.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R31 93.00 60.00 4.00 1.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00
610R33 96.00 61.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R55 96.00 68.35 3.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61YA19 97.00 63.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA21 98.00 37.00 0.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA26 96.00 90.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA59 94.00 21.00 2.00 3.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Ortalama 95.77 58.41 231 0.62 1.08 0.00 0.23 0.00 0.00

45.2. 251-500 m rakim

Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar ilgelerinde 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu

belirlenen 14 Fosa klon aday1 verim ve meyve 6zellikleri yonuyle incelenmistir.
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Verim (g/cm?, g/bitki)

Birim alana diisen verim 10.72 g/cm? (610R19) ile 65.54 g/lcm? (61YA17), bitki basina
diisen verim 292 g/bitki (610R19) ile 1630 g/bitki (61Al44) arasindadir. Klon adaylarin
ortalama birim alana diisen verim 31.10 g/cm? iken bitki basina diisen verim ise 764
g/bitki olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.27).

Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayisi 1.80 adet (610R25) ile 4.30 adet (61Al44) arasinda, ortalama
cotanaktaki meyve sayisi ise 3.18 adet olarak hesaplanmustir (Cizelge 4.27).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirligi (g)

Meyve agirhigr 2.04 g (61YA31) ile 2.63 g (61YAG61) arasinda, ortalama meyve agirlig
ise 2.28 g olarak saptanmustir (Cizelge 4.27).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 18.51 mm (61AN33) ile 21.00 mm (610R25) arasinda olup, ortalama
meyve uzunlugu 19.35 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.27).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 17.91 mm (61YA31) ile 19.28 mm (61YAG61) arasinda, ortalama meyve
genigliginin ise 18.60 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.27).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 16.18 mm (61YA31) ile 17.77 mm (61YAS2) arasinda olup, ortalama
meyve kalinligiin 17.02 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.27).

Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinligi 1.10 mm (61YA45) ile 1.32 mm (610R19) arasinda olup, ortalama kabuk
kalinlig1 1.22 mm olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.27).
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Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 17.66 mm (61YA31) ile 18.78 mm (61YAS52) arasinda, ortalama meyve
iriligi ise 18.29 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.27).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 1.04 (61YA61, 61AN33, 61AN44) ile 1.13 (61AI44) arasinda,
ortalama meyve sekil indeksinin ise 1.09 oldugu saptanmustir (Cizelge 4.27).

Cizelge 4.27. 2020 yil1 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
verim ve bazi meyve 6zellikleri

. . i Meyve Meyve Meyve Kabuk | Meyve | Meyve

[L( (;221 (g\;//grlirlz) (\éf;rr'nT) Co'agsgikl Ag'\ﬁi}gig) Uzun%ugu Genisy\lligi Kahr)ﬁigl Kalimhgi iril{gi ) Selz\ill _
Sayisi (adet) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi

61AI35 574 34.29 3.10 2.41+0.35 | 19.15+1.06 | 18.49+1.00 | 17.22+0.80 | 1.21+0.15 | 18.27 1.07
61Al44 1630 53.84 4.30 2.06£0.47 | 19.71+0.92 | 18.46+1.66 | 16.49+1.24 | 1.19+0.17 | 18.17 1.13
61AN33 294 12.06 2.35 2.07+0.51 | 18.51+0.72 | 19.08+0.88 | 16.66+0.80 | 1.21+0.18 | 18.05 | 1.04
61AN44 276 12.00 3.20 2.43+0.25 | 18.92+0.89 | 18.92+0.91 | 17.36+0.71 | 1.22+0.17 | 18.38 | 1.04
610R07 1458 39.62 3.60 2.15+0.36 | 19.03+1.36 | 18.03+£1.20 | 16.76+1.24 | 1.22+0.17 | 17.92 1.09
610R19 292 10.72 2.60 2.59+0.28 | 19.80+0.89 | 18.26+0.88 | 17.05+0.81 | 1.32+0.18 | 18.34 112
610R20 489 21.25 3.40 2.58+0.29 | 19.11+0.71 | 18.69+0.92 | 17.59+0.72 | 1.27+0.19 | 18.45 1.05
610R25 512 17.81 1.80 2.45+0.43 | 21.00+1.02 | 18.51+1.10 | 16.56+0.78 | 1.31+0.19 | 18.60 | 1.20
61YA15 650 33.98 2.70 2.08+0.47 | 19.19+1.32 | 18.85+1.23 | 17.37+1.39 | 1.27+0.17 | 18.46 | 1.06
61YAL7 1174 65.54 3.30 2.42+0.29 | 19.54+0.76 | 18.99+1.24 | 17.23+0.75 | 1.26+0.13 | 18.56 | 1.08
61YA31 1222 42.52 3.65 2.04+0.29 | 19.02+1.01 | 17.91+1.05 | 16.18+0.93 | 1.12+0.21 | 17.66 112
61YA45 880 38.24 3.55 1.86+0.32 | 18.72+1.01 | 18.22+1.03 | 16.38+0.79 | 1.10+0.18 | 17.75 1.08
61YA52 396 11.84 3.70 2.08+0.31 | 19.95+1.28 | 18.67+1.57 | 17.77+1.93 | 1.15+0.16 | 18.78 1.10
61YA61 850 41.70 3.30 2.63+0.36 | 19.29+0.90 | 19.28+1.04 | 17.66+0.78 | 1.22+0.14 | 18.73 | 1.04
Ortalama 764 31.10 3.18 2.28 19.35 18.60 17.02 1.22 18.29 | 1.09

Ic agirhigi (g)

Ic agirhg 0.87 g (61YA45) ile 1.28 g (61YA61, 610R19) arasinda olup, ortalama i¢
agirligi 1.10 g olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.28).

I¢ uzunlugu (mm)

I¢c uzunlugu 13.58 mm (61AN33) ile 17.18 mm (610R26) arasinda olup, ortalama i

uzunlugunun ise 14.78 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.28).
I¢ genisligi (mm)

I¢ genisligi 11.67 mm (61YA45) ile 14.69 mm (61YA61) arasinda olup, ortalama ig
genigliginin 13.23 mm oldugu saptanmistir (Cizelge 4.28).
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I¢ kalinlig1 (mm)

I¢c kalinlig1 10.81 mm (61YA45) ile 13.75 mm (61YA61) arasinda olup, ortalama ig
kalinliginin ise 12.26 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.28).

Gobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 1.19 mm (61YA15)ile 4.11 mm (61 YAG61) arasinda olup, ortalama gobek
boslugu 2.31 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.28).

I¢ iriligi (mm)

Ic iriligi 12.19 mm (61YA45) ile 14.33 mm (61YA61) arasinda, ortalama ic iriliginin
13.37 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.28).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksinin 1.01 (61AN44) ile 1.38 (610R25) arasinda olup, ortalama i¢ sekil
indeksinin 1.17 oldugu saptanmustir (Cizelge 4.28).

Randiman (%)

Randimani %43.63 (61YA45) ile %49.04 (61AI35) arasinda olup, ortalama randiman
degeri %46.65 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.28).

Cizelge 4.28. 2020 yil1 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarimin
bazi meyve ozellikleri

Klon Aday! ¢ Agitlign | I¢ Uzunlugu I Genisligi f¢ Kalinligt Bc(;)cs]:)ueglzl I¢ Triligi i.(; Seki'l Randiman
(9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) Indeksi (%)

61AI35 1.17+0.20 14.41+0.91 13.45+1.26 13.15+0.99 2.27+1.31 13.66 1.08 49.04
61Al44 0.97+£0.25 14.78+1.24 11.68+1.85 11.28+1.68 1.87+1.52 12.49 1.29 45.43
61AN33 1.06+0.18 13.58+0.18 13.67+1.29 12.34+1.10 2.46+1.68 13.18 1.04 44.29
61AN44 1.20+0.14 14.00+0.14 14.38+1.27 13.47+1.02 3.56£1.41 13.94 1.01 48.52
610R07 1.04+0.19 14.56+1.32 13.41+1.33 11.96+1.44 2.20+1.09 13.26 1.15 48.08
610R19 1.28+0.13 15.39+1.01 13.62+0.86 13.10+0.81 2.86+0.95 14.00 1.15 48.30
610R20 1.22+0.16 14.79+0.90 13.80+0.87 13.03+1.27 2.07+1.36 13.85 1.10 47.95
610R25 1.18+0.22 17.18+0.97 13.05+1.27 11.86+1.73 1.80+1.05 13.86 1.38 47.82
61YA15 0.92+0.24 14.62+1.00 13.07+1.83 11.38+1.54 1.19+1.21 12.95 1.20 43.97
61YAL7 1.17+0.15 14.86+0.74 13.35+1.17 12.77+0.83 2.34+1.10 13.63 1.14 46.75
61YA31 1.02+0.13 14.54+0.93 12.91+1.20 11.52+1.05 1.73+1.05 12.93 1.19 46.86
61YA45 0.87+0.19 14.37+1.04 11.67+1.49 10.81+1.44 1.32+1.06 12.19 1.28 43.63
61YA52 0.99+0.19 15.29+0.76 12.47+1.33 11.22+1.91 2.49+1.46 12.88 1.29 45.83
61YA61 1.28+0.17 14.58+0.79 14.69+0.96 13.75+0.92 4.11+1.87 14.33 1.03 46.63

Ortalama 1.10 14.78 13.23 12.26 231 13.37 1.17 46.65
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Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oran1 %86.00 (61AN33) ile %98.00 (610R20) arasinda, ortalama saglam i¢
orani %91.64 olarak gergeklesmistir (Cizelge 4.29).

Tam beyazlama orant (%)

Tam beyazlama oran1 %9.00 (610R25) ile %86.00 (610R07) arasinda olup, ortalama tam

beyazlama oran1 %61.01 olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.29).

Bog meyve ve kusurlu i¢ oranlart (%)

251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarin bos meyve ve

kusurlu i¢ oranlar1 Cizelge 4.29’da sunulmustur.

Cizelge 4.29. 2020 yil1 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Kion | Saglan | gt | BosMewe | Aborifl | UG O | oy | wewe | cunis

Orani (%) (%) (& (%) Orani (%) | Orani (%)
61AI135 93.00 66.00 4.00 0.00 0.00 0.00 3.00 0.00 0.00
61AI144 94.00 71.00 4.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61AN33 86.00 68.00 10.00 2.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN44 96.00 27.17 1.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R07 92.00 86.00 4.00 0.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00
610R19 94.00 77.92 4.00 0.00 0.00 0.00 2.00 0.00 0.00
610R20 98.00 93.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R25 92.00 9.00 4.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 2.00
61YA15 94.00 53.00 3.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00
61YAL7 90.00 76.00 4.00 2.00 0.00 0.00 4.00 0.00 0.00
61YA31 89.00 74.00 4.00 2.00 5.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA45 88.00 53.00 3.00 1.00 7.00 0.00 0.00 0.00 1.00
61YA52 89.00 31.00 0.00 0.00 10.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61YA61 88.00 69.00 6.00 2.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00
Ortalama 91.64 61.01 3.79 0.71 2.64 0.00 0.93 0.00 0.29

45.3. 501-750 m rakim

Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar il¢elerinde 501-750 m rakimlarda 6n se¢imde belirlenen

13 Fosa klon adayinin verim ve meyve 6zellikleri incelenmistir.
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Verim (g/cm?, g/bitki)

Fosa klon adaylarinin birim alana diisen verimi 8.19 g/cm? (61ANG0) ile 44.63 g/cm?
(610R46), bitki basina diisen verimi 230 g/bitki (61AN63) ile 1720 g/bitki (610R46)
arasinda belirlenmistir. Fosa klon adaylarinin ortalama birim alana diisen verimi 19.81

g/cm?, bitki basina diisen verimi ise 666 g/bitki olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.30).
Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 1.85 adet (61AI61) ile 3.80 adet (610R46, 610R49) arasinda
olup, ortalama ¢otanaktaki meyve sayisi ise 2.80 adet’tir (Cizelge 4.30).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirligi (g)

Meyve agirhgr 1.92 g (61ANG62) ile 2.71 g (610R46) arasinda, ortalama meyve
agirliginin ise 2.40 g oldugu saptanmustir (Cizelge 4.30).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 17.72 mm (61AI61) ile 20.41 mm (61AI170) arasinda, ortalama meyve
uzunluk degeri 18.91 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.30).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 17.57 mm (61ANG64) ile 19.49 mm (61 ANG63) arasinda, ortalama meyve
genigliginin 18.76 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.30).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 15.57 mm (61ANG64) ile 17.62 mm (610R21) arasinda, ortalama meyve
kalinlik degerinin ise 17.05 mm oldugu kaydeilmistir (Cizelge 4.30).

Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinligr 1.07 mm (61AN62) ile 1.34 mm (610R46) arasinda, ortalama kabuk
kalinlig1 ise 1.23 mm olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.30).
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Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 17.05 mm (61AN64) ile 19.07 mm (61AI70) arasinda olup, ortalama meyve

irilik degerinin ise 18.22 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.30).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 1.01 (61AN63, 61AlI61)ile 1.11 (61AI70) arasinda, ortalama meyve
sekil indeksinin ise 1.06 oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.30).

Cizelge 4.30. 2020 y1l1 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
verim ve bazi meyve 6zellikleri

Klon Verim | Verim Coﬁzitteaki l\/!eyvs: Meyvei Me‘yv'ev . Meyv% KabUK, '\"'?YY? Meyye

Adayr (ghitki) | (g/cm?) Sayst Agirhg Uzunlugu | Genisligi Kalhg: | Kalnh@ | Iriligi | Sekil _

(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI161 252 10.95 1.85 2.35+0.31 | 17.72+0.64 | 18.28+0.88 | 16.86+0.69 | 1.24+0.15 | 17.61 | 1..01
61AI70 492 21.38 2.35 2.70£0.29 | 20.41+0.77 | 19.36+0.75 | 17.54+0.66 | 1.29+0.18 | 19.07 | 1.11
61AN60 330 8.19 2.45 1.99+0.39 | 18.18+0.91 | 17.82+1.14 | 16.44+1.57 | 1.16+0.18 | 17.46 | 1.06
61AN62 582 15.10 2.70 1.92+0.29 | 18.03+0.67 | 18.04+1.15 | 17.10+1.47 | 1.07+0.15 | 17.72 | 1.03
61AN63 230 10.00 2.40 2.36+0.26 | 18.64+0.72 | 19.49+0.90 | 17.39£0.72 | 1.31+0.11 | 18.49 | 1.01
61AN64 166 14.48 3.00 2.07+0.32 | 18.10+0.83 | 17.57+0.96 | 15.57+1.06 | 1.21+0.20 | 17.05 | 1.09
610R21 638 26.17 2.05 2.60+0.33 | 19.13+0.70 | 19.22+0.85 | 17.62+0.91 | 1.25+0.15 | 18.64 | 1..04
610R45 808 16.24 2.35 2.36+0.25 | 18.71+0.69 | 19.38+1.17 | 17.4940.73 | 1.14+0.13 | 18.51 | 1.02
610R46 1720 44.63 3.80 2.71+0.26 | 19.21+0.76 | 19.35+0.87 | 17.33+0.64 | 1.34+0.18 | 18.61 | 1.05
610R49 1044 22.77 3.80 2.66+0.21 | 19.70+0.96 | 19.15+0.76 | 17.54+0.61 | 1.21+0.12 | 18.78 | 1.07
610R62 1262 28.70 3.50 2.53+0.33 | 19.56+0.91 | 18.62+0.86 | 16.85+0.72 | 1.25+0.14 | 18.31 | 1.10
61YA06 422 19.47 2.95 2.42+0.27 | 19.52+1.22 | 18.91+1.07 | 17.32+0.68 | 1.26+0.13 | 18.56 | 1.08
61YA37 714 19.40 3.15 2.50+0.37 | 18.94+1.17 | 18.71+1.23 | 16.56+1.06 | 1.29+0.14 | 18.03 | 1.07
Ortalama | 666 19.81 2.80 2.40 18.91 18.76 17.05 1.23 18.22 | 1.06

Ic agirhigi (g)

Incelenen klon adaylarin i¢ agirhigi 0.89 g (61AN62) ile 1.35 g (610R49) arasinda,
ortalama i¢ agirliginin 1.15 g oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.31).

I uzunlugu (mm)

I¢c uzunlugu 13.42 mm (61AN60, 61AN62) ile 15.98 mm (61AI70) arasinda olup,

ortalama i¢ uzunlugunun 14.44 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.31).
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I¢ genisligi (mm)

¢ genisligi 12.35 mm (61ANG2) ile 14.78 mm (610R46) arasinda, ortalama ic
genisliginin 13.61 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.31).

I¢ kalinhig1 (mm)

I¢ kalinhigr 11.50 mm (61ANG60) ile 13.43 mm (610R49) arasinda olup, ortalama i¢
kalinliginin 12.60 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.31).

Gobek boslugu (mm)

Meyvelerin gébek boslugu 1.79 mm (61AN60) ile 4.24 mm (610R49) arasinda, ortalama
gobek boslugunun 2.80 mm oldugu saptanmistir (Cizelge 4.31).

I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 12.48 mm (61ANG62) ile 14.58 mm (610R49) arasinda olup, ortalama i¢ irilik
degerinin 13.52 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.31).

Cizelge 4.31. 2020 yil1 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

AK(;(;;I ic A(%l)rllgl ic léﬁ;;;l)ugu ic ((};ris)ligi ic l((;lrl:ll)llgl B?)Zi)lfgu irilggi lIcr;1 (?:]:11 Rarzgi/(l)r)nan
(mm) (mm)

61AI161 1.17+0.19 13.86+0.71 13.60+1.19 13.03+1.23 2.65+1.14 13.49 1.04 50.03
61AI170 1.27+0.18 15.98+0.71 13.54+1.07 12.30£0.78 3.18+1.47 13.86 1.24 46.90
61ANGO 0.92+0.18 13.42+0.18 12.90+1.16 11.50£1.26 1.79+1.35 12.58 1.10 46.40
61ANG62 0.89+0.15 13.42+0.74 12.35+1.42 11.74+1.33 1.97+1.26 12.48 111 45.94
61AN63 1.04+0.21 14.04+0.68 13.01+1.37 12.60+1.32 2.17+1.38 13.20 1.10 41.27
61ANG4 0.99+0.15 13.91+0.77 12.74+0.90 11.56+1.07 2.60+1.36 12.70 1.15 40.85
610R21 1.26+0.18 14.66+0.67 14.17£1.33 12.92+1.55 3.05£1.30 13.90 1.08 49.03
610R45 1.15+0.13 13.79+£0.84 13.94+0.88 12.92+1.78 2.81+1.11 13.55 1.03 48.80
610R46 1.27+0.12 14.46+1.04 14.78+0.99 13.31+0.75 4.22+1.38 14.17 1.03 46.01
610R49 1.35+0.09 15.63+1.01 14.75+0.79 13.43+0.78 4.24+1.37 14.58 111 50.61
610R62 1.24+0.15 15.06+0.98 13.36+0.98 12.93+0.81 2.91+1.07 13.76 1.15 47.78
61YA06 1.16+0.13 14.61+0.94 13.85+1.01 13.07£1.07 2.98+1.34 13.83 1.09 48.91
61YA37 1.22+0.16 14.82+1.03 13.91+1.15 12.50£1.15 1.83+1.19 13.71 1.12 46.09
Ortalama 1.15 14.44 13.61 12.60 2.80 13.52 1.10 46.82
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I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 1.03 (610R45, 610R46) ile 1.24 (61AI70) arasinda, ortalama i¢ sekil
indeks degerinin 1.10 oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.31).

Randiman (%)

Randimmani %40.85 (61AN64) ile %50.61 (610R49) arasinda, ortalama randiman
degerinin ise %46.82 oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.31).

Saglam i¢ orant (%)

Bos meyve ve kusurlu olmayan, kabuk i¢ini doldurmus i¢ oran1 %81.00 (61ANG63) ile
%100.00 (610R46, 61AI161, 61YAQ6) arasinda olup, ortalama saglam i¢ oran1 %92.68
olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.32).

Tam beyaziama orani (%)

Klon adaylarin tam beyazlama oran1 %6.60 (61ANG64) ile %100.00 (61YA37) arasinda,
ortalama tam beyazlama oraninin %52.03 oldugu saptanmistir (Cizelge 4.32).

Bos meyve ve kusurlu i¢ orant (%)

Calismanin ikinci yilinda 501-750 m rakimlara belirlenen Fosa klon adaylarin bos meyve

ve kusurlu i¢ oranlar1 Cizelge 4.32de sunulmustur.

Cizelge 4.32. 2020 yil1 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Klon Sa(g)lam ic Be);lz-iazl:;ma Bos Meyve| Abortif I¢ | Burusuk i¢ |Siyah Uglu|  Cift I¢ I\Cljllet)l;i/ke Cﬁllj'lrltliul-g
Adayr roam Oran: O{)anl Ogam Ozam I¢ Ooram Ogam Orani Orant
(%) %) (%) (%) (%) (% (%) %) %)
61AI161 100.00 71.43 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AI70 96.00 28.00 0.00 0.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61ANG0 89.00 33.00 3.00 0.00 4.00 0.00 1.00 0.00 3.00
61ANG2 91.00 23.00 0.00 0.00 8.00 0.00 0.00 0.00 1.00
61AN63 81.00 28.31 3.00 0.00 4.00 0.00 0.00 0.00 12.00
61AN64 86.90 6.60 10.70 0.00 0.00 0.00 2.40 0.00 0.00
610R21 96.00 77.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00
610R45 100.00 60.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R46 89.00 70.00 2.00 3.00 3.00 1.00 0.00 0.00 2.00
610R49 94.00 17.00 4.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R62 95.00 68.00 1.00 0.00 1.00 1.00 1.00 0.00 1.00
61YA06 100.00 94.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA37 87.00 100.00 12.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Ortalama 92.68 52.03 2.98 0.31 1.85 0.15 0.42 0.00 1.54

122



4.6. 2019-2020 yih Yomra Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore
Fenolojik Ozellikleri

46.1. 0-250 m rakim

On secim sonucu belirlenen 14 Yomra klon adaymnin yapraklanmalar: 09-14/03/2020
(61AI15) ile 28/03-02/04/2020 (61 ANOS) tarihleri arasinda oldugu, yapraklanmanin ise

19 gun icerisinde tamamlandig: saptanmustir (Sekil 4.11).
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|
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> °
Sekil 4.11. 0-250 m rakimlarda belirlen 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin 2020
yil1 yapraklanma tarihleri

4.6.2. 251-500 m rakim

13 Yomra klon adaymnin yapraklanmalar1 25-30/03/2020 (61YA50, 610R39, 61A134,
61AI136, 610R37) ile 02-07/04/2020 (61AN29) tarihleri arasinda oldugu ve
yapraklanmalarin1 7 giin i¢inde gerceklestirdigi kaydedilmistir (Sekil 4.12).
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Sekil 4.12. 251-500 m rakimlarda {iistiin 6zellikli olarak belirlenen Yomra klon adaylarinin 2020
yil1 yapraklanma tarihleri

4.6.3. 501-750 m rakim

501-750 m rakimlarda belirlenen 14 Yomra klon adayinin 01-06/04/2020 (610R59,
61AN24, 61YA02, 61AI58, 61AI57, 61AI156, 61AI55, 610R23) ile 04-09/2020
(610R43) tarihleri arasinda yapraklanmasini, tam yapraklanmalarini ise 3 giinde

gerceklestirmigtir (Sekil 4.13).
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Sekil 4.13. 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin 2020 yili
yapraklanma tarihleri
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4.7. 2020 yih Yomra Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore Verim ve
Meyve Ozellikleri

4.7.1. 0-250 m rakim

Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar il¢elerinin 0-250 m arasinda 6n se¢imde belirlenen 10

Yomra klon adaymin verim ve meyve 6zellikleri incelenmistir.

Verim degerleri (g/cm?, g/bitki)

Klon adaylarinin birim alana diisen verimi 19.38 g/cm? (610R68) ile 86.97 g/cm?
(61Al129), bitki basina diisen verimi 382 g/bitki (61AI15) ile 2230 g/bitki (610R32)
arasinda bulunmustur. Ortalama birim alana diisen verimi 38.36 g/cm? iken bitki basina

diisen verimi ise 1023 g/bitki olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.33).
Gotanaktaki meyve sayist (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 1.85 adet (61AI116) ile 3.75 adet (61ANO3) arasinda, ortalama
cotanaktaki meyve sayisi ise 3.12 adet olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.33).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirlig (g)

Meyve agirhig 1.61 g (61ANO03) ile 2.35 g (61 AN41) arasinda, ortalama meyve agirlik
degerinin ise 1.93 g oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.33).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 17.21 mm (61AI16) ile 20.76 mm (61AN41) arasinda olup, ortalama

meyve uzunlugu 19.73 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.33).
Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 16.51 mm (61YAG60) ile 19.04 mm (61AN41) arasinda, ortalama meyve
genisligi ise 17.56 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.33).
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Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 14.73 mm (61YAG60) ile 17.67 mm (61 AN41) arasinda, ortalama meyve
kalinlig1 ise 15.61 mm olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.33).

Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinlig1 0.97 mm (61ANO3) ile 1.31 mm (61AI16) arasinda olup, ortalama kabuk
kalinlig1 degeri ise 1.14 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.33).

Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 16.99 mm (61YAG60) ile 19.11 mm (61AN41) arasinda olup, ortalama
meyve iriligi ise 17.53 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.33).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 0.96 (61AI16) ile 1.29 (61AI29, 61AN26, 61YA60) arasinda,
ortalama meyve sekil indeksi ise 1.20 olarak belirleenmistir (Cizelge 4.33).

Cizelge 4.33. 2020 yil1 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
verim ve bazi meyve ozellikleri

Klon Verim | Verim Colt\jzsl\(/faakl l\/leyv? Meyvei Meyv_ti . Meyve:' Kabulf M?YY.S Meyye

Aday! (ghbitki) | (g/cm?) Sayist Agirigt | Uzunlugu | Genisligi Kalnligr | Kalnhg | Iriligi | Sekil .

(adet) @ (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI15 382 21.32 2.95 2.14+0.34 | 17.96+0.82 | 18.83+0.71 | 16.48+0.65 | 1.26+0.15 | 17.73 | 1.02
61AI16 420 33.76 1.85 2.14+0.28 | 17.21+0.80 | 18.51+0.95 | 17.52+0.68 | 1.31+0.22 | 17.74 | 0.96
61AI29 1654 86.47 3.70 1.96+0.26 | 20.55+0.82 | 16.86+0.87 | 14.90+0.64 | 1.05+0.10 | 17.28 | 1.29
61ANO3 1048 40.63 3.75 1.61+0.37 | 19.82+1.17 | 16.75+1.20 | 14.79+0.81 | 0.97+0.21 | 17.00 | 1.26
61AN26 1240 32.18 3.60 1.94+0.34 | 20.58+0.95 | 16.94+0.99 | 15.00+0.75 | 1.05+0.14 | 17.36 | 1.29
61AN41 1536 22.17 2.45 2.35+0.46 | 20.76+0.75 | 19.04+0.99 | 17.67+1.80 | 1.22+0.20 | 19.11 | 1.13
610R32 2230 63.51 3.25 1.90+0.26 | 20.00+0.85 | 17.34+0.82 | 14.90+0.58 | 1.17+0.16 | 17.29 | 1.24
610R68 446 19.38 3.00 1.93+0.32 | 20.47+0.97 | 17.42+1.44 | 14.96+0.82 | 1.17+0.16 | 17.47 | 1.26
610R70 716 33.03 3.45 1.71+0.38 | 19.72+0.76 | 17.41+0.85 | 15.10+0.70 | 1.10+0.15 | 17.31 | 1.21
61YA60 558 31.15 3.15 1.63+0.31 | 20.18+0.84 | 16.51+0.87 | 14.73+0.72 | 1.06+0.11 | 16.99 | 1.29
Ortalama | 1023 38.36 3.12 1.93 19.73 17.56 15.61 1.14 1753 | 1.20

I¢c agirhigi (2)

I¢ agirhig 0.75 g (61ANO3) ile 1.22 g (61AN41) arasinda olup, ortalama i¢ agirlig 0.92
g olarak gergeklesmistir (Cizelge 4.34).
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I uzunlugu (mm)

I¢ uzunlugu 12.36 mm (61A116) ile 16.52 mm (61AN41) arasinda, ortalama i¢ uzunlugu
15.23 mm olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.34).

I¢ genisligi (mm)

I¢ genisligi 10.83 mm (61YAGO) ile 13.98 mm (61Al15) arasinda olup, ortalama i
genisliginin 12.29 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.34).

I¢ kalinhig1 (mm)

I¢ kalmlig1r 9.50 mm (610R70) ile 12.99 mm (61AI16) arasinda, ortalama i¢ kalinlik
degeri ise 10.78 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.34).

Gébek boslugu (mm)

Gobek boslugu 0.60 mm (61YA60) ile 3.19 mm (61AI15) arasinda, ortalama i¢ gobek
boslugu ise 1.48 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.34).

I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 11.61 mm (610R70) ile 13.89 mm (61AN41) arasinda, ortalama ig iriligi ise
12.59 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.34).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeks degerleri 0.92 (61AI16) ile 1.50 (61YA60) arasinda olup, ortalama i¢ sekil
indeksi ise 1.34 olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.34).

Randiman (%)

Randiman degeri %42.40 (61ANO03) ile %50.11 (61AN41) arasinda, ortalama randiman
degeri ise %45.83 olarak saptanmistir (Cizelge 4.34).

127



Cizelge 4.34. 2020 yil1 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Klon Adayt ¢ Agithign | I¢ Uzunlugu | I Genisligi f¢ Kalinhg1 B(f)(;?lfgu I¢ Triligi 1_(; Seki} Randiman
) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) Indeksi (%)

61AI15 1.01+0.12 12.86+0.74 13.98+1.07 12.13+0.88 3.19+1.41 12.97 0.98 48.59
61AI16 0.95+0.15 12.36+0.85 13.74+1.22 12.99+1.08 1.94+1.74 13.02 0.92 43.20
61AI29 0.98+0.15 16.41+0.87 11.89+1.38 10.95+1.06 1.43+1.24 12.88 1.44 47.92
61ANO03 0.75+0.22 15.64+0.22 11.22+1.95 9.74+1.47 1.18+1.12 11.96 1.49 42.40
61AN26 1.01+0.18 16.02+0.18 12.58+1.30 11.08+1.00 2.01+1.04 13.07 1.35 51.52
61AN41 1.22+0.25 16.52+0.25 13.59+1.79 11.94+1.37 1.95+1.39 13.89 1.29 50.11
610R32 0.86+0.16 15.87+1.02 11.69+1.12 9.62+1.06 0.72+0.72 12.13 1.49 43.07
610R68 0.91+0.15 16.12+0.97 12.49+2.45 10.28+1.16 1.05+1.11 12.75 1.42 43.21
610R70 0.78+0.20 15.19+0.93 10.85+1.47 9.50+1.28 0.76x1.06 11.61 1.49 44.27
61YA60 0.73+0.18 15.26+1.07 10.83+1.35 9.56+1.28 0.60+0.81 11.64 1.50 44.05

Ortalama 0.92 15.23 12.29 10.78 1.48 12.59 1.34 45.83

Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oran1 %81.00 (61A03) ile %95.00 (61 AN26, 61 AN41) arasinda olup, ortalama
saglam i¢ oran1 ise %88.50 olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.35).

Tam beyaziama orani (%)

Tam beyazlama oran1 %5.00 (61Al16)ile %100.00 (61AN41) arasinda, ortalama tam

beyazlama oraninin %42.50 oldugu saptanmistir (Cizelge 4.35).

Bos meyve ve i¢ meyve orant (%)

0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra genotiplerin bos meyve ve

kusurlu i¢ oranlar1 Cizelge 4.35’de verilmistir.

Cizelge 4.35. 2020 yil1 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Klon Saglam ic Be);lz-iazl:;ma Bos Meyve | Abortif | Burusuk Siyah Cift ic Citlak Cflllj'lrltliul-g
Adayt roam Oram Oroam Ic ?ram Ic ?ranl Uclu Ig: Orant (%) Meyvoe Oram
(%) %) (%) (%) (%) Oran1 (% Orani (%) %)
61AI15 91.00 79.00 5.00 0.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61AI116 92.00 5.00 3.00 0.00 4.00 0.00 0.00 0.00 1.00
61AI129 88.00 59.00 6.00 0.00 3.00 0.00 3.00 0.00 0.00
61ANO03 81.00 6.00 10.00 0.00 9.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN26 95.00 61.00 0.00 0.00 4.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61AN41 95.00 100.00 2.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 1.00
610R32 87.00 23.00 6.00 1.00 5.00 0.00 1.00 0.00 0.00
610R68 84.00 32.00 9.00 1.00 1.00 0.00 0.00 0.00 5.00
610R70 85.00 46.00 2.00 0.00 12.00 0.00 0.00 0.00 1.00
61YA60 87.00 14.00 2.00 0.00 10.00 0.00 1.00 0.00 0.00
Ortalama 88.50 42.50 4.50 0.20 5.30 0.00 0.70 0.00 0.80
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4.7.2. 251-500 m rakim

2020 yilinda 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen 10 Yomra klon adayinin

verim ve meyve Ozellikleri incelenmistir.

Verim (g/cm?, g/bitki)

Klon adaylarin birim alana diisen verimi 15.53 g/cm? (61AN34) ile 60.82 g/cm?
(61AI37), bitki basina diisen verimi 474 g/bitki (61AN34) ile 2900 g/bitki (61YA50)
arasinda, ortalama birim alana diisen verimi 32.64 g/cm?, bitki basina diisen verimi ise

1314 g/bitki olarak saptanmistir (Cizelge 4.36).
Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 2.75 adet (61YAL6) ile 3.85 adet (61AI33, 61YAO0S8) arasinda,

ortalama ¢otanaktaki meyve sayisi ise 3.34 adet olarak belirlenmistir (Cizelge 4.36).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirligi (g)

Meyve agirligi 1.33 g (61YA16) ile 2.22 g (610R39, 61 AN34) arasinda, ortalama meyve
agirliginin 1.80 g oldugu hesaplanmustir (Cizelge 4.36).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 19.52 mm (610R37) ile 21.20 mm (610R39) arasinda, ortalama meyve
uzunlugunun 20.24 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.36).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 15.75 mm (61YAL6) ile 18.25 mm (61 AN34) arasinda olup, ortalama
meyve genisliginin 17.11 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.36).

Meyve kalinligr (mm)

Meyve kalinligi 13.84 mm (61YA16) ile 15.73 mm (610R39) arasinda, ortalama meyve
kalinlig1 ise 14.92 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.36).
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Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinligr 1.01 mm (61YA16) ile 1.17 mm (610R39) arasinda, ortalama kabuk

kalinliginin 1.07 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.36).

Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 16.27 mm (61YAL16) ile 18.22 mm (610R39) arasinda olup, ortalama

meyve iriliginin ise 17.29 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.36).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 1.21 (61AI33, 61AN34) ile 1.33 (61YA16) arasinda olup, ortalama

meyve sekil indeksinin 1.27 oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.36).

Cizelge 4.36. 2020 y1l1 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
verim ve bazi meyve 6zellikleri

Klon Verim | Verim COSE;tteakl N!eyv,e Meyvg Mey - Meyvg KabUK, Meyye Meyye

Adayt (ghbitki) | (g/cm?) Sayist Agirhgr | Uzunlugu | Genisligi Kalinhg | Kalnhg | Iriligi | Sekil )

(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI33 784 25.90 3.85 2.05£0.25 | 20.18+1.07 | 17.94+1.16 | 15.37+0.85 | 1.09+0.12 | 17.72 | 1.21
61AI137 1748 60.82 3.20 1.67+0.30 | 20.13+1.18 | 17.54+2.03 | 15.32+1.51 | 1.08+0.17 | 17.55 | 1.23
61AN29 1346 30.61 3.80 1.90+0.31 | 20.91+0.93 | 17.13+£0.89 | 15.02+1.02 | 1.02+0.13 | 17.52 | 1.30
61AN30 474 16.49 3.00 1.63+0.32 | 19.83+0.72 | 16.48+0.98 | 14.42+0.59 | 1.04+0.13 | 16.76 | 1.28
61AN34 712 15.53 3.40 2.22+0.34 | 20.53+0.78 | 18.25+1.01 | 15.60+0.62 | 1.12+0.12 | 18.01 | 1.21
610R37 1356 24.25 3.30 1.69+0.38 | 19.52+0.91 | 16.73+1.15 | 14.69+0.70 | 1.04+0.13 | 16.87 | 1.24
610R39 972 23.08 2.95 2.22+0.30 | 21.20+0.68 | 18.13+1.20 | 15.73+0.82 | 1.17+0.14 | 18.22 | 1.25
61YA08 1586 47.40 3.85 1.63+0.27 | 19.94+1.09 | 16.56+0.68 | 14.42+0.61 | 1.08+0.15 | 16.82 | 1.29
61YA16 1260 35.89 2.75 1.33+0.25 | 19.75+£1.03 | 15.75+0.74 | 13.84+0.69 | 1.01+0.14 | 16.27 | 1.33
61YA50 2900 46.46 3.30 1.64+0.27 | 20.43£1.05 | 16.62+1.20 | 14.75+0.81 | 1.03+0.16 | 17.11 | 1.30
Ortalama | 1314 32.64 3.34 1.80 20.24 17.11 14.92 1.07 17.29 | 1.27

Ic agirhigi (g)

I¢ agirhign 0.59 g (61YALG) ile 1.06 g (61AN34) arasinda olup, ortalama i¢ agirhig 0.84

g olarak hesaplanmustir (Cizelge 4.37).

I uzunlugu (mm)

I¢c uzunlugu 15.10 mm (61AN30, 610R37) ile 16.45 mm (610R39) arasinda olup,

ortalama i¢ uzunlugunun 15.67 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.37).
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I¢ genisligi (mm)
I¢ genisligi 9.47 mm (61YA16) ile 13.27 mm (61AI33) arasinda olup, ortalama ig
genisligi 11.51 mm olarak saptanmustir (Cizelge 4.37).

I¢c kalinhigi (mm)

I¢c kalinligi 8.34 mm (61YA16) ile 11.17 mm (61AN34) arasinda olup, ortalama ic
kalinlig1 ise 10.09 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.37).

GObek boslugu (mm)

Gobek boslugu 0.42 mm (61YA16) ile 2.36 mm (61 AN34) arasinda olup, ortalama gébek
boslugunun ise 1.19 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.37).

I¢ iriligi (mm)

I iriligi 10.71 mm (61YA16) ile 13.23 mm (61 AN34) arasinda olup, ortalama ig iriliginin
ise 12.20 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.37).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeks degerleri 1.28 (61AI33) ile 1.74 (61YA16) arasinda olup, ortalama i¢ sekil
indeksinin 1.46 oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.37).

Cizelge 4.37. 2020 y1l1 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Klon Adayt ic A(glrhgl I¢ Uzunlugu | Ic Genisligi | I¢ Kalinlig B?)Z:Jlfgu irilligi i¢ Sekil Ranodlman
9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) Indeksi (%)

61AI133 1.00+0.14 15.58+1.04 13.27+1.00 11.05+0.80 1.88+1.13 13.17 1.28 46.60
61AI137 0.77£0.17 15.83+1.20 11.46£1.79 10.78+1.50 1.24+1.39 12.50 1.42 41.94
61AN29 0.86+0.19 15.76+0.19 12.10+1.26 10.15+1.29 1.26+1.08 12.46 1.42 45.10
61AN30 0.79+0.18 15.10+0.18 11.17+1.46 9.90+1.02 0.87+1.02 11.86 1.43 45.27
61AN34 1.06+0.19 16.14+0.19 12.85+1.40 11.17+£0.90 2.36+1.08 13.23 1.34 48.83
610R37 0.77£0.22 15.10£1.15 10.89+1.61 9.63+1.54 1.24+1.17 11.66 147 4431
610R39 1.03+0.16 16.45+0.91 12.10+1.42 10.76+1.07 1.37+1.12 12.89 144 45.92
61YA08 0.75+0.17 15.68+1.17 11.19+1.28 9.35+1.27 0.54+0.69 11.79 153 45.46
61YAL6 0.59+0.15 15.53+1.01 9.47+1.23 8.34+1.08 0.42+0.83 10.71 1.74 42.03
61YAS50 0.74+0.16 15.57+1.08 10.56+1.46 9.77+1.33 0.78+1.30 11.71 1.53 41.66

Ortalama 0.84 15.67 11.51 10.09 119 12.20 1.46 4471
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Randiman (%)

Randiman degerleri %41.66 (61YAS0) ile %48.83 (61AN34) arasinda olup, ortalama
randiman degerinin %44.71 oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.37).

Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oran1 %82.00 (61YAO08) ile %97.00 (61AI37) arasinda, ortalama saglam i¢
oraninin %90.80 oldugu saptanmustir (Cizelge 4.38).

Tam beyaziama orani (%)

Tam beyazlama oran1 %22.00 (61YAL6) ile %72.00 (61AI33) arasinda, ortalama tam
beyazlama oraninin %45.10 oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.38).

Bos meyve ve kusurlu i¢ orant (%)

On secim sonucu belirlenen klon adaylarin bos meyve ve kusurlu i¢ oranlar Cizelge

4.38’de sunulmustur.

Cizelge 4.38. 2020 y111 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylariin
bazi meyve ozellikleri

Kon | somle | s | BoMepe | Aol | | Yo | (S0 | o | curi

Orani1 (%) (%) % Orani (%) | Orani (%)
61AI33 91.00 72.00 7.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61AI37 97.00 49.00 2.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN29 86.00 44.00 2.00 0.00 12.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN30 85.00 40.00 4.00 0.00 9.00 0.00 2.00 0.00 0.00
61AN34 94.00 63.00 3.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 1.00
610R37 94.00 37.00 6.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R39 95.00 28.00 2.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA08 82.00 69.00 7.00 0.00 9.00 0.00 2.00 0.00 0.00
61YA16 91.00 22.00 3.00 1.00 5.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA50 93.00 27.00 1.00 1.00 4.00 0.00 0.00 0.00 1.00
Ortalama 90.80 45.10 3.70 0.20 4.50 0.00 0.60 0.00 0.20

4.7.3. 501-750 m rakim

2020 yilinda 501-750 m arasinda 13 Yomra klon adayir verim ve meyve Ozellikleri

yOniiyle incelenmistir.
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Verim (g/cm?) (a/bitki)

Klon adaylarin birim alana diisen verimi 18.52 g/cm? (61YA35) ile 55.05 g/cm?
(610R42), bitki basina diisen verimi 780 g/bitki (61YA35) ile 2200 g/bitki (61AI55)
arasinda bulunmustur. Ortalama birim alana diisen verimi 33.52 g/cm?, bitki basina diisen
verimi ise 1348 g/bitki’dir (Cizelge 4.39).

Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayisi 2.55 adet (61AN24) ile 4.15 adet (610R23) arasinda, ortalama
meyve sayist ise 3.30 adet olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.39).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirligi (g)

Meyve agirligi 1.53 g (61AI60) ile 2.37 g (610R23) arasinda, ortalama meyve agirlik
degeri ise 1.97 g olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.39).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 19.80 mm (61AI160) ile 21.96 mm (61Y A02) arasinda, ortalama meyve
uzunlugu ise 20.84 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.39).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genigligi 17.07 mm (61AI60) ile 18.65 mm (610R23) arasinda olup, ortalama
meyve genisligi 17.81 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.39).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligr 15.07 mm (61AN24) ile 17.76 mm (61AI55) arasinda, ortalama meyve
kalinligi ise 15.71 mm olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.39).

Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinligr 0.94 mm (61AI60) ile 1.15 mm (610R43) arasinda, ortalama kabuk
kalinliginin ise 1.10 mm oldugu saptanmistir (Cizelge 4.39).
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Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 17.13 mm (610R14) ile 18.85 mm (61AI55) arasinda olup, ortalama meyve

iriligi 18.00 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.39).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 1.15 (61AIS5) ile 1.29 (61YAO02) arasinda, ortalama meyve sekil

indeksi ise 1.24 olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.39).

Cizelge 4.39. 2020 y1l1 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
verim ve bazi meyve 6zellikleri

KI . . Gotanaktaki Meyve Meyve Meyve Meyve Kabuk | Meyve | Meyve
on Verim | Verim Meyve A < S - - A .
Adayt (gitki) | (g/em?) Sayist Agirhgr | Uzunlugu | Genisligi Kalinhigr | Kalnhg | Iriligi | Sekil .
(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI50 1540 41.84 2.95 2.26+0.40 | 21.32+0.94 | 18.60+0.92 | 16.16+0.65 | 1.09+0.13 | 18.57 | 1.23
61AI155 2200 4421 3.40 1.75+0.33 | 20.72£1.07 | 18.21+1.01 | 17.76£2.53 | 1.05+0.13 | 18.85 1.15
61AI56 1620 31.29 3.00 1.83+0.31 | 20.56+0.98 | 17.66+0.93 | 15.36+0.81 | 1.03+0.11 | 17.73 | 1.25
61AI57 940 18.89 2.50 2.08+0.32 | 20.67+0.87 | 17.93+0.97 | 15.81+0.72 | 1.53+0.33 | 18.03 1.23
61AI58 1880 30.12 3.65 1.82+0.30 | 21.21+0.84 | 18.10+0.89 | 15.78+0.79 | 1.05+0.11 | 18.23 | 1.25
61Al160 972 35.67 2.80 1.53+0.24 | 19.80£0.78 | 17.07+0.86 | 15.46+0.60 | 0.94+0.08 | 17.35 1.22
61AN24 1376 41.12 2.55 2.10+0.23 | 20.88+0.89 | 17.46+0.72 | 15.07+0.51 | 1.10+0.15 | 17.64 1.28
610R14 1222 42.52 3.90 1.77+0.30 | 19.81+0.92 | 17.09+0.79 | 14.86+0.66 | 1.06+0.16 | 17.13 | 1.24
610R23 1434 28.82 4.15 2.37+0.23 | 21.2940.74 | 18.65+0.69 | 16.45+0.55 | 1.14+0.19 | 18.70 1.21
610R42 1420 55.05 3.05 1.55+0.27 | 20.37£1.04 | 17.17+0.57 | 15.27+0.72 | 1.01+0.23 | 17.48 1.26
610R43 1110 25.25 3.15 2.34+0.33 | 21.434£0.72 | 18.04+1.10 | 15.55+0.73 | 1.15+0.15 | 18.18 1.28
61YA02 1030 22.46 3.85 2.33+0.22 | 21.96+0.88 | 18.27+0.91 | 15.66+0.68 | 1.11+0.12 | 18.45 | 1.29
61YA35 780 18.52 3.90 1.92+0.25 | 20.84+0.86 | 17.34+0.69 | 15.10+0.61 | 1.03+0.13 | 17.60 | 1.28
Ortalama | 1348 33.52 3.30 1.97 20.84 17.81 15.71 1.10 18.00 | 1.24

Ic agirhigi (g)

Ic agirligi 0.69 g (610R42) ile 1.15 g (610R23, 610R43, 61YA02) arasinda, ortalama i¢
agirlik degeri ise 0.95 g olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.40).

I uzunlugu (mm)

I¢c uzunlugu 14.85 mm (61Al60) ile 16.79 mm (610R43) arasinda olup, ortalama ic

uzunlugunun ise 15.94 mm oldugu saptanmistir (Cizelge 4.40).

I¢ genisligi (mm)

I¢ genisligi 10.45 mm (61A160) ile 13.63 mm (610R23) arasinda, ortalama i¢ genisliginin

ise 12.03 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.40).
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I¢ kalinlig1 (mm)

I¢ kalinhig 8.78 mm (610R42) ile 11.69 mm (610R23) arasinda olup, ortalama ig
kalinlig1 10.56 mm olarak hesaplanmustir (Cizelge 4.40).

Géobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 0.72 mm (61AI58) ile 2.48 mm (610R23) arasinda, ortalama gobek
bosluk degerinin ise 1.68 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.40).

I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 11.27 mm (610R42) ile 13.71 mm (610R23) arasinda olup, ortalama i iriligi
12.64 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.40).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 1.28 (610R23) ile 1.62 (610R42) arasinda, ortalama i¢ sekil indeksinin
ise 1.42 oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.40).

Randiman (%)

Randiman %42.23 (61AI60) ile %48.18 (61YAO02) arasinda olup, ortalama randiman
degerinin %45.75 oldugu saptanmustir (Cizelge 4.40).

Cizelge 4.40. 2020 y111 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Klon Adayr Ic Agirhgr | I¢ Uzunlugu | I¢ Genisligi | I¢ Kalinhig B?)Z?lfgu I Iriligi | I¢ Sekil Randiman
(9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) Indeksi (%)

61AI150 1.12+0.22 16.64+0.96 12.85+1.14 11.34+1.15 2.40+1.36 13.43 1.38 48.08
61AI55 0.79+0.21 15.71+£1.82 11.42+1.27 10.75£1.52 1.59+1.20 12.45 142 47.38
61AI156 0.84+0.18 15.29+1.00 11.19+1.19 10.07+1.41 0.83+1.04 11.99 144 45.33
61AI57 0.99+0.17 15.42+1.24 12.30+1.03 11.24+1.14 1.75+1.25 12.87 131 46.94
61AI158 0.87+0.17 16.15+1.04 11.13+£1.39 9.18+1.35 0.72+1.01 11.82 1.59 44.49
61AI160 0.70+0.15 14.85+0.95 10.45+1.21 9.96+1.35 1.60+£1.63 11.56 1.46 42.23
61AN24 1.04+0.14 16.66+0.14 12.49+0.79 10.78+0.78 1.97+1.18 13.09 143 46.49
610R14 0.88+0.17 15.23+1.22 11.74+1.39 10.43+0.95 1.15+0.85 12.31 1.37 46.07
610R23 1.15+0.13 16.16+0.97 13.63+0.90 11.69+0.96 2.48+1.03 13.71 1.28 46.70
610R42 0.69+0.18 15.59+1.48 10.46+1.52 8.78+1.41 0.91+1.02 11.27 1.62 43.05
610R43 1.15+0.16 16.79+0.70 12.98+1.06 11.35+0.81 2.30+0.89 13.52 1.38 47.44
61YA02 1.15+0.12 17.05+1.17 13.10+1.09 11.15+0.76 2.25+0.99 13.55 141 48.18
61YA35 0.93+0.14 15.69+1.07 12.70+0.91 10.50+0.89 1.84+1.11 12.79 1.35 42.38

Ortalama 0.95 15.94 12.03 10.56 1.68 12.64 142 45.75
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Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oran1 %79.00 (61AI160)ile %96.00 (61YAOQ2) arasinda olup, ortalama saglam
i¢ orani ise %89.00 oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.41).

Tam beyazlama orant (%)

Tam beyazlama orani %19.00 (61A160)ile %89.00 (610R43) arasinda olup, ortalama tam
beyazlama oran1 %49.46 olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.41).

Bog meyve ve kusurlu i¢ orani (%)

501-750 m rakimlarda incelenen Yomra klon adaylarin ikinci y1l bos meyve ve kusurlu

I¢ oranlar1 Cizelge 4.41°de verilmistir.

Cizelge 4.41. 2020 y1l1 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

- ; Tam Bos Abortif | Burusuk Siyah o 1tlak Kurtlu-

AK(IS;I (S;iii%/{g Beyazlama '\(/I)izr\f I¢ Oram | Ig Orsam Ugi/u ic Oglrff %EA)) I\(/:Ieyve Ciiriik I¢

Orani (%) %) (%) (%) Orant (% Orani (%) | Orani (%)
61AI150 94.00 50.00 2.00 0.00 4.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AI55 93.00 63.00 0.00 0.00 7.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AI156 90.00 37.00 5.00 0.00 5.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AI57 94.00 21.00 3.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AI158 87.00 32.00 2.00 1.00 10.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61A160 79.00 19.00 10.00 1.00 10.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN24 84.00 48.00 9.00 5.00 0.00 0.00 1.00 0.00 1.00
610R14 80.00 69.00 10.00 0.00 3.00 0.00 5.00 0.00 2.00
610R23 95.00 71.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00
610R42 89.00 29.00 1.00 1.00 9.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R43 94.00 89.00 1.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 3.00
61YA02 96.00 62.00 0.00 0.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61YA35 82.00 53.00 6.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 10.00
Ortalama 89.00 49.46 4.00 0.62 454 0.00 0.54 0.00 131

4.8. 2020-2021 yili Fosa Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore Fenolojik
Ozellikleri

4.8.1. 0-250 m rakim

Ortahisar, Yomra, Arsin ve Arakli ilgelerinde 0-250 m araliginda belirlenen 18 Fosa klon
adayinin erkek ¢iceklerinin olgunlasmasi1 10-20/12/2020 (61AN27, 610R29, 610R31,
61YA15) ile 20-30/12/2020 (61YAS9) tarihleri arasinda saptanmustir. Disi ¢igeklerinin
olgunlagsmas1 05-15/01/2021 (61YAL15) ile 20-30/01/2021 (61YAS59) tarihlerinde,
yapraklanmalar1 ise 23-28/02/2021 (61YAZ21) ile 10-15/03/2021 (61AN38) tarihleri
arasinda tamamlandig1r gozlemlenmistir (Sekil 4. 14). 0-250 m rakimlarda 6n segim

sonucu belirlenen Fosa klon adaylar1 yapraklanmalarini 15 giinde tamamlamistir.
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Sekil 4.14. 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin 2020-2021 yil1 fenoloji tarihleri
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4.8.2. 251-500 m rakim

Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar ilgelerinde251-500 m arasinda 16 Fosa klon adayinin
erkek ciceklenmeleri 05-15/12/2020 (61Al44, 61YA52) ile 20-30/12/2020 (61YAG61),
disi ¢igeklenmeleri 05-15/01/2021 (61Al44, 61AN33, 61AN42, 610R25, 610R07,
610R20, 610R19, 61YA52) ile 20-30/01/2021 (61YAG61) tarihleri arasinda oldugu
kaydedilmistir. Yapraklanmalarin1  23-28/02/2021 (61YA61) ile 09-14/03/2021
(610R26) tarihleri arasinda gergeklestirirken (Sekil 4. 15), yapraklanmasini 14 giinde
gerceklestirmistir.
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Sekil 4.15. 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarmin 2020-2021 y1li fenoloji tarihleri




4.8.3. 501-750 m rakim

501-750 m rakimda belirlen 12 Fosa klon adayinin erkek cicekleri 05-15/12/2020
(61A161, 61AN63, 61AN60, 61ANG62, 61AN64, 610R62, 610R46) ile 10-20/12/2020
(61AI70, 610R49, 610R21, 610R45, 61YA37) tarihleri arasinda olgunlasirken, disi
cicekleri 01-10/01/2021 (61AN63, 61AN60, 61AN62, 61AN64) ile 15-25/01/2021
(610R49) tarihleri arasinda olgunlasmistir. Fosa klon adaylarinin yapraklanmasi 01-
06/03/2021 (61AN63, 61AN62, 61ANGO, 61ANG4) ile 09-14/03/2021 (610R56) tarihleri

arasinda (Sekil 4.16), yapraklanmalarini ise 7 gunde gergeklestirmistir.
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Sekil 4.16. 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin 2020-2021 y1li fenoloji tarihleri



4.9. 2021 y1ih Fosa Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore Verim ve
Meyve Ozellikleri

49.1. 0-250 m rakim

2021 yilinda; Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar il¢elerinde 0-250 m rakimlarda 6n se¢cimde

belirlenen 13 Fosa klon adayinin verim ve meyve 6zellikleri incelenmistir.

Verim (g/cm?, g/bitki)

Klon adaylarin birim alana diisen verimi 23.36 g/cm? (61AN20) ile 56.71 g/cm?
(61YAZ26), bitki basina diisen verimi 602 g/bitki (61YA21) ile 2200 g/bitki (610R31)
arasinda belirlenmistir. Ortalama birim alana diisen verim 38.71 g/cm?, bitki basina diisen

verimi ise 1129 g/bitki olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.42).
Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 2.95 adet (610R55) ile 4.90 adet (61 AN27) arasinda, ortalama
cotanakataki meyve sayisi ise 3.81 adet olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.42).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirlig (g)

Meyve agirligr 1.85 g (61AI120) ile 2.77 g (610R29) arasinda, ortalama meyve agirhiginin
ise 2.24 g oldugu hesaplanmstir (Cizelge 4.42).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 18.32 mm (61AI20) ile 20.88 mm (61YA26) arasinda olup, ortalama

meyve uzunlugunun 19.39 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.42).
Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 17.26 mm (61AI20) ile 19.64 mm (610R29, 610R31) arasinda, ortalama
meyve genisligi ise 18.49 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.42).
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Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinlig1 16.25 mm (61ANO6) ile 18.06 mm (610R31) arasinda, ortalama meyve
kalinlig1 16.98 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.42).

Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinligi 1.10 mm (61AN27, 61YAS9, 610RS55) ile 1.37 mm (610R29) arasinda
olup, ortalama kabuk kalinliginin 1.18 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.42).

Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 17.12 mm (61AI120) ile 19.31 mm (61YA26) arasinda, ortalama meyve
iriliginin ise 18.26 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.42).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 1.04 (610R31) ile 1.14 (61AN27) arasinda olup, ortalama meyve
sekil indeksinin 1.09 oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.42).

Cizelge 4.42. 2021 yili 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
verim ve bazi1 meyve 6zellikleri

Klon Verim | Verim Colt\jzsll\(lfaaki h/!eyv? Meyvg Meyyg . Meyvg Kabulf M?YY.E Meyye

Adayt (ghbitki) | (glcm?) Sayist Agirhgr | Uzunlugu | Genisligi Kalinligr | Kalnhg | Iriligi | Sekil '

(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI120 870 33.73 3.65 1.85+0.24 | 18.32+1.06 | 17.26+0.63 | 15.86+0.78 | 1.15+£0.13 | 17.12 111
61AI127 1102 31.39 3.85 2.12+0.28 | 19.34+1.06 | 18.35+0.71 | 16.89+0.74 | 1.15+0.21 | 18.16 1.10
61ANO6 1216 38.18 4.35 1.90+0.25 | 18.33+0.87 | 17.92+0.97 | 16.25+0.80 | 1.19+0.18 | 17.48 1.07
61AN20 744 23.36 3.70 2.40+0.31 | 19.76+1.00 | 18.70+0.77 | 17.05+0.71 | 1.11+0.12 | 18.47 111
61AN27 822 35.72 4.90 1.91+0.29 | 19.46+0.94 | 17.61+1.28 | 16.40+0.96 | 1.10+0.14 | 17.78 1.14
610R29 1646 35.89 3.40 2.77+0.31 | 20.00+0.84 | 19.64+0.86 | 17.55+0.67 | 1.37+0.19 | 19.03 1.08
610R31 2200 37.90 3.50 2.55+0.43 | 19.53+1.02 | 19.64+0.99 | 18.06+0.88 | 1.25+0.18 | 19.06 1.04
610R33 1530 53.23 3.45 2.34+0.34 | 19.23+0.99 | 18.67+0.76 | 17.09+0.73 | 1.25+0.23 | 18.30 | 1.08
610R55 622 34.72 2.95 2.19£0.17 | 19.04+1.15 | 18.05+0.62 | 16.89+0.67 | 1.10+0.20 | 17.97 1.09
61YA19 690 33.85 4.55 1.92+0.33 | 19.10+1.19 | 18.04+1.07 | 16.46+0.92 | 1.17+0.23 | 17.83 111
61YA21 602 44.74 3.20 2.5540.40 | 19.36+1.02 | 19.20+0.93 | 17.51+0.78 | 1.18+0.16 | 18.67 1.05
61YA26 1630 56.71 3.60 2.50+0.28 | 20.88+1.05 | 19.12+0.71 | 18.04+0.58 | 1.18+0.16 | 19.31 112
61YA59 1008 43.81 4.45 2.17+0.28 | 19.73+1.05 | 18.18+0.69 | 16.75+0.72 | 1.10+0.13 | 18.18 113
Ortalama | 1129 38.71 3.81 2.24 19.39 18.49 16.98 1.18 18.26 1.09
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Ic agirhigi (g)

I¢ agirlig1 0.87 g (61AI120) ile 1.32 g (61YAZ21) arasinda olup, ortalama i¢ agirhigi 1.09 g
olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.43).

I uzunlugu (mm)

I¢c uzunlugu 14.09 mm (61ANO6) ile 16.07 mm (61YA26) arasinda olup, ortalama i¢
uzunlugunun 14.86 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.43).

I¢ genisligi (mm)

Ic genisligi 11.73 mm (61YA19) ile 13.80 mm (61AN20) arasinda, ortalama i
genigliginin ise 13.04 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.43).

I¢ kalinhigt (mm)

I¢c kalinhg 11.04 mm (61YA19) ile 13.01 mm (610R31) arasinda olup, ortalama ic
kalinlig1 12.31 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.43).

Gobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 1.33 mm (61AI120) ile 3.09 mm (61YA26) arasinda olup, ortalama gobek
boslugunun 2.23 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.43).

I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 12.36 mm (61YA19) ile 14.00 mm(61YA26) arasinda olup, ortalama ig iriligi
13.35 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.43).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 1.07 (61A127) ile 1.31 (61 AN27) arasinda, ortalama i¢ sekil indeks degeri
ise 1.18 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.43).

Randiman (%)

Randiman degeri %43.91 (61YA19) ile %50.69 (61AI27) arasinda, ortalama randiman
degeri ise %47.67 olarak saptanmistir (Cizelge 4.43).
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Cizelge 4.43. 2021 yili 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarmin
bazi meyve ozellikleri

Klon ic Agirhig I¢ Uzunlugu I¢ Genisligi I¢ Kalinhg1 B(-‘:)(;?L?gu I¢ Triligi 1.<; Sekil Randiman
Aday1 (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) Indeksi (%)
61AI120 0.87+0.17 14.16+0.86 12.91+0.88 12.49+1.06 1.33+1.13 13.17 1.11 46.30
61AI27 1.06+0.16 14.160.76 13.64+1.16 12.89+0.76 2.20+1.24 13.55 1.07 50.69
61ANO6 0.90+0.13 14.09+0.13 12.69+1.07 11.13+1.00 2.03+1.16 12.58 1.18 45.80
61AN20 1.16+0.16 14.89+0.16 13.80+1.18 12.42+1.02 2.34+1.12 13.67 1.14 47.18
61AN27 0.90+0.18 14.99+0.18 12.38+1.20 10.56+0.98 2.93+1.32 12.51 1.31 46.87
610R29 1.31+0.17 15.24+0.84 13.69+1.29 12.89+0.96 2.43+1.16 13.91 1.15 45.95
610R31 1.22+0.23 14.83+0.95 13.78+1.88 13.01+1.26 3.00+1.47 13.85 1.11 47.03
610R33 1.19+0.21 15.03+0.95 13.49+1.31 12.83+1.12 2.55+1.55 13.75 1.14 49.99
610R55 1.11+0.11 14.69+1.14 12.56+1.18 12.48+0.99 1.65+1.58 13.21 1.17 49.95
61YA19 0.88+0.20 14.59+0.96 11.73+1.68 11.04+1.32 1.65+1.08 12.36 1.28 43.91
61YA21 1.32+0.20 14.88+1.20 13.15+1.48 13.24+1.22 2.06+1.51 13.73 1.13 49.67
61YA26 1.21+0.19 16.07+0.78 13.63+1.42 12.52+0.93 3.09+1.32 14.00 1.23 48.54
61YA59 1.07+0.17 15.50+0.89 12.08+1.32 12.47+1.00 1.74+1.53 13.27 1.26 47.81
Ortalama 1.09 14.86 13.04 12.31 2.23 13.35 1.18 47.67

Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oran1 %83.00 (61YAL9) ile %98.00 (61YA26, 61AI27) arasinda, ortalama
saglam i¢ oran1 ise %92.92 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.44).

Tam beyaziama orani (%)

Tam beyazlama oran1 %43.00 (61ANO06) ile %95.00 (61AN20) arasinda, ortalama tam
beyazlama orani ise %67.15 olarak gerceklesmistir (Cizelge 4.44).

Bog meyve ve kusurlu i¢ orani (%)
Incelenen klon adaylarin bos meyve ve kusurlu i¢ oranlar Cizelge 4.44’ de sunulmustur.

Cizelge 4.44. 2021 yili 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarmin
bazi meyve ozellikleri

Siyah

Klon Saglam i¢ | Beyazlama | Bos Meyve | Abortif I¢ iu(r)ur ilrlll: Uglulg | Ciftig '\(/leet)l/e:ll; lell:':liul_g:

Aday1 Orani (%) | Orani (%) Orani (%) Orani (%) (%) O(r;om Orani (%) Orani (%) | Orami (%)
61AI120 91.00 83.00 3.00 5.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AI127 98.00 52.00 0.00 1.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61AN06 94.00 43.00 0.00 1.00 0.00 0.00 3.00 0.00 2.00
61AN20 96.00 95.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 3.00
61AN27 88.00 50.00 0.00 12.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R29 93.00 69.00 5.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00
610R31 93.00 51.00 1.00 5.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00
610R33 93.00 74.00 0.00 6.00 0.00 0.00 0.00 0.00 1.00
610R55 95.00 75.00 2.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA19 83.00 68.00 2.00 13.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61YA21 92.00 90.00 1.00 1.00 0.00 0.00 1.00 0.00 5.00
61YA26 98.00 63.00 0.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA59 94.00 60.00 2.00 2.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00
Ortalama 92.92 67.15 131 3.85 0.38 0.00 0.54 0.00 1.00
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4.9.2. 251-500 m rakim

2021 yilinda 251-500 m rakimlarda 13 Fosa klon adaymin verim ve meyve ozellikleri

incelenmistir.

Verim (g/cm?, g/bitki)

Birim alana diisen verim 24.04 g/cm? (61YA45) ile 56.37 g/cm? (61YA61) iken bitki
basina diisen verim 490 g/bitki (61YA45) ile 1936 g/bitki (610R07) arasinda oldugu
tespit edilmistir. Ortalama birim alana diisen verim 35.69 g/cm?, bitki basina diisen verim

ise 1014 g/bitki olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.45).
Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 2.95 adet (61YAL7) ile 4.34 adet (610R07) arasinda, ortalama
cotanaktaki meyve sayisi ise 3.55 adet olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.45).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirligi (g)

Meyve agirligi 2.04 g (610R07) ile 3.05 g (61YAL7) arasinda, ortalama meyve agirligi
ise 2.42 g olarak belirlenmistir (Cizelge 4.45).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 18.99 mm (61AN44) ile 21.49 mm (610R25) arasinda olup, ortalama
meyve uzunlugunun 20.16 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.45).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 16.78 mm (610R26) ile 19.73 mm (61YA17) arasinda olup, ortalama
meyve genisliginin ise 18.82 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.45).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 15.20 mm (610R26) ile 18.19 mm (61YA17) arasinda olup, ortalama
meyve kalinligiin 17.19 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.45).
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Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinlig1 1.16 mm (61YA45) ile 1.37 mm (61AI44) arasinda, ortalama kabuk

kalinliginin ise 1.26 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.45).

Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 17.34 mm (610R26) ile 19.37 mm (61YA17) arasinda olup, ortalama

meyve iriligi ise 18.67 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.45).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeks degerleri 1.05 (61AN33) ile 1.28 (610R26) arasinda olup, ortalama

meyve sekil indeksinin 1.12 oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.45).

Cizelge 4.45. 2021 yil1 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
verim ve bazi meyve 6zellikleri

Kl . . CoRtaki Meyve Meyve Meyve Meyve Kabuk | Meyve | Meyve
on Verim | Verim Meyve A < . - - M .
Aday (ghitki) | (g/cm?) Sayist Agirhgr | Uzunlugu | Genisligi Kalmhg | Kalnhg: | Iriligi | Sekil )
(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI35 760 29.46 3.00 2.86+0.34 | 19.90+0.72 | 19.15+0.95 | 17.63+0.91 | 1.29+0.16 | 18.87 1.08
61Al144 1154 40.15 4.20 2.06+0.25 | 21.05+0.90 | 18.76+0.64 | 17.11+0.74 | 1.37+£0.17 | 18.91 1.17
61AN33 | 1390 30.31 4.10 2.51+0.33 | 19.40+0.74 | 19.54+0.66 | 17.51+0.76 | 1.35+0.25 | 18.79 | 1.05
61AN44 844 36.68 3.86 2.20+0.28 | 18.99+0.89 | 18.60+0.82 | 17.14+0.69 | 1.19+0.15 | 18.23 1.06
610R07 1936 45.97 4.35 2.04+0.22 | 20.15+0.90 | 18.72+0.56 | 17.10+0.49 | 1.19+0.14 | 18.61 | 1.13
610R25 1640 51.50 3.15 2.27+0.31 | 21.49+0.80 | 18.27+1.04 | 16.30+0.90 | 1.30+0.16 | 18.56 1.24
610R26 556 24.16 3.10 2.14+0.24 | 20.44+0.93 | 16.78+0.77 | 15.20+0.74 | 1.19+0.11 | 17.34 | 1.28
61YA15 600 33.49 3.35 2.26+0.33 | 19.60+1.13 | 18.73+0.62 | 16.91+0.75 | 1.23+0.18 | 18.38 | 1.10
61YAL7 688 29.90 2.95 3.05+0.24 | 20.27+1.13 | 19.73+0.91 | 18.19+0.77 | 1.36+0.20 | 19.37 1.07
61YA31 | 1156 36.30 4.15 2.38+0.39 | 20.35+1.03 | 18.87+0.78 | 17.25+0.84 | 1.24+0.23 | 18.78 | 1.13
61YA45 490 24.04 3.75 2.48+0.40 | 20.21+0.80 | 19.28+0.94 | 17.73+0.82 | 1.16+0.16 | 19.05 1.09
61YA52 818 25.69 3.25 2.24+0.38 | 19.86+1.45 | 18.84+0.78 | 17.45+0.91 | 1.18+0.15 | 18.69 | 1.09
61YA61 1149 56.37 3.00 2.93+0.34 | 20.31+0.78 | 19.38+0.73 | 17.92+0.57 | 1.32+0.22 | 19.18 1.09
Ortalama | 1014 35.69 3.55 242 20.16 18.82 17.19 1.26 18.67 | 112

Ic agirlhigi (g)

Ic agirlig1 0.82 g (61Al144) ile 1.53 g (61YA17) arasinda olup, ortalama i¢ agirhig ise 1.17

g olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.46).

I uzunlugu (mm)

Ic uzunlugu 14.33 mm (61AN44) ile 16.25 mm (610R26) arasinda, ortalama ic

uzunlugunun 15.70 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.46).
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I¢ genisligi (mm)

I¢ genisligi 11.23 mm (610R25) ile 14.78 mm (61YA17) arsinda olup, ortalama i¢
genisliginin 13.06 mm oldugu hesaplanmustir (Cizelge 4.46).

I¢ kalinhig1 (mm)

¢ kalinhign 10.58 mm (610R07) ile 14.47 mm (61YA17) arasinda, ortalama ig
kalinliginin ise 12.32 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.46).

Gobek boslugu (mm)

Ic gobek boslugu 0.76 mm (61AI44) ile 3.66 mm (61YAG61) arasinda, ortalama gébek
boslugu ise 2.10 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.46).

I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 12.35 mm (610R07) ile 15.02 mm (61YA17) arasinda, ortalama ic iriliginin
13.60 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.46).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 1.08 (61YA17) ile 1.56 (610R25) arasinda, ortalama i¢ sekil indeksi 1.25
olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.46).

Cizelge 4.46. 2021 yil1 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Klon ic Agirhig f¢ Uzunlugu I Genisligi f¢ Kalihg Bc(;)csl:)uegu f¢ Triligi T.g Seki'l Randiman
Aday1 9 (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) Indeksi (%)
61AI35 1.46+0.17 15.67+0.76 14.54+0.96 14.08+0.91 3.29+1.73 14.75 1.09 51.45
61Al44 0.82+0.15 16.05+0.90 11.38+0.86 11.11+0.91 0.76x1.17 12.66 1.43 39.66
61AN33 1.23+0.21 15.05+0.21 14.56+1.17 12.70+1.57 2.78+1.49 14.07 1.10 48.93
61AN44 1.10+0.16 14.33+0.16 12.94+1.46 12.01+1.22 1.73+1.07 13.10 1.10 48.49
610R07 0.90+0.16 15.29+1.02 11.64+1.07 10.58+1.57 0.93x1.11 12.35 1.38 43.49
610R25 1.04+0.18 17.36+0.98 11.23+1.30 11.02+1.18 1.02+1.10 12.90 1.56 45.23
610R26 1.07+0.10 16.25+0.83 11.47+0.60 10.97+0.73 1.11+0.81 12.69 1.45 49.94
61YA15 1.13+0.21 15.29+0.94 12.90+1.44 12.47+1.09 1.18+1.53 13.50 1.21 48.86
61YAL7 1.53+0.17 15.84+0.98 14.78+1.06 14.47+1.10 3.06£1.79 15.02 1.08 49.39
61YA31 1.14+0.23 15.90+0.97 12.86+1.35 12.42+1.38 2.49£1.49 13.64 1.26 47.16
61YA45 1.20+0.22 15.91+1.26 13.47+1.61 12.34+1.47 2.83+1.29 13.83 1.23 47.10
61YA52 1.13+0.21 15.14+1.45 13.79+1.52 12.09+1.48 2.45%1.64 13.62 1.17 50.42
61YA61 1.45+0.20 15.99+0.84 14.24+1.24 13.96+0.92 3.66+1.02 14.70 1.13 49.14
Ortalama 1.17 15.70 13.06 12.32 2.10 13.60 1.25 47.64

148



Randiman (%)

Randiman degeri %39.66 (61AI44) ile %51.45 (61AI35) arasinda olup, ortalama
randiman degeri %47.64 olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.46).

Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oran1 %84.00 (61Al44) ile %99.00 (610R26, 61AN33) arasinda, ortalama
saglam i¢ oraninin ise %92.85 oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.47).

Tam beyaziama orani (%)

Tam beyazlama oram1 %43.00 (610R26) ile%100.00 (61AI35, 61AN33, 610R07)
arasinda, ortalama tam beyazlama orani ise %80.46 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.47).

Bos meyve ve kusurlu i¢ orant (%)
Bos meyve ve kusurlu i¢ oranlar1 Cizelge 4.47°de sunulmustur.

Cizelge 4.47. 2021 yil1 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Klon Saglam I¢ B Tam Bos Meyve ‘AbOI‘tIf Burusuk f¢ Slyah Cift Ig Citlak Cfiliiritliui(;
Aday1 Orani (%) eyazlama Orant (%) ¢ Oran Orani (%) Uelu I¢ Orant (%) Meyve Orani
Y Orani1 (%) (%) Orani (% Orant1 (%) %)
61AI35 97.00 100.00 2.00 0.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61Al144 84.00 64.00 0.00 9.00 2.00 0.00 4.00 0.00 1.00
61AN33 99.00 100.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN44 93.00 89.00 0.00 5.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R07 85.00 100.00 5.00 5.00 5.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R25 92.00 57.00 5.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R26 99.00 43.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA15 94.00 96.00 2.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61YAL7 97.00 72.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA31 85.00 73.00 2.00 7.00 5.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61YA45 95.00 80.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 1.00
61YA52 91.00 96.00 0.00 0.00 9.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA61 96.00 76.00 1.00 1.00 1.00 0.00 1.00 0.00 0.00
Ortalama 92.85 80.46 1.92 2.08 2.23 0.00 0.62 0.00 0.15

4.9.3. 501-750 m rakim

2021 yilinda 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen 9 Fosa klon adaymin

verim ve meyve Ozellikleri belirlenmistir.
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Verim (g/cm?, g/bitki)

Birim alana diisen verim 19.87 g/cm? (61ANG64) ile 65.29 g/cm? (610R62), bitki basina
diisen verim 356 g/ bitki (61AN64) ile 2750 g/ bitki (610R62) arasinda belirlenmistir.
Klon adaylarin ortalama birim alana diisen verimi 35.97 g/cm? iken bitki basma diisen
verim ise 1205 g/ bitki olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.48).

Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 2.75 adet (61YAOQ06) ile 4.55 adet (610R46) arasinda olup,
ortalama cotanaktaki meyve sayisi 3.39 adet olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.48).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirligi (g)

Meyve agirhigr 2.00 g (610R21) ile 2.53 g (610R62) arasinda, ortalama meyve
agirliginin 2.21 g oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.48).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 18.71 mm (61ANG63) ile 20.23 mm (610R46, 610R62) arasinda,
ortalama meyve uzunlugu ise 19.43 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.48).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 17.71 mm (61AN63) ile 19.00 mm (610R62) arasinda, ortalama meyve
genislik degeri ise 18.55 mm olarak saptanmistir (Cizelge 4.48).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 16.16 mm (61ANG63) ile 17.64 mm (610R45) arasinda olup, ortalama
meyve kalinlik degeri ise 16.99 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.48).

Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinligt 1.04 mm (61AN63) ile 1.30 mm (610R62) arasinda, ortalama kabuk
kalinliginin 1.18 mm oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.48).
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Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 17.49 mm (61ANG63) ile 18.89 mm (610R62) arasinda, ortalama meyve

irilik degerinin ise 18.29 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.48).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 1.05 (610R21, 610R45) ile 1.18 (61 AI70) arasinda, ortalama meyve
sekil indeks degeri ise 1.09 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.48).

Cizelge 4.48. 2021 y1l1 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
verim ve bazi meyve 6zellikleri

Kon | Verim | verim | *Wewe | Mene | Mewe | Meye | Meye | Kabuk | Meyve | Meyue
Adayt (ghbitki) | (g/cm?) Sayist Agirhgr | Uzunlugu | Genisligi Kalnligr | Kalnhgr | Iriligi | Sekil ‘

(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI170 900 39.11 3.80 2.22+0.28 | 20.18+0.83 | 18.13+1.00 | 16.17+0.64 | 1.23+0.13 | 18.08 1.18
61AN63 710 27.52 3.20 2.15+0.34 | 18.71+1.08 | 17.71+0.79 | 16.16+0.89 | 1.04+0.11 | 17.49 1.10
61AN64 356 19.87 2.96 2.25+0.40 | 18.86+0.80 | 18.42+0.96 | 16.55+0.99 | 1.10+0.13 | 17.92 1.08
610R21 914 31.80 3.15 2.00+0.29 | 18.84+1.00 | 18.44+0.87 | 17.36+0.86 | 1.20+0.19 | 18.20 1.05
610R45 1586 31.87 4.05 2.18+0.22 | 19.21+0.88 | 18.85+0.73 | 17.64+0.63 | 1.18+0.17 | 18.55 1.05
610R46 1422 44.65 4.55 2.23+0.30 | 20.23+1.29 | 18.98+0.60 | 17.45+0.72 | 1.20+0.15 | 18.85 111
610R62 2750 65.29 3.10 2.53+0.39 | 20.23+0.96 | 19.00+0.65 | 17.54+0.67 | 1.30+0.21 | 18.89 111
61YA06 566 24.60 2.75 2.22+0.35 | 19.07+£1.20 | 18.53+£0.95 | 16.94+0.77 | 1.14+0.17 | 18.16 1.08
61YA37 1642 38.99 2.98 2.09+0.35 | 19.55+1.06 | 18.93+0.75 | 17.11+0.78 | 1.27+0.19 | 18.50 1.08
Ortalama | 1205 35.97 3.39 221 19.43 18.55 16.99 1.18 18.29 1.09

Ic agirlhigi (g)

Ic agirhig 0.95 g (610R21, 61YA37) ile 1.27 g (610R62) arasinda olup, ortalama i¢

agirlhiginin 1.08 g oldugu hesaplanmustir (Cizelge 4.49).

I uzunlugu (mm)

Ic uzunlugu 14.12 mm (61YAO06) ile 15.82 mm (610R62) arasinda, ortalama i

uzunlugunun 14.83 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.49).

I¢ genisligi (mm)

I¢ genisligi 9.33 mm (610R49) ile 14.28 mm (61ANG64) arasinda, ortalama i¢ genislik

degeri 13.10 mm olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.49).
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I¢ kalinlig1 (mm)

I¢ kalinlig1 11.68 mm (610R21) ile 13.15 mm (610R62) arasinda, ortalama i¢ kalinlik
degeri 12.20 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.49).

Gobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 0.94 mm (610R21) ile 4.09 mm (61 YAO06) arasinda, ortalama gobek
bosluk degerinin ise 2.79 mm oldugu saptanmistir (Cizelge 4.49).

I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 12.66 mm (610R21) ile 13.98 mm (610R62) arasinda olup, ortalama i¢ iriliginin
13.33 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.49).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 1.05 (61YAO06) ile 1.26 (610R21, 61YA37) arasinda, ortalama i¢ sekil
indeks degeri 1.18 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.49).

Randiman (%)

Randimman degerinin %45.05 (61YA37)ile %50.07 (610R62) arasinda, ortalama
randiman degerinin ise %47.60 oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.49).

Cizelge 4.49. 2021 yil1 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Klon ic Agirhg | I¢ Uzunlugu | I Genisligi | I¢ Kalinhg Gébet( . ¢ | i¢cSekil | Randiman
Adayt @ (mm) (mm) (mm) Boglugu | riligi | 4 401 (%)
(mm) (mm)
61AI170 1.12+0.16 15.49+1.02 13.82+0.92 12.00£1.08 3.79+1.81 13.70 1.20 48.21
61AN63 1.14+0.21 14.72+0.21 13.53+1.05 12.56+1.32 3.47+1.03 13.60 1.10 47.40
61AN64 1.1240.21 14.22+0.21 14.28+1.38 12.59+1.30 3.77+1.60 13.70 1.10 46.77
610R21 0.95+0.16 14.74+0.65 11.68+1.04 11.77+£1.24 0.94+1.36 12.66 1.26 46.33
610R45 1.08+0.14 14.37+£0.90 12.56+1.29 11.83+1.12 1.92+1.15 12.88 1.18 48.61
610R46 1.02+0.19 15.01+1.24 12.36+1.63 12.02+1.32 2.59+1.52 13.06 1.23 46.48
610R62 1.27+0.22 15.82+0.86 13.14+1.83 13.15+0.84 2.36+1.32 13.98 1.20 50.07
61YA06 1.11+0.18 14.12+1.22 13.90+0.91 12.91+1.06 4.09+1.61 13.63 1.05 49.47
61YA37 0.95+0.20 14.94+0.95 12.66+1.31 11.01+1.38 2.22+1.69 12.77 1.26 45.05
Ortalama 1.08 14.83 13.10 12.20 2.79 13.33 1.18 47.60
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Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oran1 %84.00 (61AN64) ile %97.00 (610R62) arasinda degistigi, ortalama
saglam i¢ oraninin %92.33 oldugu saptanmistir (Cizelge 4.50).

Tam beyazlama orant (%)

Tam beyazlama oran1 %91.00 (61AI170) ile %100.00 (610R46, 610R62) arasinda,

ortalama tam beyazlama oraninin ise %96.11 oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.50).
Bog meyve ve kusurlu i¢ orani (%)
Klon adaylarin bos meyve ve kusurlu i¢ oranlari Cizelge 4.50’de sunulmustur.

Cizelge 4.50. 2021 yil1 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylariin
bazi meyve ozellikleri

Klon Sacg)lam Ic Be);lz-;T;ma Bos Meyve | Abortif | Burusuk | Siyah Uclu Cift i¢ l\(/:Ilet)l/t Cﬁtll‘[ltll(ul-g
rant Orant I¢ Orant | I¢ Oran1 I¢ Orani Orani

Aday1 %) Orani %) %) %) % %) Orant Orant
(%) (%) (%)
61AI70 89.00 91.00 0.00 0.00 3.00 0.00 3.00 0.00 5.00
61ANG3 94.00 94.00 1.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 2.00
61AN64 94.00 95.00 2.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 3.00
610R21 87.00 96.00 3.00 9.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00
610R45 95.00 97.00 1.00 4.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R46 95.00 100.00 0.00 1.00 2.00 0.00 2.00 0.00 0.00
610R62 97.00 100.00 1.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA06 90.00 97.00 0.00 0.00 7.00 0.00 2.00 0.00 1.00
61YA37 90.00 95.00 3.00 0.00 6.00 0.00 1.00 0.00 0.00
Ortalama 92.33 96.11 1.22 1.78 2.44 0.00 1.00 0.00 1.22

4.10. 2020-2021 yih Yomra Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore
Fenolojik Ozellikleri

4.10.1. 0-250 m rakim

0-250 m arasinda belirlenen 14 Yomra klon adayindan 8’nin (61ANO03, 61ANOS,
61AN26, 610R68, 610R70, 61YA23, 61YA25, 61YAG60) erkek cigeklerinin
olgunlagmadan dokiildiigli, 1 klon adaymin (610OR71) iiretici tarafindan bahceden
cikartildigi, digerlerinin 01-10/02/2021 (61AI15) ile 15-25/02/2021 (61AI129, 610R32)
tarihleri arasinda olgunlagtigi, disi c¢igeklerin 25/01-05/02/2021 (61AI115) ile 15-
25/02/2021 (610R32) tarihlerinde polen kabul edebilir oldugu saptanmistir.
Yapraklanmalart 20-25/03/2021 (61AI115) ile 12-17/04/2021 (61AN41, 610R32,
610R68, 610R70) tarihleri arasinda (Sekil 4.17), yapraklanmalarini ise 22 gunde
gerceklestirmistir.
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I’lis Dokiilmiis

I,us Dokiilmiis

Veri Yok

I,us Dokii

|
Imiig

I’lis Dokii

Imiig
Imiig

9.02.2021

8.02.2021

7.02.2021

6.02.2021

5.02.2021

4.02.2021

3.02.2021

2.02.2021

1.02.2021

31.01.2021

30.01.2021

29.01.2021

28.01.2021

27.01.2021

26.01.2021

25.01.2021

24.01.2021

Klon
Aday1

61A115

61AI116

61A129

61AN03

61AN05

61AN26

61AN41

610R32

610R68

610R70

610R71

61YA23
61YA25
61YAGD

—& (Disi ¢igeklenme), @=———————@ ('Yapraklanma)

(Erkek ciceklenme), @

Sekil 4.17. 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin 2020-2021 y1l1 fenoloji tarihleri
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4.10.2. 251-500 m rakim

Erkek c¢icekler 01-10/02/2021 (61AI134) ile 10-20/02/2021 (610R39, 610R37)
tarihlerinde olgunlasirken digerleri olgunlasmadan dokiilmiistiir. Disi ¢igeklerin
olgunlagmasi ise 05-15/02/2021 (61AN34, 61YA16) ile 15-25/02/2021 (610R39,
610R37) tarihlerinde gerceklesmistir. 251-500 m rakimlarda bulunan Yomra klon
adaylarinda yapraklanma 05-10/04/2021 (61YAQ9, 61YA50, 61YAQ08) ile 12-17/04/2021
(61AN30, 61AN34) tarihleri arasinda gozlemlenirken (Sekil 4.18), yapraklanmasinin 7

giin oldugu saptanmuistir.
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18.04.2021

17.04.2021

16.04.2021

15.04.2021

14.04.2021

13.04.2021

12.04.2021

11.04.2021

10.04.2021

9.04.2021

8.04.2021

7.04.2021

6.04.2021

5.04.2021

4.04.2021

26.02.2021

25.02.2021

24.02.2021

23.02.2021

22.02.2021

21.02.2021

20.02.2021

19.02.2021

18.02.2021

17.02.2021

16.02.2021

15.02.2021

14.02.2021

13.02.2021

12.02.2021

11.02.2021

10.02.2021

9.02.2021

8.02.2021

7.02.2021

6.02.2021

5.02.2021

4.02.2021

3.02.2021

2.02.2021

1.02.2021

31.01.2021

30.01.2021

Klon
Aday1

Veri Yok
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—® (Disi ¢iceklenme), @=————————e (Yapraklanma)

$

Dokiilmiis

Piis Dokiilmiis
Piis Dokiilmiis

FEIS Dokiilmiis

Dokiilmiis

Pus Dokiilmii

P?is Dokiilmiis
us Dokiilmiis

Piis Dokiilmiis

Veri Yok

Pus
P’s
@

(Erkek ciceklenme), @

61AI133
61A134
61AI136
61AI137
61AN29
61AN30
61AN34
610R37
610R39
61YAOQ8
61YA09
61YA16
61YAS0

Sekil 4.18. 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin 2020-2021 yili fenoloji tarihleri




4.10.3.501-750 m rakim

501-750 m rakimlarda ve dort ilgede 15 Yomra klon aday1 erkek ¢igekleri olgunlasmadan
dokiildiikleri, disi ¢igeklerinin ise 05-15/02/2021 (61A158, 61AN24, 61YA35, 61YA02)
ile 15-25/02/2021 (610R43) tarihleri arasinda olgunlastigi  kaydedilmistir.
Yapraklanmalar1 ise 08-13/04/2021 (61YA35) ile 15-20/04/2021 (610R42, 61YA02,
610R23) tarihleri arasinda oldugu belirlenirken (Sekil 4.19), yapraklanmalarini 7 giinde

gergeklestirdigi gozlemlenmistir.
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21.04.2021

20.04.2021

19.04.2021

18.04.2021

17.04.2021

16.04.2021

15.04.2021

14.04.2021

13.04.2021

Veri Yok

12.04.2021

@

11.04.2021

10.04.2021

9.04.2021

8.04.2021

7.04.2021

27.02.2021

26.02.2021

25.02.2021

24.02.2021

23.02.2021

22.02.2021

21.02.2021

20.02.2021

19.02.2021

18.02.2021

17.02.2021

16.02.2021

15.02.2021

14.02.2021

13.02.2021

12.02.2021

11.02.2021

10.02.2021

9.02.2021

8.02.2021

7.02.2021

6.02.2021

5.02.2021

4.02.2021

3.02.2021

Klon
Aday1

61AI150

61AI155

61A156

61AI157

61A158

61A160

61AN24

610R14

610R23

610R42

610R43

610R59

61YA02
61YA35

—& (Disi ¢igeklenme), @=—————@ ('Yapraklanma)

(Erkek ciceklenme), @

Sekil 4.19. 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin 2021-2022 yili fenoloji tarihleri
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4.11. 2021 y1ih Yomra Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore Verim ve
Meyve Ozellikleri

4.11.1. 0-250 m rakim

2021 yilinda 0-250 m rakimlarda 8 Yomra klon adaymin verim ve meyve 6zellikleri

incelenmistir.

Verim (g/cm?, g/bitki)

Yomra klon adaylarin birim alana diisen verimi 5.70 g/cm? (610R70) ile 25.01 g/cm?
(61YAG0), bitki basina diisen verim ise 131 g/ bitki (610R70) ile 1532 g/bitki (61AN26)
arasinda bulunmustur. Klon adaylarin ortalama birim alana diisen verimi 15.95 g/cm?

iken bitki basina diisen verimi ise 622 g/bitki oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.51).
Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayis1 1.95 adet (610R70) ile 3.24 adet (61 AN26) arasinda, ortalama
cotanaktaki meyve sayisinin ise 2.52 adet oldugu saptanmistir (Cizelge 4.51).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirlig (g)

Meyve agirligi 1.65 g (61AI15) ile 3.10 g (61 AN41) arasinda, ortalama meyve agirlik ise
2.44 g olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.51).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 17.71 mm (61AI15) ile 21.36 mm (61AI29) arasinda, ortalama meyve
uzunlugunun 20.28 mm oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.51).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 17.11 mm (61AN26) ile 21.03 mm (61AN41) arasinda olup, ortalama
meyve genisliginin 18.79 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.51).
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Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 15.70 mm (61AN26) ile 17.93 mm (61 AN41) arasinda, ortalama meyve
kalinliginin 16.34 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.51).

Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinligi 1.00 mm (6 1AN26) ile 1.37 mm (61AN41) arasinda olup, ortalama kabuk
kalinliginin 1.17 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.51).

Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 16.97 mm (61AI15) ile 20.04 mm(61AN41) arasinda, ortalama meyve
iriligi ise 18.39 mm olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.51).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi degeri 1.06 (61AI15) ile 1.23 (61AN26) arasinda, ortalama meyve
sekil indeks degerinin 1.16 oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.51).

Cizelge 4.51. 2021 yil1 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylariin
verim ve bazi1 meyve Ozellikleri

Klon Verim | Verim (;052;526‘“ l\/!eyv? Meyvei Meyv_ti . Meyve:' Kabulf M eyve M eyve

Aday! (g/bitki) | (glcm?) Sayist Agirligt Uzunlugu Genisligi Kalinligt Kalinhigr | Iriligi | Sekil )

(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI15 660 20.72 2.20 1.65+0.19 | 17.70+1.08 | 17.55+0.72 | 15.75+0.66 | 1.02+0.12 | 16.97 1.06
61AI29 607 23.53 2.75 2.75+0.37 | 21.36+0.75 | 19.01+1.10 | 16.24+0.58 | 1.16+0.11 | 18.75 121
61AN26 1532 20.02 3.24 1.92+0.26 | 20.22+0.80 | 17.11+0.92 | 15.70+0.66 | 1.00+0.14 | 17.57 1.23
61AN41 842 10.33 2.60 3.10+0.34 | 21.34+0.79 | 21.03+0.95 | 17.93+0.67 | 1.37+0.23 | 20.04 1.10
610R32 516 14.70 2.45 2.86+0.32 | 20.84+0.86 | 19.44+1.02 | 16.65+0.51 | 1.21+0.16 | 18.89 1.16
610R68 242 7.60 2.00 2.53+0.21 | 20.40+0.67 | 19.22+0.68 | 16.43+0.62 | 1.23+0.15 | 18.61 114
610R70 131 5.70 1.95 2.20+£0.43 | 19.90+1.06 | 18.25+1.13 | 15.84+0.81 | 1.10+0.11 | 17.92 117
61YA60 448 25.01 3.00 2.47+0.31 | 20.51+0.76 | 18.74+0.82 | 16.21+0.76 | 1.27+0.14 | 18.40 117
Ortalama 622 15.95 2.52 244 20.28 18.79 16.34 1.17 18.39 1.16

Ic agirlhigi (g)

I¢ agirh@ 0.76 g (61AI115) ile 1.49 g (61AN41) arasinda olup, ortalama i¢ agirhgin 1.19
g oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.52).
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I uzunlugu (mm)

I¢ uzunlugu 13.85 mm (61Al15) ile 17.43 mm (61AI29) arasinda olup, ortalama ig
uzunlugu 15.78 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.52).

I¢ genisligi (mm)

I¢ genisligi 10.66 mm (61AI115) ile 14.92 mm (61AN41) arasinda, ortalama i¢ genisligi
ise 13.49 mm olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.52).

I¢ kalinhig1 (mm)

I¢c kalinhigi 11.17 mm (61AI15) ile 13.05 mm (61AN41) arasinda olup, ortalama i
kalinlig1 12.20 mm olarak hesaplanmustir (Cizelge 4.52).

Gobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 1.16 mm (61AI15) ile 2.91 mm (61AN41) arasinda, ortalama i¢c gobek
boslugunun ise 2.34 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.52).

I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 11.81 mm (61AI115) ile 14.90 mm (61AN41) arasinda olup, ortalama ig iriligi
13.74 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.52).

Cizelge 4.52. 2021 yil1 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Klon ic Agithgn | I¢ Uzunlugu | I¢ Genisligi | I¢ Kahinhg B?)Z?lfgu Ig iriligi | Ig Sekil | Randiman
Aday1 9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) Indeksi (%)
61AI115 0.76+0.12 13.85+0.95 10.66+0.72 11.17+£1.27 1.16+1.15 11.81 1.27 46.26
61AI129 1.45+0.17 17.43+0.72 14.24+1.19 12.79+0.52 2.80+1.22 14.70 1.29 49.95
61AN26 0.99+0.13 15.3940.13 12.80+1.18 11.64+1.11 2.18+1.38 13.19 1.26 51.26
61AN41 1.49+0.16 16.99+0.16 14.92+1.45 13.05+0.70 2.91+1.23 14.90 1.20 48.30
610R32 1.44+0.15 16.55+1.02 14.85+0.92 13.03+0.72 2.83+1.26 14.74 1.19 48.25
610R68 1.18+0.14 15.54+0.87 13.68+1.01 12.28+0.88 2.56+1.33 13.77 1.20 42.98
610R70 1.09+0.22 15.28+1.19 13.37£1.50 11.91+1.13 2.63+£1.72 13.45 121 45.96
61YA60 1.13+0.21 15.27£1.33 13.4+1.18 11.69+0.92 1.66+1.10 13.37 1.22 44.37
Ortalama 1.19 15.78 13.49 12.20 2.34 13.74 1.23 47.17
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I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 1.19 (610R32) ile 1.29 (61AI29) arasinda, ortalama i¢ sekil indeksi ise
1.23 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.52).

Randiman (%)

Randiman degeri %42.98 (610R68) ile %51.26 (61AN26) arasinda, ortalama randiman
degerinin %47.17 oldugu saptanmustir (Cizelge 4.52).

Saglam i¢ orani (%)

Saglam i¢ oran1 %76.00 (61YAG60)ile %100.00 (61AN41) arasinda, ortalama saglam i¢
oraninin ise %89.32 oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.52).

Tam beyaziama orani (%)

Tam beyazlama oranlar1 %60.00 (610R68) ile %97.00 (61AN41) araliginda olup,

ortalama tam beyazlama oraninin %78.18 oldugu belirlenmistir. (Cizelge 4.53)
Bos meyve ve kusurlu i¢ orant (%)
Incelenen klon adaylarin bos meyve ve kusurlu i¢ oranlari Cizelge 4.53’de sunulmustur.

Cizelge 4.53. 2021 yil1 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Klon Saglam i¢ Tam MEt:))lf/e Abortif i¢ | Burusuk i¢ | Siyah Uglu Cift I¢ Citlak Kurtlu-

Aday! Orant Beyazlama Oram Orani Orant I¢ Orant Orant Meyve Ciirtik I¢

(%) Orani1 (%) %) (%) (%) % (%) Orani (%) | Orani (%)
61AI115 90.00 89.00 2.00 0.00 5.00 0.00 3.00 0.00 0.00
61AI129 93.00 76.00 4.00 0.00 1.00 0.00 1.00 0.00 1.00
61AN26 92.00 59.00 1.00 0.00 7.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN41 100.00 97.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R32 92.00 93.00 6.00 1.00 0.00 0.00 1.00 0.00 0.00
610R68 83.00 60.00 10.00 0.00 6.00 0.00 0.00 0.00 1.00
610R70 88.57 77.42 9.00 0.00 243 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA60 76.00 74.00 7.00 0.00 14.00 0.00 2.00 0.00 1.00
Ortalama 89.32 78.18 4.88 0.13 4.43 0.00 0.88 0.00 0.38

4.11.2.251-500 m rakim

Arakli, Arsin, Yomra ve Ortahisar lokasyonlarinda 251-500 m rakimlarda 6n segim
sonucu belirlenen 11 Yomra klon aday1r verim ve meyve Ozellikleri bakimindan

incelenmistir.
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Verim (g/cm?, g/bitki)

On secim sonucu 251-500 m rakimlarda belitlenen Yomra klon adaylarmin iigiincii
yilinda birim alana diisen verimi 6.50 g/cm? (610R39) ile 39.42 g/cm? (61YAO08), bitki
basina diisen verim 350 g/bitki (61OR39) ile 2718 g/bitki (61YA50) arasinda oldugu
tespit edilmistir. Klon adaylarin ortalama birim alana diisen verimi 19.96 g/cm?, bitki

basina diisen verim ise 904 g/bitki olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.54).
Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayisi 1.85 adet (610R37) ile 3.46 adet (61 AN29) arasinda, ortalama
cotanaktaki meyve sayisinin ise 2.86 adet oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.54).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirlig (g)

Meyve agirligi 2.03 g (61AI133) ile 2.73 g (61 AI37) arasinda, ortalama meyve agirligi ise
2.31 g olarak saptanmustir (Cizelge 4.54).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 19.67 mm (61AI133) ile 21.41 mm (61AI37) arasinda olup, ortalama
meyve uzunlugu 20.69 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.54).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 17.85 mm (61YAO08) ile 19.65 mm (610R37) arasinda olup, ortalama
meyve genisligi 18.37 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.54).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 13.35 mm (61AN30) ile 16.73 mm (610R37) arasinda, ortalama meyve
kalinligi ise 15.81 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.54).
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Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinlig1 0.99 mm (61AN34) ile 1.26 mm (61AI37) arasinda olup, ortalama kabuk
kalinliginin 1.12 mm oldugu hesaplanmustir (Cizelge 4.54).

Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 7.71 mm (61AI37) ile 18.90 mm (610R37) arasinda, ortalama meyve
iriliginin ise 18.18 mm oldugu saptanmistir (Cizelge 4.54).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 1.13 (610R37) ile 1.25 (61YAO08, 61YA09, 61AN29) arasinda,
ortalama meyve sekil indeksi 1.21 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.54).

Cizelge 4.54. 2021 yil1 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
verim ve bazi meyve 6zellikleri

on | veim | v | S| e | e | e | e | e, | e | e

Sayisi (adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI33 996 31.27 3.00 2.03+£0.28 | 19.67+0.76 | 18.22+0.96 | 15.51+0.71 | 1.07+0.14 | 17.71 117
61AI137 944 26.89 2.75 2.73+0.25 | 21.41+0.72 | 19.07+£0.84 | 16.15+0.60 | 1.26+0.16 | 18.75 122
61AN29 522 12.39 3.46 2.38+0.30 | 21.17+1.09 | 18.28+1.22 | 15.62+0.82 | 1.16+0.11 | 18.22 1.25
61AN30 438 12.47 2.75 2.14+0.23 | 20.25+0.75 | 18.05+0.79 | 15.35+0.61 | 1.08+0.10 | 17.77 121
61AN34 868 13.91 2.75 2.12+0.33 | 20.03+1.06 | 18.04+0.91 | 15.77+0.71 | 0.99+0.13 | 17.86 1.18
610R37 472 6.59 1.85 2.51+0.25 | 20.53+0.63 | 19.65+0.73 | 16.73+0.59 | 1.20+0.15 | 18.90 1.13
610R39 350 6.50 3.00 2.25+0.40 | 21.05+0.79 | 18.30+1.25 | 15.73+0.87 | 1.12+0.11 | 18.23 1.24
61YA08 1384 39.42 3.35 2.36+0.17 | 21.00+0.79 | 17.85+0.79 | 15.72+0.78 | 1.09+0.16 | 18.07 1.25
61YA09 864 24.61 3.00 2.20+0.31 | 20.85+0.80 | 17.86+0.77 | 15.64+0.65 | 1.12+0.10 | 17.99 1.25
61YAL6 388 12.18 2.90 2.54+0.29 | 21.24+0.89 | 18.81+0.94 | 15.73+0.60 | 1.18+0.16 | 18.45 1.23
61YA50 2718 33.34 2.65 2.19+0.30 | 20.41+1.15 | 17.90+£0.92 | 15.91+0.61 | 1.07+0.13 | 17.98 121
Ortalama 904 19.96 2.86 231 20.69 18.37 15.81 1.12 18.18 121

Ic agirlhigi (g)

I¢ agirhign 1.00 g (61AI33) ile 1.34 g (61AI37) arasinda, ortalama i¢ agirhigr ise 1.14 g
olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.55).

I¢ uzunlugu (mm)

Ic uzunlugu 14.72 mm (61AI33) ile 17.30 mm (61AI37) arasinda, ortalama ic

uzunlugunun ise 16.17 mm oldugu saptanmistir (Cizelge 4.55).
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I¢ genisligi (mm)

I¢ genisligi 12.57 mm (61YAO09) ile 13.96 mm (610R37) arasinda, ortalama i¢ genisligi
13.31 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.55).

I¢ kalinhig1 (mm)

I¢ kalinhg 11.04 mm (61AI133) ile 12.42 mm (610R37) arasinda, ortalama i¢ kalinligi
11.65 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.55).

Gobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 1.20 mm (61YAOQ9) ile 2.86 mm (61AI37) arasinda, ortalama i¢ gobek
boslugunun ise 2.31 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.55).

I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 13.02 mm (61AI37) ile 14.30 mm (61AI37) arasinda, ortalama i¢ iriliginin ise
13.58 mm oldugu saptanmustir (Cizelge 4.55).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 1.19 (610R37) ile 1.39 (61YA09) arasinda olup, ortalama i¢ sekil indeksi
ise 1.30 olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.55).

Cizelge 4.55. 2021 y111 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

Klon Ic Agirlign f¢ Uzunlugu I¢ Genisligi f¢ Kalinligt B?)Z:Jlfgu I¢ Triligi T.g Seki'l Randiman
Aday1 9 (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) Indeksi (%)
61AI33 1.00+0.16 14.72+1.06 13.58+1.15 11.04+0.97 1.68+1.03 13.02 1.20 47.54
61AI37 1.34+0.14 17.30+0.93 13.90+1.13 12.16+0.78 2.86+1.28 14.30 1.33 48.09
61AN29 1.13+0.18 16.65+0.18 12.98+1.08 11.21+1.11 1.76x1.70 13.43 1.38 46.69
61AN30 1.07+0.13 15.70+0.13 13.31+1.23 11.27+0.75 2.82£1.85 13.31 1.28 49.23
61AN34 1.11+0.18 15.75+0.18 13.35+0.93 12.21+0.81 2.66£1.22 13.70 1.20 50.96
610R37 1.19+0.16 15.63+0.96 13.96+0.97 12.42+1.28 2.55+1.56 13.94 1.19 45.86
610R39 1.04+0.23 16.26+1.06 12.90+1.12 11.13+0.93 2.65£1.23 13.26 1.35 43.37
61YA08 1.22+0.10 17.16+0.67 13.16+0.87 11.95+0.73 2.06£1.26 13.93 1.37 50.68
61YA09 1.10+0.19 16.45+1.12 12.57+1.36 11.16+1.04 1.20+1.09 13.21 1.39 48.95
61YA16 1.29+0.14 16.80+0.79 13.43+£1.03 11.5+0.59 1.84+1.06 13.74 1.35 49.44
61YA50 1.09+0.17 15.49+1.33 13.23+£1.36 12.13+0.88 2.83£1.63 13.55 1.22 49.50
Ortalama 1.14 16.17 13.31 11.65 231 13.58 1.30 48.21
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Randiman (%)

Incelenen Yomra klon adaylarin randimani %43.37 (610R39) ile %50.96 (61AN34)

arasinda olup, ortalama randimanin %48.21 oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.55).
Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oran1 %82.00 (61AI33) ile %96.00 (61YA08) arasinda olup, ortalama saglam
i¢ oran1 %91.18 olarak saptanmustir (Cizelge 4.56).

Tam beyaziama orani (%)

Klon adaylarin tam beyazlama oran1 %60.00 (610R39) ile %95.00 (61 YA16) arasinda
olup, ortalama tam beyazlama oran1 %74.11 olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.56).

Bos meyve ve kusurlu i¢ orant (%)
Incelenen klon adaylarin bos meyve ve kusurlu i¢ oranlari Cizelge 4.56°da sunulmustur.

Cizelge 4.56. 2021 y1l1 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

< ; Tam o Burusuk Siyah o Citlak Kurtlu-
Ada | Oram (o | Bevazama | GRLIES | G o | JeQrm | Usiule | ory | Mee | cuniklo
61AI33 82.00 87.00 6.00 6.00 6.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AI37 95.00 87.00 4.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN29 89.00 61.22 5.00 2.00 4.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN30 95.00 78.00 3.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN34 91.00 75.00 4.00 0.00 5.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R37 94.00 52.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 2.00
610R39 87.00 60.00 4.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 7.00
61YA08 96.00 74.00 3.00 0.00 1.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA09 86.00 79.00 4.00 3.00 7.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YAL6 93.00 95.00 5.00 0.00 2.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YAS50 95.00 67.00 2.00 0.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Ortalama 91.18 74.11 3.91 1.18 291 0.00 0.00 0.00 0.82

4.11.3.501-750 m rakim

501-750 m rakimlarda On se¢im sonucu belirlenen 12 Yomra klon adayinin verim ve

meyve Ozellikleri incelenmistir.
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Verim (g/cm?, g/bitki)

Arakli, Arsin, Yomra, Ortahisar ilgcelerinde 501-750 m rakimlarda belirlenen Yomra klon
adaylarin birim alana diisen verimi 13.55 g/cm? (61YAO02) ile 41.50 g/cm? (61A160), bitki
basina diisen verim 708 g/bitki (610R42) ile 1952 g/bitki (610R23) arasinda
bulunmustur. Ortalama birim alana diisen verim 26.76 g/cm? iken bitki basina diisen
verim ise 1245 g/bitki oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.57).

Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Cotanaktaki meyve sayisi 2.36 adet (61OR23) ile 3.56 adet (61OR14) arasinda, ortalama
meyve ise 2.98 adet olarak saptanmistir (Cizelge 4.57).

Pomolojik 6zellikler

Meyve agirlig (g)

Meyveise agirligi 1.26 g (61AIOR14) ile 2.44 g (610R42) arasinda, ortalama meyve
agirlik degeri 1.87 g olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.57).

Meyve uzunlugu (mm)

Meyve uzunlugu 18.61 mm (610R14) ile 21.01 mm (610R42) arasinda, ortalama meyve
uzunlugu 20.23 mm oldugu hesaplanmustir (Cizelge 4.57).

Meyve genisligi (mm)

Meyve genisligi 16.30 mm (610R14) ile 18.50 mm (610R42) arasinda olup, ortalama
meyve genisliginin 17.60 mm oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.57).

Meyve kalinligi (mm)

Meyve kalinligi 14.60 mm (610R14) ile 16.43 mm (610R42) arasinda olup, ortalama
meyve kalinliginin ise 15.44 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.57).
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Kabuk kalinlig1 (mm)

Kabuk kalinlig1 0.91 mm (610R14)ilel.15 mm (61YA02) arasinda olup, ortalama kabuk

kalinlig1 ise 1.04 mm olarak saptanmustir (Cizelge 4.57).

Meyve iriligi (mm)

Meyve iriligi 16.42 mm (610R14) ile 18.55 mm (610R42) arasinda, ortalama meyve

iriliginin ise 17.64 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.57).

Meyve sekil indeksi

Meyve sekil indeksi 1.19 (61AI57) ile 1.29 (61YAO02) arasinda olup, ortalama meyve
sekil indeksi ise 1.22 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.57).

Cizelge 4.57. 2021 yil1 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
verim ve bazi meyve 6zellikleri

KI . . CEARtaki Meyve Meyve Meyve Meyve Kabuk | Meyve | Meyve
on Verim | Verim Meyve o ¥ b < < A .
Adayt (ghbitki) | (g/cm?) Sayis Agirhigr | Uzunlugu | Genisligi Kalinligr | Kalnhg | Iriligi | Sekil ‘
(adet) (9) (mm) (mm) (mm) (mm) (mm) | Indeksi
61AI150 814 17.75 2.80 2.17+0.35 | 20.67+1.01 | 18.13+£1.01 | 15.56+0.63 | 1.09+0.13 | 18.00 1.23
61AI55 1482 25.53 3.24 2.05+0.24 | 20.49+1.09 | 18.02+0.82 | 16.01+0.61 | 1.08+0.14 | 18.08 | 1.20
61A156 1608 27.70 3.10 1.83+0.32 | 20.30+1.26 | 17.96+0.86 | 16.02+0.80 | 1.00+0.11 | 18.01 1.20
61AI57 1328 24.67 2.96 1.83+0.30 | 19.79+0.98 | 17.85+1.07 | 15.53+0.61 | 1.02+0.12 | 17.64 | 1.19
61A160 1748 41.50 2.80 1.70+0.19 | 20.46+1.00 | 17.59+0.90 | 15.62+0.74 | 1.02+0.13 | 17.78 | 1.23
61AN24 1254 35.71 2.60 1.90+0.20 | 20.73£1.05 | 17.33+0.69 | 15.28+0.56 | 1.04+0.15 | 17.64 1.27
610R14 1022 35.56 3.56 1.26+0.16 | 18.61+0.74 | 16.30+0.78 | 14.60+0.64 | 0.91+0.10 | 16.42 | 1.20
610R23 1952 33.63 2.36 1.67+0.29 | 19.49+1.07 | 17.40+1.12 | 15.08+0.79 | 1.00+0.16 | 17.23 1.20
610R42 708 24.63 3.25 2.44+0.29 | 21.01+0.97 | 18.50+0.99 | 16.43+0.87 | 1.09+0.17 | 1855 | 1.20
610R43 1158 18.55 2.74 1.80+0.36 | 20.39+0.93 | 17.32+0.80 | 15.02+0.67 | 1.03+0.14 | 17.44 1.26
61YA02 846 13.55 3.10 1.90+0.19 | 20.83£0.72 | 17.29+0.93 | 14.97+0.60 | 1.15+0.12 | 17.53 1.29
61YA35 1024 22.33 3.25 1.94+0.24 | 19.95+1.09 | 17.46+0.94 | 15.15+0.68 | 1.02+0.10 | 17.41 | 1.22
Ortalama | 1245 26.76 2.98 1.87 20.23 17.60 15.44 1.04 17.64 | 1.22

Ic agirhigi (g)

I¢ agirlig1 0.55 g (610R14) ile 1.30 g (610R42) arasinda, ortalama i¢ agirlik degerinin

ise 0.92 g oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.58).

I¢ uzunlugu (mm)

I¢ uzunlugu 14.32 mm (610R14) ile 16.80 mm (610R42) arasinda, ortalama i¢ uzunlugu
ise 15.38 mm olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.58).
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I¢ genigligi (mm)

I¢ genisligi 8.76 mm (610R14) ile 14.02 mm (610R42) arasinda, ortalama i¢ genisligi
12.08 mm olarak saptanmustir (Cizelge 4.58).

I¢ kalinhig1 (mm)

I¢ kalinligi 8.94 mm (610R14) ile 12.96 mm (610R42) arasinda olup, ortalama i¢
kalinlig1 10.93 mm olarak belirlenmistir (Cizelge 4.58).

Gobek boslugu (mm)

Gobek boslugu 0.40 mm (610R14) ile 2.71 mm (61AI55) arasinda, ortalama gobek
boslugunun 1.80 mm oldugu hesaplanmustir (Cizelge 4.58).

I¢ iriligi (mm)

I¢ iriligi 10.39 mm (610R14) ile 14.50 mm (610R42) arasinda, ortalama ic iriliginin
12.65 mm oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.58).

I¢ sekil indeksi

I¢ sekil indeksi 1.21 (61AI57) ile 1.62 (610R14) arasinda, ortalama i¢ sekil indeksi ise
1.35 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.58).

Cizelge 4.58. 2021 y111 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin

verim ve bazi meyve ozellikleri

Klon Ic Agirhgr | I¢ Uzunlugu | I¢ Genisligi Ic Kalinhg Gijbel( e i¢ Sekil | Randiman
Adayr © (mm) (mm) (mm) Boslugu | Iriligi 4 41 %)
(mm) (mm)
61AI50 1.11+0.19 15.84+1.27 12.78+1.4 11.38+1.12 1.95+1.15 13.21 1.31 46.65
61AI155 1.01+0.17 15.71+0.98 13.27+£1.30 12.05+0.91 2.71+1.39 13.60 1.24 48.00
61AI56 0.84+0.21 14.82+1.46 11.19+1.42 10.71+1.24 1.08+1.19 12.11 1.35 44,94
61AI157 0.88+0.18 14.55+1.24 12.67+1.40 11.41+1.04 1.92+1.39 12.81 121 47.46
61AI160 0.78+0.13 15.63+0.99 10.37+1.02 10.10+1.20 1.26+1.02 11.78 153 44.08
61AN24 0.95+0.12 16.00+0.12 12.76+0.68 11.02+0.90 1.97+1.20 13.10 1.35 47.77
610R14 0.55+0.11 14.32+0.87 8.76+1.36 8.94+0.89 0.40+0.91 10.39 1.62 41.54
610R23 0.79+0.17 14.60+1.29 12.26+1.35 10.06+1.14 1.99+1.28 12.17 131 44.33
610R42 1.30+0.16 16.80+0.87 14.02+1.16 12.96+0.82 2.67+1.03 14.50 1.25 51.91
610R43 0.91+0.16 15.68+1.14 12.29+1.24 10.56+1.19 1.71+1.25 12.67 1.37 47.73
61YA02 0.90+0.14 15.22+1.16 11.87+0.91 10.34+0.95 1.26+1.03 12.32 1.37 47.08
61YA35 0.96+0.15 15.44+1.19 12.72+0.90 11.6+0.93 2.62+1.31 13.16 1.27 48.60
Ortalama 0.92 15.38 12.08 10.93 1.80 12.65 1.35 46.67

169




Randiman (%)

Randiman degeri %41.54 (610R14) ile %51.91 (610R42) arasinda olup, ortalama
randiman degeri %46.67 olarak kaydedilmistir (Cizelge 4.58).

Saglam i¢ orant (%)

Saglam i¢ oran1 %66.00 (610R23) ile %92.00 (61AI50) arasinda, ortalama saglam i¢
orani ise %84.25 olarak saptanmustir (Cizelge 4.59).

Tam beyaziama orani (%)

Tam beyazlama oran1 %30.00 (610R14) ile %85.00 (610R43, 61YAO02) arasinda olup,

ortalama tam beyazlama orani ise %73.42 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.59).
Bos meyve ve kusurlu i¢ orant (%)

On se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarmin bos meyve ve kusurlu i¢ oranlar:

Cizelge 4.59°da verilmistir.

Cizelge 4.59. 2021 y1l1 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin
bazi meyve ozellikleri

- ; Tam Bo . . o 1tlak Kurtlu-

Klon Sa(g)lr;::l ¢ Beyazlama Meyfle I':‘ tgrr;:l E}u(r)urilrlll: Usglf?c %1:;;? I\(/:Ieyve Ciiriik ¢
Aday1 %) Orani Orani %) %) Orant (% %) Orani Orani
*) *) *) *)
61AI50 92.00 79.00 8.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AI155 84.00 81.00 1.00 5.00 10.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AI56 73.00 57.00 2.00 1.00 23.00 0.00 1.00 0.00 0.00
61AI57 90.00 77.00 2.00 0.00 8.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61A160 79.00 75.00 1.00 0.00 20.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61AN24 83.00 81.00 5.00 2.00 10.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R14 86.00 30.00 3.00 8.00 3.00 0.00 0.00 0.00 0.00
610R23 66.00 75.00 4.00 0.00 29.00 0.00 1.00 0.00 0.00
610R42 90.00 73.00 3.00 2.00 4.00 0.00 0.00 0.00 1.00
610R43 88.00 85.00 2.00 0.00 9.00 0.00 0.00 0.00 1.00
61YA02 90.00 85.00 2.00 4.00 4.00 0.00 0.00 0.00 0.00
61YA35 90.00 83.00 2.00 0.00 8.00 0.00 0.00 0.00 0.00
Ortalama 84.25 73.42 2.92 1.83 10.67 0.00 0.17 0.00 0.17
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4.12. 2021-2022 yih Fosa Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore Fenolojik
Ozellikleri

4.12.1.0-250 m rakim

Ortahisar, Yomra, Arsin ve Arakli lokasyonlarinda 0-250 m rakimda belirlenen 14 Fosa
klon adaymin erkek ¢igeklerinin ¢igek tozu yaymasi 05-15/12/2021 (61YA15) ile 20-
30/12/2021 (61A120, 610R31,610R29, 61AI27, 610R33, 610R55), disi ¢igeklerin
polen kabul edebilir olmasi 25/12/2021-05/01/2022 (61AN27, 61YA21, 61YAZ26,
61YAL9 ) ile 01-10/01/2022 (61AN20, 61ANO06, 61AI20, 610R31, 610R29, 61AI127,
610R33, 61YAS59, 610R55) tarihleri arasinda oldugu gozlemlenmistir. Yapraklanmalari
19-24/03/2022 (61YA26, 61YA19, 61YAL9) ile 26-31/03/2022 (61AN20, 610R31,
61AN27) tarihleri arasinda (Sekil 4.20), yapraklanmalarini ise 7 giinde tamamlamustir.

171



31.03.2022
30.03.2022
29.03.2022
28.03.2022
27.03.2022
26.03.2022
25.03.2022
24.03.2022
23.03.2022
22.03.2022
21.03.2022
20.03.2022
19.03.2022
18.03.2022
17.03.2022
13.01.2022
12.01.2022
11.01.2022
10.01.2022
9.01.2022
8.01.2022
7.01.2022
6.01.2022
5.01.2022
4.01.2022
3.01.2022
2.01.2022
1.01.2022
31.12.2021
30.12.2021
29.12.2021
28.12.2021
27.12.2021
26.12.2021
25.12.2021
24.12.2021
23.12.2021
22.12.2021
21.12.2021
20.12.2021
19.12.2021
18.12.2021
17.12.2021
16.12.2021
15.12.2021
14.12.2021
13.12.2021
12.12.2021
11.12.2021
10.12.2021
9.12.2021
>

=
<

Klon

1T 1T 1T 1T 1T 1T T T°1
L1 | &

61AI127

61AN20

61AN0O6
61AI120

610R31

61AN27

61YA21
610R29

61YA26
61YALS
61YAS9
610R33

61YA19
610R55

—® (Disi ¢iceklenme), @=————————e (Yapraklanma)

(Erkek ciceklenme), @

Sekil 4.20. 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin 2021-2022 yili fenoloji tarihleri
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4.12.2.251-500 m rakim

Ortahisar, Yomra, Arsin ve Arakli lokasyonlarinda 251-500 m rakimda 6n se¢im sonucu
belirlenen 13 Fosa klon adaymin erkek ¢igeklerinin ¢igek tozu yaymasi1 05-15/12/2021
(61YA31) ile 25/12/2021-05/01/2022 (61YA61), disi ¢iceklerinin ¢icek tozu kabul
edebilir olmasi 20-30/12/2021 (61YA31) ile 01-10/01/2022 (61YA45, 61YA61,
610R25, 61AN33, 61A1442) tarihleri arasinda oldugu kaydedilmistir. Yapraklanmalari
20-25/03/2022 (61YA45, 61YAL7, 61YA6L) ile 26-31/03/2022 (61AN33, 61Al44,
610R20, 610R19) tarihleri arasinda (Sekil 4.21), yapraklanmalarini ise 6 ginde
gerceklestirmistir.
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Sekil 4.21. 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarmin 2021-2022 y1li fenoloji tarihleri
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4.12.3.501-750 m rakim

501-750 m rakimda Ortahisar, Yomra, Arsin ve Arakli lokasyonlarinda 13 Fosa klon
adayinin erkek c¢igeklerinin ¢igek tozu yaymasit 05-15/12/2021 (61AI161, 61YA37,
61YA06, 61AI70) ile 15-25/12/2021 (610R45), disi ¢igeklerinin ¢icek tozu kabul edebilir
olmasi1 20-30/12/2021 (61YA06, 61YA37) ile 01-10/01/2022 (610R45) tarihleri arasinda
saptanmistir. Yapraklanma tarihleri 28/03-02/04/2022 (61AN63, 61AI161, 61ANG62,
61ANG60, 610R49, 610R62, 61AN64) ile 04-09/04/2022 (610R49) tarihleri arasinda

(Sekil 4.22), yapraklanmalarini ise 7 giinde tamamlamuistir.
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Sekil 4.22. 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Fosa klon adaylarinin 2021-2022 y1li fenoloji tarihleri
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4.13. 2021-2022 yih Yomra Popiilasyonunun Lokasyon ve Rakimlara Gore
Fenolojik Ozellikleri

4.13.1. 0-250 m rakim

0-250 m rakimlarda belirlenen 10 Yomra klon adaymnin erkek gigeklerinin gicek tozu
yaymas1 15-25/01/2022 (61AN26, 61AI115) ile 20-30/01/2022 (61AI129, 61ANO03,
61YA60,61AN41, 61A116,610R32, 610R68, 610R70), disi ¢igeklerin reseptif olmalari
25/01-05/02/2022 (61A129) ile 05-15/02/2022 (61AN03, 61YA60, 61AN41, 610R32,
610R68, 610R70) tarihleri arasinda Saptanmistir. Yapraklanmalari 02-07/04/2022
(61AI15) ile 14-19/04/2022 (61AN41, 610R32, 610R68, 610R70) tarihleri arasinda

(Sekil 4.23), yapraklanmalarini ise 12 giin icerisinde tamamladig1 gézlemlenmistir
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19.04.2022
18.04.2022
17.04.2022
16.04.2022
15.04.2022
14.04.2022
13.04.2022
12.04.2022
11.04.2022
10.04.2022
9.04.2022
8.04.2022
7.04.2022
6.04.2022
5.04.2022
4.04.2022
3.04.2022
2.04.2022
1.04.2022
18.02.2022
17.02.2022
16.02.2022
15.02.2022
14.02.2022
13.02.2022
12.02.2022
11.02.2022
10.02.2022
9.02.2022
8.02.2022
7.02.2022
6.02.2022
5.02.2022
4.02.2022
3.02.2022
2.02.2022
1.02.2022
31.01.2022
30.01.2022
29.01.2022
28.01.2022
27.01.2022
26.01.2022
25.01.2022
24.01.2022
23.01.2022
22.01.2022
21.01.2022
20.01.2022
19.01.2022
18.01.2022
17.01.2022
16.01.2022
15.01.2022
14.01.2022

Klon
Adayi

610R32

610R68

610R70

61YAG0
61ANO3

61AN26

61AN41

61A129

61A116

61A115

—® (Disi ¢iceklenme), @=———————e (Yapraklanma)

(Erkek ciceklenme), @

Sekil 4.23 0-250 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin 2021-2022 yili fenoloji tarihleri
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4.13.2.251-500 m rakim

251-500 m rakimlarda 11 Yomra klon adayinin erkek gigeklerinin ¢igek tozu yaymasi 15-
25/01/2022 (61YA50, 610R39, 61YA16, 610R37, 61A137, 61AN30) ile 20-30/01/2022
(61YA09, 61YA08, 61AI33, 61AN29, 61AN34), disi cigeklerin reseptif olmalar
61YA09 ve 61YA08 05-15/02/2022 arasinda digerleri 01-10/2022 tarihlerinde oldugu
g0zlemlenmistir. Yapraklanmalar1 10-15/04/2022 (61YAQ9, 61YA50, 61YA08) ile 14-
19/04/2022 (610R39 tarihlerinde arasinda (Sekil 4.24), yapraklanmalarini ise 4 gin
icerisinde gerceklestirdigi kaydedilmistir.
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19.04.2022
18.04.2022
17.04.2022
16.04.2022
15.04.2022
14.04.2022
13.04.2022
12.04.2022
11.04.2022
10.04.2022
9.04.2022
8.04.2022
7.04.2022
18.02.2022
17.02.2022
16.02.2022
15.02.2022
14.02.2022
13.02.2022
12.02.2022
11.02.2022
10.02.2022
9.02.2022
8.02.2022
7.02.2022
6.02.2022
5.02.2022
4.02.2022
3.02.2022
2.02.2022
1.02.2022
31.01.2022
30.01.2022
29.01.2022
28.01.2022
27.01.2022
26.01.2022
25.01.2022
24.01.2022
23.01.2022
22.01.2022
21.01.2022
20.01.2022
19.01.2022
18.01.2022
17.01.2022
16.01.2022
15.01.2022
14.01.2022

Klon
Adayi

610R39

610R37

61YAQ9
61YAS0
61YA08
61YAL6

61AN30

61AN29

61AN34

61AI133

61AI37

—® (Disi ¢iceklenme), @=———————e (Yapraklanma)

(Erkek ciceklenme), @

Sekil 4.24. 251-500 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin 2021-2022 yili fenoloji tarihleri
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4.13.3.501-750 m rakim

501-750 m rakimlarda belirlenen 13 Yomra klon adayinin erkek ¢iceklerinin ¢igek tozu
yaymast 10-20/01/2022 (61YA35, 61YA02) ile 15-25/01/2022 (61AN24, 610R14,
610R23, 610R42, 610R43, 61AI50, 61AI55, 61AI156, 61A157, 61A158, 61AI60), disi
ciceklerinin cicek tozu kabul edebilir olmasi 01-10/02/2022 ile 05-15/02/2022 tarihleri
arasinda olgunlastig1 kaydedilmistir. Yapraklanmalar1 13-08/04/2022 (61Al160, 610R43,
61YA35) ile 16-21/04/2022 (61A158, 610R23) tarihleri arasinda (Sekil 4.25), 3 giin

icerisinde yapraklanmalarini gerceklestiridigi belirlenmistir.
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22.04.2022
21.04.2022
20.04.2022
19.04.2022
18.04.2022
17.04.2022
16.04.2022
15.04.2022
14.04.2022
13.04.2022
12.04.2022
17.02.2022
16.02.2022
15.02.2022
14.02.2022
13.02.2022
12.02.2022
11.02.2022
10.02.2022
9.02.2022
8.02.2022
7.02.2022
6.02.2022
5.02.2022
4.02.2022
3.02.2022
2.02.2022
1.02.2022
31.01.2022
30.01.2022
26.01.2022
25.01.2022
24.01.2022
23.01.2022
22.01.2022
21.01.2022
20.01.2022
19.01.2022
18.01.2022
17.01.2022
16.01.2022
15.01.2022
14.01.2022
13.01.2022
12.01.2022
11.01.2022
10.01.2022
9.01.2022
8.01.2022
7.01.2022
6.01.2022
5.01.2022
4.01.2022
3.01.2022
2.01.2022
1.01.2022
31.12.2021

Klon
Aday1
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—® (Disi ¢iceklenme), @=———————e (Yapraklanma)

(Erkek ciceklenme), @

61A160
610R43
61AN24
61YA35
610R42
61YA02
61A150
61A158
61AI157
610R14
61A156
61AI155
610R23

Sekil 4.25. 501-750 m rakimlarda 6n se¢im sonucu belirlenen Yomra klon adaylarinin 2021-2022 yili fenoloji tarihleri




4.14. Klon Adaylarin U¢ Y1l Ortalama Verilerine Gore Degerlendirilmesi

4.14.1. Fosa Popiilasyonu

0-250 m Rakim

0-250 m rakimlarda verim ve meyve Ozellikleri belirlenen 13 klon adayinin birim govde
kesit alanina diisen verimi 29.23 g/cm? (610R55) ile 59.24 g/cm? (61YA59), randimani
%46.47 (61YA1L9) ile %52.03 (610RS55), meyve agirligr 2.03 g (61YAL9) ile 2.66 g
(610R29), kabuk kalinligi 1.13 mm (61AN27) ile 1.33 mm (610R29), gobek boslugu
1.73 mm (61YA19)ile 2.94 mm (610R29), saglam i¢ oran1 %91.67 (610R29) ile %97.33
(61AN20), tam beyazlama orani %57.00 (61YA59) ile %87.67 (61AI20) arasinda
degismistir. Ortalama govde kesit alanina diisen verim 40.03+8.74 g/cm?, randiman
%48.52+1.68, meyve agirlig: 2.34+0.18 g, kabuk kalinlig1 1.21+0.05 mm, gébek boslugu
2.37+0.40 mm, saglam i¢ oran1 %95.00£1.67, tam beyazlama oran1 %73.75+7.85 olarak
saptanmustir. Ortalama verilere gére Tartili Derecelendirme puanlar1 218 (610R29) ile
350 (61YA26) arasinda, ortalama puan ise 282+39 olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.60).

Cizelge 4.60. 0-250 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarinin 2019-2020-2021 yil1 verilerine
gore ortalama verim ve meyve Ozellikleri

. Meyve Kabuk Gobek | Saglam I Tam
L((;Z; (\g;/ecrrlnrg) Ran(;i/:)r)nan Aglgl\llgl Kalinligi | Boslugu (g)ram ’ Beyazlama | PUANI
() (mm) (mm) (%) Orani (%)
61AI120 37.08 48.99 231 1.23 2.33 95.00 87.67 255
61AI127 41.32 50.94 2.22 1.20 2.63 95.67 76.00 275
61ANO6 36.63 47.31 2.27 1.24 2.69 96.67 71.00 242
61AN20 3451 48.88 2.35 1.19 2.05 97.33 75.00 308
61AN27 31.68 47.49 2.27 1.13 2.69 94.00 61.00 242
610R29 30.97 47.17 2.66 1.33 2.94 91.67 73.33 218
610R31 51.70 47.60 2.54 1.26 2.80 93.00 70.00 330
610R33 36.76 50.29 231 1.25 1.94 95.00 78.33 285
610R55 29.23 52.03 2.46 1.16 2.33 96.33 76.78 305
61YA19 39.96 46.47 2.03 1.18 1.73 92.67 74.00 242
61YA21 38.76 49.35 2.32 1.14 2.17 95.67 74.67 308
61YA26 52.49 47.71 2.57 1.23 2.79 97.00 84.00 350
61YAS59 59.24 46.49 2.08 1.16 1.74 95.00 57.00 310
Minimum 29.23 46.47 2.03 1.13 1.73 91.67 57.00 218
Maksimum | 59.24 52.03 2.66 1.33 2.94 97.33 87.67 350
Ortalama 40.03 48.52 2.34 1.21 2.37 95.00 73.75 282
S. Sapma 8.74 1.68 0.18 0.05 0.40 1.67 7.85 39
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7 klon adayinin 282+39 puandan daha fazla puan aldig: belirlenmistir. Standart sapma
puant gbz oniinde bulundurularak verim (g/cm?) ve randiman degerleri lokasyon
ortalamasindan yiiksek veya lokasyon ortalamasina yakin olan 3 klon adayr (610R31,
61YA21, 61YAS9) seleksiyon I agsamasinda iimitvar olarak se¢ilmistir.

251-500 m rakim

251-500 m rakimlarda Fosa findik popiilasyonu igerisinde yer alan en az 2 yillik verim
ve meyve Ozellikleri belirlenen 15 klon adayimin Tartili Derecelendirme puanlari
hesaplanmustir. Klon adaylarmin birim govde kesit alanma diisen verimi 19.74 g/cm?
(610R26) ile 60.36 g/cm? (61 YA17), randimam %44.81 (61Al144) ile %51.69 (610R26),
meyve agirligl1 2.19 g (610R07) ile 2.79 g (61YA61), kabuk kalinligi 1.14 mm (61YA45)
ile 1.32 mm (61YA61), gobek boslugu 1.22 mm (610R24) ile 3.51 mm (61YA61),
saglam i¢ oran1 %88.67 (61YA31) ile 98.50 (610R26) ve tam beyazlama oran1 %48.00
(610R25) ile %94.50 (610R20) arasinda oldugu belirlenmistir. Klon adaylarin ortalama
govde kesit alanina diisen verimi 38.18+10.61g/cm?, randimam %48.35+1.50, meyve
agirlign 2.38+0.16 g, kabuk kalinligr 1.22+0.04 mm, gobek boslugu 2.18+0.53 mm,
saglam I¢ oram1 %93.30£2.37, tam beyazlama oran1 %78.58+12.38 ve Tartili
Derecelendirme puani 286+39 olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.61).

Cizelge 4.61. 251-500 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarimin 2019-2020-2021 yili
verilerine gore ortalama verim ve meyve Gzellikleri

" < ; Tam
Klon Verim | Randiman I\/[eyv? Kabukv Gobe}< Saglam I¢ Beyazlama
Aday1 (glem?) (%) Agirhig Kalinligi | Boslugu Orani Orani PUANI
() (mm) (mm) (%) (%)
61AI135 35.97 50.25 2.61 1.26 2.61 94.67 88.33 333
61Al144 47.66 44.81 2.31 1.21 1.78 91.67 76.67 300
61AN33 27.70 48.03 2.33 1.24 2.34 94.00 88.33 253
61AN44 26.99 49.05 2.40 1.22 2.80 96.33 69.72 283
610R07 50.97 47.77 2.19 1.19 1.83 89.67 92.67 323
610R19 41.25 49.03 2.39 1.23 2.16 93.00 87.96 310
610R20 45.81 48.45 2.44 1.21 1.97 94.00 94.50 310
610R25 40.12 47.49 2.30 1.23 1.22 93.67 48.00 293
610R26 19.74 51.69 2.22 1.16 1.61 98.50 56.50 258
61YAL5 33.77 47.58 2.42 1.25 1.88 94.00 83.00 287
61YA17 60.36 48.81 2.57 1.25 241 93.67 82.00 330
61YA31 39.82 48.06 2.26 1.19 2.32 88.67 81.67 260
61YA45 34.78 46.62 2.24 1.19 2.00 92.00 76.00 200
61YAS52 23.40 49.00 2.23 1.14 2.34 91.33 74.67 217
61YA61 44.36 48.63 2.79 1.32 3.51 94.33 78.67 327
Minimum 19.74 44.81 2.19 1.14 1.22 88.67 48.00 200
Maksimum |  60.36 51.69 2.79 1.32 3.51 98.50 94.50 333
Ortalama 38.18 48.35 2.38 1.22 2.18 93.30 78.58 286
S. Sapma 10.61 1.50 0.16 0.04 0.53 2.37 12.38 39
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9 klon adayimin 286=+39 puan ve iizeri degere sahip oldugu saptanmistir. Standart sapma

puanlart ile verim (g/cm?) ve randiman degerleri lokasyon ortalamasindan daha fazla veya
lokasyon ortalamasina yakin olan 4 klon aday1 (61AI35, 61YA17, 610R07, 610R19)

seleksiyon I asamasinda {imitvar olarak belirlenmistir.

501-750 m rakim

501-750 m rakimlarda 13 klon adayimnin Tartili Derecelendirme puani hesaplanmustir.
Klon adaylarm birim govde kesit alanina diisen verimi 10.71 g/cm? (61AN60) ile 44.02
g/cm? (610R46), randimani %45.33 (61AN64) ile %51.07 (61AI61), meyve agirlig 2.15
g (61ANG610) ile 2.56 g (61AI170), kabuk kalinligi 1.10 mm (610R45) ile 1.30 mm
(61AI61), gobek boslugu 2.00 mm (610R21) ile 3.32 mm (61YAO06), saglam i¢ orani
%86.30 (61AN64) ile %98.30 (61Al161), tam beyazlama oran1 %35.54 (61AN64) ile
%67.09 (61YA37) arasinda degismistir. Lokasyonun ortalama birim govde kesit alanina
diisen verimi 28.16+10.22 g/cm?, randiman1 %48.40+1.51, meyve agirh@g 2.37+0.14 g,
kabuk kalinligi 1.18+0.06 mm, gobek boslugu 2.71+0.43 mm, saglam i¢ orani
%93.39£2.95, tam beyazlama oran1 %50.79+9.85 olarak belirlenmistir. Klon adaylarinin
Tartili Derecelendirme puanlar1 207 (61AN64) ile 383 (610R62) arasinda, ortalama ise
300460 puan olarak saptanmistir (Cizelge 4.62).

Cizelge 4.62. 501-750 m rakimlarda belirlenen Fosa klon adaylarimin 2019-2020-2021 yili
verilerine gore ortalama verim ve meyve Gzellikleri

Klon Verim | Randiman Meyv? Kabuli Gdbe!( Saglam I¢ Tam
Aday1 (glem?) (%) Agirlig Kalinligi | Boslugu Orani (%) Beyazlama | PUANI
(9) (mm) (mm) Orani (%)
61A161 23.19 51.07 2.53 1.30 2.36 98.50 56.93 355
61AI170 34.81 48.87 2.56 1.20 3.18 94.33 43.39 340
61ANG0 10.71 47.97 2.15 1.17 2.33 93.50 4511 230
61ANG2 15.02 48.40 2.15 1.11 2.46 94.00 41.15 255
61ANG3 16.84 45.87 2.38 1.15 2.77 89.67 42.03 217
61ANG4 21.17 45.33 2.27 1.23 3.02 86.30 35.54 207
610R21 36.48 48.60 2.24 1.12 2.00 93.00 58.67 297
610R45 29.78 49.69 2.30 1.10 2.62 97.33 53.87 360
610R46 44.02 47.68 2.56 1.24 3.31 94.00 57.44 363
610R49 38.05 49.32 2.54 1.17 3.18 93.50 39.06 345
610R62 41.65 49.39 2.47 1.19 2.46 95.00 55.15 383
61YA06 23.35 49.56 231 1.17 3.32 93.33 64.77 250
61YA37 30.99 47.45 2.40 1.25 2.28 91.67 67.09 297
Minimum 10.71 45.33 2.15 1.10 2.00 86.30 35.54 207
Maksimum | 44.02 51.07 2.56 1.30 3.32 98.50 67.09 383
Ortalama 28.16 48.40 2.37 1.18 2.71 93.39 50.79 300
S. Sapma 10.22 1.51 0.14 0.06 0.43 2.95 9.85 60
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6 klon aday1 lokasyon ortalamasindan daha fazla puan aldig1 belirlenmistir. Puanlarda
dalgalanmalar, verim (g/cm?) ve randiman degerleri g6z dniinde bulundurulmus ve 1 klon

aday1 (610R62) Umitvar olarak degerlendirilmistir.

4.14.2. Yomra Populasyonu

0-250 m rakim

Yomra populasyonu 0-250 m rakimlarda 10 klon adaymnin Tartili Derecelendirme
puanlart hesaplanmistir. Klon adaylarin birim gévde kesit alanina diisen verimi 20.53
g/lcm? (61AN41) ile 52.39 g/cm? (61AI29), randimam %45.05 (610R68) ile %49.97
(61AN26), meyve agirligi 1.99 g (61AI15) ile 2.77 g (61AN41), kabuk kalinligi 1.05 mm
(61AN26) ile 1.34 mm (61AN41), gbbek boslugu 1.19 mm (61YA60) ile 2.46 mm
(61AI15), saglam i¢ oran1 %85.33 (610R68) ile %97.33 (61AN41), tam beyazlama orani
%24.50 (61ANO03) ile %99.00 (61AN41) arasindadir. Meyve sekil indeksi 0.95 (61AI16)
ile 1.28 (61AN26) arasinda olup 61AIlS5, 61AIl6 ve 61AN41 no.lu klon adaylar
yuvarlak digerleri sivri meyve grubuna girmektedir. Klon adaylarin ortalama govde kesit
alanina diisen verimi 33.90+11.15 g/cm?, randimami %47.41+1.64, meyve agirlig
2.22+0.25 g, kabuk kalinlig1 1.15+0.08 mm, gobek boslugu 1.74+0.37 mm, meyve sekil
indeksi 1.18+0.10, saglam i¢ oran1 %91.22+3.45, tam beyazlama oran1 %64.48+19.62
olarak hesaplanmistir (Cizelge 4.63).

Cizelge 4.63. 0-250 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarinin 2019-2020-2021 yili
verilerine gore ortalama verim ve meyve 6zellikleri

- Meyve Kabuk | Gobek Meyve Saglam Tam
5(12;1 (\g//ecrrlnrg) Ralzgzr)nan Aglilhgx Kalnhig | Boslugu | Seiil A '\CAEZI\IIF Beyazlama | PUANI
(9) (mm) (mm) Indeksi (%) Orant (%)

61AI15 35.04 48.31 1.99 1.17 2.46 1.05 91.33 84.67 332
61AI16 51.68 47.37 2.19 1.11 2.00 0.95 95.00 24.50 290
61AI129 52.39 49.42 2.29 1.09 1.78 1.28 91.33 76.33 390
61ANO03 41.43 45.85 2.01 1.10 1.23 1.24 89.00 4450 275
61AN26 24.99 49.97 2.01 1.05 1.72 1.28 93.67 60.00 297
61AN41 20.53 49.18 2.77 1.34 2.15 1.13 97.33 99.00 307
610R32 37.11 46.48 2.59 1.24 1.57 1.21 92.00 65.33 307
610R68 21.48 45.05 2.17 1.15 1.66 1.23 85.33 59.00 210
610R70 24.48 46.82 2.04 1.09 1.63 1.22 90.52 71.14 260
61YA60 29.90 45.69 2.20 1.17 1.19 1.25 86.67 60.33 283
Minimum | 20.53 45.05 1.99 1.05 1.19 0.95 85.33 24.50 210
Maksimum | 52.39 49.97 2.77 1.34 2.46 1.28 97.33 99.00 390
Ortalama | 33.90 47.41 2.22 1.15 1.74 1.18 91.22 64.48 295
S.Sapma | 11.15 1.64 0.25 0.08 0.37 0.10 3.45 19.62 44
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Tartili Derecelendirme puanlar1 210 (610R68) ile 390 (61AI29) arasinda olup, ortalama
295444 puan olarak belirlenmistir. 6 klon adayr ortalama Tartili Derecelendirme
puanindan daha fazla puan almistir. Puanlarda dalgalanma, verim (g/cm?) ve randiman
degerleriyle lokasyon ortalamasindan fazla olan 3 klon adaymin (61AI129, 61AN41,

610R32) seleksiyon 1 asamasinda timitvar olarak tespit edilmistir.

251-500 m rakim

251-500 m rakimlarda 11 klon adaymin Tartili Derecelendirme puani hesaplanmistir.
Klon adaylarin birim govde kesit alanin1 diisen verimi 18.60 g/cm? (610R37) ile 47.86
g/cm? (61YA08), randiman1 %45.94 (610R39) ile %49.68 (61YA09), meyve agirligs
2.00 g (61AN30) ile 2.27 g (61AI37), kabuk kalinligr 1.07 mm (61AI33) ile 1.17 mm
(61AN34), gobek boslugu 1.03 mm (61YA16) ile 2.10 mm (61AN34), saglam i¢ orani
%89.00 (610R39) ile %97.00 (61AI37), tam beyazlama oran1 %57.00 (61YAS5O0 ile
%85.00 (61AI33)) arasinda oldugu saptanmistir. Meyve sekil indeks degeri 1.21-1.29
arasinda, ortalama meyve sekil indeks degerinin ise 1.26+0.03 oldugu belirlenmis olup,

klon adaylarin tamami sivri meyve grubuna girdigi belirlenmistir (Cizelge 4.64).

Cizelge 4.64. 251-500 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarimin 2019-2020-2021 yili
verilerine gore ortalama verim ve meyve 6zellikleri

:(;Z; (\g/irr'nr?) Raré%na“ 12/;3,1\1/; K}:ﬁzlljlkgl Biszgu '\ggﬁe Iiaglrz;ll Be)jz—;rlr;ma PUANI
(9) (mm) (mm) Indeksi (%) Orant (%)

61AI33 | 3458 | 47.56 2.07 1.07 1.45 1.23 89.67 | 85.00 357
61AI37 | 4203 | 47.09 2.27 115 1.87 1.26 97.00 | 7767 367
61AN29 | 2554 | 47.47 2.26 113 1.52 1.28 9167 | 6374 273
61AN30 | 28.99 | 4858 2.00 112 1.65 1.27 9333 | 70.00 313
61AN34 | 1098 | 4964 | 222 117 2.10 1.21 94.00 | 71.00 263
610R37 | 18.60 | 46.70 218 111 1.66 1.21 95.00 | 61.67 273
610R39 | 2293 | 4594 | 221 113 1.78 1.27 89.00 | 57.67 220
61YAO8 | 47.86 | 48.76 2.05 1.10 1.34 1.28 9233 | 77.00 380
61YA09 | 26.94 | 49.68 2.24 115 1.28 1.28 91.50 | 82.50 300
61YAL6 | 2543 | 46.68 2.05 111 1.03 1.29 93.00 | 72.00 307
61YAS0 | 4072 | 46.71 2.01 1.07 1.66 1.26 92.33 | 57.00 320
Minimum | 18.60 | 4594 | 2.00 1.07 1.03 1.21 89.00 | 57.00 220
Maksimum | 47.86 | 49.68 2.27 1.17 2.10 1.29 97.00 | 85.00 380
Ortalama | 30.33 | 47.71 2.14 112 1.58 1.26 9262 | 7048 307
S.Sapma | 9.19 1.21 0.10 0.03 0.28 0.03 217 9.15 46
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Tartili Derecelendirme puanlari ise 220 (610R39) ile 380 (61YAO08) arasinda degismis,
ortalama 307+46 puan olarak hesaplanmuistir. 6 klon aday1 lokasyon ortalamasindan daha
fazla puan almistir. Puanlarda yillar arasinda dalgalanmalara bagh olarak 2 klon adayi

(61AN30, 61 YAOS) seleksiyon I asamasinda timitvar oldugu saptanmistir.

501-750 m rakim

501-750 m rakimlarda bulunan Yomra popiilasyonunda 13 kon adaymin Tartili
Derecelendirme puani hesaplanmistir. Klon adaylarin gévde kesit alanina diisen verimi
21.65 g/cm? (61YA35) ile 40.60 g/cm? (610R42), randimam %45.25 (61AI60) ile
%48.29 (61AI57), meyve agirligi 1.71 g (610R14) ile 2.26 g (61AI50), kabuk kalinlig:
0.96 mm (610R14) ile 1.19 mm (61AI57), gobek boslugu 0.75 mm (610R14) ile 2.00
mm (610R23), saglam i¢ oran1 %83.33 (610R14) ile 94.67 (61AI57), tam beyazlama
orant %60.67 (610R14) ile %90.00 (610R43) arasinda kaydedilmistir. Meyve sekil
indeksi 1.21 (61AISS) ile 1.31 (61YAO02) arasinda, ortalama meyve sekil indeksi ise
1.26+0.03 olarak belirlenmistir. Klon adaylarinin tamami sivri meyve grubunda oldugu

saptanmustir (Cizelge 4.65).

Cizelge 4.65. 501-750 m rakimlarda belirlenen Yomra klon adaylarimin 2019-2020-2021 yili
verilerine gore ortalama verim ve meyve 6zellikleri

Klon Verim | Randiman I\/[eyv? Kabukv Gt’)be!< Meyye Sagil;am Be;;rlr;ma
Aday1 (glem?) (%) Agirhgr | Kalmhig | Boslugu | - Sekil . Orani Orani PUANI
(9) (mm) (mm) Indeksi (%) (%)
61AI150 30.87 47.66 2.26 1.09 1.95 1.25 93.00 73.00 327
61AI55 34.14 48.01 211 1.07 1.78 121 91.33 79.67 380
61AI156 31.67 46.58 1.97 1.02 1.04 1.25 86.00 60.67 337
61AI57 23.28 48.29 2.06 1.19 1.76 1.24 94.67 64.33 307
61AI158 29.22 46.50 2.20 111 1.17 1.29 91.50 65.00 280
61AI60 36.12 45.25 1.84 0.99 1.78 1.23 83.67 63.33 310
61AN24 | 32.70 48.09 2.16 1.12 1.92 1.30 89.00 75.00 340
610R14 | 34.83 46.72 171 0.96 0.75 1.26 83.33 60.67 307
610R23 | 27.91 46.80 2.03 1.07 2.00 1.23 85.67 74.67 293
610R42 | 40.60 47.00 2.23 1.05 1.97 1.23 90.33 63.00 343
610R43 | 28.96 47.96 2.05 1.08 1.78 1.28 86.67 90.00 323
61YA02 | 22.57 48.19 2.12 1.10 1.54 131 93.00 79.67 320
61YA35 | 21.65 47.33 2.01 1.02 1.96 1.28 90.00 78.33 270
Minimum | 21.65 45.25 1.71 0.96 0.75 1.21 83.33 60.67 270
Maksimum | 40.60 48.29 2.26 1.19 2.00 131 94.67 90.00 380
Ortalama | 30.35 47.26 2.06 1.07 1.65 1.26 89.09 71.33 318
S.Sapma | 5.37 0.85 0.15 0.06 0.39 0.03 3.56 8.83 28
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Tartili Derecelendirme puanlari 270 (61YAS35) ile 380 (61AI55) arasida, ortalama
318428 puan oldugu belirlenmistir. 7 klon adayinin ortalama 318+28 puandan daha fazla
puan aldig1 hesaplanmistir. Puanlarin dalgalanmasi g6z 6nlinde bulundurulurak, verim
(g/cm?) ve randiman yoniiyle fazla olan 5 klon adayr (61AI50, 61AI55, 61AN24,
610R42, 610R43) seleksiyon I agsamasinda timitvar olarak belirlenmistir.

4.15. Umitvar Klon Adaylarin Degerlendirilmesi

2019-2020 ve 2021 yillarinda verim ve meyve Ozellikleri belirlenen klon adaylarinin
Tartili Derecelendirme puanlart  hesaplanmustir.  Umitvar klon adaylar1  Tartil
Derecelendirmede esas alinan verim (g/cm?), randiman, meyve agirlig1, kabuk kalmlhig,
gobek boslugu, saglam i¢ oram1 ve tam beyazlama oran1 ozelliklileri yoniiyle

degerlendirilmistir.

Populasyon genetigi i¢inde, genetik benzerlikleri birbirine yakin olan bireyler bir grup
olarak kabul edilmistir. Bu grup igerisinde Tartili Derecelendirme puanlar yiiksek, verim
ve meyve Ozellikleri yonuyle Ustin 6zellikli ve Tartili Derecelendirme puanlar yillara
gore dalgalanma gdstermeyen bireyler imitvar klon adaylari olarak kabul edilmistir. Klon
adaylarinin se¢iminde toplam Tartili Derecelendirme puani yiksek ve genetik benzerligi

uzak olan genotipler esas alinmustir.

4.15.1. Klon aday1 olarak secilen Fosa bireyleri

Verim (g/cm?, g/bitki)

Meyve cesit 1slah calismalarinda asil amag¢ verimli c¢esitlerin  gelistirilmesidir.
Calismamizda 0-250 m rakimlarda belirlenen klon adaylarin ortalama govde kesit alanina
diisen verimi 38.76 g/cm? (61YAZ21) ile 59.24 g/cm? (61YA59), 251-500 m rakimlarda
35.97 (61AI35) g/cm? ile 60.36 g/cm? (61YA17) arasinda, 501-750 m rakimlarda 41.65
g/cm? (610R62) olarak belirlenmistir. Klon adaylarin 0-250 m rakimlarda ortalama bitki
basina diisen verimi 540 g/bitki (61YAZ21) ile 1807 g/bitki (610R31) arasinda, 251-500
m rakimlarda 674 g/bitki (61AI35) ile 1957 g/bitki (610R07) arasinda, 501-750 m
rakimlarda ise 1753 g/bitki (61OR62) olarak saptanmistir (Cizelge 4.66). Calismamizda
ortalama govde kesit alanina diisen verim 0-250 m ve 251-500 m rakimlarda benzer

bulunmus yiikseklik arttik¢a gdvde kesit alanina diisen verim azalmistir. Fakat ortalama
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bitki bagina diisen verim degerleri her 3 yiikseltide yakin bulunmustur. Uzun (2021),
Fatsa yoresinde Tombul findik ¢esidinde klon seleksiyonu ¢alismasinda 345 ve iizeri
puan alan 9 klon adayimni belirlemis, 379 ve lizeri puan alan 2 klon adayini (T-19, T-43)
{imitvar olarak seleksiyon I asamasinda seg¢mistir. Umitvar klon adaylarin verimi 5.21
g/cm? (T-43) ile 6.68 g/cm? (T-19) arasinda, bitki basina diisen verim ise 764 g/bitki (T-
19) ile 779 g/bitki (T-43) arasinda belirlemistir. Bizim ¢alismamizda hem gévde kesit
alanma diisen hem de bitki basina diisen verim yoniiyle daha istiin bulunmustur. Balik
ve ark., (2014), Tombul gesidi igerisinde yapilan klon seleksiyonu ¢alismasinda 380 klon
adaymi incelemis ve 29’nun {imitvar oldugunu saptanmustir. Umitvar klon adaylarin
ortalama gévde kesit alanma diisen verimi 11.28-40.63 g/cm? arasinda oldugunu
saptamistir. Pekdemir (2019), Umitvar Tombul klonlarin verimini 400-587 g/bitki
arasinda belirlemistir. Mehlenbacher ve ark., (2014), Clark (OSU 276.142) ¢esidinde
govde kesit alanina verimi 64.10-83.50 g/cm?, Mehlenbacher ve ark., (2007), Santiam
(OSU 509.064) ¢esidinin govde kesit alanina verimi 73-97 g/cm?, Mehlenbacher ve ark.,
(2018), York (OSU 878.048) ¢esidinde govde kesit alanina verimi 10.40-17.50 g/cm?
oldugunu belirtmislerdir. Arastirmamizda belirlen imitvar klon adaylar1 literatiirdeki

verim degerleri ile benzer hatta daha yiiksek sonuglar bulunmustur.

Randiman (%)

Findikta randimanin yiiksek olmasi arzu edilen ozelliktir. Kalitim derecesi Thompson
(1977b), tarafindan 0.92, Romisondo ve ark., (1983), tarafindan 0.72, Yao ve
Mehlenbacher (2000) tarafindan 0.87, Valentini ve ark., (2004), tarafindan 0.68 olarak
belirlemisledir. Calismamizin 0-250 m rakimlarda tmitvar olarak belirlenen klon
adaylarin randiman1 %46.49 (61YA5S9) ile %49.35 (61YA21), 251-500 m rakimlarda
%47.77 (61OR07) ile %50.25 (61AI35) arasinda 501-750 m rakimda ise %49.39 olarak
saptanmigtir (Cizelge 4.66). Fosa c¢esidinin randimani %52.19-52.54 (Balik 2018),
%45.00 (Koksal, 2018), %53.55 (Semiz, 2016), %47.80-50.20 (Caliskan, 1995; Balik ve
ark., 2016) arasinda saptanmistir. Tombul klonlarinin randimanini Uzun (2021), %53.80-
55.40, Balik ve ark., (2014), %50.08-54.07, Pekdemir (2019), %50.30-55.30 arasinda
belirlemislerdir. Yabanci gesitlerden OSU 244.001 ¢esidin randimani %46 (McCluskey
ve ark., 1997), The Beast OSU 541.147 %44.10 (Anonim, 2022d), Hunterdon %45.50
(Anonim, 2022e¢), Raritan %46.60 (Anonim, 2022h), Monmouth %50.70 (Anonim,

190



2022f) oldugu bildirilmistir. Aragtirmamizda Fosa cesidine gore benzer sonuclar elde
edilmis, Tombul ¢esidinde yapilan ¢caligmalara gore biraz diisiik fakat yurtdisinda yapilan
caligmalara gore yiiksektir. Tombul ¢esidine gore randiman degerlerinin diisiik olmasinin
nedeni genetik 6zellik basta olmak tizere Fosa klon adaylarinin hem bitki basina diisen
hem de govde kesit alanina diisen verimin fazla olmasindan kaynaklandigi

diistiniilmektedir.

Meyve agirligi (2)

Meyve agirhiginin kalitm derecesini Valentini ve ark., (2004), 0.87, Yao ve
Mehlenbacher (2000), 0.63 oldugunu bildirmislerdir. Arastirmamizda timitvar Fosa klon
adaylarin 0-250 m rakimlarda ortalama meyve agirlhigi 2.08 g (61YA59) ile 2.54 g
(610R31), 251-500 m rakimlarda 2.19 g (610R07) ile 2.61 g (61AI35) arasinda, 501-
750 m rakimda 2.47 g (610R62) olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.66). Fosa ¢esidinin
meyve agirligr 2.20-2.32 g (Balik, 2018), 1.10 g (Koksal, 2018), 1.85 g (Semiz, 2016),
1.67-1.82 g (Caliskan, 1995; Balik ve ark., 2016) olarak kaydedilmistir. Tombul findik
klonlarinda meyve agirligin1 Balik ve ark., (2014), 1.90-2.19 g, Pekdemir (2019), 1.77-
2.25 g, Uzun (2021), 1.83-1.90 g arasinda oldugunu belirlemislerdir. Amerika’da 1slah
programlarindan gelistirilen Somerset ¢esidinin meyve agirligi 2.08 g (Anonim, 2022g),
Monmouth 2.46 g (Anonim, 2022f), Raritan 2.51 g (Anonim, 2022h), Felix (OSU
941.016) 2.40-2.70 g (Mehlenbacher ve ark., 2018); Cin’de tiirler aras1 melezleme 1slahi
programindan gelistirilen Liaozhen4 2.50 g, Yuzhui 2 g (Xei ve ark., 2014) oldugu
saptanmistir. Calismamizda belirlenen timitvar Fosa klon adaylarin meyve agirlig: diger
Fosa ve Tombul ¢alismalarindan belirlenenden fazla, yabanci findik gesitleri ile benzer

hatta daha tistiin oldugu belirlenmistir.

Kabuk kalinlig1 (mm)

Calismamizda 0-250 m rakimlarda belirlenen timitvar klon adaylarda ortalama kabuk
kalinligt 1.14 mm (61YA21) ile 1.26 mm (610R31), 251-500 m rakimlarda 1.19 mm
(610R07) ile 1.26 mm (61AI35) arasinda, 501-750 m rakimlarda ise 1.19 mm olarak
saptanmistir (Cizelge 4.66). Fosa ¢esidinin kabuk kalinlig1 1.04-1.07 mm (Balik, 2018),
1.00 mm (Koksal, 2018), 1.15 mm (Semiz, 2016), 0.84-1.32 mm (Caligkan, 1995; Balik
ve ark., 2016) olarak tespit edilmistir. Tombul klonlarin kabuk kalinligin1 Uzun (2021),

191



1.00-1.02 mm, Pekdemir (2019), 0.70-1.09 mm, Balik ve ark., (2014), 0.89-1.10 mm
arasinda belirlemislerdir. Jinling 1.38 mm, Yuzhui 1.15 mm ¢esidinin (Xei ve ark.,2014);
Iran findik genotiplerinde 1.25-2.36 mm (Amini-Noori ve ark., 2016); Tonda Gentile
Romana klonlarinin kabuk kalinligi 1.34-1.44 mm (Monastra ve ark., 1997) arasinda
oldugu belirlenmistir. Calismamizda kabuk kalinlig1 Fosa ¢esidi calismalar ile benzer,
Tombul findik klonlarma gore yiiksek olmasi c¢esidin genetik Ozelliginden

kaynaklamaktadir. Fakat yabanci orjinli findik ¢esitlerine gére daha diisiik bulunmustur.

Gobek boslugu (mm)

Findik ¢esit 1slah ¢aligmalarinda gelistirilen g¢esitlerin gobek boslugunun diisiik olmasi
arzu edilir (Mehlenbacher ve Molnar, 2022). 0-250 m rakimlarda ortalama gébek boslugu
1.74 mm (61YA59) ile 2.80 mm (610R31), 251-500 m rakimlarda 1.83 mm (610R07)
ile 2.61 mm (61AI35) arasinda, 501-750 m rakimlarda 2.46 mm (610R62) olarak tespit
edilmistir (Cizelge 4.66). Fosa ¢esidinin gébek boslugunu Balik (2018), 1.97-3.89 mm,
Tombul findik klonlarin gébek boslugunu Uzun (2021), 1.78-2.21 mm, Balik ve ark.,
(2014), 1.78-2.88 mm arasinda belirlemislerdir. Calismamizda gobek boslugu Tombul

cesidinde yapilan caligsmalar ile uyumlu gergeklesmistir.

Saglam ic¢ orani (%)

Yeni bir findik ¢esidinde saglam i¢ oraninin yiiksek olmasi verim ve kalitesinin yiiksek
oldugu anlamma gelmektedir (Mehlenbacher ve Molnar, 2022). Umitvar klon adaylarin
0-250 m rakimlarda ortalama saglam i¢ oran1 %93.00 (610R31) ile %95.67 (61YA21),
251-500 m rakimlarda %89.67 (610R07) ile %94.67 (61AI35) arasinda, 501-750 m
rakimda ise %95.00 oldugu kaydedilmistir (Cizelge 4.66). Fosa ¢esidinde saglam i¢ orani
%73.33-91.50 (Balik, 2018), %74.50 (Balik ve ark., 2016), %97.50 (Semiz, 2016) olarak
belirlenmistir. Tombul klonlarin saglam i¢ oranin1 Uzun (2021), %94.40-95.10, Pekdemir
(2019), %80.60-96.60 arasinda saptamislardir. Yabanci gesitlerden OSU 244.001 %88
(McCluskey ve ark., 1997), Clark (OSU 276.142) %78, Wepster %79.6-86.7
(Mehlenbacher ve ark., 2014), Gamma (OSU 589.028) %78.80 (Mehlenbacher ve Smith,
2004), Yamhill (OSU 542.102) %83, (McCluskey ve ark., 2009a), York (OSU 878.048)
%81.30-83.70, Felix (OSU 941.016) %88.90-94.60 (Mehlenbacher ve ark., 2018),
PollyO 9%83.40-93.00 (Mehlenbacher ve ark., 2019) OSU 541.147 The Beast %85.30
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(Anonim, 2022d), Hunterdon gesidinin %83.80 (Anonim, 2022¢) saglam i¢ oranina sahip
oldugu tespit edilmistir. Calismamizda saglam i¢ oran1 Tiirk ve yabanci findik gesitlerinde

yapilan ¢alisamlara gore saglam i¢ oran1 daha yiiksek bulunmustur.

Tam beyazlama orani (%)

Tam beyazlama orani yiiksek olmasi istenilen bir 6zelliktir Mehlenbacher ve Molnar,
2022). Arastirmamizda 0-250 m rakimlarda tam beyazlama oran1 %57.00 (61YAS9) ile
%74.67 (61YA21), 251-500 m rakimlarda %82.00 (61YA17) ile %92.67 (610R07)
arasinda, 501-750 m rakimlarda %55.15 (610R62) olarak saptanmistir (Cizelge 4.66).
Fosa ¢esidinde tam beyazlama oranini Balik (2018), %45.33-75.20, Kdoksal, (2018)
%89.00, Balik ve ark., (2016) %84.90 olarak hesaplamistir. Tam beyazlama orani1 Tombul
klonlarinda %69.90-96.90 (Balik, 2014), Allahverdi c¢esidinde %90.00 (Okay ve ark.,
1999), OSU 244.001 ¢esidinde %88.00 (McCluskey ve ark., 1997), Gamma (OSU
589.028) cesidinde %0.00, Delta (OSU 510.041) %25.00, Epsilon (OSU OSU 669.073)
¢esidinde %10.00 (Mehlenbacher ve Smith, 2004), Dorris %80.00 (Mehlenbacher ve ark.,
2013), Wepster ¢esidinde %50-60 (Mehlenbacher ve ark., 2014), McDonald %70’den az
(Mehlenbacher ve ark., 2016), York (OSU 878.048) ¢esidinde %60-75 Mehlenbacher ve
ark., 2018), PollyO cesidinde %50.00 (Mehlenbacher ve ark., 2019) oldugu belirlenmistir.
Aragtirmamizda tam beyazlama orani yOniiyle yurtici ¢alismalar ile uyumlu, yabanci

cesitlerden daha iistiin bulunmustur.

Ic agirhig (g)

0-250 m rakimlarda iimitvar Fosa klon adaylarin i¢ agirligi 1.00 g (61YA59) ile 1.25 g
(610R31), 251-500 m rakimlarda 1.06 g (61OR07) ile 1.32 g (61AI35) arasinda 501-750
m rakimlarda 1.24 g olarak saptanmistir (Cizelge 4.66). Fosa ¢esidinin i¢ agirligini Balik
(2018) 1.16-1.21 g, Kdksal (2018) 0.40 g, Balik ve ark., (2016) 0.81 g, Semiz (2016) 0.99
g, Tombul klonlarinda Uzun (2021), 1.01-1.02 g, Pekdemir (2019), 0.61-1.10 g, Balik ve
ark., (2014), 0.99-1.19 g arasinda belirlemislerdir. Ispanya cografi orjinli Barcelona
cesidinin 1.40-1.60 g (McCluskey ve ark., 2009b), Gironell klonlarinin 0.77-0.97 g,
Negret klonlarinin 0.82-0.94 g (Rovira ve ark., 1997); italya cografi orjinli Tonda di
Giffoni klonlarmin 0.30-1.60 g (Petriccione ve ark., 2010), Tonda Gentile Romana
Klonlarmin 1.01-1.11 g (Monastra ve ark., 1997), Tonda Gentile delle Langhe’nin
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ebeveyn olarak kullanildig1 F1 timitvar genotiplerin i¢ agirligi 0.97-1.20 g (De Salvador
ve ark., 2009) arasinda belirlenmistir. Calismamizda Fosa findik popiilasyonu igerisinde
imitvar olarak belirlenen klon adaylarn i¢c agirhig Italya ve Ispanya orjinli findik

cesitlerinde yapilan ¢aligmlar ile uyumlu bulunmustur.

Mevyve bovyutlari

Arastirmamizda 0-250 m rakimlarda ortalama meyve uzunlugunun 19.32 mm (61YA21)
ile 19.58 mm (610R31), 251-500 m rakimlarda 19.83 mm (61AI35) ile 20.11 mm
(610R19) arasinda 501-750 m rakimlarda 20.01 mm (610R62) oldugu tespit edilmistir.
0-250 m rakimlarda meyve genisligi 17.92 mm (61YA59) ile 19.21 mm (610R31)
arasinda, 501-750 m rakimda 18.63 mm (610R62) olarak saptanmistir. 0-250 m
rakimlarda meyve kalinligi 16.35 mm (61YA59) ile 17.89 mm (610R31), 251-500 m
rakimlarda 16.94 mm (610R19) ile 17.34 mm (61AI35) arasinda, 501-750 m rakimlarda
17.17 mm (610R62) olarak belirlenmistir. 0-250 m rakimlarda meyve iriligi 17.87 mm
(61YA59) ile 18.87 mm (610R31), 251-500 m rakimlarda 18.36 mm (61OR19) ile 18.66
mm (61YA17) arasinda, 501-750 m rakimlarda ise 18.57 mm (610R62) oldugu
kaydedilmistir. Fosa popiilasyonunda timitvar olarak belirlenen klon adaylarin meyve
sekil indeks degerleri 1.06 (61YA21) ile 1.15 (610R19) arasinda degismis olup, tamami
yuvarlak meyve grubuna girmektedir (Cizelge 4.66).

Ic boyutlari

0-250 m rakimlarda ortalama uzunlugu 14.87 mm (61YA21) ile 15.30 mm (61YA59),
251-500 m rakimlarda 15.40 mm (61AI35) ile 15.88 mm (610R19) arasinda, 501-750 m
rakimlarda 15.56 mm (610R62) olarak tespit edilmistir. 0-250 m rakimlarda i¢ genisligi
11.82 mm (61YA59) ile 13.75 mm (610R31), 251-500 m rakimlarda 12.79 mm
(610R07) ile 14.03 mm (61AI35) arasinda, 501-750 m rakimlarda ise 13.11 mm
(610R62) oldugu belirlenmistir. 0-250 m rakimlarda i¢ kalinlig1 11.76 mm (61YA59) ile
13.07 mm (610R31), 251-500 m rakimlarda 11.70 mm (610R07) ile 13.36 mm (61AI135)
arasinda, 501-750 m rakimlarda 12.81 mm (610R62) oldugu kaydedilmistir. 0-250 m
rakimlarda ig iriligi 12.86 mm (61YA59) ile 13.90 mm (610R31), 251-500 m rakimlarda
13.24 mm (610R07) ile 14.24 mm (61AI35) arasinda, 501-750 m rakimlarda ise 13.77

mm (610R62) oldugu hesaplanmistir. 0-250 m rakimlarda timitvar olarak belirlenen klon
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adaylarindan 610R31 (1.12), 61YA21 (1.15) yuvarlak meyve grubunda iken 61YAS59
(1.30) sivri meyve grubunda, 251-500 m rakimlarda 61AI35 (1.13) ile 61YA17 (1.16)
yuvarlak, 610R07 (1.27) ile 610R19 (1.27) sivri, 501-750 m rakimlarda 610R62 (1.20)
klon adayinin sivri grupta yer aldig1 ve timitvar klon adaylarin tamaminin lifsiz yapida

oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.66).

Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Umitvar Fosa klon adaylarm 0-250 m rakimlarda ¢otanaktaki meyve sayis1 3.15 adet
(61YA21) ile 4.03 adet (61YA59), 251-500 m rakimlarda 2.87 adet (610R19) ile 3.78
adet (610R07) arasinda, 501-750 m rakimlarda 3.28 adet (610R62) olarak tespit
edilmistir (Cizelge 4.66).
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Cizelge 4.66. Umitvar Fosa klon adaylarinin verim ve meyve 6zellikleri

Cotanaktaki
Klon | Verim | Verim R. MA. | S10. | GB | TBO | LA | KK | MU. | MG. | MK | ML M.S.i Lu. LG. LK i1 isi Meyve LD
Adayr |[(g/bitki)| (g/cm?) | (%) ()] (%) (mm) (%) @ | (mm) | (mm) | (mm) | (mm) | (mm) S (mm) | (mm) | (mm) | (mm) e Sayist '
(adet)

610R31 | 1807 | 51.70 | 47.60 | 2.54 93.00 280 | 70.00 | 1.25 | 1.26 | 19.58 | 19.21 | 17.89 | 18.87 1.06 14.98 | 13.75 | 13.07 | 13.90 | 1.12 3.40 Lifsiz
61YA21 | 540 38.76 | 49.35 | 2.32 95.67 217 | 7467 | 117 | 114 | 1932 | 19.16 | 17.33 | 18.58 1.06 14.87 | 13.19 | 12.68 | 13.54 | 1.15 3.15 Lifsiz
61YAS59 | 1182 | 59.24 | 46.49 | 2.08 95.00 174 | 57.00 | 1.00 | 1.16 | 19.49 | 17.92 | 16.35 | 17.87 1.14 1530 | 11.82 | 11.76 | 12.86 | 1.30 4.03 Lifsiz
61AI35 | 674 35.97 | 50.25 | 2.35 94.67 261 | 8833 | 1.32 | 1.26 | 19.83 | 18.71 | 17.34 | 18.60 1.10 1540 | 14.03 | 13.36 | 14.24 | 1.13 3.12 Lifsiz
61YA17 | 1098 | 60.36 | 48.81 | 2.34 93.67 241 | 82.00 | 1.28 | 1.25 | 20.03 | 18.78 | 17.30 | 18.66 111 1553 | 13.74 | 13.11 | 14.08 | 1.16 3.44 Lifsiz
610R07 | 1957 | 50.97 | 47.77 | 2.27 89.67 183 | 9267 | 1.06 | 1.19 | 19.84 | 18.34 | 17.07 | 18.38 112 1554 | 12.79 | 11.70 | 13.24 | 1.27 3.78 Lifsiz
610R19 | 1072 | 41.25 | 49.03 | 2.39 93.00 216 | 87.96 | 1.19 | 1.23 | 20.11 | 18.19 | 16.94 | 18.36 1.15 15.88 | 13.09 | 12.13 | 13.60 | 1.27 2.87 Lifsiz
610R62 | 1753 | 29.83 | 49.39 | 247 95.00 246 | 87.67 | 1.24 | 119 | 20.01 | 18.63 | 17.17 | 18.57 1.12 1556 | 13.11 | 12.81 | 13.77 | 1.20 3.28 Lifsiz

Not: R.: Randiman, M.A.: Meyve Agirhg, S.1.0.: Saglam I¢ Orami, G.B.: Gébek Boslugu, T.B.O.: Tam Beyazlama Orani, I.A.: I¢ Agirhigi, K.K.: Kabuk Kalinligi, M.U.: Meyve Uzunlugu, M.G.: Meyve
Genisligi, M.K.: Meyve Kahinligi, M.I.: Meyve Iriligi, M.S.I.: Meyve Sekil Indeksi, I.U.: I¢ Uzunlugu, I.G.: I¢ Genisligi, I.K.: I¢ Kahnlgi, I..1.: T¢ friligi, 1.S.1.: Ig Sekil indeksi, L.D.: Liflilik Durumu
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4.15.2. Klon aday1 olarak secilen Yomra bireyleri

Umitvar klon adaylar1 verim (g/cm?), randiman, meyve agirligi, kabuk kalmligi, gobek
boslugu, saglam i¢ orani, tam beyazlama oram1 ve meyve sekli yoOniiyle

degerlendirilmistir.

Verim (g/cm?, g/bitki)

Arastirmamizda iimitvar olarak belirlenen Yomra klon adaylarin ortalama govde kesit
alanma diisen verimi 0-250 m rakimlarda 20.53 g/cm? (61AN41) ile 52.39 g/cm?
(61A129), bitki basina diisen verimi 999 g/bitki (61A129) ile 1465 g/bitki (61AN41), 251-
500 m rakimlarda 37.24 g/cm? (61LAN30) ile 52.08 g/cm? (61YA08), bitki basina diisen
verim 803 g/bitki (61AN30) ile 1534 g/bitki (61YA08), 501-750 m rakimlarda 28.96
g/cm? (610R43) ile 40.60 g/cm? (610R42) arasinda, bitki basina diisen verimi ise 1032
g/bitki (610OR42) ile 1727 g/bitki (61AI55) arasinda oldugu tespit edilmistir (Cizelge
4.67). Trabzon Sivrisinde verimi Kan, (2019) 82.81-602.43 g/bitki, Cakildak findik
klonlarinda Karakaya (2021), govde kesit alanina diisen verimi 0.50-13.79 g/cm?, bitki
basina diisen verimi 98-608 g/bitki, Islam ve Cayan (2019), 44-349 g/bitki, Bilgen ve
ark., (2019), 16.59-48.87 g/cm? arasinda belirlemislerdir. Yurtdisinda Beretta ve
Salvadores U. (2014), Ghirara gesidini 272 g/bitki San Giovanni ¢esidini 2000 g/bitki,
Mehlenbacher ve ark., (2018), York (OSU 878.048) ¢esidini 10.40-17.50 g/cm?, Felix
(OSU 941.016) ¢esidini 128.40-160.0 g/cm?, Mehlenbacher ve ark., (2014), Wepster
cesidini 84.40-99.2 g/cm?, Mehlenbacher ve ark., (2011), Tonda Pacifica (OSU 228.084)
cesidini 81.00-96.46 g/cm?, Mehlenbacher ve ark., (2007), Santiam (OSU 509.064)
cesidini 73-97 g/cm?, Xie ve ark., (2014), Dawei ¢esidini 2.5 kg/bitki, Jinling ¢esidini 1.8
kg/bitki, Yuzhui g¢esidini 2.0 kg/bitki, Liaozhenl ¢esidinin verimi 2.2 kg/bitki oldugunu
saptamiglardir. Calismamizda 0-250 m ve 251-500 m rakimlarda ortalama gévde kesit
alanina diisen verim yiiksek olmasina ragmen ortalama bitki basina diisen verim 501-750
m rakimlara gore daha diisiik bulunmustur. Ayrica birim govde kesit alanina ve bitki
basina diisen verim 3 rakimda da Cakildak findik cesidinden yiiksek bulunmustur.
Yabanci findik cesitlerine kiyasla govde kesit alanina diisen verimin diisiik olmasi
tilkemizde c¢ok dalli ocak sistemi ile yurtdisinda bahge tesisleri tek govde ile tesis

edilmesinden kaynaklanmaktadir.
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Randiman (%)

Calismamizda timitvar Yomra klon adaylarin ortalama randimani 0-250 m rakimlarda
%46.48 (610R32) ile %49.42 (61AI129), 251-500 m rakimlarda %48.58 (61AN30) ile
%48.76 (61YA08), 501-750 m rakimlarda %47.00 (610R42) ile %48.09 (61AN24)
arasinda saptanmustir (Cizelge 4.67). Trabzon Sivrisi klonlarinin randimanini1 Kan (2019),
%45.80-54.81, Cakildak klonlarin randimanini Karakaya (2021), %49.62-58.84, Islam ve
Cayan (2019), %45.20-59.60, Bilgen ve ark., (2019), %48.54-53.71, Kayseri yoresinde
bulunan yabani popilasyonunda randiman1 Kése ve Gircan (2018), %40-59 arasinda
belirlemislerdir. Romanya’da yapilan melezleme 1slahindan elde edilen F1 genotiplerinin
randimani %43.20-47.90 (Botu ve ark., 2009); Amerika’da yapilan melezleme 1slahindan
elde edilen Umitvar OSU 528.018 genotipin randiman1 %48-51 (McCluskey ve ark.,
2009b); Tonda Gentile delle Langhe umitvar klonlarmin randimani %42.70-47.50 (De
Salvador ve ark., 2009), Tonda Gentile Romana ¢esidinin timitvar klonlarmin randimant
%44.40-48.00 (Monastra ve ark., 1997), Negret cesidinin klonlar1 %46.73-50.64,
Gironell gesidinin timitvar klonlarin randiman1 %39.01-44.05 (Rovira ve ark., 1997)
olarak belirlenmistir. Arastirmamizda randiman degeri Trabzon Sivrisi, Yabani
populasyonlarda belirlenen klonlarin ve Cakildak klonlarin randiman degerleri ile
uyumlu yurtdiginda yapilan 1slah caligmalar1 sonucu gelistirilen hibrit ve iimitvar

klonlardan iistiin bulunmustur.

Meyve agirligi (g)

Umitvar Yomra findik klon adaylarinin ortalama meyve agirligi 0-250 m rakimlarda 2.29
g (61A129) ile 2.77 g (61AN41), 251-500 m rakimlarda 2.00 g (61AN30) ile 2.05 ¢
(61YAQ08), 501-750 m rakimlarda 2.05 g (610R43) ile 2.26 g (61AI50) arasinda
belirlenmistir (Cizelge 4.67). Trabzon Sivrisi klonlarinin meyve agriligin1 Kan (2019),
1.56-2.37 g, Cakildak klonlarin meyve agirhigini Islam ve Cayan (2019), 1.32-2.17 g,
Bilgen ve ark., (2019), 1.69-2.25 g arasinda kaydetmislerdir. Okay (1999), Okay 28
(K24/2) 2.27 g, Giresun Melezi (Fae 1, K26/3) 2.07 g, Rovira ve ark., (2014), N.
Primerenc 1.85; T. Italiana 2.70 g, Mehlenbacher ve ark., (2007), Santiam (OSU 509.064)
2.22 g, McCluskey ve ark., (2009a), Yamhill (OSU 542.102) 2.30 g, Mehlenbacher ve
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ark., (2018), York (OSU 878.048) 2.59-2.85 g, Felix (OSU 941.016) 2.40-2.71 g
Mehlenbacher ve ark., (2019), PollyO ¢esidinin meyve agirhigimi 2.75-2.88 ¢ olarak
belirlemislerdir. Calismamiz yurtigi ve yurtdisindan yapilan ¢alismalar ile uyumlu hatta
klon adaylarimizin meyve agirligi daha yiiksektir. Rakimlar arast meyve agirliklarin
degisiklik gdstermesi genetik farklilik basta olmak {izere bitki basina diisen verim ve

lokasyonlar arasi iklim elemanlarinin farklilik géstermesi oldugu diisiiniilmektedir.

Saglam ic¢ orani (%)

0-250 m rakimlarda ortalama saglam i¢ oran1 %91.33 (61AI129) ile %97.33 (61AN41),
251-500 m rakimlarda %92.33 (61YAO08) ile %93.33 (61AN30), 501-750 m rakimlarda
%86.67 (610R43) ile %93.00 (61AI50) arasinda belirlenmistir (Cizelge 4.67). Kan
(2019), Trabzon Sivrisi klonlarinin saglam i¢ oranin1 %16.35-76.44 arasinda tespit
etmistir. Cakildak findik klonlarin saglam i¢ oranin1 Karakaya (2021), %68.30-88.30,
Islam ve Cayan (2019), %26.00-96.00, Bilgen ve ark., (2019), %62.00-97.00 arasinda
belirlemislerdir. Yabanci findik gesitlerinden Lewis %74-96 (McCluskey ve ark., 2009b),
Somerset %83.20 (Anonim, 20222g), Monmouth %82.00 (Anonim, 2022f), Raritan
%88.40 (Anonim, 2022h), Hunterdon %83.80 (Anonim, 2022¢), OSU 541.147 The Beast
%85.30 (Anonim, 2022d), PollyO c¢esidinin saglam i¢ oram1 %83.40-93.00
(Mehlenbacher ve ark., 2019) arasinda saptanmistir. Calismamizda saglam i¢ oran1 yerli

ve yabanci findik ¢esitleri ile uyumlu bulunmustur.

Gobek boslugu (mm)

Arastirmamizda 0-250 m rakimlarda timitvar Yomra klonlarin ortalama gobek boslugu
1.57 mm (610R32) ile 2.15 mm (61AN41), 251-500 m rakimlarda 1.34 mm (61YAOS)
ile 1.65 mm (61AN30), 501-750 m rakimlarda 1.78 mm (61AI55, 610R43) ile 1.97 mm
(610R42) arasinda belirlenmistir (Cizelge 4.67). Kan (2019), Trabzon Sivrisi Umitvar
klonlarin gobek boslugunu 1.06-2.84 mm, Cakildak klonlarinda Karakaya (2021), 1.47-
3.45 mm, Islam ve Cayan (2019), 0.90-4.10 mm, Bilgen ve ark., (2019), 2.06-3.66 mm
belirlemislerdir. Calismamizda {imitvar olarak belirlenen klon adaylarin gébek boslugu

yurti¢inde yapilan Trabzon Sivrisi ve Cakildak klonlarindan daha diisiik bulunmustur.
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Tam beyazlama orani (%)

0-250 m rakimlarda Y omra timitvar klon adaylarin ortalama tam beyazlama orani %65.33
(610R32) ile %99.00 (61AN41), 251-500 m rakimlarda %70.00 (61AN30) ile %77.00
(61YAO08), 501-750 m rakimlarda ise %63.00 (610R42) ile %90.00 (610R43) arasinda
saptanmistir (Cizelge 4.67). Yomra ¢esidinin tam beyazlama oram1 %89.00 (Koksal,
2018), Trabzon Sivrisi %87.00-99.00 (Kan, 2019), Cakildak klonlarinda %28.50-99.50
(Bilgen ve ark., 2019), Allahverdi gesidinde %90.00 (Okay ve ark., 1999) olarak
kaydedilmistir. Yurtdisinda ise Tonda Gentile Romana klonlarinda %38.00-70.00
(Monastra ve ark., 1997), Raritan ¢esidinde %80-90 (Anonim, 2022h), Somerst %60-70
(Anonim, 2022g), PollyO %50 (Mehlenbacher ve ark., 2019), McDonald %70’den daha
az (Mehlenbacher ve ark., 2016) kaydedilmistir. Calismamizda timitvar klon adaylarin 3
farkli rakimlarda da %70 ve Uzeri tam beyazlama oranina sahip hatta %99.00 (61AN41)

oranina sahip klon adaylarimiz vardir.

Kabuk kalinligi (mm)

0-250 m rakimlarda secilen timitvar klon adaylarin ortalama kabuk kalinligi 1.09 mm
(61A129) ile 1.34 mm (61ANA41), 251-500 m rakimlarda 1.00 mm (61AN30) ile 1.02 mm
(61YAO08), 501-750 m rakimlarda 1.05 mm (610R42) ile 1.12 mm (61AN24) arasinda
tespit edilmistir (Cizelge 4.67). Yomra gesidinin kabuk kalinligi 0.83 mm (Kdoksal, 2018),
Trabzon Sivrisi popllasyonunda bulunan klonlarin kabuk kalinligi 0.90-1.97 mm (Kan,
2019) olarak belirlenmistir. Allahverdi ¢esidinin 1.18 mm (Okay ve ark., 1999), Okay 28
(24/2) 1.07 mm (Okay, 1999), Cakildak klonlarinin 0.74-1.17 mm (Karakaya, 2021),
0.94-1.05 mm (Bilgen ve ark., 2019), 0.66-1.15 mm (Islam ve Cayan, 2019), Kayseri’de
yabani popilasyonunda icerisinde belirlen genotiplerin kabuk kalinligi 1.05-1.56 mm
(Kdse ve Gircan, 2018) olarak kaydedilmistir. Tiirler arast melezleme 1slahi elde edilen
Cin’de gelistirilen cesitlerin kabuk kalinlig1 1.00-1.54 mm (Xei ve ark., 2014); ispanya
cografi orjinli Tonda di Giffoni ¢esidinin iimitvar klonlarin 1.00-1.80 mm (Petriccione ve
ark., 2010); Italya cografi orjinli Tonda Gentile delle Langhe cesidinin i{imitvar
klonlarmin 1.34-1.44 mm (De Salvador ve ark., 2009); Romanya’da melezleme 1slah1
sonucu gelistirilen timitvar F1 genotiplerin 1.10-1.30 mm (Botu ve ark., 2009) olarak

tespit edilmistir. Caligmamizda kabuk kalinlig1 yoniiyle Tiirkiye cografi orjinli findik
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cesitleri ile benzer, Avrupa ve Cin’de gelistirilen c¢esitlerden daha diisiik oldugu

saptanmistir. Arastirmamizda kabuk kalinlig1 yoniiyle istenilen diizeyde ger¢eklesmistir.

Meyve sekil indeksi

0-250 m rakimlarda belirlenen {imitvar Yomra klon adaylarin ortalama meyve sekil
indeksi 1.13 (61AN41) ile 1.28 (61A129), 251-500 m rakimlarda 1.27 (61YAO0S) ile 1.28
(61AN30), 501-750 m rakimlarda 1.21 (61AI55) ile 1.30 (61 AN24) arasinda degismistir
(Cizelge 4.67). Yomra ¢esidinin meyve sekil indeksi 1.20 (Koksal, 2018), Cakildak
klonlarmn 1.11-1.30 (Karakaya, 2021), 1.01-1.29 (Bilgen ve ark., 2019), Allahverdi 1.15
(Okay, 1999) olarak saptanmistir. ABD’de melezleme 1slah1 sonucu gelistirilen
cesitlerden OSU 541.147 The Beast 0.92 (Anonim, 2022d), Hunterdon 0.93 (Anonim,
2022¢), Monmouth0.95 (Anonim, 2022f), Somerst 1.08 (Anonim, 2022g), Raritan 0.94
(Anonim, 2022h); Italya cografi orjinli Tonda Gentile Romana ¢esidinin {imitvar
klonlarinin 1.00-1.04 (Monastra ve ark., 1997); ispanya orjinli Negret ¢esidinin timitvar
klonlarinin 0.78-0.85, Gironell ¢esidinin timitvar klonlarinin meyve sekil indeksi 0.93-
0.96 (Rovira ve ark., 1997) arasinda belirlemislerdir. Calismamizda Umitvar klon
adaylarindan 61AN41 no.lu klon aday1 yuvarlak sekilli meyve grubuna girerken digerleri
sivri grubundadir. Tiirkiye’de yaygin yetistiriciligi yapilan Cakildak klonlarin igerisinde
yuvarlak ve sivri sekle sahip oldugu goriilmektedir. Meyve sekil indeksleri genetik 6zellik
basta olmak iizere tozlayici ¢esitlerin meyve sekline etkisi bulunmaktadir (Balik, 2018).

Ic agirhp (g)

0-250 m rakimlarda iimitvar olarak belirlenen Yomra klon adaylarin ortalama ig
agirliklart 1.13 g (610R32) ile 1.38 g (61AN41), 251-500 m rakimlarda 1.10 g (61Y A08)
ile 1.12 g (61AN30), 501-750 m rakimlarda 1.01 g (61AI55, 610R43) ile 1.13 g (61AI50)
arasinda saptanmistir (Cizelge 4.67). Trabzon Sivrisinin 0.77-1.17 g (Kan, 2019), Yomra
cesidinin 1.28 g (Koksal, 2018), Cakildak klonlarinin 0.80-1.12 g (Karakaya, 2021), 0.92-
1.26 g (Bilgen ve ark., 2019), 0.59-1.23 g (islam ve Cayan, 2019); Okay 28 (24/2) 1.30
g, Giresun Melezinin i¢ agirhigi (Fae 1) (26/3) 1.24 g (Okay, 1999) olarak belirlenmistir.
ABD’de 1slah programi sonucu gelistirilen Santiam (OSU 509.064) 1.12 g (Mehlenbacher
ve ark., 2007), Yamhill (OSU 542.102) 1.10 g (McCluskey ve ark., 2009a), Tonda
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Pacificia (OSU 228.084) ¢esidinin meyve agirligi 0.99-1.17 g (Mehlenbacher ve ark.,
2011) arasinda hesaplanmuistir.

Meyve bovutlar: (mm)

Arastirmamizda 0-250 m rakimlarda ortalama meyve uzunlugu 20.93 mm (610R32) ile
21.11 mm (61ANA41), 251-500 m rakimlarda 20.36 mm (61AN30) ile 20.69 mm
(61YAO08), 501-750 m rakimlarda 20.97 mm (61AI55) ile 21.47 mm (61AN24) arasinda
kaydedilmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama meyve genisligi 17.55 mm (61AI129) ile
19.82 mm (61ANA41), 501-750 m rakimlarda 17.24 mm (61AN30)ile 17.26 mm
(61YAO08) , 501-750 m rakimlarda 17.62 mm (61AN24) ile 18.29 mm (61Al50),
610R43) arasinda saptanmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama meyve kalinlig1 15.30 mm
(61AI29) ile 17.63 mm (61ANA41), 251-500 m rakimlarda 14.89 mm (61AN30) ile 15.19
mm (61YA08), 501-750 m rakimlarda 15.38 mm (610R43) ile 16.78 mm (61AI55)
arasinda tespit edilmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama meyve iriligi 17.77 mm (61AI29)
ile 19.46 mm (61AN41), 251-500 m rakimlarda 17.35 mm (61AN30) ile 17.57 mm
(61YAO08), 501-750 m rakimlarda ise 17.88 mm (610R43) ile 18.46 mm (61AI55)
arasinda oldugu hesaplanmistir (Cizelge 4.67).

Ic bovyutlari (mm)

Calismamizda 0-250 m rakimlarda ortalama i¢ uzunlugu 16.25 mm (610R32) ile 16.93
mm (61A129), 251-500 m rakimlarda 15.72 mm (61 AN30) ile 16.68 mm (61YA08), 501-
750 m rakimlarda 16.41 mm (61AI55) ile 16.91 mm (61 AN24) arasinda tespit edilmistir.
0-250 m rakimlarda ortalama i¢ genigligi 12.71 mm (61AI129) ile 14.21 mm (61AN41),
251-500 m rakimlarda 12.22 mm (61YAO08) ile 12.41 mm (61AN30), 501-750 m
rakimlarda 12.30 mm (610R43) ile 12.77 mm (61AI50) arasinda kaydedilmistir. 0-250
m rakimlarda ortalama i¢ kalinligi 11.13 mm (610R32) ile 12.56 mm (61AN41), 251-
500 m rakimlarda 10.78 mm (61YAOS) ile 11.70 mm (61AN30), 501-750 m rakimlarda
10.80 mm (610R43) ile 11.31 mm (61AI55) arasinda saptanmigtir. 0-250 m rakimlarda
ortalama i¢ iriligi 13.31 mm (610R32) ile 14.43 mm (61AN41), 251-500 m rakimlarda
12.77 mm (61AN30) ile 13.00 mm (61YAO08), 501-750 m rakimlarda 12.96 mm
(610R43) ile 13.38 mm (61AIS0) arasinda hesaplanmigtir. Calismada 0-250 m

rakimlarda imitvar olarak belirlenen Yomra klon adaylarin ortalama i¢ sekil indeksi
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degerleri 1.26 (61AN41) ile 1.40 (61AI29, 251-500 m rakimlarda 1.36 (61AN30) ile 1.45
(61YAO08), 501-750 m rakimlarda 1.39 (61AI55) ile 1.44 (610R42) arasinda
belirlenmistir (Cizelge 4.67).

Cotanaktaki meyve sayisi (adet)

Umitvar Yomra klon adaylarm 0-250 m rakimlarda ortalama c¢otanaktaki meyve sayisi
2.35 adet (61AN41) ile 2.98 adet (61A129), 251-500 m rakimlarda 2.72 adet (61AN30)
ile 2.78 adet (61ANO08), 501-750 m rakimlarda 2.81 adet (61AI150) ile 3.36 adet (61AI55)
arasinda tespit edilmistir (4.67).
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Cizelge 4.67. Umitvar Yomra klon adaylarmin verim ve meyve &zellikleri

. ) ) ) ) . N Cotanaktaki
Klon Vel:irr! Verim R. M.A. | S10. | GB. | TB.O. | LA. | KK | MU. | MG. | MK. | M.L M.S.i LU. LG. LK. LL isi Meyve LD.
Adayr | (g/bitki) | (g/cm?) | (%) (9) (%) | (mm) (%) @ | (mm) | (mm) | (mm) | (mm) | (mm) (mm) | (mm) | (mm) | (mm) Sayisi
(adet)
61AI129 999 5239 | 4942 | 229 | 9133 | 1.78 | 76.33 | 1.17 | 1.09 | 20.91 | 1755 | 1530 | 17.77 | 128 | 16.93 | 12.71 | 11.67 | 13.58 | 1.40 2.98 Az Lifli
61AN41 1465 20.53 | 49.18 | 2.77 | 97.33 | 2.15 99.00 | 1.38 | 1.34 | 21.11 | 19.82 | 17.63 | 19.46 | 1.13 | 16.84 | 14.21 | 12.56 | 14.43 | 1.26 2.35 Lifsiz
610R32 1233 3711 | 46.48 | 259 | 92.00 | 1.57 65.33 | 1.13 | 1.24 | 20.43 | 18.25 | 15.70 | 18.02 | 1.21 | 16.25 | 13.09 | 11.13 | 13.31 | 1.36 2.79 Az Lifli
61AN30 803 3724 | 4858 | 2.00 | 93.33 | 165 | 70.00 | 1.00 | 1.12 | 20.36 | 17.24 | 1489 | 1735 | 1.27 | 1572 | 12.41 | 10.70 | 12.77 | 1.36 2.72 Lifli
61YA08 1534 52.08 | 48.76 | 2.05 | 92.33 | 1.34 77.00 | 1.02 | 1.10 | 20.69 | 17.26 | 15.19 | 1757 | 1.28 | 16.68 | 12.22 | 10.78 | 13.00 | 1.45 2.78 Az Lifli
61AI50 1171 30.87 | 47.66 | 2.26 | 93.00 | 1.95 73.00 | 113 | 1.09 | 2141 | 18.29 | 15.85 | 1838 | 1.25 | 16.79 | 12.77 | 11.19 | 13.38 | 1.40 2.81 Lifli
61AI55 1727 3414 | 48.01 | 2.11 | 91.33 | 1.78 79.67 | 1.01 | 107 | 2097 | 17.88 | 16.78 | 18.46 | 1.21 | 16.41 | 12.34 | 11.31 | 13.17 | 1.39 3.36 Cok Lifli
61AN24 | 1102 3270 | 48.09 | 216 | 89.00 | 192 | 7500 | 1.07 | 112 | 2147 | 1762 | 1552 | 18.04 | 1.30 | 16.91 | 12.72 | 11.12 | 13.37 | 1.42 2.98 Cok Lifli
610R42 | 1032 40.60 | 47.00 | 2.23 | 90.33 | 1.97 | 63.00 | 1.10 | 1.05 | 21.16 | 18.13 | 16.19 | 1838 | 1.23 | 16.63 | 12.43 | 11.01 | 13.14 | 1.44 3.25 Cok Lifli
610R43 1361 28.96 | 47.96 | 2.05 | 86.67 | 1.78 90.00 | 1.01 | 1.08 | 21.10 | 17.62 | 15.38 | 17.88 | 1.28 | 16.44 | 12.30 | 10.80 | 12.96 | 1.42 3.05 Lifli

Not: R.: Randiman, M.A.: Meyve Agirligs, S.i.0.: Saglam I¢ Orani, G.B.: Gébek Boslugu,T.B.O.: Tam Beyazlama Oran, i.A..: Ic Agirthig1, K.K.: Kabuk Kalinlii, M.U. : Meyve Uzunlugu, M.G.: Meyve
Genisligi, M.K.: Meyve Kahnligi, M.I.: Meyve Iriligi, M.S.I.: Meyve Sekil Indeksi, I.U.: I¢ Uzunlugu, 1.G.: i¢ Meyve Genisligi, I.K.: I¢ Kalinlig1, 1.1.: T¢ Triligi, 1.S.1.: f¢ Sekil Indeksi, L.D.: Liflilik Durumu
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4.15.3. Segilen Klon Adaylarmin Sekilsel Tanitim

Arastirmamizda {imitvar olarak secilen klon adaylarinin 2021 yili hasat dénemine ait

zuruflu resimleri gekilerek asagida sunulmustur.

Sekil 4.26. 610R31

Sekil 4.27. 61YA21
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Sekil 4.28. 61YAS59

Sekil 4.29. 61AI35
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Sekil 4.30. 61YA17

Sekil 4.31. 610R07
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Sekil 4.32. 610R19

Sekil 4.33. 610R62
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Sekil 4.34. 61A129

Sekil 4.35. 61AN41
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Sekil 4.36. 610R32

Sekil 4.37. 61AN30
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Sekil 4.38. 61YAO08

Sekil 4.39. 61AI50
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Sekil 4.40. 61AI55

Sekil 4.41. 61AN24
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Sekil 4.42. 610R42

Sekil 4.43. 610R43
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5.  SONUC ve ONERILER

Bu arastirma Fosa findik popiilasyonunun genetik ¢esitliligini belirlemek ve timitvar klon
adaylar1 segmek amaciyla yiritiilmistir. Diskriminant analizine gore; Fosa ve Yomra
findik cesitlerinin birbirinden farkli oldugu, Yomra findik popiilasyonu igerisindeki
genetik zenginligin Fosa findik popiilasyonundan daha fazla oldugu tespit edilmistir.
Meyve sekil indeksi, i¢ agirlig1 ve i¢ sekil indeksi yoniiyle Fosa ve Yomra klon adaylari
birbirinden ayrilirken, meyve agirlig, i¢ sekil indeksi ve kabuk kalinlig1 yoniiyle Yomra
ilgesindeki Yomra klon adaylari ile Arsin ilgesindeki Yomra klon adaylarmin farklilik

gosterdigi saptanmugtir.

SSR teknigi ile yapilan molekdler genetik analizlere gore; Fosa ve Yomra klon adaylari
dendogramda kesin olarak birbirinden ayrilmistir. On segimde belirlenen ve DNA
izolasyonu saglanan 79 klon aday1 ile Findik Arastirma Enstitiisii Miidiirligii koleksiyon
bahcesinden belirlenen 1 klon adayindan (AN70) olusan popiilasyonun genetik benzerlik
orani 0.037-0.938 arasinda belirlenmistir. En diisiik genetik benzerlik orani (0.037)
61YA16, 610R29, 610R60 klon adaylar1 arasinda tespit edilmistir. En yiiksek benzerlik
orant ise (0.938), 61AI37 ile 61 AI55 klon adaylar1 arasinda belirlenmistir. Popilasyonun

ortalama benzerlik katsayis1 0.396 olarak saptanmaistir.

SSR teknigi ile kullanilarak yapilan molekiiler genetik analiz sonuclarina goére, 6n
secimde belirlenen Fosa klon adaylarin genetik benzerlik oran1 0.261-0.923 arasinda,
Yomra klon adaylarinda genetik benzerlik orani ise 0.148-0.938 olarak belirlenmistir.
Fosa klon adaylarinda en uzak yakinlik genetik benzerlik orani (0.261) 61YAS2 ile
61AI20 klon adaylar1 arasinda, en yakin yakinlik genetik benzerlik orani ise (0.923),
610R29, 61Al144, 61A161, 61AN20, 61AN44, 61AN60, 61ANG62, 61ANG3, 610R21,
610R25, 610R27 klon adaylar arasinda saptanmigtir. Yomra klon adaylarinin en uzak
yakinlik genetik benzerlik oran1 (0.148) 61YAG60 ile 61AI34 klon adaylar1 arasinda, en
yakin yakinlik genetik benzerlik oranmi ise (0.938) 61AI37 ile 61AISS klon adaylari

arasinda saptanmuistir.

Popiilasyon alt kiime analizine gore; popiilasyonun iki alt kiimede toplandigi, Fosa ve
Yomra klon adaylarin genetik olarak farkliliklar1 ortaya konulmustur. Fosa

popilasyonunda bulunan 61YAS52 klon adaymin Fosa popiilasyonuna aitlik katsayisi
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0.589 olarak belirlenirken Yomra populasyonuna aitlik katsayisi ise 0.411 olarak
saptanmistir. 61Y A58 klon adayi ise Fosa popiilasyonuna 0.685, Yomra popiilasyonuna
ise 0.342 ait katsayisina sahip oldugu tespit edilmistir. Bu iki klon adayminda iki aileye
de kismi olarak benzedigi goriilmektedir. 61Y A52 no.lu klon aday1 seleksiyon II agamasi
icin araziye aktarilacaktir. Fakat, 61YAS58 no.lu klon adaymin bulundugu ocak iiretici

tarafindan bahgeden ¢ikartildigi i¢in kaybedilmistir.

Fosa popiilasyonunda tiimitvar olarak belirlenen klon adaylarin erkek cigeklerin
olgunlagmas1 10-20 Aralik, disi ¢iceklerin 25 Aralik-5 Ocak, yapraklanmasi ise 10-20
Mart arasinda oldugu tespit edilmistir. Yomra popiilasyonunda ise erkek ¢iceklerin
olgunlagsmasi 25 Ocak-5 Subat, disi ¢i¢eklerin 1-10 Subat, yapraklanmalar1 1-10 Nisan
tarihlerinde gergeklestigi gbzlemlenmistir. Fenoloji Fosa popllasyonunda erken
baslamakta, her iki populasyonunda cigeklenmesi protandri-homogami’dir. Yomra
popiilasyonunda iimitvar olarak belirlenen klon adaylarin Ocak aymin son haftasi
itibariyle ciceklenmesi ve ge¢ donemde polen yayma 6zelligi nedeniyle tozlayict gesit
calismalar1 ile gec yapraklanma Ozelliginden dolayr ileri 1slah caligmalarinda

kullanilabilicegi degerlendirilmektedir.

Meyve cesit 1slah ¢alismalarinda asil amag verimli gesitler gelistirmektir (Thompson ve
ark., 1996; Botta ve ark., 2019; Mehlenbacher ve Molnar, 2022). Fosa popiilasyonunda
0-250 m rakimlarda belirlenen klon adaylarin ortalama gévde kesit alanina diisen verim
38.76 glcm? (61YAZ21) ile 59.24 g/cm? (61YA59), bitki basima diisen verim 540 g/bitki
(61YA21) ile 1807 g/bitki (610R31), 251-500 m rakimlarda 35.97g/cm? (61AI35) ile
60.36 g/cm? (61YAL7), bitki basina diisen verim 674 g/bitki (61AI35) ile 1957 g/bitki
(610R07), 501-750 m rakimlarda 41.65 g/cm? (610R62), bitki basna verimi ise 1753
g/bitki (610R62) olarak belirlenmistir. Findikta randimanin yiiksek olmasi arzu edilen
Ozelliktir. Randiman karakterinin kalittm derecesi 0.92 (Thompson, 1977b), 0.72
(Romisondo ve ark., 1983), Yao ve Mehlenbacher (2000), 0.87, Valentini ve ark., (2004),
0.68 olarak belirlemislerdir. Calismamizin 0-250 m rakimlarda {imitvar olarak belirlenen
klon adaylarin ortalama randimani %46.49 (61YA59) ile %49.35 (61YAZ21), 251-500 m
rakimlarda %47.77 (610R07) ile %50.25 (61AI35) arasinda, 501-750 m rakimda ise
%49.39 (610R62) olarak belirlenmistir. Meyve agirliginin kalitim derecesini Valentini
ve ark., (2004), 0.87, Yao ve Mehlenbacher (2000), 0.63 oldugunu bildirmislerdir.
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Arastirmamizda timitvar Fosa klon adaylarin 0-250 m rakimlarda ortalama meyve agirligi
2.08 g (61YA59) ile 2.54 g (610R31), 251-500 m rakimlarda 2.19 g (610R07) ile 2.61 g
(61AI35) arasinda, 501-750 m rakimda 2.47 g (610R62) olarak tespit edilmistir.
Caligmamizda 0-250 m rakimlarda ortalama kabuk kalinlig1 1.14 mm (61YA21) ile 1.26
mm (610R31), 251-500 m rakimlarda 1.19 mm (610R07) ile 1.26 mm (61AI35)
arasinda, 501-750 m rakimlarda ise 1.19 mm (6 10R62) olarak saptanmistir. Findik gesit
1slah caligmalarinda gelistirilen ¢esitlerin gobek boslugunun diisiik olmasi istenilir
(Thompson ve ark., 1996; Botta ve ark., 2019; Mehlenbacher ve Molnar, 2022). 0-250 m
rakimlarda ortalama gébek boslugu 1.74 mm (61YAS9) ile 2.80 mm (610R31), 251-500
m rakimlarda 1.83 mm (610R07) ile 2.61 mm (61AI35) arasinda, 501-750 m rakimlarda
2.46 mm (610R62) olarak tespit edilmistir. Yeni bir findik ¢esidinde saglam i¢ oraninin
yiksek olmasi verim ve kalitesinin yiiksek oldugu anlamina gelmektedir (Mehlenbacher
ve Molnar, 2022). Umitvar klon adaylarin 0-250 m rakimlarda ortalama saglam i¢ orani
%93.00 (610R31) ile %95.67 (61YA21), 251-500 m rakimlarda %89.67 (610ORO07) ile
%94.67 (61AI135) arasinda, 501-750 m rakimda ise %95.00 oldugu kaydedilmistir.
Cerezlik olarak tiiketilen gesitlerin tam beyazlama orani yiiksek olmasi istenilen bir
ozelliktir (Thompson ve ark., 1996; Mehlenbacher ve Molnar, 2022). Arastirmamizda 0-
250 m rakimlarda ortalama tam beyazlama orani %57.00 (61YAS9) ile %74.67
(61YA21), 251-500 m rakimlarda %82.00 (61YAL7)ile %92.67 (610R07) arasinda, 501-
750 m rakimlarda %55.15 (610R62) olarak belirlenmistir.

Arastirmamizda Fosa popiilasyonunda belirlenen Gmitvar klon adaylarin diger meyve
ozellikleri yoniiyle degerlendirildiginde 0-250 m rakimlarda ortalama meyve uzunlugu
19.32 mm (61YA21) ile 19.58 mm (610R31), 251-500 m rakimlarda 19.83 mm (61AI35)
ile 20.11 mm (610R19) arasinda, 501-750 m rakimlarda 20.01 mm (610R62) oldugu
tespit edilmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama meyve genisligi 17.92 mm (61YA59) ile
19.21 mm (610R31) arasinda, 501-750 m rakimda ise 18.63 mm (610R62) olarak
saptanmistir. 250 m rakimlarda ortalama meyve kalinligi 16.35 mm (61YA59) ile 17.89
mm (610R31), 251-500 m rakimlarda 16.94 mm (610R19) ile 17.34 mm (61AI35)
arasinda, 501-750 m rakimlarda 17.17 mm (610R62) olarak belirlenmistir. 0-250 m
rakimlarda ortalama meyve iriligi 17.87 mm (61Y A59) ile 18.87 mm (610R31), 251-500
m rakimlarda 18.36 mm (610R19) ile 18.66 mm (61YA17) arasinda, 501-750 m
rakimlarda ise 18.57 mm (610R62) oldugu kaydedilmistir. Umitvar klon adaylarin
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ortalama meyve sekil indeks degerleri 1.06 (61YA21) ile 1.15 (610R19) arasinda olup,
yuvarlak meyve grubuna girmektedir. 0-250 m rakimlarda timitvar Fosa klon adaylarin
ortalama i¢ agirhigr 1.00 g (61YAS9) ile 1.25 g (610R31), 251-500 m rakimlarda 1.06 g
(610R07) ile 1.32 g (61AI35) arasinda, 501-750 m rakimlarda 1.24 g (610R62) olarak
saptanmuistir. 0-250 m rakimlarda ortalama i¢ uzunlugu 14.87 mm (61YAZ21) ile 15.30
mm (61YA59), 251-500 m rakimlarda 15.40 mm (61AI35) ile 15.88 mm (610R19)
arasinda, 501-750 m rakimlarda 15.56 mm (610R62) olarak tespit edilmistir. 0-250 m
rakimlarda ortalama i¢ genisligi 11.82 mm (61YA59) ile 13.75 mm (610R31), 251-500
m rakimlarda 12.79 mm (610R07) ile 14.03 mm (61AI35) arasinda, 501-750 m
rakimlarda ise 13.11 mm (610R62) oldugu belirlenmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama
i¢c kalinligi 11.76 mm (61YA59) ile 13.07 mm (610R31), 251-500 m rakimlarda 11.70
mm (610R07) ile 13.36 mm (61AI35) arasinda, 501-750 m rakimlarda 12.81 mm
(610R62) oldugu kaydedilmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama i¢ iriligi 12.86 mm
(61YA59) ile 13.90 mm (610R31), 251-500 m rakimlarda 13.24 mm (610R07) ile
ortalama 14.24 mm (61AI35) arasinda, 501-750 m rakimlarda ise 13.77 mm (610R62)
oldugu hesaplanmistir. Fosa populasyonunda 0-250 m rakimlarda tmitvar olarak
belirlenen klon adaylarindan 610R31 (1.12), 61YA21 (1.15) yuvarlak meyve grubunda
iken 61YA59 (1.30) sivri meyve grubunda, 251-500 m rakimlarda 61AI35 (1.13) ile
61YAL7 (1.16) yuvarlak, 610R07 (1.27) ile 610R19 (1.27) sivri, 501-750 m rakimlarda
610R62 (1.20) klon adayinin da sivri grupta yer aldigi ve tamaminin lifsiz yapida oldugu

belirlenmistir.

Yomra popilasyonunda 0-250 m rakimlarda timitvar olarak belirlenen klon adaylarin
ortalama govde kesit alanna diisen verim 20.53 g/cm? (61AN41) ile 52.39 g/cm?
(61A129), bitki basina diisen verim 999 g/bitki (61AI129) ile 1465 g/bitki (61AN41), 251-
500 m rakimlarda 37.24 g/cm? (61AN30) ile 52.08 g/cm? (61YA08), bitki basma verim
803 g/bitki (61AN30) ile 1534 g/bitki (61YA08), 501-750 m rakimlarda 28.96 g/cm?
(610R43) ile 40.60 g/cm? (610R42), bitki basina diisen verimi ise 1032 g/bitki (610R42)
ile 1727 g/bitki (61AISS5) arasinda oldugu tespit edilmistir. 0-250 m rakimlarda imitvar
klon adaylarin ortalama randiman1 %46.48 (610R32) ile %49.42 (61AI29), 251-500 m
rakimlarda %48.58 (61AN30) ile %48.76 (61YAO08), 501-750 m rakimlarda %47.00
(610R42) ile %48.09 (61AN24) arasinda saptanmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama
meyve agirhgr 2.29 g (61AI129) ile 2.77 g (61AN41), 251-500 m rakimlarda 2.00 g
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(61AN30) ile 2.05 g (61YA08), 501-750 m rakimlarda 2.05 g (610R43) ile 2.26 g
(61AI50) arasinda belirlenmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama saglam i¢ orani1 %91.33
(61A129) ile %97.33 (61AN41), 251-500 m rakimlarda %92.33 (61YAO08) ile %93.33
(61AN30), 501-750 m rakimlarda %86.67 (610R43) ile %93.00 (61AI50) arasinda
belirlenmistir. Arastirmamizda 0-250 m rakimlarda ortalama gdbek boslugu 1.57 mm
(610R32) ile 2.15 mm (61AN41), 251-500 m rakimlarda 1.34 mm (61YAO0S) ile 1.65
mm (61AN30), 501-750 m rakimlarda 1.78 mm (61AI55, 610R43) ile 1.97 mm
(610R42) arasinda saptanmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama tam beyazlama orani
%65.33 (610R32) ile %99.00 (61ANA41), 251-500 m rakimlarda %70.00 (61AN30) ile
%77.00 (61YAO08), 501-750 m rakimlarda ise %63.00 (610R42) ile %90.00 (610R43)
arasinda saptanmistir. 0-250 m rakimlarda iimitvar klon adaylarin ortalama kabuk
kalinligr 1.09 mm (61AI29) ile 1.34 mm (61AN41), 251-500 m rakimlarda 1.00 mm
(61AN30) ile 1.02 mm (61YAO08), 501-750 m rakimlarda 1.05 mm (610R42) ile 1.12
mm (61AN24) arasinda tespit edilmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama meyve sekil
indeksi 1.13 (61AN41) ile 1.28 (61AI129), 251-500 m rakimlarda 1.27 (61YAO0S8) ile 1.28
(61AN30), 501-750 m rakimlarda 1.21 (61AI55) ile 1.30 (61 AN24) arasinda degismistir.
Calismamizda timitvar klon adaylarindan 61AN41 no.lu klon adayr yuvarlak iken

digerleri sivri gruptadir.

Umitvar Yomra klon adaylarin 0-250 m rakimlarda ortalama meyve uzunlugu 20.93 mm
(610R32) ile 21.11 mm (61AN41), 251-500 m rakimlarda 20.36 mm (61AN30) ile 20.69
mm (61YAO08), 501-750 m rakimlarda 20.97 mm (61AI55) ile 21.47 mm (61AN24)
arasinda kaydedilmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama meyve genigligi 17.55 mm
(61AI29) ile 19.82 mm (61ANA41), 251-500 m rakimlarda 17.24 mm (61AN30) ile 17.26
mm (61YA08), 501-750 m rakimlarda 17.62 mm (61AN24, 610R43) ile 18.29 mm
(61AI150) arasinda saptanmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama meyve kalinligr 15.30 mm
(61A129) ile 17.63 mm (61AN41), 251-500 m rakimlarda 14.89 mm (61AN30) ile 15.19
mm (61YAO08), 501-750 m rakimlarda 15.38 mm (610R43) ile 16.78 mm (61AI55)
arasinda tespit edilmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama meyve iriligi 17.77 mm (61AI29)
ile 19.46 mm (61AN41), 251-500 m rakimlarda 17.35 mm (61AN30) ile 17.57 mm
(61YAQ08), 501-750 m rakimlarda ise 17.88 mm (610R43) ile 18.46 mm (61AI55)
arasinda oldugu hesaplanmistir. 0-250 m rakimlarda ortalama i¢ agirliklart 1.13 g

(610R32) ile 1.38 g (61LAN41), 251-500 m rakimlarda 1.10 g (61YAO08) ile 1.12 g
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(61AN30), 501-750 m rakimlarda 1.01 g (61AI155, 610R43) ile 1.13 g (61AI50) arasinda
saptanmustir. 0-250 m rakimlarda ortalama i¢ uzunlugu 16.25 mm (610R32) ile 16.93
mm (61A129), 251-500 m rakimlarda 15.72 mm (61 AN30) ile 16.68 mm (61YA08), 501-
750 m rakimlarda 16.41 mm (61AI155) ile 16.91 mm (61AN24) arasinda tespit edilmistir.
0-250 m rakimlarda ortalama i¢ genisligi 12.71 mm (61Al29) ile 14.21 mm (61AN41),
251-500 m rakimlarda 12.22 mm (61YAO08) ile 12.41 mm (61AN30), 501-750 m
rakimlarda 12.30 mm (610R43) ile 12.77 mm (61AI50) arasinda kaydedilmistir. 0-250
m rakimlarda ortalama i¢ kalinligi 11.13 mm (610R32) ile 12.56 mm (61AN41), 251-
500 m rakimlarda 10.78 mm (61YAOS) ile 11.70 mm (61AN30), 501-750 m rakimlarda
10.80 mm (610R43) ile 11.31 mm (61AI55) arasinda saptanmigtir. 0-250 m rakimlarda
ortalama i¢ iriligi 13.31 mm (610R32) ile 14.43 mm (61ANA41), 251-500 m rakimlarda
12.77 mm (61AN30) ile 13.00 mm (61YA08), 501-750 m rakimlarda 12.96 mm
(610R43) ile 13.38 mm (61AI50) arasinda hesaplanmigtir. Calismada 0-250 m
rakimlarda {imitvar olarak belirlenen Yomra klon adaylarin ortalama i¢ sekil indeksi
degerleri 1.26 (61AN41) ile 1.40 (61AI129), 251-500 m rakimlarda 1.36 (61AN30) ile
1.45 (61YAO08), 501-750 m rakimlarda 1.39 (61AI55) ile 1.44 (610R42) arasinda

belirlenmistir.

500 m ve Ustu rakimda Fosa klon adaylarindan 610R62 no.lu klon adayi, Yomra klon
adaylarindan 61AI50, 61AI55, 61AN24, 610R42, 610R43 no.lu klon adaylar1 Umitvar
olarak segilmistir. On secimde belirlenen Fosa klon adaylarin 0-250 m rakimlarda
ortalama govde kesit alanina diisen verimi 40.03 g/cm?, 251-500 m rakimlarda 38.18
g/cmz?, 501-750 m rakimlarda 28.16 g/cm? olarak saptanmistir. Yomra klon adaylarinin
ise 0-250 m rakimlarda ortalama govde kesit alanina diisen verimi 33.90 g/cm?, 251-500
m rakimlarda 30.33 g/cm? ve 501-750 m rakimlarda ise 30.35 g/cm? olarak tespit
edilmistir. 500 m ve iizeri rakimda belirlenen 610R62 no.lu klon adaymin ortalama gévde
kesit alanina diisen verimi 41.65 g/cm? olarak belirlenmistir. 500 m ve istii rakimda
timitvar olarak segilen Yomra klon adaylarindan 61AI50 no.lu klon adaymin ortalama
govde kesit alanina diisen verimi degeri 30.87 g/cm?, 61AI55 no.lu klon adayinin 34.14
g/lcm?, 61AN24 no.lu klon adayinin 32.70 g/cm?, 610R42 no.lu klon aday1 40.60 g/cm?
ve 610R43 no.lu klon adaymin ise 28.96 g/cm? oldugu saptanmistir. Fosa
populasyonundan umitvar olarak secgilen 610R62 no.lu klon adaymin ortalama govde

kesit alanina diisen verimi lokasyon ortalamasinin {izerinde bulunmustur. Yomra
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populasyonunda Umitvar olarak secilen 61AI50, 61AI155, 61AN24 ve 610R42 klon
adaylarinin ortalama gévde kesit alanina diisen verimleri lokasyon ortalamasinin tizerinde
iken 610R43 no.lu klon adayinin verimi lokasyon ortalamasindan daha diisiik

bulunmustur.

Yomra populasyonu igerisinde Umitvar olarak belirlenen 61AN41 no.lu klon aday:
ortalama birim govde kesit alanina diisen verim (20.53 g/cm?) degeri 3 (0-250 m, 251-
500 m, 501-750 m) lokasyonun ortalamasindan diisilk olmasina ragmen bitki basina
diisen verim (1465 g/bitki) degeri daha yiiksek bulunmustur. Yomra popiilasyonu
icerisinde Umitvar olarak belirlenen 61AN41 no.lu klon adaylarin randiman (%49.18),
meyve agirlik (2.77 g), meyve irilik (19.46 mm), i¢ agirlik (1.38 g), i¢ irilik (14.43 mm),
saglam i¢ oran (%97.33), tam beyazlama oran (%99.00), meyve sekli yoniiyle yuvarlak
grupta (1.13) yer almasi ve lifsiz olmasi Ozelliginden diger timitvar Yomra Kklon

adaylarindan tstiin oldugu belirlenmistir.

Fosa populasyonunda timitvar olarak belirlenen klon adaylarindan 61YAS59 hari¢ diger
klon adaylarin meyve iriligi 18.00 mm ve iizeri, 61AI35, 61YA17 klon adaylarinin i¢
iriligi 14.00 mm ve iizerinde tespit edilmistir. Yomra popllasyonunda meyve iriligi
yoniiyle 61A129, 61AN30, 61YA08, 610R43 18.00 mm’den daha diisiik, 610R32,
61AI50, 61AI55, 61AN24, 610R42, 61AN41 no.lu klon adaylari 18.00 mm ve (zeri
oldugu saptanmustir. I¢ irilik yoniinden 61AN41 harig diger klon adaylar1 14.00 mm’den

daha diisiik bulunmustur.

Fosa popiilasyonunda timitvar klon adaylarin 8’ninde meyve sekli yuvarlak iken Yomra
popllasyonunda belirlenen timitvar klon adaylarindan (61AN41) no.lu klon aday1 harig
digerleri sivri gruptadir. Umitvar Yomra klon adaylarinin, Tiirkiye’de yogun olarak
iretimi yapilan ve yuvarlak grupta yer alan Cakildak findik klonlarin ile kiyaslandiginda
meyve sekil degerleri benzer bulunmustur. Bu nedenle timitvar Yomra klon adaylarin

sivri grupta olmasina ragmen findik isleme sanayisinde deger gorecegi diisiiniilebilir.

Tirkiye’de Fosa ¢esidinin sinonimi Yomra ve Boyhane olarak belirtilmektedir.
Trabzon’da findik {ireticileri meyve ozellikleri benzer olan findik bireylerini Fosa,
Yomra, Boyhane olarak adlandirmaktadir. Yomra ¢esidinin morfolojik, fenolojik ve

pomolojik 0Ozellikleri belirlenmediginden tanimlanmasi yapilmamig ve Tirk findik
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cesitleri igerisinde kayitli degildir. Fosa findik popiilasyon igerisinde tsttin 6zellikli klon
adaylarin se¢ilmesi, Fosa findik populasyonunda varyasyonun belirlenmesi, Fosa ve
Yomra findik popiilasyonlarin arasindaki genetik farkliligin belirlenmesi amaciyla
yiiriitiilen bu aragtirmada limitvar 8 adet Fosa, 10 adet Yomra klon aday1 secilmistir. Fosa
ve Yomra popllasyonlarinda popiilasyon igi ve populasyonlar arasi énemli genetik
varyasyon bulunmustur. Bulgularimiza gére Yomra findik populasyonu icindeki

varyasyonun Fosa findik popUllasyonuna gore daha zengin oldugu tespit edilmistir.

Arastirmada Fosa ve Yomra popiilasyonu igerisinde genetik benzerlik katsayis1 oranlari
yoniiyle en uzak degerlere sahip bireyler arasindan 6zel findik ¢esit 1slahinda kullanilacak
bireyler belirlenerek ulusal findik genetik kaynaklar parseline alimmalidir. Ozellikle 6zel
cesit 1slahinda Tiirkiye findik yetistiriciliginde karsilastirmali rekabet iistiinliigii analizine
gore, zayif ve tehdit olarak goriilen verim disiikliigii sorununun ¢ozilmesi icin bu
bireyler arasindan istiin 6zellikli klon adaylar1 melezleme 1slahinda kullanilmalidir.
Arastirmamizda verim, yillara gére verim dalgalanmasi, yapraklanma ve meyve kalite
kriterleri yoniiyle incelenen toplam 91 adet birey 6zel findik ¢esit 1slahinda ayr1 ayri ele

alinmalidir.

Aragtirmada timitvar olarak secilen klon adaylar1 seleksiyon II asamasinda ulusal standart
findik ¢esitleri ile karsilastirmak tizere Findik Arastirma Enstitiisii Midiirligii deneme

parsellerinde yapilacaktir.
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