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OZET

Doktora Tezi
PAMUKTA (Gossypium hirsutum L.) RENK OZELLIKLERI KALITIMININ iNCELENMESI
Biilent CETIN

Harran Universitesi
Fen Bilimleri Enstitiisii
Tarla Bitkileri Anabilim Dali

Damisman: Prof. Dr. Osman COPUR
Y1l:2022, Sayfa: 123

Bu ¢aligmada, daha once lif renk degerleri dlgiilen 3 yesil, 3 kahverengi ve 2 beyaz oldugu saptanan
pamuk genotipleri ile bu anaglarin Griffing (1956) yarim diallel kantitatif genetik analiz metoduna
gore olusturulan 28 adet F; melez kombinasyonu ile populasyon olusturulmustur. Olusturulan
populasyon incelenen 6zellikler yoniinden genel ve 6zel uyum yetenekleri, heterosis, heterobeltiosis
degerleri ve diger genetik parametreler yoniinden degerlendirilerek; islah caligmalari igin uygun
ebeveyn ve melez kombinasyonlarinin saptanmasi amaci ile 2019 ve 2020 yillarinda GAP Tarimsal
Aragtirma Enstitiisii’ne ait deneme alaninda yiiriitiilmiistiir. On varyans analizi sonuglarina gore
incelenen biitiin 6zellikler yoniinden olusturulan melez populasyonunda varyasyonun yeterli oldugu
saptanmustir. Olusturulan populasyonda tizerinde durulan 19 adet 6zellik bakimindan genel ve 6zel
uyusma yetenegi etkileri incelenen tiim 6zellikler i¢in 6nemli bulunmustur. Arastirmada; odun dali
sayisi, ilk meyve dali bogum sayisi, tek koza kiitlii agirligi, 100 tohum agirligi, erkencilik orani, kiitlii
pamuk verimi, ¢ir¢ir randimani, lif verimi, lif uzunlugu, lif inceligi, lif kopma dayanikliligi, iplik
egrilebilirlik indeksi (SCI), lif renk aciklik degeri L*, lif renk a* ve lif renk b* degerleri 6zellikleri
yonetiminde eklemeli, bitki boyu, meyve dali sayisi, koza sayisi, lif uniformite orani 6zellikleri
yonetiminde ise hem eklemeli hem eklemeli olmayan gen etkileri dnemli bulundugu saptanmigtir. Tek
koza kiitlii agirligi, ¢ir¢ir randimani, lif uzunlugu, lif kopma dayanikliligi, lif uniformite orani ve iplik
egrilebilirlik indeksi (SCI) i¢in Candia; erkencilik orani, kiitlii pamuk verimi, lif verimi, lif inceligi ve
lif renk agiklik degeri L* i¢in ST 498; bitki boyu ve odun dali sayisi i¢in GS-741; koza sayisi ig¢in GS-
273 ve ST 498; meyve dali sayisi i¢in GS-223; ilk meyve dali bogum sayisi i¢in GS-273, GS-675 ve
GS-741; 100 tohum agirligi i¢in GS-372; lif renk a* GS-416; lif renk b* degeri i¢in GS-675 pamuk
cesitleri en iyi genel uyusma yetenegi etkisi gosteren ebeveynler oldugu tespit edilmistir.

ANAHTAR KELIMELER: pamuk, yarim diallel, genel ve 6zel uyusma yetenekleri, heterotik etkiler
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This study used cotton eight genotypes (3 green, 3 brown and 2 white) having pre-known fiber color
values to develop 28 different F1 hybrid combinations according to half diallel quantitative genetic
analysis method of Griffing (1956). The resultant population was evaluated for general and special
combining abilities, heterosis, and heterobeltiosis values and other genetic parameters of the studied
traits. The study was conducted at the experimental area of “GAP Agricultural Research Institute”
during 2019 and 2020 to determine appropriate parent and hybrid combinations for breeding
studies.Analysis of variance revealed the resulting hybrid population had sufficient variation for the
studied traits. A total nineteen traits were studied and general and specific combining ability effects
were significant for all traits in the resulting population. Number of monopodial branches , number of
first sympodial branch nodes, single boll weight, 100 seed weight, earliness rate, seed cotton yield,
ginning percentage, fiber yield, fiber length, fiber fineness, fiber strength, spinning consistency index
(SCI), fiber color lightness value L*, fiber color a* and fiber color b* were influenced by additive
gene effects. Similarly, plant height, number of bolls per plant, number of sympodial branches, and
fiber uniformity ratio were significantly influenced by both additive and non-additive gene effects.
Candia proved the best parent for single boll weight, ginning percentage, fiber length, fiber strength,
fiber uniformity ratio and spinning consistency index (SCI). Similarly, ST 498 was found to be the
best parent for earliness rate, seed cotton yield, fiber yield, fiber fineness and fiber lightness value L*.
In the same way, GS-741 was considered the best parent for plant height and number of monopodial
branches, GS-273 and ST 498 for the number of bolls and GS-223 for number of sympodial branches.
Likewise, GS-273, GS-675 and GS-741 were best parents for number of first sympodial branches
node, GS-372 for 100 seed weight, GS-416 for fiber color a*, and GS-675 for fiber color b* with the
highest general combining abilities.

KEY WORDS: cotton, half diallel, general and specific combining abilities, heterotic effects



TESEKKUR

Doktora g¢aligmamin se¢iminde, uygulamasinda ve sonug¢landirilmasinda degerli fikir ve
katkilartyla bana her zaman yol gosteren, yardimlarini esirgemeyen danmigman hocam Prof. Dr. Osman
COPUR’a, verilerin degerlendirilmesinde ¢ok biiyiik katki sunan Dicle Universitesi Ziraat Fakiiltesi
ogretim iiyesi Dog. Dr. Remzi EKINCI hocama, Doktora Tez izleme Komitesinde olan ve desteklerini
esirgemeyen Dog. Dr. Hasan HALILOGLU ve Prof. Dr. Ali Riza OZTURKMEN’e, arastirmanin
yiriitiilmesinde destek olan GAP Tarimsal Arastirma Enstitiisii yetkilileri ve personeline, ¢aligma
arkadaslarim Yilmaz ISIK, Omer KUCUK, Omer Emre BALYEMEZ, Erdal KARADENIZ ve
Hiiseyin ALTAY ’a en i¢ten duygularimla tesekkiirlerimi sunarim.

Caligmam siiresince manevi desteklerini esirgemeyen esim ve ¢ocuklarima tesekkiir ederim.
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1. GiRiS Biilent CETIN

1. GIRIS

Tekstil sanayisi i¢cin dnemli bir hammadde olan pamuk, Diinya niifusunun hizla
artmastyla birlikte daha da onem kazanmis ve diger alanlariyla birlikte iilke

ekonomilerine istihdam yoniinden de katkilar saglamaktadir.

“Pamuk, liretim ve tiiketim agisindan, diinya genelinde 68 iilkenin dogrudan
ilgi alaninda olan bir endiistri bitkisidir. Bu iilkelerin 45’inde pamuk hem iiretilmekte
ve hem de sanayide kullanilmakta, geri kalan 23 iilkede ise sadece tiiketilmektedir.
Bu yayginligina karsilik diinya pamuk {retiminin neredeyse tamami (%99,5)
ilkemizin 7. swrada yer aldigit 10 pamuk {reticisi iilke tarafindan
gerceklestirilmektedir. Bu iilkeler: Hindistan, Cin, ABD, Brezilya, Ozbekistan,
Pakistan, Tirkiye, Avustralya, Meksika ve Yunanistan olarak siralanmaktadir.
Diinya pamuk kullanimimin % 85’1t 8 biiyiikk pamuk tiiketicisi iilke tarafindan
gerceklestirilmekte ve bu iilkeler Cin, Hindistan, Pakistan, Banglades, Tiirkiye,
Vietnam, Brezilya ve ABD seklinde siralanmaktadir. Uretim ve tiiketimindeki
yayginlik pamuga Onemli bir kiiresel emtia 6zelligi kazandirmaktadir” (Ulusal

Pamuk Konseyi Sektoér Raporu, 2021).

Ulkemizde Ege, Akdeniz ve Giineydogu Anadolu Bolgesi olmak iizere
toplamda 23 ilde pamuk tarimi yapilmaktadir. 2021 yili TUIK rakamlarma gore
tilkemizde pamugun % 59°u Giineydogu Anadolu Bolgesinde iiretilmektedir.

Sanlurfa ili ise iiretimin yaklasik % 40’11 karsilamaktadir.

Beyaz disinda dogal olarak renkli lif olusturan pamuk, genellikle renkli
pamuk olarak adlandirilir. Dogada, ¢ok eski zamanlardan beri renkli ve beyaz lifli
pamuklar bulunmaktadir. Renkli pamuk, M.O. 2500°den beri insanlik tarafindan
yetistirilmekte ve kullanilmaktadir. Son yillarda renkli pamuklar, c¢evre dostu
karakterleri nedeniyle giderek artan bir 6nem kazanmustir. Sentetik boyalarin neden
oldugu toksisite ve kirlilik konusundaki farkindalik, organik pamuk yetistiriciligine

olan ilgiyi canlandirmistir. Cevre dostu pamuk diirtiisii, yalnizca tercihen organik
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olarak yetistirilen renkli pamukla, boyama ve islemede zararli kimyasallar dagitarak
yerine getirilebilir. Renkli pamugun avantajlari; insan sagligina olumlu etkisi, ¢evre
dostu olmasi, kumas tiretim maliyetini diisiirmesidir. Dezavantajlar1 ise diisiik verim
potansiyeli, zayif lif 6zellikleri, sinirli renkler, stabil olmayan renk dagilimi, bulasma

ve diisiik pazar talebidir (Gotmare ve ark., 2021).

Gerek beyaz lifli ve gerekse dogal renkli pamuk ile ilgili, ozelliklerin

gelistirilmesine yonelik olarak 1slah ¢alismalar1 yapilmaktadir.

Bitki 1slahi ¢alismalarinda introdiiksiyon, seleksiyon, melezleme ve mutasyon
yontemleri kullanilarak; hastalik ve zararlilara dayanikli, erkenci, adaptasyon
yetenegi iyi, verimli ve kalite 6zellikleri yoniinden de {istlin olan gesitleri gelistirmek

temel hedeftir.

Bitki 1slah yontemlerinden olan melezlemenin amaci; iki veya daha fazla hat,
cesit veya tirde mevcut olan ve istenilen oOzellikleri bir gesitte toplamaktir.
Melezleme ¢alismalar1 sonucunda genetik faktorlerin olusturdugu yeni kombinasyon,
anaglarda mevcut olmayan yeni ve istenilen karakterlerin ortaya ¢ikmasina neden
olabilir. Cogunlukla verim, bitki boyu, erkencilik ve yatmaya dayaniklilik gibi
karakterlerde goriilen bu durum, “transgesif” agilmalar sonucu ortaya ¢ikmaktadir

(Sehirali ve Ozgen, 2013).

Islahgilar, iizerinde calistiklar1 bitki tiirline ait genetik bilgiler edinmek
amaciyla melezleme programlar1 hazirlamaktadirlar. Karakterleri yonlendiren gen
say1s, genlerin etki sekli, kalitim derecesi, gen baglilig: (linkage) ve gen haritalariin
cikarilmast gibi ¢alismalar yaninda, yeni bir genotip veya hat gelistirebilmek icin
melezleme programlarina bagvurmaktadir. Ayrica bolgede iiretimi yapilan ve bolge
kosullarina uyum saglamis olan standart ¢esitlerin dayaniklilik, erkencilik, tarimsal
mekanizasyona uygunluk veya kalite 6zelliklerinde saptadiklar eksiklikleri gidermek

amaciyla melezleme yontemlerini tercih etmektedirler (Oglaket ve Tiryaki, 2014).
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Melezleme programlarinda kullanilacak ebeveynler ile tiir i¢i veya tiirler arasi
melezleme kombinasyonlari olusturulabilmektedir. Ancak yeni c¢esit gelistirme
iddiastyla ortaya c¢ikildigi i¢in; melezleme sonucunda gelistirilecek cesit, bolgede
kullanilan standart c¢esitlerin yerini alabilecek durumda olmalidir. Bu nedenle
melezleme programlarinda kullanilan ebeveynlerden biri genellikle bolgede var olan
standart cesit olmalidir. Diger ebeveyn ise standart cesitte eksik veya gelistirmek
istedigimiz  Ozellikleri barindirmalidir. Ebeveynlerin  6zellikleri 6yle belirgin
olmalidir ki bunlardan olusacak déller iistiin Ozelliklere sahip olmalidir. Bazen
yapilan bu melezlemeler ile olusan Fi’ler igiincii, dordiincii genotiplerle
melezlenebilmektedir. Melezleme programlar1 anag hatlarin se¢ilmesi, melezlemenin
yapilmasi ve melez materyalin iglenmesi asamalarini igeren ayrintili c¢aligsmalari

kapsamaktadir (Sehirali ve Ozgen, 2013).

Melezleme 1slahinda ana ve baba olarak secilen bitkilerdeki genlerin dagilimi
olduk¢a Onemlidir. Ebeveynlerde bulunan genlere bagli olarak tek genle kontrol
edilen karakterler (kalitatif) oldugu gibi, karakterin meydana gelmesinde eklemeli
etkide bulunan ¢ok sayida gen tarafindan kontrol edilen karakterler (kantitatif)
bulunmaktadir. Melezleme 1slah yoOnteminde; kullanilan ana ve babalarin
Ozelliklerinden daha {stiin bireyler olusabilmektedir. Bu nedenle melezlemede

kullanilacak ebeynlerin se¢imi titizlikle yapilmalidir.

Melezleme dogal kosullarda gergeklestirilen bir gen aktarmdir. Fakat
melezlemede istenen genlerin yani sira istenmeyen genlerin de sonraki dol kusagina

aktarilmasi 6nlenememektedir (Oglake1 ve Tiryaki, 2014).

Melezleme materyali olarak kullanilacak olan genotip, cesit veya soylarin
uyusma yetenekleri yaninda, karakterlere etkili olan gen sayisi, etki yonii ve kalitimi

ile ilgili bilgiler net olarak ortaya konulmalidir.

Ebeveyn se¢imi; top cross, line x tester, diallel (ikili eslesme), tiglii melez
(triallel) ve ¢ift melez (double cross) yontemleri kullanilmaktadir (Oglak¢r ve
Tiryaki, 2014).
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Bu ¢alismada, verim ve lif renk 6zellikleri ile alakali karakterlerin kalitiminin
aragtirtlmasi, bu  karakterlerin  gelistirilmesinde imitli anag ve melez
kombinasyonlarinin segilmesi ve gelecekte yapilmasi diisiiniilen 1slah galismalari i¢in
katkida bulunulmasi hedeflenmistir. Melezlemede kullanilan ebeveyn sec¢iminde
diallel analiz teknigi kullanilmistir. Ebeveynlerin se¢iminin erken dénemlerde tespit
edilmesi ile zaman tasarrufu saglanmasi, verimli ve lif renk &zellikleri iyi olan

cesitlerin gelistirilmesi hedeflenmistir.
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2. ONCEKI CALISMALAR

2.1. Genel Kuramsal Literatiir Bildirileri

Melezleme calismalarinda; ebeveyn olarak kullanilacak cesit veya hatlarin
secimleri onem arz etmektedir. Ebeveynlerin se¢iminde kullanilan yontemlerden

birisi de diallel kantitatif genetik analiz teknigidir.

Yildirim ve ark. (1979), diallel analiz yontemi hem kendine hem de yabanci
déllenen birgok bitki tiiriinde yaygin bir sekilde kullanilmaktadir. Diallel analiz
yonteminden melez populasyonlarinin genetik yapilarinin arastirilmasinda, tmit
vadeden melez kombinasyonlarinin ve uygun ebeveynlerin secilmesinde, genel ve
0zel uyusma Yyeteneklerinin saptanmasinda faydalanilmaktadir.Bu hedeflerin
gergeklestirilmesinde diallel analiz yonteminin “Griffing” ve “Jinks-Hayman” olarak

iki analiz tipi gelistirilmistir.

Singh ve Chaudhary (1985), diallel melezlemede; “n” sayida hat ve soyun
birbirleri ile olan olas1 kombinasyonlar1 analiz edilmektedir. Bu analizler sonucunda;
genetik parametrelerin miktar1 ve yapisi, ebeveynlerin ve melezlerin “genel ve 6zel

uyusma yetenekleri” belirlenir.

Aksel ve ark. (1981), diallel melez teknigi ilk olarak Schmidt tarafindan 1919
yilinda kullanilmistir. Diallel melezleme genotipler, homozigot hatlar ya da klonlar
arasinda yapilir. Melezlemeler resiproklu (karsilikli) yapilabilecegi gibi resiproksuz
yapildiginda da analiz yapmak olasidir. Diallel melezleme resiproksuz yapildiginda
elde edilen Fi’ler ve ebeveynlerin olusturdugu tablo “Yarim Diallel Tablo” olarak
tanimlanir ve varyans analizi Jones (1965)’e gore yapilir. Bu durumda resiproklarla

arasinda farklilik bulunmadigi kabullenmis olur.

Cengiz (2006), diallel melez analiz yontemi ile kantitatif karakterlerin kalitim1

ile ilgili bilgi iretme olasilig1 vardir. Parametrelerden faydalanarak tahmin edilecek
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kalittm derecesi ile anaglarin se¢iminin yapilmasinda, dollerin kullaniminin
diizenlenmesinde veya {istiin hatlarin izolasyonu ve se¢iminin yapilmasinda 6nem
tasimaktadir. Islahg1, fenotipler arasindaki farklilikta genotipin payma iliskin gerekli

goriilen On bilgileri kalitim derecesinden saglamaktadir.

Cigek ve Kaynak (2008), diallel analiz yontemi, F1 kademesinde elde edilen
bilgiler 1s18inda  melezlemede kullanilan anaglarin  uyusma Yyeteneklerinin
belirlenmesinde, gelistirilmesi istenen Kkarakterlere uygun anaglarin segilmesinde,
melez populasyonun genetik yapisinin  belirlenmesinde  bir¢ok  kolayliklar

gostermektedir.

Sezer (2022), diallel analizlerin yapilmasinda Hayman ve Griffing modeli
kullanilmaktadir. Diallel tablolar iizerinden anaclarin genel ve 0Ozel uyusma
yeteneklerini tahmin etmek i¢in Griffing (1956) degisik analiz teknikleri
kullanmistir. Griffing tarafindan Onerilen bu yontem daha sonra bir¢cok arastirmaci
tarafindan uygulanmig ve 6zellikle melez gesit 1slahin 6nem kazanmasi {izerine daha
da oOnem kazanmistir. Cesitli arastirmacilarin gelistirdigi biyometrik genetik
yontemler kullanilarak genetik materyali degerlendirmek ve bitki 1slah1 ¢aligmalarini
dogrudan yonlendirecek verileri elde etmek miimkiindiir. Bu degerlendirmeler ile
anaglarin genel ve 0zel uyusma yetenekleri konusunda tahminler yapilmaktadir.

Griffing (1956)’ e gore bir diallel tablo 4 ayr1 yontem ile olusturulabilir.

Yontem I : Anaglari, F1 leri ve resiprok F1 leri igeren tablo,

Yontem II : Anaglari, F1 leri igeren tablo,

Yontem IIT : Fy leri ve resiprok F1 leri igeren fakat anaglari igermeyen tablo
Yontem IV : Salt F1 leri iceren tablo,

Griffing her yontem igin, ebeveynlerin bilingli veya rastgele segilmeleri
durumuna goére “Model-1” ve “Model-2” seklinde iki degerlendirme modeli
onermektedir. Bu modeller kullanilarak anaglarin genel uyusma yetenegi (GUY)
etkilerini ve melezlere ait 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkilerini tahmin etmek
olasidir. Matematiksel olarak bir ¢eside ait genel uyusma yetenegi etkisi denildiginde

tiim varyantlarin ortalamasindan sapma diisiiniiliir. Ozel uyusma yetenegi etkisi ise
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iki anacin genel uyusma yetenegine gore beklenen degeri ile gerceklesen degeri
arasindaki fark olarak anlagilir. Genel uyusma yetenegi etkilerinin degerleri toplami1
sifirdir. Griffing tipi diallel melez analizi ebeveyn hatlarinin kombinasyon
yeteneklerinin belirlenmesinde en yaygin olarak kullanilan bir yontem olup,
yontemin tesadiif modele de uygulanabilmesi sebebi ile diallel melez analiz
yontemlerinin en bliylik dezavantajlarindan olan smirli  sayida ebeveyn
kullanilmasimi ortadan kaldirarak onu biiyiikk populasyonda uygulanabilmesini

saglamistir.

Singh ve Chaudhary (1985), Hayman’in diallel analiz yaklasiminda ise iki
adim vardir. Birincisi varyans analizleri ve ikincisi varyans bilesenlerinin tahminidir.
Varyans analizleri tekniginde genel kareler toplami eklemeli (a), eklemesiz (b),
maternal (c) ve resiprokal farklar (d) olarak adlandirilan g¢esitli bilesenleri
kapsamaktadir. b 6nemli ¢iktiginda Hayman’in dizi varyansi (Vr) ve dizi kovaryansi

(Wr) kullanilarak veri analizleri yapilmalidir.

Aksel ve ark. (1981), dizi varyans ve kovaryanslar arasindaki iliskileri
gosteren grafikten yararlanarak ebeveynler icin genetik bilgiler tahmin edilebilir.
Diallel melez analizi ile tahmin edilen parametrelere giivenilirlik alti varsayimin
gegerliligine baglidir. Ebeveynler homozigottur, diploid ag¢ilma mevcuttur, genlerin
ebeveynler arasindaki dagilimi bagimsizdir, ¢oklu allelizm (multiple allelizm),

resiprokal farklilik ve epistasi (genlerin etkilesimi) yoktur

Diallel analiz yontemi eklemeli gen etkisi (D) ve dominant gen etkisi H
kullanilarak gelistirilmistir. Deneme materyali olarak ebeveynler, F1 ve resiproklar
ele alinmaktadir. Analiz yonteminde; dominant gen etkileri, dominant ve resesif
etkiler, kalittim derecesi, F2’deki varyans unsurlar1 hesaplanabilmektedir (Oglake¢1 ve
Tiryaki, 2014). Bunlar i¢in iki yonlii tablo hazirlanmakta ve her tekerriir (blok) i¢in

hesaplamalar yapilmaktadir.

Sezer (2022), Griffing ve Jinks Hayman diallel melez analizi pek ¢ok arastirici
tarafindan gecerli ve gilivenilir kabul edilerek bir ¢ok bitki tiirlinde ebeveyn ve melez
seciminde, populasyondaki genetik parametrelerinin hesaplanmasinda, karakterlerin

kalitim mekanizmalarinin tanimlanmasinda basari ile uygulanmaistir.
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2.2. Konuya Iliskin Onceki Calismalar

White ve Kohel (1964), upland (Gossypium hirsutum L.) pamuk tiiriinden 5
adet ebeveynin diallel melezlemeleri ile 25 adet melezinden olusan populasyonda
bitki boyu, koza sayisi, koza agirligi, lif verimi 6zellikleri icin dominant gen etkileri

etkili bulundugunu bildirmislerdir.

Marani (1968), yaptig1 melezleme ve bunlarin F1, F2 ve geri melezlerinden
olusan populasyonda ¢igek sayisi, koza sayisi, bitki boyu, koza baglama yiizdesi,
kiitlii pamuk verimi, lif verimi, ¢ir¢ir randimani 6zellikleri i¢in dominant; olgunluk
ile koza agirligi i¢in hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin oldugunu

belirtmistir.

Meredith ve Bridge (1972), upland (Gossypium hirsutum L.) pamuk tiiriine ait
genotiplerinden olusan populasyonda cir¢ir randimani, lif kopma dayanikliligi,
tohum indeksi, lif inceligi ve lif kopma uzamasi igin eklemeli; koza biyikligi
ozelligi i¢cin dominant; lif uzunlugu ve lif verimi karakterleri i¢in hem eklemeli hem

de eklemeli olmayan gen etkilerinin mevcut oldugunu belirtmislerdir.

Pathak ve Kumar (1975), yaptiklar1 ¢alismada Gossypium hirsutum L. pamuk
tirtinden 13 adet farkli hat ve 2 adet ¢esit ile Line x Tester (Coklu Dizi) analiz
metodu ile yiiriittiikleri ¢alismalarinda, koza sayisi, kiitlii pamuk verimi, koza agirlig:

ve ¢ir¢ir randimani 6zellikleri i¢in eklemeli gen etkisinin etkinligini belirtmiglerdir.

Kalsy ve Vithal (1980), A218Xa231 melezlemesinden F1, F2, BC1 ve BC2‘den
olusan populasyonda bitki boyu, koza sayist 6zelliklerinin kaliiminda dominant;
kiitli verimi kalitiminda ise hem eklemeli hem dominant gen etkilerinin istatistiki

olarak 6nemli oldugunu belirtmislerdir.

Kanopia ve Fursow (1981), Gossypium barbadense L. pamuk tiiriinde 8 adet
cesit ve bunlarin diallel melezlerinden olusturulan populasyon ile ilgili yaptiklari

caligmalarinda genel uyusma yetenegi (GUY) etkilerinin incelenmesi sonucunda;
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koza sayisi, koza kiitlii agirligr ve kiitli pamuk verimi 6zellikleri agisindan iistiin

ebeveynleri saptamislardir.

Kandhro (1982), pamukta tiirleraras1 (Gossypium hirsutum L. x Gossypium
barbadense L.) yapilan melezlemeler sonucunda olusturulan Fi, F2, BC: ve BC>
kademelerinde koza kiitlii pamuk agirligi, kiitli pamuk verimi, erkencilik yiizdesi,
cirgir randimani, mukavemet (lif kopma dayanikliligi) ve lif inceligi 6zellikleri i¢in
eklemeli; bitkideki koza sayisi ile lif uzunlugu ozellikleri i¢in dominant gen
etkilerinin istatistiki olarak 6nemli bulundugunu; tohum yiizdesi 6zelligi harig
incelenen biitiin 6zelliklerde epistatik (Ortiici) gen etkisi mevcut oldugunu

bildirmistir.

Waldia ve ark. (1984), Coklu Dizi (Line x Tester) analiz yontemi ile yaptiklari
calismada; bitki boyu, koza sayisi, koza agirligi, ¢ir¢ir randimani ve kiitlii pamuk

verimi i¢in eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli oldugunu saptamislardir.

Kaushik ve ark. (1984), upland pamuklarina (Gossypium hursitum L.) ait 12
adet Line ve 3 adet Tester kullanarak olusturduklart populasyonda koza sayisi,
meyve dali sayisi ile kiitlii pamuk verimi karakterleri i¢in eklemeli olmayan; odun
dali sayis1 ve koza agirhigi karekterleri ig¢in eklemeli gen etkilerinin oldugunu

belirlemislerdir.

Gupta (1987), 11 adet pamuk ¢esidi kullanarak yaptig1 yarim diallel melezleme
caligmasinda, tohum indeksi, lif indeksi, erkencilik ve bitki boyu 6zellikleri i¢in hem
eklemeli hem eklemeli olmayan gen etkileri onemli oldugunu saptamustir.
Ozelliklerin rasyonel olarak iyilestirilmesi igin tekrarlanan seleksiyonlarin yapilmasi

gerektigi yaklasimin tavsiye etmistir.

Kanoktip (1987), calismasinda lif yiizdesi (¢ir¢ir randimani), koza biiytikligi,
lif uzunlugu, lif inceligi ve lif mukavemeti (lif kopma dayaniklilig1) icin eklemeli gen
etkisi ve interaksiyonu; bitki kiitlii verimi, bitkideki koza sayist ve bitki boyu



2. ONCEKIi CALISMALAR Biilent CETIN

karakterleri kalitiminda biiyliik olgiide eklemeli olmayan gen etkilerinin &nemli

oldugunu bildirmistir.

Giilyasar (1987), olusturulan populasyondaki o6zelliklerin ¢oklu dizi analiz
metoduna gore melez azmanligi (heterosis) ile uyusma yetenegi ve gen etkilerini
incelemistir. Yaprak alani, bitki boyu, yaprak tiylilik derecesi, koza kiitlii pamuk
agirhigi, bitkideki koza sayisi, 100 tohum agirhigi, lif inceligi, lif uzunlugu ve
mukavemeti ozelliklerinin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin oldugu; ekim-
ciceklenme tarihi, bitkideki yaprak sayisi, meyve dali sayisi, bitki kiitlii pamuk
verimi, ¢ir¢ir randimani 6zelliklerinde dominant gen etkilerinin daha etkili oldugunu

belirtmistir.

Luckett (1989), upland pamuk (Gossypium hirsutum L.) pamuk tiiriine ait 10
adet ebeveynle yarim diallel melezleme yontemi sonucunda olusturulan
populasyonda ¢ir¢ir randimani, koza agirligs, lif inceligi, bakteri yanikligi direnci, lif
uzunlugu ile lif kopma dayanikliligi 6zellikleri yoniinden eklemeli gen etkilerinin
etkili oldugunu belirtmistir. Bu nedenle erken generasyonlardaki seleksiyonlar ile

basar1 sansinin daha yiiksek oldugunu belirtmistir.

Al-Enani ve Atta (1990), (Bahtim 105 x Giza 67) x Giza 75 melezlerinde F1, F2
ve Fs‘deki ebeveynleri kullanarak olusturdugu populasyonda koza agirhgi, kiitli
pamuk verimi, lif mukavemeti yoniinden eklemeli olmayan; lif inceligi, cirgir
randimani ve tohum indeksi agisindan ise eklemeli gen etkilerinin mevcut oldugunu

saptamiglardir.

Alam ve ark. (1991), line x tester analiz metodu kullanilarak olusturulan
populasyondaki koza sayisi, bitki boyu, ¢irgir randimani ve kiitlii pamuk verimi igin
uyusma yetenegi ve heterosis belirlenerek incelenen tiim karakterlerin kalitiminda

eklemeli olmayan gen etkilerinin mevcut oldugunu belirtmiglerdir.

Tariq ve ark. (1992), upland pamuk (Gossypium hirsutum L.) tiiriindeki 6 adet

ebeveyn ile diallel yontemi sonucunda olusturulan populasyonda lif uzunlugu, tohum
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indeksi ve lif indeksi 6zellikleri i¢in eklemeli, bitki koza sayis1 6zelligi igin ise

dominant gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Unay (1993), line x tester metodu uyarinca olusturulan populasyonda bitkideki
koza sayisi, yatay ¢iceklenme araligi, bitki kiitlii verimi, giinliik verim indeksi, lif
uzunlugu ozellikleri icin eklemeli olmayan; diger karakterler i¢in eklemeli gen

etkilerinin etkin oldugunu bildirmistir.

Efe ve Genger (1998), 10 adet gossypolsiiz pamuk ¢esidinin yarim diallel
yontemi uyarinca olusturulan populasyondaki verim ve verim komponentlerinin
kalitimin1 incelemislerdir. Arastirma sonucuna gore bitki boyu, koza sayisi, kozadaki
genet sayisi, kiitli pamuk verimi, 100 tohum agirhigi, lif mukavemeti, ¢ircir
randimani, lif inceligi istatiksel olarak 6nemli bulunmus ve bunlarin kaliiminda
eklemeli varyanslarin daha yiiksek olmasindan dolay1 erken generasyonlarda se¢imin
yapilmasini tavsiye etmislerdir. Diger taraftan kozadaki pamuk tohum agirligi, koza
agirligt ve tohum yag yilizdesi istatiksel olarak onemli bulunmasi ve dominat
varyanslardan dolayr bulk yontemi ile seleksiyonlarin yapilmasini tavsiye

etmislerdir.

Janbhale ve ark. (1998), G. hirsutum L. pamuk tiiriine ait beyaz, kahverengi ve
yesil lif rengine sahip ebeveynlerle yaptiklar1i caligmada iki grup melezleme
sonucunda Pi1, P2, F1, F2, BC1 ve BC; generasyonlart igin lif kalite 6zelliklerini
incelemislerdir. Hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin 6zelliklerin ¢cogunun
kontroliinde rol oynadigmi ve cift epistasinin oldugunu tespit etmislerdir. Ayni
zamanda F2’de ve geri melezlerde biiyiik kozali, uzun lifli ve mukavemeti (lif kopma

dayaniklilig1) daha iyi olan kahverengi ve yesil lifli pamuklar1 segmislerdir.

Kapoor (1998), upland (Gossypium hirsutum L.) pamuklarinin olusturdugu
populasyondaki verim ve bilesenlerinin kalitim karakterlerinin genetik tasarimlarini
belirlemek icin analizler yapmistir. Analizlerde eklemeli ve eklemeli olmayan

genlerin etkilerinin oldugunu tespit etmistir. Kiitlii pamuk verimi ve koza agirligi i¢in
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eklemeli; koza sayisi, ¢ir¢ir randimani ve lint indeksi i¢in eklemeli olmayan gen

etkileri oldugunu bildirmistir.

Toklu (1999), Gossypium hirsutum L. ve Gossypium barbadense L. pamuk
tirlerindeki renkli liflere sahip iki pamuk ¢esidinin F1 melezlerinde lif esnekligi ve
koza kiitlii pamuk agirligi 6zellikleri i¢cin dominans gen etkisinin; bitki boyu, 100
tohum agirligi, mukavemet, meyve dali sayisi, lif uzunlugu, kisa lif yiizdesi, lif
yeknesaklig1 6zellikleri igin {istiin dominans; koza sayisi, tohum sayisi, koza c¢enet
agirh@ oOzellikleri igin eksik dominans; odun dali sayisi, ¢ir¢ir randimani, koza
agirligi, bitki kiitli pamuk verimi ile lif inceligi 6zellikleri igin ise eklemeli gen

etkilerinin istatistiki olarak 6nemli bulundugunu bildirmistir.

Sofuoglu (1999), beyaz liflere sahip Cukurova 1518 pamuk ¢esidi ile dogal
kahverengi liflere sahip pamuk cesidinin melezlenmesi ile elde edilen Fi, F> ve
sonraki generasyonlarda renkli liflere sahip pamuklarin hem lif kalitesinin ve hem de

veriminin gelistirilebilecegini bildirmistir.

Bhardwaj ve Kapoor (2000), upland (Gossypium hirsutum L.) pamuk tiiriindeki
3 adet baba ve 14 adet ana kullanarak line x tester kantitatif genetik analiz yontemi
ile olusturulan populasyonda; kiitlii pamuk verimi ile lif verimi i¢in 6ncelikle hem
eklemeli hem de eklemeli olmayan; koza sayisi, ¢ir¢ir randimani koza agirhig igin
eklemeli; tohum indeksi i¢in eklemeli olmayan gen etkilerinin kontroliinde oldugunu

bildirmiglerdir.

Bertini ve ark. (2001), upland pamuk (Gossypium hirsutum L.) tiirlerine ait 2
adet ebeveyn hat ve bunlarin F1, F2 ve BCy ve BC» generasyonlarindan olusan melez
populasyonunda Kkalitim parametrelerini tahmini igin yirittiikleri ¢alismada; koza
sayisi, koza agirhigi, ilk ¢icek agma zamani ve lif verimi i¢in dominant gen etkisinin;
100 tohum agirlig: ile ¢ir¢ir randimani icin ise eklemeli gen etkisinin bulundugunu

tespit etmislerdir.
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Cheatham ve ark. (2003), yiiriittiikleri ¢alismada; yarim diallel melezleme ile
olusturulan populasyonda koza biyiikligi, lif verimi ve lif esnekligi igin hem
eklemeli hem de dominant; ¢ir¢ir randimani ve lif mukavemeti i¢in eklemeli; lif

inceligi ile lif uzunlugu i¢in dominant gen etkilerinin bulundugunu tespit etmislerdir.

Leidi ve ark. (2003), kuraklik stresi altindaki upland (Gossypium hirsutum L.)
pamuklariin verim ve verim bilesenlerine ait uyusma yeteneklerini incelemislerdir.
Kiitlii pamuk verimi, bitkideki koza sayisi, tohum indeksi, koza agirligi, ¢irgir
randimant ve lif verimi 6zellikleri i¢in eklemeli gen etkilerinin daha etkin oldugunu

bildirmislerdir.

Subhan ve ark. (2003), Pakistan’da 1996-1998 yillarinda yapilan ¢alismada; lif
uzunlugu tohum ve lif indeksi gibi bazi kantitatif karakterlerin kalitminda uyusma
yetenegi analizlerini iceren Griffing’'s (1956) Method-1, Model-II’e gore
degerlendirmelerde bulunmuslardir. Buna gore anilan 6zellikler i¢cin dominant gen

etkilerinin oldugunu belirtmislerdir.

Basal ve Turgut (2003), 6 adet farkli pamuk ¢esidi kullanilarak yarim diallel ile
populasyondaki; verim, verim komponentleri ve lif kalite karekterleri agisindan
uyum yetenekleri ve heterosis degerlerini saptamaya yonelik ¢aligma yapmislardir.
Calismalarinda yiiksek genel uyusma yetenegi (GUY) etkilerine sahip genotiplerle
ticlii melezleme, geri melezleme ya da tekrarlamali seleksiyon (se¢im) yontemleri
kullanarak hem verim hem de lif kalite o6zelliklerinin birlikte iyilestirilebilecegi

sonucuna varmiglardir.

Temiz (2003), 8 adet ana ve 2 adet babadan olusan pamuk genotipleri
kullanilarak ¢oklu dizi (line x tester) kantitatif analiz yontemi ile olusturulan F1
melez populasyonundaki meyve dali sayisi, bitki boyu, koza sayisi, koza kiitlii
agirhigy, koza agirligi, kiitlii pamuk verimi, ¢irgir randimani, 100 tohum agirhigs, lif
mukavemeti lif uzunlugu, lif inceligi, ve lif yeknesaklig1 6zellikleri igin eklemeli;
odun dali sayis1 6zelligi icin iSe eklemeli olmayan gen etkilerini dnemli olarak

bulmuslardir.
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Karademir (2005), 7 adet pamuk cesidi ve bunlarin yarim diallel analiz
yontemine gore olusturdugu populasyondaki ; bitki boyu, ilk ¢igek agma zamani, ilk
koza agma zamani, odun dali sayisi, meyve dali sayisi, bitkideki koza sayisi, koza
agirh@, kiitlii pamuk agirligi, erkencilik, yaprak alan indeksi, lif indeksi, 100 tohum
agirhigy, lif esnekligi (lif kopma uzamasti), lif uzunlugu ve lif inceligi karekterlerinin
kalinminda eklemeli gen etkilerinin; kiitlii pamuk verimi, lif mukavemeti, lif
uniformite orani ile kisa lif orami karekterlerinin kalittiminda ise eklemeli olmayan

gen etkilerinin 6nemli bulundugunu bildirmistir.

Ramezani Moghadam ve Talat (2006), Iran’da 1998-1999 yillarinda
yiiriittiikleri ¢alismada; populasyondaki kiitlii pamuk verimi, koza sayisi, erkencilik
ve koza agirligr karekterleri yoniinden eklemeli genden ziyade dominant gen

etkilerinin mevcut oldugunu tespit etmislerdir.

Kiani ve ark. (2007), 6x6 kismi diallel analiz yontemini kullanarak
olusturduklar1 populasyondaki odun dali sayisinin kalitiminda eklemeli; bitki boyu,
koza sayisi, kiitlii pamuk verimi, koza agirligi ve govde capt kalitminda hem
eklemeli hem dominant; erkencilik ile meyve dali sayis1 kalitiminda eklemeli

olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu bildirmislerdir.

Aguiar ve ark. (2007), kitlii pamuk verimi, erkencilik, lif verimi, tohum
indeksi, lif inceligi, lif mukavemeti, lif uzunlugu, uniformite, kisa lif igerigi,
esneklik, parlaklik ve sarilik degerleri i¢in Griffing(1956) ‘e gore analizler yapmustir.
Uyusma yeteneginin tahminleri ve uygulamalar arasinda énemli farklar belirlemistir.
Eklemeli gen etkileri incelenen cogu 6zellik i¢in ortaya ¢ikmistir. Pozitif ve negatif
heterotik degerler ile 1slah programlarmin gelistirilmesinde potansiyel melez

kombinasyonlarinin tespit edildigini belirtmistir.

Cigek ve Kaynak (2008), bes adet pamuk ¢esidi ve bunlarin yarim diallel
melezleriyle olusturduklart kombinasyonla; 9 adet ozellik agisindan genetik
parametrelerin belirlenmesine yonelik ¢alisma gergeklestirmislerdir. Genel uyusma

yetenegi etkileri incelenen biitiin 6zelliklerde, 6zel uyusma yetenegi etkileri ise bitki
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kiitlii pamuk verimi, ¢ir¢ir randimani ile koza kiitlii pamuk agirligr 6zelliklerinde
onemli olarak tespit edilmistir. Bitki kiitlii pamuk verimi ile koza kiitlii pamuk
agirhigr ozellikleri i¢in dominant, ¢ir¢ir randimani, 100 tohum agirlig, ilk el kiitli
pamuk orani, lif mukavemeti ile lif uzunlugu 6zellikleri i¢in eklemeli, bitkide koza
sayist ile lif inceligi 6zellikleri igin ise hem dominant hem de eklemeli gen etkilerinin

onemli oldugu bildirilmistir.

Khan (2009), 6x6 diallel melez ¢alismasinda populasyona ait genel uyusma
yetenegi (GUY) etkileri ve 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkilerini énemli olarak
saptamistir. Koza sayisi, koza agirligi ve kiitlii pamuk verimi 6zellikleri i¢in eklemeli

olmayan gen hareketinin tstiin oldugu bildirilmistir.

Karademir ve ark., (2009), 10 adet ebeveyn ve line x tester ile elde edilen 21
adet melez kombinasyonlari ile olusturulan populasyonda genel uyusma yetenegi
(GUY) etkileri ve 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri incelenen biitiin dzellikler
icin onemli bulunmustur. Lif uzunlugu, lif esnekligi ve lif inceligi 6zellikleri i¢in
eklemeli gen etkisi; kiitlii pamuk verimi, lif verimi, ¢ir¢ir randimani, lif mukavemeti
(lif kopma dayanikliligi) ve lif uniformite orani i¢in eklemeli olmayan gen etkilerinin

rol oynadigini bildirmislerdir.

Matusiak ve Walawska (2010), renk uluslararasit Pamuk Standartlarina goére
pamugun siniflamasinda temel kriter oldugunu, yillardir pamugun kalitesi pamuk
siniflayicilart tarafindan organoleptik bir sekilde (duyular yoluyla algilamasi)
degerlendirildigini belirtmigler. Bugiin ise pamugun renk derecesi, HVI kullanilarak
Olciilen yansitma derecesi (Rd) ve sarilik (+ b) ile belirlenir. Pamuk renk 6l¢iimii i¢in
bir Datacolour 650 bir spektrofotometresi ve bir HVI 900 ile yiiriittiikleri ¢alismada;
HVI’dan (Rd) ve spektrofotometreden CIE L * arasinda giiclii bir iliski oldugu
dogrulanmigtir. Ayrica pamukta rengin, pamugun en o6nemli 6zelliklerinden birisi
oldugu, pamuk yetistiriciliginde, yagis, don, bocek, mantar, toprak, ot vb. ile temas
yoluyla lekelenmenin yani sira pamuk depolama kosullarindaki nem ve sicakliklar
gibi bir¢cok faktorden de etkilenebildigi, bu nedenle renk bozulmasi, pamuk

tirtinlerinin islem verimliliginin azaldigin1 ve ayn1 zamanda daha diisiik bir piyasa
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degerini gosterdigi, renk bozulmasi ayrica liflerin boyay1 tutma ve emme kabiliyetini

de etkiledigi bildirilmektedir.

Akgol (2012), calismasinda Gossypium hirsutum L. pamuk tiirine ait 6 adet
genotip kullanarak yarim diallel analiz metoduna gore olusturulan populasyondaki;
genel uyusma yetenegi varyansi etkilerinin, 6zel uyusma yetenegi varyansi etkileri
oranlamasina gore; bitki nod sayisi, koza sayisi, meyve dali sayisi, koza kiitlii pamuk
agirhgy, ilk el kiitlii pamuk orani, kiitlii pamuk verimi, ¢irgir randimani, silkme orant,
yapraktaki su potansiyeli, stoma iletkenligi ile lif kalite degerlerinden lif uzunlugu,
lif mukavemeti ve lif inceligi 6zellikleri i¢in eklemeli gen etkileri; 100 tohum agirlig:

ve bitki boyu 6zellikleri i¢in eklemeli olmayan gen etkinligini belirlemistir.

Kumar ve ark. (2013), upland (Gossypium hirsutum L.) pamuk tiiriindeki 7 adet
anag¢ ve bunlarin diallel melezleme ile olusturulan 42 adet melez kombinasyonun
verim ve lif kalite ozellikleri icin uyusma yeteneklerinin genetik etkileri
incelenmistir. Lif kopma dayanikliligi, tek bitki pamuk kiitlii verimi ve meyve dali
sayist eklemeli olmayan, diger biitliin karakterlerin eklemeli gen tarafindan kontrol

edildigini belirtmislerdir.

Akiscan ve Genger (2014), farkli 6zellikleri ile 6n plana ¢ikan 6 adet pamuk
genotipi kullanarak yarim diallel melez yontemine gore olusturulan populasyondaki;
incelenen oOzellikler agisindan genetik yapinin incelenmesi, F1 melez giiciiniin
belirlenmesi, uygun ebeveynlerin ve melez kombinasyonlarin belirlenmesi amaciyla
calisma yapmislardir. Genel uyusma yetenegi (GUY) varyansi etkilerinin, 6zel
uysuma yetenegi (OUY) varyansi etkilerine oranmina gore; bitki boyu, bitkideki
meyve dali sayisi, bitki koza sayisi, nod sayisi, koza kiitlii pamuk agirligi 6zellikleri
icin eklemeli; odun dali sayisi ile kiitlii pamuk verim ozellikleri i¢in eklemeli

olmayan gen etkilerinin etkinligini belirlemislerdir.
Carvalho ve ark. (2014), Diinyada iiretilen pamuk (Gossypium hirsutum L.)

liflerinin ¢ogu beyaz renkte olmasina ragmen, tetraploid pamuklarin (Gossypium

barbadense L.) lifleri kismen yesil ve kahverenginin tonlarmi sergilemektedir.
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Pamuk lif rengi seliiloz ile i¢ ige girmis pigmentlerin mevcut olmasindan dolay1
genetik olarak kalitsal bir 6zelliktir. Lif renginin kalitimi, yiiksek kalitim derecesi ile
nispeten basittir, ancak yabani irklarinki bilinmemektedir. Calismada; kahverenginin
farkli tonlarin1 temsil eden G. barbadense L. tiirii lif renginin kalittmini belirlemek
amaciyla yapilan melezlemede; uygun olarak G. barbadense L. ve G. hirsutum L.
melezlerinden olusan F, generasyonlari, geri melezleme BCy ve BC2 populasyonlari
elde edilmis ve lif renginin bir gen tarafindan kontrol edildigi ve beyazin {lizerinde

kahverengi rengin kismen baskin oldugu sonucuna varilmistir.

Memon ve ark. (2014), 5 adet pamuk ¢esidi ve bunlarin 10 adet F1 melez
genotipi ile olusturduklari populasyondaki; genel ve 6zel uyusma yeteneklerini
belirlemeyi hedefledikleri calismada bitki boyu, koza sayisi, meyve dali sayist ve
kitlii  pamuk verimi Ozelliklerini  incelemislerdir. Genotipler igin varyans
analizlerinden elde edilen kareler ortalamasi ile genel ve 6zel uyusma yeteneklerinin

o6nemli oldugunu bulmuslardir..

Gilingor ve Efe (2016), 10 adet pamuk genotipi ile 45 adet F1 melezinden
olusan 10x10 yarim diallel melez kombinasyonlarindaki, lif kalite ozellikleri
acisindan; genetik yapilarin incelenmesi ve genotiplere iligkin genel ve 6zel uyusma
yeteneklerini belirlenmesi amaciyla yiiriittikleri ¢alismada; lif kopma uzamasi
(esneklik) ve sarilik degerleri agisindan eklemeli ve dominant; lif mukavemeti, lif
inceligi ile grilik (yansitma) degerleri agisindan eklemeli; lif uzunlugu, lif uzunluk
uyum yiizdesi ve kisa lif oran1 6zellikleri agisindan dominant gen etkilerinin 6nemli
oldugunu saptamislardir. Caligmalarinda genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri

belirtilen tiim 6zelliklerde onemli bulunmustur.

Gilumser (2016), bir boyahanedeki veri ve metodlara gore, dogal kahverengi
liflere sahip orgii kumasin, beyaz liflere sahip pamuklu 6rgii kumasla, maliyet ve
boyahanedeki siirecleri agisindan kiyaslamasini yapmistir. Boyahanedeki tiim iglem
stireglerinin degerlendirilmesi sonucunda dogal renkteki pamuklu kumasin beyaz

renkteki pamuklu kumasa gore 2.9 kat daha ucuz oldugunu sonucuna varmastir.
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Tonk ve ark. (2017), pamuktaki lif rengi seliiloz ile i¢ ice girmis pigmentlerin
varligindan kaynaklanan genetik olarak kalitsal bir 6zellik oldugunu, pamuk Ilif
rengini belirlemede elektronik renk eslestirme cihazlar1 kullanilabilecegini
belirtmiglerdir. Calismada elektronik renk eslestirme cihazi (chromameter)
kullanarak F. populasyonundaki Carmen (beyaz lif) x Devetiiyii-176 (kahverengi lif)
melezindeki beyaz ve kahverengi lif ayrimini arastirmiglar ve bu sonuglart gorsel
renk analizleriyle karsilagtirmislardir. F2 populasyonundaki tiim lif renk parametreleri
i¢in transgesif bir ayrisma oldugunu sonucunu bulmuslardir. Lif renk parametreleri
(L, AL, a, b, Aa, Ab ve AE) ve gorsel analizler ayr1 ayr diisiiniilmiistiir. L ve AL
hari¢ beyaz iizerine kahverenginin tam veya kismi baskinliginin, bir farkli tek gen
tarafindan kontrol edildigi her parametre i¢in goriilmiistir. Chromameter
kullanilmasindan elde edilen sonuglar; pamuk lif renginin belirlenmesi ve
analizlerdeki kalitsal gozlem hatalarinin azaltilmasinda tekrarlanabilir ve 6l¢iilebilir
olarak yardim edecegi hedeflenmektedir. Renkli pamuk 1slah programlarinin
seleksiyonlarinda, renk kaymasinin izlenmesinde c¢ok faydali olacagini

belirtmislerdir.

Ekinci ve Bagbag (2018), 6 adet pamuk genotipi ve bunlarin diallel melezleme
ile olusturduklart 15 adet F1 melez kombinasyonuna iligkin lif kalite degerleri i¢in
uyusma yetenegi ve heterotik etkileri incelenmistir. Arastirmada incelenen tiim
ozellikler icin genel uyusma yetenegi (GUY) etkileri 6nemli bulunmus ve eklemeli
gen etkilerinin oldugu belirtilmistir. Ozel uyusma yetenegi (OUY) etkileri énemli
bulunmus ve sadece lif inceligi ve iplik egrilebilirlik indeksi (SCI) 6zellikleri i¢in
eklemeli ve eklemeli olmayan gen etkilerinin ozelliklerin kalittminda 6nemli rol
oynadigini belirtmiglerdir. Genel uyusma yetenegi arastirilan tiim ozellikler igin
onemli bulunmus, ayrica eklemeli gen etkilerinin dnemli role sahip oldugunu tespit

etmislerdir.

Gergerli ve ark. (2018), pamukta 7 adet ebeveyn ve bu ebeveynlerin yarim
diallel melezlemesi sonucunda elde edilen 21 adet F1 kombinasyonu igin lif kalite
Ozellikleri agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerinin degerlendirilmesi

sonucunda iistiin hat/gesitleri belirlemek amaciyla ¢alisma yiiriitmiiglerdir. Calismada
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lif kalite 6zelliklerinden lif uzunlugu, lif kopma dayaniklilig, lif inceligi degerleri ile
birlikte bunlarin uyusma yetenegi ve heterotik etki degerlerini belirlemislerdir.
Arastirma sonucunda lif uzunlugu, lif kopma dayanikliigi ve lif inceligi

Ozelliklerinde eklemeli gen etkisinin yiiksek oldugunu saptamiglardir.

Unay ve ark. (2019) pamukta line x tester analizleri ile olusturduklari
popiilasyondaki; verim ve lif kalite karakterlerinin gen hareketi, uyusma yetenegi ve
heterotik etkilerini tahmin edebilmek i¢in ¢alisma yiiriitmiislerdir. Genel ve 6zel
uyusma yetenegi varyansi kiitlii pamuk verimi, lif mukavemeti, 1if uzunlugu ile ¢irgir
randimani yiizdesi i¢in eklemeli olmayan; lif inceligi ve pamuk beyazlik yansima

derecesi (Rd) i¢in eklemeli gen etkilerinin oldugunu agiklamislardir.

El-Aref (2019), 7 adet ticari misir pamugu ve bunlarin diallel melezleme ile 21
adet F1 ve F2 ’lerden olusturulan popiilasyonda genel (GUY) ve 6zel uyusma (OUY)
yetenekleri tespit edilmistir. Incelenen tiim o6zellikler icin genotipler arasindaki
farklar 6nemli bulunmustur. F1 ve F, melezleri i¢in GUY/OUY orani incelenen

hemen hemen biitiin 6zellikler i¢in azaldigini belirtmislerdir.

Al-Hibbiny ve ark. (2020), 6 adet pamuk c¢esidi (Giza 89, Giza 93, Giza 96,
Pima S4, Pima S6 ve Suvin) ve bunlarin yarim diallel metod ile 15 adet F;
melezinden olusturulan populasyondaki; koza sayisi, lif verimi, koza agirhigi, kitlii
pamuk verimi, cir¢ir randimani, lif uzunlugu, lif mukavemeti, lif inceligi ve
uniformite indeksi 6zellikleri yoniinden incelenmistir. Lif inceligi hari¢ incelenen
diger tiim oOzellikler agisindan genel uyusma yetenegi (GUY) ile 6zel uyusma

yetenegi (OUY) etkileri 5Snemli bulunmustur.

Odak (2021), Uluslararast Aydinlatma Komisyonu (CIE) tarafindan meydana
getirilen “matematiksel yapil1” renk tanimlama sistemi olan CIE Lab Renk Sistemi;
insan goziinde olan konik yapidaki 1s1k algilama hiicrelerinin mavi, yesil ve kirmizi
1siklara duyarli oldugu fikrini esas alir. CIE L*, a*, b* renk degerleri 6l¢iim ve renk
iletisiminde yaygin olarak kullanilan yéntemdir. insan géziiniin algilayabildigi tim

renkleri tanimlamaktadir. L*: Aciklik (lightness) koordinati ; L*=0 Siyah ve L*=100
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beyaz1 belirtmektedir. a*: (kirmizi/yesil) koordinati; +a*: kirmizi, -a*; yesili

belirtmektedir. b*: (sart/mavi) koordinati; +b*: sariy1, -b*: maviyi belirtmektedir .

Moiana ve ark. (2021), 41 adet ¢esit ve 9 adet kendilenmis hat ve 75 adet hibrit
kombinasyonu ile olusturulan populasyonda koza sayisi, bitki boyu, ¢i¢eklenme,
kiitli pamuk verimi ve 100 tohum agirligi agisindan incelenmistir. Belirtilen
ozelliklerin genel uyusma yetetenegi (GUY) ve &zel uyusma yetenegi (OUY)
hesaplanmistir. incelenen tiim &zellikler icin eklemeli olmayan gen etkilerinin

baskinligini tespit etmiglerdir.

Said ve ark. (2021), 6 adet pamuk ¢esidi (Giza 85, Giza 90, Giza 95, Giza 91,
Pima S6 ve Karshenky) ve bunlarin yarim diallel metot ile olusturulan 15 adet F:
melez kombinasyonlarini F1 ve F2 generasyonlarinda degerlendirilmistir. Elde edilen

sonugclar ¢alisilan tiim 6zellikler i¢in olduk¢a 6nemli farkliliklar géstermistir.

Khuwaja ve ark. (2022), 4 adet pamuk ¢esidi ve yarim diallel metot ile 6 adet
F1 melezinden olusturulan populasyon bitki boyu, koza sayisi, bitki kiitlii pamuk
verimi, meyve dali sayist ve koza agirligi karekterleri agisindan incelenmistir.
Calismada kullanilan heterotik ve transgesif F1 hibritlerden, yiiksek pamuk verimi
icin istiin ve gelistirilmis ozelliklere sahip pamuk genotiplerinin segilmesi ile

genetik varyasyon olusturulabilecegi sonucuna varmislardir.

Bilal ve ark. (2022), 6 adet pamuk genotipi ve yarim diallel metot ile 15 adet F1
melezlerinden olusan populasyon {i¢ tuzluluk seviyesinde (normal, orta ve yiiksek)
kiitlii pamuk verimi, olgunluk, lif uzunlugu, lif mukavemeti ve lif inceligi 6zelligi
acisindan incelenmistir. Griffing yaklagimi kullanilarak genel uyusma yetenegi
(GUY) ve 6zel uyusma yetenegi etkilerini belirleyerek verileri analiz etmislerdir.
Calisma sonucunda incelenen tiim &zellikler igin eklemeli olmayan gen etkilerinin

oldugunu saptamislardir.

Bourgou ve ark. (2022), 12 adet pamuk genotipi yarim diallel metodu uyarinca

66 adet F1 melezi ile birlikte olusturulan populasyonda ¢iceklenme, ilk meyve dali
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bogum sayisi, 100 tohum agirligi, bitki boyu, meyve dali sayisi, erkencilik, koza
sayisi, koza agirhgr ve ¢irgir randimant Ozellikleri agisindan incelenerek Griffing
Yontem I Model II’ye gore genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri, heterosis ve
heterobeltiosis oranlari1 belirlenerck 1slah hedeflerine yonelik segimler yapma imkani

bulmuslardir.

21



3. MATERYAL ve YONTEM Biilent CETIN

3. MATERYAL ve YONTEM

3.1. Materyal

Arastirma, GAP Tarimsal Arastirma Enstitiisii'ne bagli Koruklu Talat
Demirdren Istasyonu’nda 2019-2020 yillarinda yiiriitiilmiistiir. Bu calismada daha
once lif renk degerleri Olgiilen 3 adet yesilin tonlari, 3 adet kahverengi tonlar1 ve 2
adet ise beyaz oldugu saptanan ve bu anaglarin Griffing (1956) yarim diallel ile
olusturulan 28 adet farkli F1 melez kombinasyonu calismada materyal olarak

kullanilmustir.

Calismada ebeveyn olarak kullanilan pamuk genotipleri Cizelge 3.1°de

verilmigtir.

Cizelge 3.1. Calismada kullanilan genotipler

Sira No Genotip Renk L* ‘a* ‘b*

1 GS-741 Yesil 37.03 -2.00 14.94
2 GS-372 Yesil 35.62 -1.37 12.00
3 GS-223 Yesil 35.33 -0.35 8.80
4 GS-675 Kahverengi 32,79 4.00 9.35
5 GS-416 Kahverengi 41.06 9.06 19.17
6 GS-273 Kahverengi 41.29 3.89 13.32
7 Candia Beyaz

8 Stoneville-498 Beyaz

Calismada kullanilan anaglara iliskin bilgiler Cizelge 3.2’de verilmistir.

Cizelge 3.2. Aragtirmada kullanilan genotiplerin genel 6zellikleri

-, 100 Tohum Lif Lif Uzun. | Lifince. | Lif Muka.
Kodu Tiirii S Randiman
Agirhg (g) (%) (mm) (mm) (g/tex)
GS-741 | G. hirsutum L. 11.1 35.6 26.4 3.8 25.5
GS-372 | G. hirsutum L. 11.5 22.5 25.4 3.0 28.3
GS-223 | G. hirsutum L. 8.9 24.3 25.2 2.7 24.5
GS-675 | G. hirsutum L. 10.9 33.2 27.6 5.0 24.4
GS-416 | G. hirsutum L. 10.3 36.9 25.5 4.9 27.3
GS-273 | G. hirsutum L. 8.1 33.0 23.0 4.9 25.2
Candia G. hirsutum L. 10.1 43.9 29.3 45 29.8
ST-498 | G. hirsutum L. 10.2 42.2 30.0 4.9 32.7

22



3. MATERYAL ve YONTEM Biilent CETIN

3.2. Yontem
3.2.1. 2019 yih cahismalari

Calismanin ilk yili1 (2019) GAP Tarimsal Arastirma Enstitiisii Mudirligii’ne
bagl Koruklu Talat Demirdren Istasyonu’nda gergeklestirilmistir. Oncelikli olarak
Sonbaharda (2018) toprak hazirlig1 yapilmistir. Bu asamada derin siiriim ve diskaro
uygulanmistir. Ekimden 6nce uygun bir tohum yatagi hazirlamak i¢in taban giibresi
ve herbisit uygulamasi yapildiktan sonra kiiltivator ile toprak karistirilmistir. Daha
sonra iki defa tapan aleti kullanilarak diizgiin bir tohum yatagi olusturulmustur.
Deneme alanina 60 kg ha saf azot (N) ve 60 kg ha? saf fosfor (P.Os) gelecek
sekilde kompoze giibre (20-20-0) uygulamas1 yapilmistir.

Calismada kullanilan genotiplere ait tohumluklarin ekimi bdlgedeki etkili
yagislardan dolayr 18.05.2019 tarihinde yapilmistir. Bu ¢alismada daha once lif renk
degerleri olgiilen 3 adet yesil tonlari, 3 adet kahverengi tonlar1 ve 2 adet beyaz
oldugu saptanan 8 adet pamuk ¢esidi kullanilarak melez bahgesi olusturulmustur.
Melez bahgesindeki bitkiler; sira aras1 140 c¢cm, sira tizeri 30 cm, parsel boyu 20 m ve
4’er sira olacak sekilde ekilmistir. 2019 yilinda yapilan melezleme c¢aligmas: ile ilgili

melez bahgesi plani, Cizelge 3.3 te verilmistir.

Cizelge 3.3. Olusturulan melez bahgesi plani (2019)
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Ekimden hemen sonra deneme alanina yagmurlama sulama sistemi kurulmus
ve deneme alaninin sulanmasi saglanmistir. Yapilan gozlemlerde 10 giin igerisinde

cikislarin oldugu goriilmiistiir.

Saglikli bir ¢ikis saglandiktan sonra bitkilerin daha rahat bir gelisme alam
bulmasi i¢in 6-8 yaprakli doneme geldiklerinde (20/06/2019) seyreltme islemi
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yapilmistir. Ayrica sira arasindaki yabanci otlarin yok edilmesi ve topragi
havalandirmak i¢in 13/06/2019 tarihinde saftli capa, 21/06/2019 tarihinde lister ¢apa
ve 05/07/2019 tarihinde ise iist giibre uygulamasi sirasinda olmak iizere 3 adet

capalama yapilmistir.

Deneme alanina; ekim ile birlikte verilen taban gilibresinin yani1 sira st giibre olarak,
ikinci ve {i¢iincii sulama 6ncesi 50 kg ha' saf azot icerecek sekilde Kalsiyum

Amonyum Nitrat — CAN (% 26 N) giibresi uygulanmustir.

Bitki ve topragin durumu dikkate alinarak; 28 Haziran, 12 Temmuz, 26
Temmuz, 9 Agustos, 23 Agustos ve 6 Eyliil tarihleri olmak iizere toplam da 6 kez

sulama gergeklestirilmistir.

Ayrica ilk donem zararlilarindan olan pamuk ¢izgili yaprakkurdu (Spodoptera
exigua) miicadelesi i¢in Emamectin Benzoate 70 ml/da, sonraki donemlerde ise
pamuk yaprakbiti (Aphis gossypii) igin % 20 Acetamiprid 30 g/da, pamuk kirmizi
orimcegi (Tetranychus cinnabarinus) i¢in Etoxazole 25 ml/da ve generatif
organlarda zarar olusturan yesilkurt (Helicoverpa armigera) igin Lambda

Cyhalothrin 150 ml/da olacak sekilde insektisit uygulamalar1 yapilmistir.
3.2.2. Melezleme ¢calismasi

Melezleme faaliyetleri ¢i¢ceklenme donemi ile baslayip, ¢igeklenme doneminin
sonuna kadar (Temmuz ve Agustos aylarinda) yapilmistir. Kombinasyonlardaki
giinliik melezlenen ¢igek sayilar1 kaydedilmistir.

Melezleme calismalarina 15 Temmuz 2019 tarihinde baslanarak 8x8 yarim

diallel melezleme metoduna gore, resiproksuz olarak yapilmis ve 28 adet farkli F1

melez kombinasyonu gergeklestirilmistir.

n(n-1 8 (8-1
Fi= (n-1) Fi= &1) Fi= 28 melez (3.1)
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Meydana getirilen F1 melez kombinasyonlari Cizelge 3.4’de verilmistir.

Cizelge 3.4. Yarim diallel melezleme yontemi uyarinca olusturulan melez kombinasyonlari

QIS GS-223 | GS-372 | GS-416 | GS-273 | GS-675 | GS-741 | CANDIA | ST-498

GS-223 X X X X X X X

GS-372 X X
GS-416 X
GS-273
GS-675
GS-741
Candia
ST-498

X| X | X

XXX | X

X[ X|X]|X|X

XX X[ X[ X | X

Melezlemede kullanilan agmamis disi ¢igekler 6gleden sonra emaskiilasyon
islemi ile agmamis erkek cigekler ise ip baglanarak 1 giin dncesinde hazirlanmistir.

Ayrica bu cicekler rafya ip kullanilarak yerleri belirginlestirilmistir.

Ertesi glin sabah erkek olarak kullanilacak cicekler toplanip polenlerin
patlamasi i¢in giineste birakildiktan sonra tozlama yapilmistir. Tozlama yapildiktan
sonra pipet kullanilmis ve her ¢igek igin; tozlanma tarihi, kullanilan disi ve erkek
cesit ad1 ve isaretleri etiketlere yazilarak bitkilere asilmistir. Silkme durumu dikkate
alinarak, yeterli miktarda tohumun elde edilebilmesi i¢in kombinasyonlardaki
melezleme islemine her giin devam edilmistir. Her kombinasyon ile ilgili olarak 100
cicekte melezleme caligmasi yapilmistir. Ayrica ebeveynler ile ilgili kendileme
calismasi ise her ebeveyn i¢in 100 adet ¢igekte yapilmigtir. Toplam 2800 adet
melezleme ve 800 adet kendileme yapilmistir. Melezleme c¢alismasinda

kombinasyonlara ait tutma miktarlar1 Cizelge 3.5’te verilmistir.

Cizelge 3.5. Melezleme ¢aligmasinda kombinasyonlara ait tutma miktarlari (her kombinasyon 100

¢igek)

Q/3 GS-223 | GS-372 GS-416 | GS-273 | GS-675 | GS-741 | CANDIA | St 498
GS-223 58 40 57 37 43 45 40
GS-372 45 32 19 42 34 26
GS-416 37 32 35 34 30
GS-273 35 38 54 49
GS-675 29 24 20
GS-741 45 40
Candia 53
ST-498
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Melezleme ve kendileme calismalarina Temmuz ve Agustos aylari boyunca
devam edilmistir. Calismada, koza tutma oranini arttirmak hedefiyle islem
yapilmayan tiim cicekler koparilmistir. Hasat doneminde melezleme c¢alismasi
yapilmis kozalar, koza sapindan makas yardimiyla Kesilerek ayr1 ayr1 kese kagitlarina
konulmustur. Hasat edilen kozalardaki kiitlii pamuklar ¢irgirlanarak lif ve tohumlari

birbirinden ayrilmistir.

Calisma sonucunda clde edilen F1 melez ile kendileme yapilmis tohumlar
stlfirik asitle delinte edilip, yabanci madde ve pembe kurt zarar1 goriilen
tohumlardan arindirilmistir. 2020 yili g¢alismalarinda kullanilmak {izere gerekli

miktarda F1 ve ebeveynlere ait kendileme yapilmis tohumlar elde edilmistir.

3.2.3. 2020 yili calismalari

Calismanin ikinci yil1 (2020) GAP Tarimsal Arastirma Enstitlisti Midiirligi’ne
bagli Koruklu Talat Demirdren Istasyonu’nda gergeklestirilmistir. 2019 yili
calismalarindan elde edilen gerekli miktardaki F1 ve anag¢ genotiplere ait kendilenmis

tohumlar ile deneme seti olusturulmustur.

Oncelikli olarak Sonbaharda (2019) toprak hazirligi yapilmistir. Bu asamada
derin siirim ve diskaro uygulanmistir. Ekimden ©once uygun bir tohum yatag:
hazirlamak icin taban giibresi ve herbisit (330 g/l Pendimethalin 500 ml/da)
uygulamasi yapildiktan sonra kiiltivator ile toprak karistirilmistir. Daha sonra iki defa
tapan aleti kullanilarak diizgiin bir tohum yatagi olusturulmustur. Deneme alanina
taban giibresi olarak 60 kg ha saf azot (N) ve 60 kg ha* saf fosfor (P.0s) gelecek
sekilde kompoze giibre (20-20-0) uygulamasi yapilmistir.

2019 y1l1 sonunda Griffing (1956)’in yarim diallel (8x8) analiz yontemine gore
elde edilen 28 adet F1 melez kombinasyonuna ait tohumlar, 8 adet anaglari ile
birlikte, tesadiif bloklar1 deneme desenine gore 3 tekrarlamali olarak, GAP Tarimsal
Arastirma Enstitiisii Miidiirliigii Koruklu Talat Demirdren Istasyonu’nda ekilmistir.

Denemede parsel uzunlugu 10 m, sira aras1 mesafe 70 cm, sira tizeri mesafe 20 cm ve
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her melez kombinasyonu ve anaglar 1’er sira olacak sekilde kurulmustur. Bakim ve
diger uygulama islemlerinde kolaylik saglanmasi amaciyla bloklar arasinda 3 m
bosluk birakilmistir. 2020 yilinda yiiriitiillen c¢alismaya ait deneme plan1 Cizelge

3.6’da verilmistir.

Cizelge 3.6. 2020 yilinda yiiriitillen ¢caligmadaki deneme plani
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Calismada kullanilan genotiplere ait tohumluklarin ekimi 14.05.2020
tarithinde yapilmistir. Ekimden hemen sonra deneme alanina yagmurlama sulama
sistemi kurularak c¢ikiglarin diizgiin olarak gerceklesmesi saglanmistir. Yapilan

gozlemlerde 10 giin igerisinde ¢ikislarin oldugu goriilmiistiir.

Calismada bakim islemleri zamaninda gerceklestirilmistir. Bu yapilanma
icinde, ekimle birlikte 60 kg ha® azot (N) ve 60 kg ha™ fosfor (P20s) olacak sekilde
20-20-0 kompoze giibre uygulanmistir. Ust giibrelemede ise 1. sulamadan sonra 120
kg hal azot (N) olacak sekilde iire uygulanmustir. Parsellerdeki yabanci ot
miicadelesi, elle ve traktor ile de 2 kez lister ve 3 kez de frezeli ¢apalama islemi
yapilmistir. Seyreltme islemi ise 16 Haziran 2020 tarihinde yapilmistir. Calismada

ilk su, 26 Haziran 2020 tarihinde karik sulama sistemine uygun olarak verilmistir.
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Denemede sezon boyunca toplam 6 kez sulama yapilmistir. Pamuk yaprakbiti (Aphis
gossypii) i¢in Sulfoxaflor 7.5 g/da, pamuk iki noktali kirmiz1 6riimcek (Tetranychus
urticae) i¢in Abamectin 50 ml/da, generatif organlarda zarar olusturan yesilkurt
(Helicoverpa armigera) i¢in Lambda Cyhalothrin 150 ml/da ve pamuk tahtakurulari
(Lygus spp.) i¢in Sulfoxaflor 15 g/da olacak sekilde insektisit uygulamalari
yapilmustir.

Calismada incelenen Ozelliklerden bitki boyu, odun dali sayisi, meyve dali
sayisi, koza sayisi ve ilk meyve dali nod (bogum) sayisina ait veriler hasat
doneminden dnce, her parselden tesadiifen secilen 10 adet bitkide, asagida belirtilen
yontemlere gore ortalamalari alinarak olusturulmustur. Tek koza kiitli pamuk
agirhigr ise her parselden toplanan 50 adet koza Ornegi iizerinde c¢aligilarak
hesaplanmistir. . El Hasat islemleri 09 Ekim 2020 ve ILEl 28 Ekim 2020

tarihlerinde yapilmigtir. Calismada asagida belirtilen 6zellikler incelenmistir.

Bitki Boyu (cm): Bitkilerin kotiledon bogumundan baslayarak, tepe noktasina

kadar olan ug¢ kismin 6lgiilmesi ile saptanmustir.

Koza Sayis1 (adet/bitki): Bitkilerdeki a¢mis ve hasat edilebilecek

pozisyondaki kozalarin sayilmasi ile saptanmistir.

Odun Dali Sayis1 (adet/bitki): Tesadiifen sec¢ilmis olan bitkilerin odun dallar1

sayilip ortalamasi alinarak belirlenmistir.

Meyve Dali Sayis1 (adet/bitki): Tesadiifen se¢ilmis olan bitkilerin meyve

dallar1 sayilip ortalamasi alinarak belirlenmistir.
fIk Meyve Dah Bogum Sayis1 (adet): Bitkilerin kotiledon yapraklarinin

oldugu bogumu baslangic kabul ederek, ilk meyve dalinin ¢iktigi boguma kadar

bogumlarin sayilip ortalamasi alinmistir.
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Koza Kiitli Agirhg (g): Her bir parselden alinan 50 adet koza Ornegi
siftlenerek elde edilen kiitlii pamugun toplam koza sayisina boliinerek ortalamasinin

alinmasi ile belirlenmistir.

100 Tohum Agirhg (g) : Her parselden alinan 50 adet kiitli pamugun
cirgirlanmasi sonucunda elde edilmis olan tohumlardan, tesadiifen segilen 100 adet

tohumun 0.01 g hassas terazide tartilarak ortalamalar1 hesaplanmustir.

Kiitlii Pamuk Verimi (kg ha): Her bir parseldeki, birinci ve ikinci el hasatta
toplanan kiitlii pamuklar tartilip, birbirine eklenmesi ve elde edilen sonuglarin kg ha

olarak hesaplanmasi ile belirlenmistir.

Erkencilik Oram (%): Deneme parsellerindeki kozalarin yaklasik % 60’min

act1ig1 donemde ilk el hasadi yapilarak, asagida belirtilen esitlik ile belirlenmistir.

Birinci Elde Toplanan Kiitlii Pamuk N
Toplam Kiitlii Pamuk

100

Erkencilik Orani (%) =

Cirair Randimam (%): Her parselden hasatta elde edilen kiitlii pamuklar,
Roller-gin deneme ¢ir¢ir makinesinde ¢irgirlanarak, asagidaki esitlik araciligi ile

hesaplama yapilmistir.

Lif Agirhigs (g) x100

Cir¢ir Randimani (%)= —
Lif Agirligr (g)+ Tohum Agirligi(g)

Lif teknolojik ozelliklerini saptamak amaciyla; 1. el hasattan Once her
parselden takriben 100 g kiitli pamuk Ornegi alinmistir. Alinan kiitlii pamuk
ornekleri rollergin deneme ¢ir¢ir makinesinde ¢irgirlanarak elde edilen lifler, Nazilli
PAEM lif teknolojisi laboratuvarinda, HVI (High Volume Instrument) cihazi ile
Olglimleri yapilarak; lif uzunlugu (mm), lif mukavemeti (lif kopma dayanikliligi)
(g/tex), lif inceligi (mic), lif uniformite oran1 (%) ve lif egrilebilme yetenegi (SCI)

degerleri saptanmuistir.
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Ayrica lif renk degerleri L*, a* ve b* ; Minolta marka EZ C cihazi kullanilarak

Dicle Universitesi Ziraat Fakiiltesi’'nde dl¢iilmiistiir.

Elde edilen veriler ile istatistik analizler yapilarak sonuclar degerlendirilmistir.

3.3. Verilerin Degerlendirilmesi

Calismada elde edilen verilerin degerlendirilmesinde; en iyi melez
kombinasyonlarin saptanmast ve Fi melez populasyonundaki genetik yapinin
tahmininde siklikla kullanilan yontemlerden birisi olan Griffing (1956) yarim diallel

melezleme yontemine gore yapilmustir.

3.3.1. On Varyans Analizi

2020 yili denemelerindeki, incelenecek her bir 6zellik igin parsellerden alinan
verilerin 6n varyans analizi yapilarak; anaclar ve F1 melez déllerinin olusturdugu
genotipler arasindaki farklihi@in istatistiksel olarak Onemli olup olmadig
saptanmistir. Farkliligin istatistiksel olarak 6nemli olmas1 durumunda, ortalamalar
EGF testine gore gruplandirilmistir. Ebeveynlerin genel ve F1 melezlerinin ise 6zel
uyusma yetenegi varyans analizleri, belirtilen yonteme gore hesaplanarak; genotipler
arasindaki farkliligin 6nemli olmasi durumunda genel ve 6zel uyusma yetenegi

etkileri Griffing (1956)’in II. Yonteminin, I. Model’ine gore degerlendirilmistir.

On varyans analizi, EGF testi ile genel ve &6zel uyusma yetenegi etkileri
varyans analizleri ve yonteme gore genel ve 6zel uyusma yetenegi etkisi tahminleri,
Zhang ve ark. (2005)’nin Diallel SAS Metod 2 kaynak kodlarinin degistirilip
gelistirilmesi sonucu olusturulan kodlar uygulanarak, PROC GLM ile SAS istatistik

programinda gerceklestirilmistir.
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3.3.2. Uyusma Yetenegi Varyans Analizi

Genel ve Ozel uyusma yetenegi varyans analizleri Griffing (1956)’in tavsiye

ettigi Il. Yonteminin, I. Modeline gore asagidaki esitlik kullanilarak hesaplanmstir.

Y, =m+g; +g;+S; +LZZeijkl
be (3.2)

Esitlikte;

Yij : k’inc1 blok, I’inci parseldeki, i’inci ve j’inci anaglar arasindaki F1 melezlerinin

degeri

m : Populasyon ortalamasi

gi : 1’inci anacin genel uyusma yetenegi etkisi

gj : j’inci anacin genel uyusma yetenegi etkisi

Sjj : ’inci ve j’inci anacglar arasindaki F1 melezinin 6zel uyusma yetenegi etkisi

interaksiyonu
1 _ Kisi deserini:
EZZeUkI : Hata etkisi degerini;
L,j:(1,2,...... , ) anag sayisi
k :(12,...... , b) blok sayis1

1 :(1,2,...... , ¢) parseldeki gozlem sayisini simgelemektedir.

Bu yonteme gore beklenen kareler ortalamasi Cizelge 3.7’ de verilmistir.

Cizelge 3.7. Genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans analiz tablosu

Varyans Kaynagi S.D. K.T. K.O. B.K.O.
, n+2 )
Genel Uyusma Yetenegi n-1 Sg Mg G+ 1 Z g;
n—1I=
. .. 2 2 2
Ozel Uyusma Yetenegi n(n-1) Ss Ms | O, + ZZSU
1'1(1'1 - 1) i<j
n(n-1
Hata (r- 1)[(% +n)—1]| Se Me Gz
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S.D.: Serbestlik derecesi

K.T.: Kareler toplam1

K.O. : Kareler ortalamasi

B.K.O. : Beklenen kareler ortalamas1

Sij : 1’inci ve j’inci anaglar arasindaki F1 melezinin 6zel uyusma yetenegi etkisi
interaksiyonu

gi: 1’inci anacin genel uyusma yetenegi etkisi

n: Anag sayisi

r : Tekerriir sayisin1 simgelemektedir.

Genel uyusma yetenegi etkileri kareler toplami ve Ozel uyusma yetenegi

etkileri kareler toplami i¢in asagida verilen esitlikler kullanilmistir.

GUYKT :L{Z(Yi - +Yii) —EYZ..}
n+2 n

(3.3)

Esitlikte;
GUYKT : Genel uyusma yetenegi etkileri kareler toplami
n : Anag sayis1
Yi. : 1’inci anag ile anaca ait melezlerin ortalama degerlerinin toplami
Yii : 1’inc1 anacin ortalama degeri
Y : Genel toplam1 simgelemektedir.
OUYKT=XXY; - 1 SOY, + Y, + 2y

n+2 (n-1(n-2) (3.4)

Esitlikte;

OUYKT : Ozel uyusma yetenegi etkileri kareler toplami

n : Anag sayis1

Yi. : 1’inci anag ile anaca ait melezlerin ortalama degerlerinin toplami
Yii : 1’inci anacin ortalama degerini;

Yij : 1’inci ve j’inci anaglar arasindaki F1 melezinin ortalama degerini;
Y : Genel toplam1 simgelemektedir.
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Genel ve Ozel uyusma yetenekleri kareler ortalamalarinin, hata kareler

ortalamasina bolinmesi ile bulunan F degeri, F tablo degeri ile karsilastirilarak

onemlilik durumuna bakilmistir. Genel uyusma yetenegi ile 6zel uyusma yetenegi

etkilerinin hesaplanmasinda asagida verilen esitlikler kullanilmistir.

g :L{z(vi_ 1Y) —EY.}

n+2 n (35)
Esitlikte;
gi :1’inci anacin genel uyusma yetenegi etkisi
n : Anag sayisi
Yi. :1’inci anag ile anaca ait melezlerin ortalama degerlerinin toplami1
Yii :1’inci anacin ortalama degeri
Y : Genel toplami simgelemektedir.

1 2
Si=Y;———=N, Y+ Y, + YY)+ —— Y
n+2 (n+1)(n+2) (3.6)

Esitlikte;
Sij : 1’inci ve j’inci anaglar arasindaki F1 melezinin 6zel uyusma yetenegi etkisi

interaksiyonu

Yij : 1’1nci ve j’inct anaglar arasindaki F1 melezinin ortalama degeri
Yi. : 1’inci anag ile anaca ait melezlerin ortalama degerlerinin toplami
Yii : 1’inci anacin ortalama degeri

Y. : 1’inci anag ile anaca ait melezlerin ortalama degerlerinin toplami
Yijj : J’inci anacin ortalama degeri

n : Anag sayisi
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Standart hatalarin hesaplanmasi, asagida belirtilen esitlikler ile yapilmistir
(Singh ve Chaudhary, 1985).

SE.(g,)= M

n(n+2) 3.7)

Esitlikte;

S.E.(g;) : 1’inci anacin genel uyusma yetenegi standart hatasi

n : Anag sayi1s1

2
. : Hata kareler ortalamasini simgelemektedir.
—1o?
SE.(s;) = /M
(n+1)(n+2) (3.8)

SE.(s;): i’inci ve j’inci anaglar arasindaki F1 melezinin 6zel uyusma yetenegi

standart hatas1

: Anag sayisi

: Hata kareler ortalamasini simgelemektedir.

3.3.3. Heterosis (%)

Caligmada belirtilen 6zelliklere ait heterosis degerleri; Fi dol kusagi
ortalamasinin, ana¢ ortalamasindan sapmasi (%) olarak asagida verilen esitlik

kullanilarak hesaplamalar yapilmistir (Chiang ve Smith, 1967).

(3.9)
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Esitlikte;
Ht: Heterosis

Fi. F1 ortalamasi

AO : Anag ortalamasini gostermektedir.
3.3.4. Heterobeltiosis (%0)
Calismada belirtilen 6zelliklere ait heterobeltiosis degerleri; F1 ortalamasinin

iistlin ana¢ ortalamasindan Sapmast (%) olarak, asagida belirtilen esitlige gore

hesaplanmistir (Fonseca ve Patterson, 1968).

UA (3.10)

Esitlikte;
Hb . Heterobeltiosis
Fi : F1 ortalamasi

UA : Ustiin anag ortalamasini simgelemektedir.

35



4. ARASTIRMA BULGULARI ve TARTISMA Biilent CETIN

4. ARASTIRMA BULGULARI ve TARTISMA

4.1. Bitki Boyu (cm)

Calismada incelenen ana¢ ve melez kombinasyonlarin bitki boyu 6zelligi

degerleri i¢in 6n varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.1’de verilmistir.

Cizelge 4.1. Anaglar ve melez kombinasyonlarinda saptanan bitki boyu 6zelligi verilerine ait on
varyans analiz sonuglart

et e e FDegr Onemi
Tekerrlir 2 18.907 9.454 0.7366d 0.487
Genotipler 35 283502.3 8100.066 630.650** <0.00
Hata 70 899.093 12.844

Genel 107 284420.3

Degisim Katsayis1 (%) 2.78

Istatistiki olarak;** : % 1 seviyesinde onemli, * : %S5 seviyesinde 6nemli, 6d: dnemli degil

Cizelge 4.1°de, olusturulan populasyonda incelenen bitki boyu 6zelligi
acisindan, degisim kaynagi i¢inde olan genotiplerin istatistiki olarak %1 seviyesinde

onemli farkliliklar gosterdigi goriilmektedir.

Calismada bitki boyu o0zelligi agisindan anaglarin genel uyusma yetenegi
(GUY) etkileri ve melez kombinasyonlarin &zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

varyans analizi sonuglarina ait veriler Cizelge 4.2’de verilmistir.

Cizelge 4.2. Bitki boyu 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait varyans analiz

sonuglari
o bt oalm, e Oneniik
GUY 7 21315.35 3045.05 711.229** <0.00
oOuy 28 84960.4 3034.3 708.718** <0.00
Hata 70 299.698 4.281
GUY/OUY 1.004

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde &nemli
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Cizelge 4.2°de, bitki boyu o6zelligi acisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi
etkileri % 1 seviyesinde onemli bulunmustur. Genel uyusma yetenegi varyansinin

(GUY), 6zel uyusma yetenegi varyansina (OUY) oran1 1.004 olarak belirlenmistir.

Bitki boyu 6zelligi agisindan anaglarin ortalamalari ile genel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.3’de verilmistir.

Cizelge 4.3. Bitki boyu 6zelligi acisindan anaglarin ortalama degerleri ile Genel Uyusma Yetenegi
(GUY) etkileri

Bitki Boyu

Anaclar (cm) GUY
(GS-223 119.33 -0.742
GS-372 120.33 -0.542
GS-416 122.00 -0.208
GS-273 124.00 0.192
GS-675 129.33 1.258
GS-741 135.33 2.458
Candia 114.33 -1.742
ST-498 119.67 -0.675

Ortalama 123.04
EGF (%) od
SH (gi) 0.612

6d: 6nemli degil; EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark; SH: Standart Hata

Cizelge 4.3’den, anaglarin bitki boyu degerlerinin 114.33 c¢cm ile 135.33 c¢m
arasinda degismekte oldugu; anaglarin bitki boyu ortalama degerlerinin 123.04 cm
oldugu; en uzun bitki boyu degerinin GS-741 (135.33 c¢m) anacinda, en kisa bitki
boyu degerinin ise Candia (114.33 cm) anacinda gozlendigi tespit edilmistir.

Anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri GS-741 (+2.458), en diisiik ise Candia (-1.742)
anacinda oldugu belirlenmistir. GS-741 anacinin uzun bitki boyu 6zelligi yoniinden;
Candia anacin kisa bitki boyu 6zelligi agisindan yapilacak pamuk 1slah ¢aligmalari

igin uygun anag olabilecegi goriilmektedir.

Incelenen 6zellik igin F1 melez kombinasyonlarin ortalamalari, olusan gruplar,

heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ve &zel uyusma yetenegi (OUY)

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.4’de verilmistir.
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Cizelge 4.4. Bitki boyu 6zelligi acisindan melez kombinasyonlarin ortalamalari, belirlenen gruplar,
heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb), 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Anax Baba Bitki Boyu Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlar) (cm) (%) (%)
GS-223 X GS-372 127.67 f-h 6.54 6.09 -26.059
GS-223 x GS-416 127.67 f-h 5.80 4.64 -26.393
GS-223 x GS-273 125.00 f1 2.74 0.81 -26.793
GS-223 X GS-675 145.67 a 17.16 12.63 -27.859
GS-223 x GS-741 128.33 €9 0.79 -5.17 -29.059
GS-223 x Candia 133.00 b-g 13.84 11.45 -24.859
GS-223 x ST-498 128.67 €9 7.67 7.52 -25.926
GS-372 X GS-416 122.67 g1 1.24 0.55 -26.593
GS-372 x GS-273 130.67 ¢-9 6.96 5.38 -26.993
GS-372 x GS-675 140.67 a-< 12.68 8.76 -28.059
GS-372 x GS-741 132.67 b-g 3.78 -1.97 -29.259
GS-372 x Candia 129.00 d-g 9.94 7.20 -25.059
GS-372 x ST-498 126.33 f-h 5.28 4.99 -26.126
GS-416 X GS-273 124.67 f1 1.36 0.54 -27.326
GS-416 X GS-675 14567 a 15.92 12.63 -28.393
GS-416 x GS-741 127.67 f-h -0.78 -5.67 -29.593
GS-416 x Candia 122.00 g-1 3.24 0.00 -25.393
GS-416 x ST-498 116.67 h -3.45 -4.37 -26.459
GS-273 X GS-675 142.67 ab 12.63 10.31 -28.793
GS-273 x GS-741 127.00 f-h -2.06 -6.16 -29.993
GS-273 x Candia 128.67 €9 7.97 3.76 -25.793
GS-273 x ST-498 131.33 b-g 7.80 5.91 -26.859
GS-675 X GS-741 140.33 a-d 6.05 3.69 -31.059
GS-675 x Candia 135.67 a-f 11.35 4.90 -26.859
GS-675 x ST-498 139.33 a-e 11.91 7.73 -27.926
GS-741 X Candia 131.33 b-g 5.21 -2.96 -28.059
GS-741 X ST-498 125.33 f1 -1.70 -7.39 -29.126
Candia X ST-498 114.00 1 -2.56 -4.74 -24.926
Ortalama 130.37 6.10 2.90 -27.343
EGF (%) 11.58**
SH (Sij) 1.632

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *:% 5 seviyesinde 6nemli, SH: Standart Hata,

EGF: En Kiigiik Giivenilir Fark

Cizelge 4.4°den, F1 melez kombinasyonlarindaki bitki boyu &zelligi

degerlerinin 114.00 cm ile 145.67 cm arasinda degismekte oldugu; en yiiksek bitki
boyu degeri GS-223 x GS-675 ve GS-416 XGS-675 melez kombinasyonlarinda

(145.67 cm), en disik bitki boyu degeri

ise Candia x ST 498 melez

kombinasyonunda (114.00 cm) belirlenmistir. En yiiksek heterosis (% 17.16) ve
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heterobeltiosis (% 12.63) degerleri GS-223 x GS-675 melez kombinasyonunda
belirlenmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama % 6.10 oraninda heterosis ve %
2.90 oraninda heterobeltiosis hesaplanmasi, heterotik etkilerin 6nemli olmadigini

belirtmektedir.

Melez kombinasyonlarinda en yiiksek &zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri
GS-223 x Candia melez kombinasyonunda (-24.859); en diisiik ise GS-675 x GS-741

melez kombinasyonunda (-31.059) gézlemlenmistir.

Bitki boyu 6zelligi acisindan GS-223 x GS-675, GS-372 x GS-675, GS-416 X
GS-675, GS-273 x GS-675, GS-675 x GS-741, GS-675 x Candia ve GS-675 x ST
498 melez kombinasyonlarinin 6zel uyusma yetenegi etkileri dnemli, heterosis ile
heterobeltiosis degerleri yiiksek olmasi ve istatistiki olarak ayni grupta yer almalari
nedeniyle belirtilen 6zelligin attirilmasina yonelik yapilacak islah ¢aligmalarinda

tercih edilebilecegi izlenimini vermektedir.

Bitki boyu 6zelligi acisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerinin 6nemli
bulunmas: ile birlikte genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma
yetenegi varyansma (OUY) oraninin 1.004 gibi +1’e esit olmasi; belirtilen 6zellik
icin hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin daha etkili oldugunu

gostermektedir (Cizelge 4.2).

Olusturdugumuz populasyonda bitki boyu 6zelligi yonetiminde hem dominant
hem eklemeli gen etkilerinin 6nemli bulunmasi, erken donemde yapilacak
seleksiyonun bagarisin1  diisiirecektir. Ozelligin melezlere gore degisen gen
etkilerince yonetildigi, bu nedenle tek bitki segimlerinin ileriki/daha geg
generasyonlara birakilmasi ve erken generasyonlarda Bulk Yontemi ile seleksiyon

(se¢im) yapmanin daha uygun olabilecegi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.
Calismada bitki boyu 6zelligi acisindan elde ettigimiz bulgular, hem eklemeli

hem eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildiren Gupta (1987), Kiani

(2007) ¢aligmalari ile benzerlik gosterirken; incelenen 6zelligin olusumunda eklemeli
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olmayan gen etkilerinin daha etkili oldugunu bildiren White ve Kohel (1964), Marani
(1968), Kalsy ve Withal (1980), Waldia ve ark. (1984), Kanoktip (1987), Alam ve
ark. (1991), Efe (1994) ve Toklu (1999), Akgol (2012) ile incelenen ozelligin
olusumunda eklemeli gen etkilerinin daha etkili oldugunu belirten Giilyasar (1987),
Unay ve ark. (1993), Efe ve Genger (1995), Temiz (2003), Karademir (2005)
Akigcan ve Genger (2014)’ in bulgularindan farklilik gostermektedir. Bulgularin
degiskenlik gostermesi c¢evre kosullart ve farkli genotiplerle olusturulan

populasyonlarin farkli olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.2. Koza Sayisi (adet/bitki)

Calismada kullanilan ana¢ ve melez kombinasyonlarin koza sayis1 6zelligi

degerleri i¢in 6n varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.5’de verilmistir.

Cizelge 4.5. Anag ve melez kombinasyonlarinda belirlenen koza sayisi 6zelligi verilerine ait 6n
varyans analizi sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler o .

Kay)rllalzllarl Derecesi Toplami Ortalamasi FDegerl  Onemlilik
Tekerriir 2 2.389 1.194 0.6456d 0.5324
Genotipler 35 5120.000 146.286 79.006** <0.00
Hata 70 129.611 1.852

Genel 107 5252.000

Degisim Katsayis1 (%) 8.04

[statistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde onemli, 6d: Snemli degil

Cizelge 4.5°de, populasyondaki koza sayisi ozelligi i¢in, degisim kaynagi
icerisinde bulunan genotiplerin, istatistiki olarak %1 6nem seviyesinde farkliliklar

gosterdigi goriilebilmektedir.
Koza sayisi 6zelligi acisindan anaglar icin genel uyusma yetenegi etkileri ve

melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri varyans analizi

sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.6’da verilmistir.
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Cizelge 4.6. Koza sayisi1 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait varyans analiz

sonuglari
Varyasyon Serbestll!< Kareler Kareler F Degeri Onemlilik
Kaynaklari Derecesi Toplami Ortalamasi
GUY 7 386.217 55.174 89.394** 0.000
ouy 28 1532.200 54.721 88.661** 0.000
Hata 70 43.204 0.617

GUY/OUY 1.008
Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde &nemli

Koza sayis1 Ozelligi acisindan; genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri % 1
seviyesinde 6nemli bulunmustur. Genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel

uyusma yetenegi varyansina (OUY) oram 1.008 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.6).

Anaclarin koza sayist ortalama degerleri ile genel uyusma yetenegi etkilerine

ait bilgiler Cizelge 4.7°de gosterilmistir.

Cizelge 4.7. Koza sayis1 6zelligi agisindan anaglara ait ortalamalar ile genel uyusma yetenegi (GUY)

etkileri
Koza Sayisi
paglar (adet/bitki) M
GS-223 17.00 0.100
GS-372 16.33 -0.033
GS-416 16.00 -0.100
GS-273 18.00 0.300
GS-675 17.33 0.167
GS-741 15.00 -0.300
Candia 14.33 -0.433
ST-498 18.00 0.300
Ortalama 16.50
EGF (%) od
SH (gi) 0.232

6d: 6nemli degil; EGF: En Kiiciik Giivenilir Fark, SH: Standart Hata

Anaglardaki koza sayis1 14.33 adet ile 18.00 adet arasinda degigsmekte oldugu;
anaglarin koza sayisi ortalamasimin 16.50 adet oldugu; en fazla koza sayis1 GS-273
ve ST-498 (18 adet) anaglarinda, en diisiik koza sayisi ise Candia (14.33 adet)

anacinda gozlenmistir (Cizelge 4.7) .

Anaglarin genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; en yiiksek genel

uyusma yetenegi etkisi GS-273 ve ST-498 (+0.300) anaclarinda, en diisiikk genel
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uyusma yetenegi etkisinin ise Candia (-0.433) anacinda oldugu gézlenmistir. GS-273
ve ST-498 anaglarinin yiliksek koza sayisi 6zelligi agisindan yapilacak pamuk 1slah

calismalar i¢in kullanilabilecegini gostermektedir. Incelenen 6zellik igin F1 melez
kombinasyonlarin ortalamalari, belirlenen gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis
(Hb) degerleri ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.8’de

verilmistir.

Cizelge 4.8. Koza sayis1 6zelligi agisindan melez kombinasyonlara ait ortalama degerler, belirlenen
gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb), 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Ana x Baba Koza Sayisi Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlari) (adet/bitki) (%) (%)
GS-223 x GS-372 17.00 b-e 2.00 0.00 -3.733
GS-223 x GS-416 17.00 b-e 3.03 0.00 -3.667
GS-223 x GS-273 15.33 cf -12.38 -14.81 -4.067
.GS-223 x GS-675 11.33 f -33.98 -34.62 -3.933
GS-223 x GS-741 15.33 cf -4.17 -9.80 -3.467
GS-223 x Candia 15.67 b-f 0.00 -7.84 -3.333
GS-223 x ST-498 20.00 a-d 14.29 11.11 -4.067
GS-372 x GS-416 15.00 d-f -7.22 -8.16 -3.533
GS-372 x GS-273 17.33 b-e 0.97 -3.70 -3.933
GS-372 x GS-675 17.33 b-e 2.97 0.00 -3.800
GS-372 x GS-741 12.67 ef -19.15 -22.45 -3.333
GS-372 x Candia 16.33 b-f 6.52 0.00 -3.200
GS-372 x ST-498 17.67 b-e 291 -1.85 -3.933
GS-416 x GS-273 17.67 b-e 3.92 -1.85 -3.867
GS-416 x GS-675 14.33 ef -14.00 -17.31 -3.733
GS-416 x GS-741 16.00 b-f 3.23 0.00 -3.267
GS-416 x Candia 23.33 a 53.85 45.83 -3.133
GS-416 x ST-498 20.00 a-d 17.65 11.11 -3.867
GS-273 x GS-675 17.00 b-e -3.77 -5.56 -4.133
GS-273 x GS-741 16.33 b-f -1.01 -9.26 -3.667
GS-273 x Candia 16.67 b-f 3.09 -7.41 -3.533
GS-273 x ST-498 20.00 a-d 11.11 11.11 -4.267
GS-675 x GS-741 20.67 a-c 27.84 19.23 -3.533
GS-675 x Candia 21.00 ab 32.63 21.15 -3.400
GS-675 x ST-498 20.00 a-d 13.21 11.11 -4.133
GS-741 x Candia 14.00 ef -4.55 -6.67 -2.933
GS-741 x ST-498 14.67 d-f -11.11 -18.52 -3.667
Candia x ST-498 17.67 b-e 9.28 -1.85 -3.533
Ortalama 17.05 3.47 -1.46 -3.667
EGF (%) 5.53*
SH (Sij) 0.620

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, SH: Standart Hata,
EGF: En Kiigiik Giivenilir Fark
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Cizelge 4.8 incelendiginde olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda; koza

sayist degerlerinin 11.33 adet ile 23.33 adet arasinda degigsmekte oldugu; en yiliksek
koza sayis1 degerinin GS-416 x Candia melez kombinasyonunda (23.33 adet), en
diisiik koza sayis1 degerinin ise GS-223 X GS-675 melez kombinasyonunda (11.33
adet) olustugu goriillebilmektedir. En yiiksek heterosis (% 53.85) ve heterobeltiosis
(% 45.83) degerleri GS-416 x Candia melez kombinasyonunda saptandigi; en diisiik
heterosis (%-33.98) ve heterobeltiosis (%34.62) degerleri GS-223 x GS-675 melez
kombinasyonunda tespit edilmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama % 3.47
oraninda heterosis ve % -1.46 oraninda heterobeltiosis bulunmas, heterotik etkilerin

¢ok 6nemli bulunmadigini géstermektedir.

Melez kombinasyonlarinda en yliksek 6zel uyusma yetenegi etkisi GS-741 X
Candia (-2.933); en diisiik ise GS-273 x ST-498 melez kombinasyonunda oldugu
(-4.267) gozlemlenmistir.

Koza sayisi 6zelligi yoniinden GS-223 x ST-498, GS-416 x Candia, GS-416 x
ST-498, GS-273 x ST-498, GS-675 x GS-741, GS-675 x Candia ve GS-675 x ST-
498 melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri 6nemli, heterosis ve
heterobeltiosise ait degerlerin yiiksek olmasi ve istatistiki olarak ayni grupta yer
almalar1 nedeniyle belirtilen o6zelligin attirilmasina yonelik yapilacak 1slah

calismalarinda tercih edilebilecegi izlenimini vermektedir.

Koza sayist 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri 6nemli
bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma yetenegi
varyansina (OUY) oraninmn 1.008 gibi +1°e esit bulunmasi; incelenen 6zellik icin
hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin daha etkili oldugunu gostermektedir
(Cizelge 4.6).

Olusturulan populasyondaki koza sayisi 6zelligi yonetiminde hem dominant
hem eklemeli gen etkilerinin Onemli bulunmasi, erken donemde yapilacak
seleksiyonun (segim) basarisini diisiirecektir. Ozelligin melezlere gore degisen gen

etkilerince yonetildigi bu nedenle tek bitki segimlerinin daha geg/ileriki kademelerde
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yapilmasi ve erken generasyonlarda Bulk Yontemi ile secim yapilabilecegi fikrini

ortaya ¢ikarmaktadir.

Calismada incelenen Ozellik agisindan elde ettigimiz bulgular, hem eklemeli
hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildiren Kiani (2007),
Cicek ve Kaynak (2008) calismalar ile benzerlik gdsterirken; incelenen 6zelligin
olusumunda eklemeli olmayan gen etkilerinin daha etkili oldugunu bildiren White ve
Kohel (1964), Marani (1968), Kalsy ve Withal (1980), Waldia ve ark. (1984),
Kanoktip (1987), Alam ve ark. (1991), Tariq ve ark. (1992), Unay ve ark. (1993), Efe
(1994), Kapoor (2000), Bertini ve ark. (2001), Ramezanni-Moghaddam (2003) ve
Khan (2009) ile incelenen 6zelligin olusumunda eklemeli gen etkilerinin daha etkin
oldugunu bildiren Giilyasar (1987), Bhardwaj ve Kapoor (2000), Leidi (2003), Temiz
(2003), Karademir (2005), Akgol (2012), Akiscan ve Genger (2014)’iin bulgular ile
farklilik gostermektedir. Bulgularin degiskenlik gdstermesi calismanin yiirttiildiigi

cevre kosullar1 ve populasyonlarin farkli olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.3. Odun Dal Sayis1 (adet/bitki)

Arastirmada incelenen ana¢ ve melez kombinasyonlarin odun dali sayist
ozelligine iligkin On varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.3.1°de

verilmistir.

Cizelge 4.9. Ana¢ ve melez kombinasyonlarda belirlenen odun dali sayis1 6zelligi verilerine ait 6n
varyans analizi sonuglari

Keunakin Derecesi  ToplemOrtlamasr " DeEeri Onemilik
Tekerriir 2 0.296 0.148 1.6286d 0.2020
Genotipler 35 127.741 3.650 40.105** <0.0000
Hata 70 6.370 0.091

Genel 107 134.407

Degisim Katsayisi (%) 12.11

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, 6d: onemli degil
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Populasyonda incelenen odun dali sayisi ozelligi igin, degisim kaynagi
igerisinde yer alan genotiplerin istatistiki olarak %1 6nem seviyesinde farkliliklar

gosterdigi goriilebilmektedir (Cizelge 4.9).

Calismada odun dali sayis1 6zelligi acisindan anaglarin genel uyusma yetenegi
etkileri ile melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri varyans analiz

sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.10’da verilmistir.

Cizelge 4.10. Odun dali sayisi ozelligi yoniinden genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri varyans
analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik ~ Kareler Kareler

Kaynaklari Derecesi Toplami Ortalamasi F Degeri Onemlilik
GUY 7 9.765 1.395 45.988** 0.000
ouy 28 38.006 1.357 44.745%* 0.000
Hata 70 2.123 0.030

GUY/OUY 1.028

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde onemli

Cizelge 4.10 incelendiginde odun dali sayis1 6zelligi agisindan genel ve 6zel
uyusma yetenegi etkileri % 1 seviyesinde 6nemli oldugu saptanmistir. Genel uyusma
yetenegi varyansinin (GUY), &zel uyusma yetenegi varyansma (OUY) oran1 1.028

olarak belirlenmistir.

Anaglarin odun dali sayis1 ortalama degerleri ile genel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.11°da verilmistir.
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Cizelge 4.11. Odun dali sayis1 6zelligi yoniinden anaglara ait ortalamalar ile genel uyusma yetenegi
(GUY) etkileri

Anaclar Odun Dall_ SgylSl GUY
(adet/bitki)

GS-223 2.67 0.017
GS-372 2.33 -0.050
GS-416 2.33 -0.050
GS-273 2.33 -0.050
GS-675 2.33 -0.050
GS-741 3.33 0.150
Candia 3.00 0.083
ST-498 2.33 -0.050

Ortalama 258

EGF (%) od
SH (9) 0.052

0d: istatistiki olarak 6nemli degil; EGF: En Kiigiik Giivenilir Fark SH: Standart Hata

Populasyondaki anaglarin odun dali sayis1 2.33 adet ile 3.33 adet arasinda
degistigi; anaglardaki odun dali sayis1 ortalamasinin 2.58 adet oldugu; en fazla odun
dali sayis1 GS-741 (3.33 adet), en az odun dali sayis1 ise GS-372, GS-416, GS-273,

GS-675, ST-498 (2.33 adet) anaglarinda gozlendigi belirlenmistir (Cizelge 4.11).

Anaclara iliskin genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri GS-741 anacinda (+0.150), en diisiik ise GS-372,
GS-416, GS-273, GS-675 ve ST-498 (-0.050) anaglarinda tespit edilmistir. Islah
amacina bagl olarak GS-741 anacinin yiiksek odun dali sayisi yoniinden; GS-372,
GS-416, GS-273, GS-675 ve ST-498 anaglariin ise diisiik odun dali sayis1 yoniinden
yapilmas1 diislinlilen pamuk 1slah c¢alismalar1 i¢in uygun anaglar olabilecegini

gostermektedir.

Incelenen 6zellik igin F1 melez kombinasyonlarinin ortalamalari, heterosis (Ht)

ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait bilgiler

Cizelge 4.12°de verilmistir.
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Cizelge 4.12. Odun dali sayis1 6zelligi agisindan melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, heterosis
(Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Ana x Baba Odun Dali Sayisi Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlari) (adet/bitki) (%) (%)
GS-223 x GS-372 2.33 -5.41 -12.50 -0.541
GS-223 x GS-416 2.33 -6.49 -12.50 -0.541
GS-223 x GS-273 2.33 -9.09 -12.50 -0.541
GS-223 x GS-675 2.67 -19.44 0.00 -0.541
GS-223 x GS-741 2.33 -6.85 -30.00 -0.741
GS-223 x Candia 2.33 -6.67 -22.22 -0.674
GS-223 x ST-498 2.33 -2.63 -12.50 -0.541
GS-372 x GS-416 2.33 -7.04 0.00 -0.474
GS-372 x GS-273 3.33 -1.41 42.86 -0.474
GS-372 x GS-675 2.67 0.00 14.29 -0.474
GS-372 x GS-741 2.33 -4.48 -30.00 -0.674
GS-372 x Candia 2.67 10.14 -11.11 -0.607
GS-372 x ST-498 2.33 571 0.00 -0.474
GS-416 x GS-273 2.00 8.11 -14.29 -0.474
GS-416 x GS-675 2.33 -1.45 0.00 -0.474
GS-416 x GS-741 2.33 0.00 -30.00 -0.674
GS-416 x Candia 1.67 11.11 -44.44 -0.607
GS-416 x ST-498 2.00 411 -14.29 -0.474
GS-273 x GS-675 3.33 -4.35 42.86 -0.474
GS-273 x GS-741 2.67 0.00 -20.00 -0.674
GS-273 x Candia 2.67 -5.56 -11.11 -0.607
GS-273 x ST-498 2.33 1.37 0.00 -0.474
GS-675 x GS-741 2.67 23.08 -20.00 -0.674
GS-675 x Candia 2.67 16.42 -11.11 -0.607
GS-675 x ST-498 2.67 5.88 14.29 -0.474
GS-741 x Candia 2.67 -5.88 -20.00 -0.807
GS-741 x ST-498 2.33 -4.35 -30.00 -0.674
Candia x ST-498 2.33 -1.41 -22.22 -0.607
Ortalama 2.46 -0.23 -9.52 -0.574
EGF (%) bd
SH (Sij) 0.137

od: Istatistiki olarak 6nemli degil, EGF: En Kiic¢iik Giivenilir Fark; SH: Standart Hata

Cizelge 4.12 incelendiginde, olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda odun
dali sayis1 degerleri 1.67 adet ile 3.33 adet arasinda degismekte; en fazla odun dal
sayist degerinin GS-372 x GS-273 ve GS-273 x GS-675 melez kombinasyonlarinda
(3.33 adet), en az ise GS-416 x Candia melez kombinasyonunda (1.67 adet) olustugu
izlenebilmektedir. En yliksek heterosis GS-675 x GS-741 (% 23.08) ve en yiiksek
heterobeltiosis GS-372 x GS-273 ve GS-273 x GS-675 (% 42.86) melez
kombinasyonlarinda belirlenmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama % -0.23
heterosis ve % -9.52 heterobeltiosis degerinin bulunmasi, odun dali sayist 6zelligi

i¢in heterotik etkilerin ¢ok 6nemli olmadig1 fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.
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Melez kombinasyonlarinda en yiiksek 6zel uyusma yetenegi etkisinin -0.474,

en diisiik ise -0.807 oldugu gézlemlenmistir.

Odun dali sayis1 6zelligi yoniinden GS-416 x Candia melez kombinasyonun az
sayida odun dali sayis1 olmasi, 6zel uyum yetenegi etkisinin negatif, heterosis ile
heterobeltiosis verilerinin diisiik olmasi nedenleri ile belirtilen 6zelligin azaltilmasina

yonelik yapilacak 1slah ¢alismalarinda tercih edilebilecegi izlenimini vermektedir.

Odun dali sayisina iligkin genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri onemli
bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma yetenegi
varyansina oraninin +1’den biiyiik ¢ikmasi (1.028), belirtilen 6zellik i¢in eklemeli

gen etkilerinin daha etkili oldugu gériilmektedir (Cizelge 4.10).

Olusturulan populasyonda odun dali sayis1 6zelligi i¢cin eklemeli gen etkilerinin
daha etkili bulunmasi, belirtilen 6zellige iliskin erken generasyonda (F2-Fs) teksel

secim (seleksiyon) yapilmasinin uygun olabilecegi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.

Calismada incelenen Ozellik agisindan elde ettigimiz sonuglar eklemeli gen
etkilerinin bu 6zellik i¢in 6nemli oldugunu belirten Kaushik ve ark. (1984), Toklu
(1999) ve Karademir (2005) ¢alismalar1 ile benzerlik gosterirken; bu 6zellik i¢in
eklemeli olmayan gen etkilerinin etkili oldugunu belirten Efe (1994), Akiscan ve
Genger (2014)’iin bulgulant ile farklilik gostermektedir. Bulgularin degiskenlik

gostermesi ¢evresel yapi ve populasyonlarin farkli olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.4. Meyve Dali Sayis1 (adet/bitki)
Calismada incelenen ana¢ ve melez kombinasyonlarin meyve dali sayisi

ozelligi verilerine ait 6n varyans analiz sonuglarmna iliskin degerler Cizelge 4.13’de

verilmistir.

48



4. ARASTIRMA BULGULARI ve TARTISMA Biilent CETIN

Cizelge 4.13. Ana¢ ve melez kombinasyonlarinda belirlenen meyve dali sayis1 6zelligi verilerine ait
On varyans analiz sonuglari

e e e FDuges Onemi
Tekerriir 2 0.907 0.454 1.1726d 0.3158
Genotipler 35 2629.185 75.120 194.089** 0.0000
Hata 70 27.093 0.387

Genel 107 2657.185

Degisim Katsayis1 (%) 5.27

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde énemli, 6d: onemli degil

Olusturulan populasyonda incelenen meyve dali sayisi 6zelligi agisindan,
degisim kaynagi igerisinde olan genotiplerin istatistiki olarak %1 6nem seviyesinde
farkliliklar gosterdigi goriilebilmektedir (Cizelge 4.13).

Calismada meyve dali sayist Ozelligi agisindan anaclar i¢in genel uyusma
yetenegi etkileri ve melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi (OUY) etKileri

varyans analizi sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.14°de verilmistir.

Cizelge 4.14. Meyve dali sayis1 6zelligi yoniinden genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait
varyans analizi sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler . a .
Kay)rllak)iarl Derecesi Toplami Ortalamasi F Degeri Onemlilik
GUY 7 198.083 28.298 219.340** 0.000
ouy 28 787.222 28.115 217.925** 0.000

Hata 70 9.031 0.129

GUY/OUY 1.006
Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde onemli

Meyve dali sayis1 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri % 1
seviyesinde 6nemli bulunmustur. Genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel
uyusma yetenegi varyansina (OUY) oran1 1.006 olarak hesaplanmistir (Cizelge
4.14).

Anaclarin meyve dali sayis1 ortalama degerleri ve genel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.15’de verilmistir.
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Cizelge 4.15. Meyve dali sayis1 6zelligi yoniinden anaglara ait ortalamalar ile genel uyusma yetenegi
(GUY) etkileri

Anagclar Me)(’;g elz;)lilti;ym GUY
GS-223 13.33 0.300
GS-372 11.33 -0.100
GS-416 12.33 0.100
GS-273 12.33 0,100
GS-675 10.67 0.233
GS-741 11.00 0.167
Candia 11.67 0.033
ST-498 12.00 0.033
Ortalama 11.83
EGF (%) sd
SH (9) 0.106

6d: 6nemli degil; EGF: En Kiigiik Giivenilir Fark SH: Standart Hata

Anaglarin meyve dali sayis1 10.67 adet ile 13.33 adet arasinda degistigi;
anaglarin meyve dali sayisi1 ortalamasinin 11.83 adet oldugu; en fazla meyve dal
sayis1t GS-223 (13.33 adet), en az meyve dali sayisi ise GS-675 (10.67 adet) anacinda
gozlendigi belirlenmistir (Cizelge 4.15).

Anaglara iliskin genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri GS-223 (+0.300), en diisiik ise GS-675 (-0.233)
anacinda oldugu goézlemlenmistir. GS-223 anacinin, anilan 6zelligin arttirilmasina

yonelik yapilacak pamuk 1slah ¢aligmalari i¢in kullanilabilecegi goriilmektedir.

Incelenen 6zellik icin Fl melez kombinasyonlarin ortalamalari, heterosis (Ht)

ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ile 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait bilgiler

Cizelge 4.16°de verilmistir.
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Cizelge 4.16. Meyve dali sayisi 6zelligi agisindan melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, heterosis
(Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi etkileri

Ana x Baba Meyve Dah Sayisi Ht Hb OUY

(Melez Kombinasyonlari) (adet/bitki) (%) (%)
GS-223 x GS-372 11.67 -5.41 -12.50 -2.830
GS-223 x GS-416 12.00 -6.49 -10.00 -3.030
GS-223 x GS-273 11.67 -9.09 -12.50 -3.030
GS-223 x GS-675 9.67 -19.44 -27.50 -2.696
GS-223 x GS-741 11.33 -6.85 -15.00 -2.763
GS-223 x Candia 11.67 -6.67 -12.50 -2.896
GS-223 x ST-498 12.33 -2.63 -7.50 -2.963
GS-372 x GS-416 11.00 -7.04 -10.81 -2.630
GS-372 x GS-273 11.67 -1.41 -5.41 -2.630
GS-372 x GS-675 11.00 0.00 -2.94 -2.296
GS-372 x GS-741 10.67 -4.48 -5.88 -2.363
GS-372 x Candia 12.67 10.14 8.57 -2.496
GS-372 x ST-498 12.33 5.71 2.78 -2.563
GS-416 x GS-273 13.33 8.11 8.11 -2.830
GS-416 x GS-675 11.33 -1.45 -8.11 -2.496
GS-416 x GS-741 11.67 0.00 -5.41 -2.563
GS-416 x Candia 13.33 11.11 8.11 -2.696
GS-416 x ST-498 12.67 4.11 2.70 -2.763
GS-273 x GS-675 11.00 -4.35 -10.81 -2.496
GS-273 x GS-741 11.67 0.00 -5.41 -2.563
GS-273 x Candia 11.33 -5.56 -8.11 -2.696
GS-273 x ST-498 12.33 1.37 0.00 -2.763
GS-675 X GS-741 13.33 23.08 21.21 -2.230
GS-675 x Candia 13.00 16.42 11.43 -2.363
GS-675 x ST-498 12.00 5.88 0.00 -2.430
GS-741 x Candia 10.67 -5.88 -8.57 -2.430
GS-741 x ST-498 11.00 -4.35 -8.33 -2.496
Candia X ST-498 11.67 -1.41 -2.78 -2.630

Ortalama 11.79 -0.23 -4.18 -2.630

EGF (%) od

SH (Sij) 0.283

6d: onemli degil, EGF: En Kiiciik Giivenilir Fark SH: Standart Hata

Cizelge 4.16 incelendiginde; olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda meyve

dali sayis1 degerlerinin 9.67 adet ile 13.33 adet arasinda degistigi; en fazla meyve
dali sayis1 degerinin GS-416 x GS-273, GS-416 x Candia ve GS-675 x GS-741
melez kombinasyonlarinda (13.33 adet); en az meyve dali sayisi degerinin ise GS-
223 x GS-675 melez kombinasyonunda (9.67 adet) oldugu goriilebilmektedir. En
yiiksek heterosis (% 23.08) ve heterobeltiosis (% 21.21) degerleri GS-675 x GS-741

melez kombinasyonunda belirlenmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama % -0.23
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oraninda heterosis ve % -4.18 oraninda heterobeltiosis hesaplanmasi, heterotik

etkilerin gok 6nemli olmadigini belirtmektedir.

Melez kombinasyonlarinda en yiiksek 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri,
GS-675 x GS-741 (-2.230); en disiik ise GS-223 x GS-416 ve GS-223 x GS-273

melez kombinasyonlarinda (-3.030) gézlemlenmistir.

Meyve dali sayis1 6zelligi yoniinden GS-372 x Candia, GS-372 x ST-498, GS-
416 x GS-273, GS-416 x Candia, GS-416 x ST-498, GS-675 x GS-741 ve GS-675 X
Candia melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri, heterosis ve
heterobeltiosis verilerinin yiiksek bulunmasi ile belirtilen kombinasyonlarin meyve
dali sayisi oOzelligini arttirmak icin yapilacak olan 1slah ¢alismalarinda tercih

edilebilecegi izlenimini vermektedir.

Meyve dali sayisi 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri
Oonemli bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma
yetenegi varyansina (OUY) oraninin 1.006 olarak hesaplanmasi; incelenen 6zelligin
kalittminda hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin daha etkili oldugu fikrini
ortaya ¢ikarmaktadir (Cizelge 4.14).

Olusturdugumuz populasyondaki meyve dali sayisi 6zelligi i¢in hem dominant
hem eklemeli gen etkilerinin 6nemli bulunmasi; erken dénemde yapilacak
seleksiyonun bagarisini diisiirecektir. Ozelligin melezlerin durumuna gore degisen
gen etkilerince yonetildigi, bu nedenle tek bitki secimlerinin daha gec/ileriki
generasyonlarda yapilmasi ve ¢alisma igin erken generasyonlarda Bulk Yontemi ile
seleksiyon (se¢im) yapilmasinin daha uygun olabilecegi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.
Arastirmada incelenen 6zellik agisindan elde ettigimiz sonuglar, hem eklemeli hem
eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli oldugunu belirtmektedir. Incelenen
ozelligin olusumu agisindan eklemeli olmayan gen etkilerinin daha etkili oldugunu
belirten Giilyasar (1987), Efe (1994), Toklu (1999) Kiani (2007), Kumar ve ark.
(2013); 6zelligin olusumunda eklemeli gen etkilerinin daha etkin oldugunu belirten
Temiz (2003), Karademir (2005), Akgol (2012), Akiscan ve Genger (2014)’iin
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bulgulart ile farklilik géstermektedir. Bulgularin degiskenlik gostermesi ¢aligmalarin
yiriitiildiigli deneme alanlarma ait ortam kosullar1 ve populasyonlarin farkl

olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.5. 11k Meyve Dah Bogum Sayis1 (adet/bitki)

Calismada incelenen ebeveynler ve melez kombinasyonlara ait ilk meyve
dali bogum sayis1 6zelligi degerleri i¢in 6n varyans analiz sonuglarina iligkin bilgiler

Cizelge 4.17°de verilmistir.

Cizelge 4.17. Anag ve melez kombinasyonlarindaki ilk meyve dali bogum sayisi 6zelligi verilerine ait
On varyans analizi sonuglari

Kaynalan Derecesi  Toplam  Ovalamagr P DeEeri Onemiili
Tekerriir 2 1.241 0.620 2.0276d 0.1374
Genotipler 35 670.991 19.171 62.634** <0.0000
Hata 70 21.426 0.306

Genel 107 693.657

Degisim Katsayisi (%) 9.01

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, 6d: 6nemli degil

Populasyonda incelenen ilk meyve dali bogum sayis1 6zelligi agisindan, degisim
kaynagi iginde olan genotiplerin istatistiki olarak %1 seviyesinde 6nemli farkliliklar

gosterdigi izlenebilmektedir (Cizelge 4.17).

Calismada ilk meyve dali bogum sayis1 6zelligi agisindan ebeveynlerin genel
uyusma yetenegi etkileri ve melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri

varyans analiz sonuglarina iligkin bilgiler Cizelge 4.18’de verilmistir.

Cizelge 4.18. Tlk meyve dali bogum sayis1 6zelligi yoniinden genel ve dzel uyusma yetenegi etkilerine
iligkin varyans analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler . = e
Kay)rl1ak);ar1 Derecesi Toplami Ortalamasi F Degeri Onemlilik
GUY 7 50.808 7.258 71.140%* 0.000
ouy 28 200.468 7.160 70.172** 0.000

Hata 70 7.142 0.102

GUY/OUY 1.014

Istatistiki olarak; **: % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde &nemli
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Cizelge 4.18 incelendiginde, populasyondaki ilk meyve dali bogum sayisi
ozelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri % 1 seviyesinde onemli
olarak bulunmustur. Genel uyusma yetenegi varyansmin (GUY), 6zel uyusma

yetenegi varyansina (OUY) oran1 1.014 olarak belirlenmistir.

Anaglarin ilk meyve dali bogum sayis1 ortalamalar1 ve genel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.19°da verilmistir.

Cizelge 4.19. Ilk meyve dali bogum sayisi dzelligi yoniinden anaclara ait ortalamalar ile genel uyusma
yetenegi (GUY) etkileri

Ik Meyve Dah
Anaclar Bogum Sayisi GUY
(adet / bitki)
GS-223 5.33 -0.125
GS-372 6.00 0.008
GS-416 5.33 -0.125
GS-273 6.67 0.142
GS-675 6.67 0.142
GS-741 6.67 0.142
Candia 5.67 -0.058
ST-498 5.33 -0.125
Ortalama 5.96
EGF (%) od
SH (gi) 0.094

6d: onemli degil; EGF: En Kiigiik Giivenilir Fark SH: Standart Hata

Cizelge 4.19 incelendiginde, anaglarin ilk meyve dali bogum sayis1 5.33 adet ile
6.67 adet arasinda degismekte oldugu; anaglarin ilk meyve dali bogum sayisi
ortalamalarinin 5.96 adet oldugu; en fazla ilk meyve dali bogum sayis1 degeri GS-
273, GS-675 ve GS-741 (6.67 adet); en az ilk meyve dali bogum sayisi degeri ise GS-
223, GS-416 ve ST-498 (5.33 adet) anaglarinda gozlendigi saptanmistir.

Anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri (GUY) incelendiginde; genel
uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri GS-273, GS-675 ve GS-741 (+0.142); en
diisiik ise GS-223, GS-416 ve ST-498 (-0.125) anaglarinda oldugu gozlemlenmistir.
Islah amacina bagli olarak GS-273, GS-675 ve GS-741 anaclarinin yiiksek ilk meyve
dali bogum sayist agisindan; GS-223, GS-416 ve ST-498 anaglarinin ise diisiik ilk
meyve dali bogum sayisi agisindan yapilacak pamuk 1slah ¢alismalari i¢in uygun

ebeveynler olarak kullanilabilecegini gostermektedir.
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Ozellige iliskin F melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen gruplar,
heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait

bilgiler Cizelge 4.20°de verilmistir.

Cizelge 4.20. Ilk meyve dali bogum sayis1 dzelligi agisindan melez kombinasyonlarina ait ortalamalar,
belirlenen gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY)

etkileri
Ana x Baba Ik Meyve Dah Bogum Sayisi Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlar) (adet/bitki) (%) (%)
GS-223 x GS-372 6.67 a-d 17.65 11.11 -1.207
GS-223 x GS-416 6.33 b-d 18.75 18.75 -1.074
GS-223 x GS-273 6.67 a-d 11.11 0.00 -1.341
GS-223 x GS-675 833 a 38.89 25.00 -1.341
GS-223 x GS-741 6.33 b-d 5.56 -5.00 -1.341
GS-223 x Candia 5.67 cd 3.03 0.00 -1.141
GS-223 x ST-498 6.67 a-d 25.00 25.00 -1.074
GS-372 x GS-416 6.00 cd 5.88 0.00 -1.207
GS-372 x GS-273 6.67 a-d 5.26 0.00 -1.474
GS-372 x GS-675 6.00 cd -5.26 -10.00 -1.474
GS-372 x GS-741 5.67 cd -10.53 -15.00 -1.474
GS-372 x Candia 6.00 cd 2.86 0.00 -1.274
GS-372 x ST-498 5.67 cd 0.00 -5.56 -1.207
GS-416 x GS-273 6.00 cd 0.00 -10.00 -1.341
GS-416 x GS-675 7.00 a-c 16.67 5.00 -1.341
GS-416 x GS-741 5.00 d -16.67 -25.00 -1.341
GS-416 x Candia 5.00 d -9.09 -11.76 -1.141
GS-416 x ST-498 533 cd 0.00 0.00 -1.074
GS-273 x GS-675 8.00 ab 20.00 20.00 -1.607
GS-273 x GS-741 6.00 cd -10.00 -10.00 -1.607
GS-273 x Candia 6.67 a-d 8.11 0.00 -1.407
GS-273 x ST-498 6.00 cd 0.00 -10.00 -1.341
GS-675 x GS-741 6.00 cd -10.00 -10.00 -1.607
GS-675 x Candia 5.00 d -18.92 -25.00 -1.407
GS-675 x ST-498 6.33 b-d 5.56 -5.00 -1.341
GS-741 x Candia 6.33 b-d 2.70 -5.00 -1.407
GS-741 x ST-498 6.33 b-d 5.56 -5.00 -1.341
Candia X ST-498 5.67 cd 3.03 0.00 -1.141
Ortalama 6.19 411 -1.69 -1.324
EGF (%) 1.67*
SH (Si) 0.252

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde 6énemli, SH: Standart Hata;
EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark

Cizelge 4.20 incelendiginde olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda ilk

meyve dali bogum sayisina ait ilk meyve dali bogum sayist 8.33 adet ile 5.00 adet
arasinda degigmekte oldugu; en fazla ilk meyve dali bogum sayis1 degerinin GS-223
X GS-675 melez kombinasyonunda (8.33 adet), en az ise GS-416 x GS-741, GS-416
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x Candia ve GS-675 x Candia melez kombinasyonlarinda (5.00 adet) olustugu
izlenebilmektedir. En yiiksek heterosis GS-223 x GS-675 (% 38.89) melez
kombinasyonunda ve en yiiksek heterobeltiosis degeri GS-223 X GS-675 ve GS-223
X ST-498 (% 25.00) melez kombinasyonlarinda belirlenmistir. Melez
kombinasyonlarinda ortalama % 4.11 oraninda heterosis ve % -1.69 oraninda
heterobeltiosis  hesaplanmasi, heterotik  etkilerin ¢ok O6nemli olmadigini

belirtmektedir.

Melez kombinasyonlarinda en yiiksek 6zel uyusma yetenegi etkisi -1.074; en

az ise -1.607 olarak gozlemlenmistir.

IIk meyve dali bogum sayis: diisiik genotiplerin tercih edilmesi nedeniyle GS-
675 x Candia melez kombinasyonunun 6zel uyusma yetenegi etkileri, heterosis ile
heterobeltiosisin diigilk bulunmasi nedenleri ile belirtilen 6zelligin gelistirilmesi

acisindan timitvar oldugu izlenimini vermektedir.

Ilk meyve dali bogum sayis1 6zelligi yoniinden genel ve 6zel uyusma yetenegi
etkileri Gnemli bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin GUY)), 6zel uyusma
yetenegi varyansina (OUY) oraninin +1°den biiyiik ¢ikmasi (1.014); belirtilen 6zellik
icin eklemeli gen etkilerinin daha etkili oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.18).

Olusturulan populasyondaki ilk meyve dali bogum sayis1 6zelligi i¢in eklemeli
gen etkilerinin daha belirgin oldugunun gériilmesi, erken generasyonda (F2-F3) teksel

secimin (seleksiyon) yapilmasinin daha uygun bir fikir olabilecegi ortaya
¢cikmaktadir.

Calismada ilk meyve dali bogum sayis1 6zelligi agisindan elde edilen bulgular,
eklemeli gen etkilerinin incelenen o6zellik i¢in 6nemli oldugunu bildiren Akgol

(2012), Akigcan ve Genger (2014)’in ¢aligmalari ile benzerlik gostermektedir.
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4.6. Tek Koza Kiitlii Agirhg (g)

Calismada incelenen ana¢ ve melez kombinasyonlarin tek koza kiitli agirlig

Ozelligi i¢in On varyans analiz sonuglarina ait veriler Cizelge 4.21°de verilmistir.

Cizelge 4.21. Anag¢ ve melez kombinasyonlarinda belirlenen tek koza kiitlii agirlig1 6zelligi verilerine
ait 6n varyans analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler . = e
Kay);lalzlarl Derecesi Toplami Ortalamasi F Degeri Onemlilik
Tekerrlir 2 0.027 0.014 0.596d 0.5576
Genotipler 35 331.789 9.480 416.617** 0.0000
Hata 70 1.593 0.023

Genel 107 333.409

Degisim Katsayisi (%) 3.48
Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, 6d: 6nemli degil

Populasyonda tek koza kiitli agirhgi Ozelligi acisindan, degisim kaynagi
icerisinde olan genotiplerin istatistiki olarak %1 6nem seviyesinde farkliliklar

gosterdigi goriilebilmektedir (Cizelge 4.21).

Calismadaki tek koza kiitlii agirligi 6zelligi agisindan anaglarin genel uyusma
yetenegi (GUY) etkileri ile melez kombinasyonlarin zel uyusma yetenegi (OUY)

etkilerine ait varyans analizi sonuglar1 Cizelge 4.22°de verilmistir.

Cizelge 4.22. Tek koza kiitlii agirligi 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait
varyans analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler oo .. .

Kaynaklari Derecesi Toplami Ortalamasi F Degeri Onemlilik
GUY 7 26.268 3.753 494.751** <0.000
ouy 28 97.165 3.470 457.527** <0.000
Hata 70 0.531 0.008

GUY/OUY 1.082
Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesindednemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli

Cizelge 4.22 incelendiginde tek koza kiitlii agirhigr 6zelligi agisindan genel ve
0zel uyusma yetenegi etkileri % 1 seviyesinde 6nemli olarak saptanmistir. Genel
uyusma yetenegi (GUY) varyansmin. dzel uyusma yetenegi (OUY) varyansina orani

1.082 olarak belirlenmistir.
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Anaglara ait tek koza kiitli agirligi ortalamalari, olusan gruplar ve genel

uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.23°de verilmistir.

Cizelge 4.23. Tek koza kiitlii agirligr 6zelligi yoniinden anaglara ait ortalamalar, olugan gruplar ile
genel uyusma yetenegi (GUY) etkileri

Anaglar Tek Koza Kiitlii Agirhg: GUY
(9)

GS-223 2.80 ¢ -0.253
GS-372 427 b 0.041
GS-416 400 b -0.013
GS-273 387 b -0.039
GS-675 250 ¢ -0.313
GS-741 420 b 0.028
Candia 550 a 0.288
ST-498 537 a 0.261
Ortalama 4.06

EGF (%) 0.57**

SH (gi) 0.026

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde énemli; SH: Standart Hata,
EGF: En Kiiglik Giivenilir Fark

Anagclarin tek koza kiitlii agirhgi 2.50 ¢ ile 5.50 g arasinda degismis olup,
anaglarin tek koza kiitlii agirhigi ortalamasinin 4.06 g oldugu; tek koza kiitlii agirligina ait
en yiiksek degerin Candia (5.50 g), en diisiik degerin ise GS-675 anacinda (2.50 g)
oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.23).

Anaglara ait genel uyusma yetenegi (GUY) etkileri incelendiginde; genel
uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri Candia (+0.288), en diisiik ise GS-675
anacinda (-0.313) oldugu goriilmiistiir. Candia ve ST-498 anaglarina ait genel
uyusma yetenegi etkilerinin % 1 seviyesinde 6nemli bulunmas: ve ayni istatistiki
grupta olmalari, bu anaglarin anilan 6zelligi arttirmaya yonelik yapilacak pamuk

1slah ¢alismalari i¢in uygun anaglar olabilecegini gostermektedir.

Incelenen ozellige iliskin F melez kombinasyonlara ait ortalamalar, belirlenen

istsitistiki gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ile 6zel uyusma

yetenegi etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.24’de verilmistir.
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Cizelge 4.24. Tek koza kiitlii agirhgr 6zelligi agisindan melez kombinasyonlarina ait ortalamalar,
belirlenen gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY)

etkileri
Ana X ‘Baba Tek Koza Kiitlii Agirhg: Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlari) (@) (%) (%)
GS-223 x GS-372 4.23 f-h 19.81 -0.78 -0.691
GS-223 x GS-416 443 e-h 30.39 10.83 -0.638
GS-223 x GS-273 4.43 e-h 33.00 14.66 -0.611
GS-223 x GS-675 2.87 1 8.18 2.38 -0.338
GS-223 x GS-741 4.07 gh 16.19 -3.17 -0.678
GS-223 x Candia 490 b-f 18.07 -10.91 -0.938
GS-223 x ST-498 4.57 d-h 11.84 -14.91 -0.911
GS-372 x GS-416 430 f-h 4.03 0.78 -0.931
GS-372 x GS-273 4.60 d-h 13.11 7.81 -0.904
GS-372 x GS-675 3.33 1 -1.48 -21.88 -0.631
GS-372 x GS-741 4.37 f-h 3.15 2.34 -0.971
GS-372 x Candia 5.47 ab 11.95 -0.61 -1.231
GS-372 x ST-498 477 c-f -1.04 -11.18 -1.204
GS-416 x GS-273 4.73 c-g 20.34 18.33 -0.851
GS-416 x GS-675 3.33 1 2.56 -16.67 -0.578
GS-416 x GS-741 440 e-h 7.32 4.76 -0.918
GS-416 x Candia 5.07 b-e 6.67 -7.88 -1.178
GS-416 x ST-498 5.23 ad 11.74 -2.48 -1.151
GS-273 x GS-675 5.87 a 84.29 51.72 -0.551
GS-273 x GS-741 4.03 h 0.00 -3.97 -0.891
GS-273 x Candia 473 c-g 1.07 -13.94 -1.151
GS-273 x ST-498 5.33 a-<c 15.52 -0.62 -1.124
GS-675 x GS-741 2.87 1 -14.43 -31.75 -0.618
GS-675 x Candia 287 1 -28.33 -47.88 -0.878
GS-675 x ST-498 3.27 1 -16.95 -39.13 -0.851
GS-741 x Candia 5.47 ab 12.71 -0.61 -1.218
GS-741 x ST-498 5.53 ab 15.68 3.11 -1.191
Candia x ST-498 5.53 ab 1.84 0.61 -1.451
Ortalama 4.45 10.26 -3.96 -0.903
EGF (%) 0.67**
SH (Sij) 0.069

Istatistiki olarak; **: % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, SH: Standart Hata,
EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark

Cizelge 4.24 incelendiginde olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda tek koza

kutli agirhigina ait degerlerin 2.87 g ile 5.87 g arasinda degistigi, en yiiksek tek koza
kitli agirhg degerinin GS-273 X GS-675 melez kombinasyonunda (5.87 g); en diisiik
ise GS-223 x GS-675, GS-675 x GS-741 ve GS-675 x Candia melez
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kombinasyonlarinda (2.87 g) olustugu goriilmektedir. En yiiksek heterosis (% 84.29)
ve heterobeltiosis (% 51.72) degerleri GS-273 x GS-675 melez kombinasyonunda
tespit edilmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama % 10.26 oraninda heterosis ve
% -3.96 oraninda heterobeltiosis bulunmasi, heterotik etkilerin ¢ok Onemli

olmadigini belirtmektedir.

Melez kombinasyonlarinda en yiiksek 6zel uyusma yetenegi GS-273 x GS-675
melez kombinasyonunda (-0.551); en diisiik ise Candia X ST-498 kombinasyonunda

(-1.451) olarak gozlemlenmistir.

Tek koza kiitli agirhgi Ozelligi yoniinden GS-273 x GS-675 melez
kombinasyonunun 06zel uyusma yetene8i etkilerinin Onemli, heterosis ve
heterobeltiosisin yiiksek ¢ikmasi ve ortalama tek koza kiitlii agirligi degerinin yiiksek
bulunmasi ile bu kombinasyonun tek koza kiitlii agirhginin arttirilmasi yoniinden

timitvar oldugu izlenimini vermektedir.

Tek koza kitlii agirhgi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri onemli
bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma yetenegi
varyansma (OUY) oranmi £1’den biiyiik hesaplanmas: (1.082); belirtilen 6zellik

icin eklemeli gen etkilerinin belirgin oldugunu gostermektedir (Cizelge 4.22).

Olusturulan populasyondaki tek koza kiitlii agirhigr 6zelliginin kalittiminda
eklemeli gen etkilerinin daha belirgin olmasi, erken generasyonda (FZ-Fs) teksel

seleksiyon (se¢im) yapilmasinin uygun olabilecegi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.

Arastirmada incelenen 6zellik agisindan elde ettigimiz sonuglar, eklemeli gen
etkilerinin bu 6zellik yoniinden 6nemli oldugunu bildiren Kanopia ve Fursow (1981),
Kandhro (1982), Giilyasar (1987), Temiz (2003), Karademir (2005), Akgdl (2012),
Akiscan ve Genger (2014) calismalari ile benzerlik gosterirken; belirtilen 6zelligin
olusumunda eklemeli olmayan gen etkilerinin belirgin oldugunu belirten Toklu
(1999), Cicek ve Kaynak (2008) bulgular ile farklilik gostermektedir. Bulgularin
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degiskenlik gostermesi cevre sartlarinin ve populasyonlarin farkli olmasindan

kaynaklanmis olabilir.

4.7. 100 Tohum Agirhig (g)

Calismada incelenen ana¢ ve melez kombinasyonlarm 100 tohum agirlig

degerleri i¢in 6n varyans analizi sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.25’de verilmistir.

Cizelge 4.25. Anag ve melez kombinasyonlarindaki 100 tohum agirh@i 6zelligi verilerine ait on
varyans analizi sonuglari

o e FDuge Ovniih
Tekerriir 2 0.237 0.119 1.3806d 0.2573
Genotipler 35 2525.723 72.164 839.653** <0.0000
Hata 70 6.016 0.086

Genel 107 2531.977

Degisim Katsayisi (%) 2.36

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde &nemli, *: % 5 diizeyinde 6nemli, 6d: dnemli degil

Populasyondaki 100 tohum agirligi igin, degisim kaynagi igerisinde olan
genotiplerin istatistiki olarak %1 o6nem seviyesinde farkliliklar gosterdigi
goriilebilmektedir (Cizelge 4.25).

Calismada 100 tohum agirhi@ 6zelligi agisindan anaglara ait genel uyusma
yetenegi (GUY) etkileri ve melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi (OUY)

etkileri varyans analizi sonuglarina iligkin bilgiler Cizelge 4.26’de verilmistir.

Cizelge 4.26. 100 tohum agirhigi 6zelligi yoniinden genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait
varyans analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler

Kaynaklar Derecesi Toplam1 Ortalamasi F Degeri Onemlilik
GUY 7 190.873 27.268 951.810** 0.000
ouy 28 755.242 26.973 941.524** 0.000
Hata 70 2.005 0.029

GUY/OUY 1.011

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli
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100 tohum agirligi 6zelligi i¢in genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri % 1
seviyesinde onemli goriilmektedir. Genel uyusma yetenegi (GUY) varyansinin, 6zel

uyusma yetenegi (OUY) varyansina oran1 1.011 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.26).

Anaglarin 100 tohum agirlig1 ortalamalari, belirlenen gruplar ile genel uyusma

yetenegi etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.27°de verilmistir.

Cizelge 4.27. 100 tohum agirlig1 6zelligi agisindan anaglara ait ortalamalar, olusan gruplar ile genel
uyusma yetenegi (GUY) etkileri

100 Tohum Agirhg

Anaclar © GUY
GS-223 9.50 e -0.415
GS-372 12.83 a 0.252
GS-416 11.70 b-d 0.025
GS-273 10.67 d -0.182
GS-675 12.03 a-c 0.092
GS-741 12.70 ab 0.225
Candia 11.43 cd -0.028
ST-498 11.73 bc 0.032
Ortalama 11.58

EGF (%) 1.07**

SH (gi) 0.050

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde &nemli
EGF: En Kii¢iik Guivenilir Fark SH:Standart Hata

Anaglarin 100 tohum agirligi degerinin 9.50 g ile 12.83 g arasinda degismekte
oldugu, 100 tohum agirligr ortalamasinin 11.58 g oldugu; en yiiksek 100 tohum
agirligr GS-372 (12.83 g), en diisiik 100 tohum agirligr ise GS-223 anacinda (9.50 g)
gozlendigi goriilmektedir (Cizelge 4.27).

Anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri GS-372 (+0.252), en diisiik degerinin ise GS-223
(-0.415) anacinda oldugu gozlenmistir. Islah amacma baglh olarak GS-372, GS-675
ve GS-741 anaglart i¢in genel uyusma yetenegi etkileri % 1 seviyesinde onemli
bulunmasi ve ayn istatistiki grupta olmalari; bu anaglarin yiiksek 100 tohum agirligina
yonelik, GS-223 anacinin ise diisiik 100 tohum agirhiia yonelik yapilmasi planlanan

pamuk 1slah c¢aligmalari i¢in uygun anaclar olabilecegini gostermektedir.
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Incelenen 6zellik igin Fl melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen
istatistiki gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ile 6zel uyusma

yetenegi etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.28’de verilmistir.

Cizelge 4.28. 100 tohum agirligi Ozelligi agisindan melez kombinasyonlarina ait ortalamalar,
belirlenen gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY)

etkileri
Ana x Baba 100 TohumAgirhg Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlari) (9) (%) (%)
GS-223 X GS-372 11.30 g-k 1.19 -11.95 -2.409
GS-223 x (S-416 10.90 jk 2.83 -6.84 -2.182
GS-223 x GS-273 10.73 k 6.45 0.63 -1.976
GS-223 X GS-675 13.83 pc 28.48 14.96 -2.249
GS-223 x GS-741 12.00 e 8.11 -5.51 -2.382
GS-223 X Candia 11.27 g-k 7.64 -1.46 -2.129
GS-223 Xx ST-498 10.97 -k 3.30 -6.53 -2.189
GS-372 X (S-416 1153 f-k -5.98 -10.13 -2.849
GS-372 X GS-273 12.23 d-h 4.11 -4.68 -2.642
GS-372 X GS-675 1543 a 24.13 20.26 -2.916
GS-372 x GS-741 13.33 cd 4.44 3.90 -3.049
GS-372 x Candia 13.27 cd 9.34 3.38 -2.796
GS-372 X ST-498 13.37 cd 8.82 4.16 -2.856
GS-416 X GS-273 11.17 h-k -0.15 -4.56 -2.416
GS-416 X GS-675 16.00 a 34.83 32.96 -2.689
GS-416 x GS-741 13.30 cd 9.02 4.72 -2.822
GS-416 X Candia 12.07 eq 4.32 3.13 -2.569
GS-416 Xx ST-498 11.73 -k 0.14 0.00 -2.629
GS-273 X GS-675 13.10 c-e 15.42 8.86 -2.482
GS-273 X GS-741 13.23 c¢d 13.27 4.20 -2.616
GS-273 X Candia 11.40 g-k 3.17 -0.29 -2.362
GS-273 X ST-498 11.27 g-k 0.60 -3.98 -2.422
GS-675 X GS-741 1493 ab 20.75 17.59 -2.899
GS-675 X Candia 15.17 ga 29.26 26.04 -2.636
GS-675 X ST-498 13.80 hc 16.13 14.68 -2.696
GS-741 X Candia 12.57 d-f 4.14 -1.05 -2.769
GS-741 X ST-498 12.57 d-f 2.86 -1.05 -2.829
Candia X ST-498 12.33 d-g 6.47 5.11 -2.576
Ortalama 12.67 9.40 3.81 -2.573
EGF (%) 1.15%*
SH (Si) 0.134

Istatistiki olarak; **: % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde onemli, SH: Standart Hata;
EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark
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Cizelge 4.28 incelendiginde, olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda 100

tohum agirligr degerlerinin 10.73 g ile 16.00 g arasinda degismekte oldugu; en
yiiksek 100 tohum agirlig1 degerinin GS-416 X GS-675 (16.00 g), en diisiik ise GS-
223 x GS-273 melez kombinasyonunda (10.73 g) olustugu gorilebilmektedir. En
yiiksek heterosis (% 34.83) ve heterobeltiosis (% 32.96) degerleri GS-416 X GS-675
melez kombinasyonunda belirlenmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama % 9.40
oraninda heterosis ve % 3.81 oraninda heterobeltiosisin olmasi heterotik etkilerin ¢ok

onemli olmadigini belirtmektedir.

Melez kombinasyonlarinda en yiiksek &zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri
GS-223 x GS-675 melez kombinasyonunda (-1.976); 6zel uyusma yetenegi etkisinin
en diisik degeri ise GS-372 x GS-741 melez kombinasyonunda (-3.049) olarak

gbzlemlenmistir.

100 tohum agirlig1 6zelligi agisindan 1slah amacina gore GS-372 x GS-675,
GS-416 x GS-675 ve GS-675 x Candia melez kombinasyonlarin 6zel uyusma
yetenegi etkilerinin 6nemli, yliksek degerlerde heterosis ve heterobeltiosis olmasi ve
ayni istatistiki grupta olmalar1 nedenleri ile bu kombinasyonlarin belirtilen 06zelligi
arttirmaya yonelik; GS-223 x GS-273 melez kombinasyonunun ise belirtilen
ozelligin azaltilmasi yoniinden yapilacak calismalarda timitvar oldugu izlenimini

vermektedir.

100 tohum agirligr 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine
ait verilerin 6nemli bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansimin (GUY), 6zel
uyusma yetenegi varyansina (OUY) oranmin +1°den biiyiik bulunmasi (1.011);
eklemeli gen etkilerinin belirtilen 6zelligin yonetiminde daha etkili oldugunu

gostermektedir (Cizelge 4.26).

Olusturdugumuz populasyondaki 100 tohum agirlig1 6zelligi i¢in eklemeli gen

etkilerinin daha etkili bulunmasi, erken generasyonda (FZ-Fg) teksel bitki seleksiyon

(secim) yapilmasinin daha ¢ok tercih edilebilecegi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.
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Calismada incelenen Ozellik yoniinden elde edilen sonuglar, eklemeli gen
etkilerinin bu 6zellik yoniinden 6nemli bulundugunu bildiren Al-Enani ve Atta
(1990), Tariq ve ark. (1992), Efe ve Genger (1995), Bertini ve ark. (2001), Leidi
(2003), Temiz (2003), Karademir (2005), Cicek ve Kaynak (2008) calismalari ile
benzerlik gosterirken; belirtilen 6zellik i¢in eklemeli olmayan gen etkilerinin
oldugunu belirten Marani (1968), Toklu (1999), Akgdl (2012), Bhardwaj ve Kapoor
(2000), Subhan ve ark. (2003); belirtilen 6zelligin olusumu agisindan hem eklemeli
hem de dominant gen etkilerinin etkili oldugunu bildiren Gupta (1987)’nin
sonuclarindan farklt oldugunu gostermektedir. Bulgularin degiskenlik gostermesi
calismada kullanilan populasyonlarin ve ¢aligmalarin yiiriitiildigii ¢evre kosullarinin

farkli olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.8. Erkencilik (%)

Calismada incelenen anaglar ve melez kombinasyonlarin erkencilik 6zellikleri

icin On varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.29°da verilmistir,

Cizelge 4.29. Anag ve melez kombinasyonlarindaki erkencilik 6zelligi verilerine ait 6n varyans analiz

sonuglari
o e fone oo, Ebser  Onemil
Tekerrlir 2 0.005 0.002 3.418* 0.0372
Genotipler 35 8.463 0.242 347.041** <0.0000
Hata 70 0.049 0.001
Genel 107 8.516

Degisim Katsayis1 (%) 4.65
Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde énemli, *: % 5 seviyesinde énemli

Populasyondaki erkencilik 6zelligi agisindan, degisim kaynagi icerisinde olan
genotiplerin istatistiki olarak %1 seviyesinde onemli farkliliklar gosterdigi
izlenebilmektedir (Cizelge 4.29).

Calismada erkencilik 6zelligi agisindan anaglara ait genel uyusma yetenegi
etkileri ve melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri varyans analizi

sonuglarina iligkin bilgiler Cizelge 4.30’da verilmistir.
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Cizelge 4.30. Erkencilik 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri varyans analiz

sonuglari
Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler . - .
. FD lilik
Kaynaklari Derecesi Toplami Ortalamasi ceett Onemlili
GUY 7 0.658 0.094 404.887** <0.000
ouy 28 2.498 0.089 384.221** <0.000
Hata 70 0.016 0.000

GUY/OUY 1.056

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde &nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli

Erkencilik 6zelligi acisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri % 1
seviyesinde 6nemli bulunmustur. Genel uyusma yetenegi varyansmin (GUY), o6zel

uyusma yetenegi varyansina (OUY) oran1 1.056 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.30).

Cizelge 4.31°de anaglarin erkencilik ortalamalari, belirlenen gruplar ile genel

uyusma yetenegi etkileri verilmistir.

Cizelge 4.31. Erkencilik 6zelligi agisindan anaglarin ortalamalari, belirlenen gruplar ile genel uyusma
yetenegi (GUY) etkileri

Anaglar Erk((eg}(c’;)l lilg GUY
GS-223 68 bc 0.004
GS-372 83 a 0.034
GS-416 73 b 0.015
GS-273 62 cd -0.007
GS-675 43 e -0.045
GS-741 54 d -0.023
Candia 60 cd -0.012
ST-498 83 a 0.035
Ortalama 66

EGF (%) g**

SH (gi) 0.005

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde &nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, EGF: En Kiiciik
Gtuvenilir Fark  SH: Standart Hata

Anaclarin erkencilik oranlart % 43 ile % 83 arasinda degistigi; anaglarin
erkencilik ortalamasinin % 66 oldugu; en yiiksek erkencilik degerinin GS-372 ve ST-
498 (% 83) anaclarinda, en diisiik ise GS-675 anacinda (% 43) gozlendigi
belirlenmistir (Cizelge 4.31).
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Anaclarin genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri ST-498 (+0.035), en diisiik ise GS-675 anacinda
(-0.045) gozlemlenmistir. GS-372 ve ST-498 anaglar1 igin genel uyusma yetenegi
etkileri % 1 seviyesinde onemli ve ayn istatistiki grupta bulunmasi, bu anaglarin
erkenci genotiplerin elde edilmesine yonelik yapilacak pamuk 1slah ¢alismalart igin

uygun anaglar olabilecegini gostermektedir.

Incelenen 6zellik icin F1 melez kombinasyonlarin ortalamalari, belirlenen

gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ve 6zel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.32’de verilmistir.

Cizelge 4.32. Erkencilik 6zelligi agisindan melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen
gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Ana x Baba Erkencilik Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlar) (%) (%) (%)
GS-223 x GS-372 78 a-c 4.21 -5.24 -0.184
GS-223 x GS-416 79 a-c 12.06 7.73 -0.165
GS-223 x GS-273 76 a-c 16.71 11.82 -0.143
GS-223 x GS-675 25 ef -54.22 -62.56 -0.105
GS-223 x GS-741 77 a-c 26.23 13.79 -0.127
GS-223 x Candia 49 d -22.51 -27.09 -0.138
GS-223 x ST-498 79 a-c 5.31 -4.42 -0.185
GS-372 x GS-416 72 ¢ -7.26 -12.50 -0.195
GS-372 x GS-273 75 a-c 4.15 -8.87 -0.173
GS-372 x GS-675 45 de -28.91 -45.97 -0.135
GS-372 x GS-741 81 a-c 17.76 -2.42 -0.157
GS-372 x Candia 75 a-c 5.39 -9.27 -0.168
GS-372 x ST-498 88 ab 6.64 6.43 -0.215
GS-416 x GS-273 77 a-c 13.30 4,55 -0.154
GS-416 x GS-675 50 d -14.61 -32.27 -0.116
GS-416 x GS-741 72 ¢ 13.32 -1.36 -0.139
GS-416 x Candia 82 a-c 22.81 11.36 -0.149
GS-416 x ST-498 89 a 14.29 7.63 -0.196
GS-273 x GS-675 31 ef -40.32 -49.46 -0.093
GS-273 x GS-741 76 a-c 30.66 22.58 -0.116
GS-273 x Candia 71 ¢ 16.71 14.52 -0.127
GS-273 x ST-498 83 a-c 14.48 0.00 -0.173
GS-675 x GS-741 32 ef -33.56 -40.49 -0.078
GS-675 x Candia 49 d -3.90 -17.32 -0.089
GS-675 x ST-498 75 bc 18.52 -10.04 -0.135
GS-741 x Candia 74 bc 29.82 24.02 -0.111
GS-741 x ST-498 88 ab 27.67 5.62 -0.158
Candia x ST-498 85 a-c 18.69 2.01 -0.169
Ortalamaa 69 4.05 -7.04 -0.146
EGF (%) 14**
SH (Sij) 0.012

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde &nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, SH:Standart Hata,
EGF: En Kii¢iik Guvenilir Fark

67



4. ARASTIRMA BULGULARI ve TARTISMA Biilent CETIN

Cizelge 4.32 incelendiginde, olusturulan Fi1 melez kombinasyonlarinda
erkencilik degerlerinin % 25 ile % 89 arasinda degistigi; en yiiksek erkencilik
degerinin GS-416 X ST-498 melez kombinasyonunda (% 89), en diisiik ise GS-223 x
GS-675 melez kombinasyonunda (% 25) olustugu izlenebilmektedir. En yiiksek
heterosis degeri GS-273 X GS-741 melez kombinasyonunda (% 30.66) ve en yiiksek
heterobeltiosis degeri GS-741 x Candia melez kombinasyonunda (% 24.02)
belirlenmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama % 4.05 oraninda heterosis ve % -

7.04 oraninda heterobeltiosis hesaplanmasi, heterotik etkilerin ¢ok 6nemli olmadigin

belirtmektedir.

Melez kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri
GS-675 x GS-741 melez kombinasyonunda (-0.078); en diisiik ise GS-372 x ST-498

melez kombinasyonunda (-0.215) gézlemlenmistir.

Erkencilik 6zelligi yoniinden GS-372 x ST-498, GS-416 x ST 498 ve GS-741 x
ST-498 melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkilerinin 6nemli, heterosis,
heterobeltiosis ve erkencilik oranlarinin yiiksek olmasi sebepleri ile bu
kombinasyonlarin erkenci genotiplerin gelistirilmesi yoniinden yapilacak pamuk

1slah caligmalarinda kullanilabilecegini gostermektedir.

Erkencilik ozelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yeteneginin onemli
bulunmasi, ayrica genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma yetenegi
varyansma (OUY) oran1 £1°den biiyiik bulunmas1 (1.056); belirtilen 6zellik igin
eklemeli gen etkilerinin belirgin oldugunu gostermektedir (Cizelge 4.30).

Olusturdugumuz populasyonda erkencilik 6zelligi i¢in eklemeli gen etkilerinin
belirgin olmasi, belirtilen ozellikle ilgili erken generasyonda (F2-F3) teksel

seleksiyon (se¢im) yapilmasinin gerektigi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.

Aragtirmada incelenen 6zellik yoniinden elde edilen bulgular, eklemeli gen
etkilerinin bu 06zellik yoniinden Onemli oldugunu bildiren Kandhro (1982),
Karademir (2005), Cicek ve Kaynak (2008), Akgol (2012) caligmalar ile benzerlik
gosterirken; erkencilik ozelliginin olusumunda eklemeli olmayan gen etkilerinin
belirgin oldugunu belirten Efe (1994), Kiani (2007), Ramezanni-Moghaddam (2003)
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ile incelenen 6zelligin olusumunda hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin
daha belirgin bulundugunu bildiren Gupta (1987) nin sonuglarindan farkli oldugunu
gostermektedir.  Bulgularin  degiskenlik  gdstermesi  ¢evresel  sartlar  ve

populasyonlarin farkli olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.9. Kiitlii Pamuk Verimi (kg ha?)

Calismamizda incelenen anaglar ve melez kombinasyonlarin kiitli pamuk
verimi oOzelligi i¢in On varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.33’de
verilmistir.

Cizelge 4.33. Anag ve melez kombinasyonlarinda belirlenen kiitlii pamuk verimi 6zelligi verilerine ait
On varyans analiz sonuglari

o e o oniomy  FDege Onomii
Tekerriir 2 8133.483 4066.742 2.8566d 0.0626
Genotipler 35 2509893.030 71711.229 50.357** <0.0000
Hata 70 99683.592 1424.051

Genel 107 2617710.105

Degisim Katsayisi (%) 9.83

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, 6d: dnemli degil

Olusturulan populasyonda kiitlii pamuk verimi Ozelligi agisindan, degisim
kaynagi icerisinde olan genotiplerin istatistiki olarak % 1 ©6nem seviyesinde

farkliliklar gosterdigi goriilmektedir (Cizelge 4.33).

Calismada kiitlii pamuk verimi 6zelligi agisindan anaglara ait genel uyusma
yetenegi etkileri ve melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri varyans
analizi sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.34’de verilmistir.

Cizelge 4.34. Kiitlii pamuk verimi 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait
varyans analiz sonuglart

e el e g roi v
GUY 7 222069.430 31724.204 66.832** <0.000
ouy 28 694977.989 24820.642 52.289** <0.000
Hata 70 33227.864 474.684

GUY/OUY 1.278
Istatistiki olarak; **: % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli
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Kiitlii pamuk verimi 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri
% 1 seviyesinde onemli goriilmiistiir. Genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY),
ozel uyusma yetenegi varyansina (OUY) oran1 1.278 olarak belirlenmistir (Cizelge
4.34).

Anaglarin kiitlii pamuk verimlerine ait ortalamalar, belirlenen gruplar ve genel

uyusma yetenegi etkilerine iliskin bilgiler Cizelge 4.35’de verilmistir.

Cizelge 4.35.Kiitlii pamuk verimi 6zelligi acisindan anaglara ait ortalamalar, belirlenen gruplar ile
genel uyusma yetenegi (GUY) etkileri

Kiitlii Verimi

Anaclar (kg ha')) GUY
GS-223 1623.8 ¢ -31.834
GS-372 35429 b 6.548
GS-416 4019.0 b 16.071
GS-273 29476 b -5.357
GS-675 1652.4 ¢ -31.261
GS-741 15238 ¢ -33.833
Candia 4038.1 b 16.452
ST-498 6376.2 a 63.215
Ortalama 32155

EGF (%) 124.90**

SH (gi) 6.445

Istatistiki olarak; **: % 1 seviyesinde &nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli,
EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark ~ SH:Standart Hata

Anaclara ait kiitlii pamuk verimi degerlerinin 1523.8 kg ha* ile 6376.2 kg ha
arasinda degismekte oldugu, anaclarin kiitlii pamuk verimi ortalamasinin 3215.5 kg
ha! oldugu; en yiiksek kiitlii pamuk veriminin ST-498 (6376.2 kg ha™), en diisiik
kiitlii pamuk veriminin ise GS-741 anacinda (1523.8 kg ha') oldugu tespit edilmistir
(Cizelge 4.35).

Anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri ST-498 (+63.215), en diisik ise GS-741 (-
33.833) ebeveyninde oldugu goriilmiistiir. ST-498 anacinin genel uyusma yetenegi
etkilerinin % 1 seviyesinde 6nemli bulunmasi ve en yiiksek istatistiki grupta olmasi,
bu anacin yiiksek kiitli pamuk verimi yOnlinden yapilacak pamuk 1slah

caligmalarinda faydalanilabilecegini gostermektedir.
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Incelenen &zellik igin F1 melez kombinasyonlarin ortalamalari, belirlenen

gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ve 6zel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.36°da verilmistir.

Cizelge 4.36. Kitlii pamuk verimi o6zelligi agisindan melez kombinasyonlarina ait ortalamalar,
belirlenen gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY)

etkileri
Ana Xx Baba Kiitlii Pamuk Verimi Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlari) (kg hat) (%) (%)
GS-223 X GS-372 4295.2 d-f 66.27 21.24 -46.169
GS-223 x GS-416 3219.0 eg 14.09 -19.91 -55.692
GS-223 X (S-273 29714 fg 30.00 0.81 -34.264
GS-223 X GS-675 1019.1 h -37.79  -38.33 -8.359
GS-223 x GS-741 2600.0 f-h 65.21 60.12 -5.787
GS-223 x cCandia 3985.7 ef 40.79 -1.30 -56.073
GS-223 x ST-498 3609.5 ef -9.76  -43.39 -102.835
GS-372 X GS-416 3366.7 e-g -10.96 -16.23 -94.074
GS-372 x GS-273 3976.2 ef 22.52 12.23 -72.646
GS-372 X GS-675 2700.0 f-h 3.94 -23.79 -46.741
GS-372 X GS-741 2738.1 f-h 8.08 -22.72 -44.169
GS-372 X Candia 2704.8 f-h -28.64 -33.02 -94.455
GS-372 X ST-498 4523.8 c-f -8.79 -29.05 -141.217
GS-416 X GS-273 4419.0 c-f 26.86 9.95 -82.169
GS-416 x GS-675 2909.5 f-h 2.60 -27.61 -56.265
GS-416 x GS-741 3309.5 e-g 19.42 -17.65 -53.693
GS-416 x Candia 6485.7 ab 60.99 60.61 -103.978
GS-416 x ST-498 5114.3 b-e -1.60 -19.79 -150.741
GS-273 X GS-675 1457.1 gh -36.65 -50.57 -34.837
GS-273 x (GS-741 34905 ef 56.12 18.42 -32.265
GS-273 x Candia 44905 c-f 28.56 11.20 -82.550
GS-273 x ST-498 6276.2 a-c 34.63 -1.57 -129.313
GS-675 X GS-741 2685.7 f-h 69.12 62.54 -6.360
GS-675 x Candia 5004.7 p-e 75.90 23.94 -56.645
GS-675 x ST-498 6146.2 a-d 53.11 -3.61 -103.408
GS-741 X Candia 41524 ef 49.32 2.83 -54.073
GS-741 X ST-498 4285.7 d-f 8.50 -32.79 -100.836
Candia X ST-498 7709.5 a 48.06 20.91 -151.121
Ortalama 3915.9 23.21 -2.73 -71.455
EGF (%) 194.89%*
SH (Sij) 17.186

[statistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde onemli,SH: Standart Hata,

EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark

Cizelge 4.36 incelendiginde, olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda kiitlii

pamuk verimi degerlerinin 1019.1 kg ha? ile 7709.5 kg ha™ arasinda degismekte
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oldugu; en vyiiksek kiitlii pamuk verimi degerinin Candia x ST-498 melez
kombinasyonunda (7709.5 kg hal), en diisik ise GS-223x GS-675 melez
kombinasyonunda (1019.1 kg ha™) olustugu izlenebilmektedir. En yiiksek heterosis
degeri GS-675 x Candia melez kombinasyonunda (% 75.90) ve en yiiksek
heterobeltiosis degeri GS-675 X GS-741 melez kombinasyonunda (% 62.54)
belirlenmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama % 23.21 oraninda heterosis ve %
-2.73 oraninda heterobeltiosisin hesaplanmasi heterotik etkilerin bu 6zellik i¢in ¢ok

onemli olmadigin1 gostermektedir.

Melez kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri
GS-223 x GS741 melez kombinasyonunda (-5.787), en diisiik ise Candia x ST-498

melez kombinasyonunda (-151.121) gézlemlenmistir.

Kitlii pamuk verimi 6zelligi agisindan GS-416 x Candia ve Candia x ST-498
melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri Onemli, heterosis,
heterobeltiosis ve kiitli pamuk verimlerinin yiiksek olmasi sebepleri ile bu
kombinasyonlarin belirtilen 6zelligin arttirilmasi yoniinden yapilacak olan 1slah

calismalarinda kullanilabilecegi izlenimini vermektedir.

Kiitlii pamuk verimi 6zelligi yoniinden genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri
onemli bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansmin (GUY), 6zel uyusma
yetenegi varyansina (OUY) oran1 +1°den biiyiik bulunmasi (1.278); belirtilen 6zellik
icin eklemeli gen etkisinin daha belirgin oldugu fikrini ortaya ¢ikarmaktadir (Cizelge
4.34).

Olusturdugumuz populasyondaki kiitli pamuk verimi 6zelligi kalitiminda
eklemeli gen etkilerinin daha belirgin olmasi, erken generasyonda (Fz-Fs) teksel

seleksiyonun yapilmasi gerektigi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.
Calismada incelenen 6zellik yoniinden elde ettigimiz bulgular, eklemeli gen

etkisinin bu 6zellik yoniinden 6nemli oldugunu bildiren Pathak ve Kumar (1975),

Kanopia ve Fursow (1981), Kandhro (1982), Singh ve ark (1982), Giilyasar (1987),
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Efe ve Genger (1995), Kapoor (2000), Leidi (2003), Temiz (2003), Akgol (2012),
caligmalar1 ile benzerlik gosterirken; belirtilen 6zelligin olusumu igin eklemeli
olmayan gen etkilerinin etkinligini belirten Marani (1968), Kalsy ve Withal (1980),
Waldia ve ark. (1984), Al-Enani ve Atta (1990), Efe (1994), Baloch ve ark. (1995),
Ramezanni-Moghaddam (2003), Karademir (2005), Cigek ve Kaynak (2008), Khan
(2009), Akiscan ve Genger (2014), Unay ve ark. (2019) ile belirtilen dzellik igin hem
eklemeli hem de dominant gen etkilerinin etkinligini bildiren Bhardwaj ve Kapoor
(2000) ve Kiani (2007)’nin sonuglarindan farkli oldugu goriilmektedir. Bulgularin
degiskenlik gostermesi melezleme programinda kullanilan genotiplerin farkl

olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.10. Circir Randimani (%)

Calismada inceledigimiz anaglar ve melez kombinasyonlarin ¢ir¢ir randimani

Ozelligi i¢in On varyans analizi sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.37’de verilmistir.

Cizelge 4.37. Anag ve melez kombinasyonlarinda belirlenen ¢ir¢ir randimani 6zelligi verilerine ait 6n
varyans analizi sonuglari

Kaynaklan Derecesi  Topham  Ortlamasy FDegeri Onemlii
Tekerriir 2 5.491 2.746 3.298** 0.0416
Genotipler 35 16529.944 472.284 567.260**  <0.0000
Hata 70 58.280 0.833

Genel 107 16593.716

Degisim Katsayisi (%) 3.16

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde énemli

Olusturulan populasyonda ¢irgir randimani 6zelligi agisindan, degisim kaynagi
igerisinde olan genotiplerin istatistiki olarak %1 6nem seviyesinde farkliliklar

gosterdigi gorlilmektedir (Cizelge 4.37).
Calismada c¢ir¢ir randimani 6zelligi agisindan anaglara ait genel uyusma

yetenegi etkileri veé melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

varyans analizlerine iliskin sonuglar Cizelge 4.38’de verilmistir.
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Cizelge 4.38. Cir¢ir randimani 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ilskin
varyans analizi sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler F . Onemlilik
Kaynaklar Derecesi Toplamu Ortalamas1 Degeri
GUY 7 1340.673 191.255 690.120** <0.000
ouy 28 4785.966 170.927 615.902** <0.000
Hata 70 19.427 0.278

GUY/OUY  1.119
Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli

Crreir randimani 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri % 1
seviyesinde 6nemli bulunmustur. Genel uyusma yetenegi varyansmin (GUY), 6zel

uyusma yetenegi varyansina (OUY) orani 1.119 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.38).

Anaglarin ¢irgir randimanina ait ortalamalari, belirlenen gruplar ile genel

uyusma yetenegi (GUY) etkileri Cizelge 4.39’da verilmistir.

Cizelge 4.39. Circir randimani 6zelligi acisindan anaglara ait ortalamalar, belirlenen gruplar ile genel
uyusma yetenegi (GUY) etkileri

Anaclar Cireir lz;}on)dlmam "™
GS-223 14.34 d 2764
GS-372 2098 ¢ 1436
GS-416 3134 b 0.636
GS-273 29.75 b 0.319
GS-675 28.96 b 0.160
GS-741 2071 ¢ 1489
Candia 4101 a 2570
ST-498 38.18 a 2004
Ortalama 28.16

EGF (%) 2.93**

St (@) 0.156

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, EGF: En Kiigiik
Giivenilir Fark SH:Standart Hata

Populasyondaki anaglarin ¢ir¢ir randiman1 % 14.34 ile % 41.01 arasinda
degistigi; anaglarin ¢ir¢ir randimani ortalamasinin % 28.16 oldugu; en yiiksek cirgir
randimant Candia (% 41.01), en diisiik ise GS-223 anacinda (% 14.34) oldugu
belirlenmistir (Cizelge 4.39).
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Anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri Candia (+2.570), en diisiik ise GS-223 anacinda
(-2.764) gbzlenmistir. Candia ve ST-498 ebeynlerinin genel uyusma yetenegi (GUY)
etkilerinin % 1 seviyesinde 6nemli bulunmasi ve ayni istatistiki grupta olmalari, bu
anaclarin yiiksek ¢ir¢ir randimani 6zelligi agisindan yapilmasi planlanan pamuk 1slah

calismalari i¢in uygun anaclar olabilecegi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.

Incelenen ozellige iliskin F1 melez kombinasyonlarin ortalama degerleri,
heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait bilgiler

Cizelge 4.40°da verilmistir.

Cizelge 4.40. Cir¢ir randimani 6zelligi agisindan melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen
gruplar heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Ana Xx Baba Cir¢ir Randimani Ht Hb oUY
(Melez Kombinasyonlari) (%) (%) (%)
GS-223 x GS-372 19.18 q 8.62 -8.58 -2.058
GS-223 x GS-416 25.16 o 10.16 -19.72 -4.129
GS-223 x GS-273 25.26 n-o0 14.57 -15.11 -3.812
GS-223 x GS-675 22.38 p 3.40 -22.70 -3.653
GS-223 x GS-741 18.59 q 6.10 -10.23 -2.004
GS-223 x Candia 29.14 h-k 5.31 -28.94 -6.063
GS-223 x ST-498 28.63 j-l 9.05 -25.00 -5.497
GS-372 x GS-416 29.00 1-k 10.86 -7.46 -5.458
GS-372 x GS-273 27.08 I-n 6.75 -8.98 -5.141
GS-372 x GS-675 24.65 o -1.26 -14.86 -4.982
GS-372 x GS-741 2217 p 6.36 5.69 -3.333
GS-372 x Candia 32.67 d-f 5.42 -20.32 -7.392
GS-372 x ST-498 29.62 ¢ 0.14 -22.41 -6.826
GS-416 x GS-273 30.98 f-h 1.41 -1.15 -7.212
GS-416 x GS-675 29.30 h-k -2.81 -6.50 -7.053
GS-416 x GS-741 28.35 j-l 8.95 -9.52 -5.404
GS-416 x Candia 36.73 b 1.55 -10.42 -9.463
GS-416 x ST-498 35.16 bc 1.17 -7.89 -8.897
GS-273 x GS-675 29.16 h-k -0.65 -1.98 -6.736
GS-273 x GS-741 26.18 m-o 3.75 -12.01 -5.088
GS-273 x Candia 35.85 bc 1.33 -12.58 -9.146
GS-273 x ST-498 34.53 cd 1.66 -9.55 -8.580
GS-675 x GS-741 27.49 k-m 10.69 -5.07 -4.928
GS-675 x Candia 33.01 de -5.65 -19.51 -8.987
GS-675 x ST-498 31.37 e-g -6.53 -17.82 -8.421
GS-741 x Candia 30.60 g-1 -0.84 -25.38 -7.338
GS-741 x ST-498 30.83 f1 4.70 -19.24 -6.772
Candia x ST-498 39.96 a 0.94 -2.54 -10.831
ort. 29.04 3.76 -12.85 -6.257
EGF (%) 1.92**
SH (Si) 0.416

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde &nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli,SH: Standart Hata,
EGF: En Kii¢iik Guvenilir Fark
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Cizelge 4.40 incelendiginde olusturulan F1; melez kombinasyonlarinda ¢irgir
randiman1 degerlerinin % 18.59 ile % 39.96 arasinda degistigi; en yliksek c¢ir¢ir
randimani degerinin Candia x ST-498 melez kombinasyonunda (% 39.96), en diisiik
ise GS-223 x GS-741 melez kombinasyonunda (% 18.59) olustugu izlenebilmektedir.
En yiiksek heterosis degeri GS-223 x GS-273 melez kombinasyonunda (% 14.57) ve
en yiiksek heterobeltiosis degeri GS-372 X GS-741 melez kombinasyonunda (%
5.69) belirlenmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama % 3.76 oraninda heterosis

ve % -12.85 oraninda heterobeltiosis hesaplanmasi, heterotik etkilerin ¢ok onemli

bulunmadigini gostermektedir.

Melez kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri
GS-223 x GS-741 melez kombinasyonunda (-2.004), en diisiik ise Candia x ST 498
kombinasyonunda (-10.831) gozlemlenmistir.

Crirgir randimani 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri
Oonemli olmasi ayrica genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma
yetenegi varyansma (OUY) oran1 £1°den biiyiik olmas1 (1.119); belirtilen 6zellik icin
eklemeli gen etkisinin belirginligini ortaya koymaktadir (Cizelge 4.38).

Olusturdugumuz populasyonda ¢irgir randimani 6zelligi kalitminda eklemeli
gen etkilerinin belirgin olmasi, belirtilen 6zellik igin erken generasyonda (F2-Fz)
teksel seleksiyon (se¢im) yapilmasinin daha uygun olabilecegi fikrini ortaya

cikarmaktadir.

Calismada belirtilen 6zellik yoniinden elde ettigimiz sonuglar, eklemeli gen
etkisinin bu 6zellik yoniinden 6nemli oldugunu bildiren Pathak ve Kumar (1975),
Kandhro (1982), Singh ve ark. (1982), Kanoktip (1987), Luckett (1989), Al-Enani ve
Atta (1990), Tariq ve ark. (1992), Efe ve Genger (1995), Toklu (1999), Akgol
(2012), Bhardwaj ve Kapoor (2000), Bertini ve ark. (2001), Leidi (2003), Temiz
(2003), Karademir (2005), Cicek ve Kaynak (2008) calismalar1 ile benzerlik
gosterirken; Dbelirtilen 6zellik i¢in eklemeli olmayan gen etkilerinin etkinligini
belirten Marani (1968), Waldia ve ark. (1984), Alam ve ark. (1991), Efe (1994),
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Kapoor (1998), Unay ve ark. (2019)’un bulgulan ile farkliik gostermektedir.
Bulgularin  degiskenlik gdstermesi ¢alismalarin  yapildigi ¢evre kosullar1 ve

populasyonlarin farkli olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.11. Lif Verimi (kg hat)

Calismada incelenen ana¢ ve melez kombinasyonlarin lif verimi 6zelligi i¢in

On varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.41°de verilmistir.

Cizelge 4.41. Anag ve melez kombinasyonlarinda belirlenen lif verimi 6zelligi verilerine ait On
varyans analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler . - ..

Kay):laliarl Derecesi Toplami Ortalamasi F Degerl Onemlilik
Tekerriir 2 1228.808 614.404 3.614* 0.0312

Genotipler 35 306503.447 8757.241 51.508** <0.0000
Hata 70 11901.088 170.016

Genel 107 319633.343

Degisim Katsayisi (%0) 10.96

[statistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde énemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli

Populasyonda lif verimi 6zelligi agisindan, degisim kaynagi igerisinde olan
genotiplerin istatistiki olarak % 1 seviyesinde onemli farkliliklar gosterdigi
goriilmektedir (Cizelge 4.41).

Calismada lif verimi 6zelligi agisindan anaglara ait genel uyusma yetenegi
(GUY) etkileri ve melez kombinasyonlarin &zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

varyans analizi sonuglarina iligkin bilgiler Cizelge 4.42’de verilmistir.

Cizelge 4.42. Lif verimi 6zelligi acisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri varyans analizi

sonuglari
Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler .. - .
Kaynaklari Derecesi Toplami Ortalamasi F Degeri Onemlilik
GUY 7 29916.810 4273.830 75.414** <0.000
ouy 28 80072.660 2859.738 50.461** <0.000
Hata 70 3967.029 56.672

GUY/OUY 1.494
Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde énemli, *: % 5 seviyesinde dnemli
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Lif verimi Ozelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri % 1
seviyesinde onemli bulunmustur. Genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel
uyusma yetenegi varyansina (OUY) oran1 1.494 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.42).

Anaglarin lif verimi ortalamalari, belirlenen gruplar ve genel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.43’de verilmistir.

Cizelge 4.43. Lif verimi 6zelligi agisindan anaglara ait ortalamalar, belirlenen gruplar ile genel
uyusma yetenegi (GUY) etkileri

Anaclar Léfk;/EI;T;I GUY
GS-223 2348 e -15.360
GS-372 755.2 d -4.953
GS-416 1257.7 bc 5.098
GS-273 878.1 cd -2.494
GS-675 481.4 de -10.429
GS-741 321.0 e -13.636
Candia 1653.6 a 13.016
ST-498 2440.7 a 28.758
Ortalama 1002.8

EGF (%) 40.80**

SH (g1) 2.227

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, EGF En Kiiciik
Giivenilir Fark ~ SH: Standart Hata

Populasyondaki anaglarmn lif verimlerinin 234.8 kg ha' ile 2440.7 kg ha*
arasinda degistigi, anaglarm lif verimi ortalamasinin 1002.8 kg ha? oldugu, en
yiiksek lif verimi ST-498 (2440.7 kg ha'), en diisiik lif verimi GS-223 anacinda
(234.8 kg hal) oldugu saptanmistir (Cizelge 4.43).

Anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri (GUY) incelendiginde; genel
uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri ST-498 (+28.758), en diisiik ise GS-223
anacinda (-15.360) oldugu goriilmiistiir. Candia ve ST-498 anaglarina ait genel
uyusma yetenegi etkileri % 1 seviyesinde dnemli bulunmasi ve ayni istatistiki grupta
bulunmalari, bu anaclarin yiliksek lif verimi acisindan yapilacak pamuk 1slah

calismalari i¢in uygun anaclar olabilecegini gostermektedir.
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Incelenen 6zellik igin Fl melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen

gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ve 6zel uyusma yetenegi
etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.44°de verilmistir.

Cizelge 4.44. Lif verimi ozelligi agisindan melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen
gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Ana x Baba Lif Verimi Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlar) (kg ha't) (%) (%)
GS-223 x GS-372 828.3 g-l 67.33 9.68 -1.972
GS-223 x GS-416 806.2 g-l 8.03 -35.90 -12.023
GS-223 x GS-273 751.6 g-l 35.06 -14.41 -4.431
GS-223 x GS-675 2295 | -35.92 -52.33 3.504
GS-223 x GS-741 476.0 j-I 71.25 48.26 6.711
GS-223 x Candia 1163.0 f1 23.17 -29.67 -19.941
GS-223 x ST-498 10329 f-k -22.79 -57.68 -35.683
GS-372 x GS-416 976.2 g-k -3.00 -22.38 -22.429
GS-372 x GS-273 1081.5 f+j 32.44 23.17 -14.837
GS-372 x GS-675 663.6 h-I 7.33 -12.13 -6.903
GS-372 x GS-741 610.7 1-l 13.49 -19.13 -3.696
GS-372 x Candia 874.8 g-k -27.37 -47.10 -30.348
GS-372 x ST-498 13409 d-g -16.08 -45.06 -46.089
GS-416 x GS-273 1360.6 d-g 27.41 8.18 -24.888
GS-416 x GS-675 859.1 g-k -1.20 -31.70 -16.953
GS-416 x GS-741 926.7 g-k 17.40 -26.32 -13.747
GS-416 x Candia 24033 b 65.10 45.33 -40.399
GS-416 x ST-498 1800.6 b-e -2.63 -26.22 -56.140
GS-273 x GS-675 425.1 ki -37.47 -51.59 -9.361
GS-273 x GS-741 9135 g-k 52.35 4.03 -6.155
GS-273 x Candia 1608.3 c-f 27.05 -2.74 -32.807
GS-273 x ST-498 2172.7 bc 30.93 -10.98 -48.548
GS-675 x GS-741 743.1 g-l 85.22 54.37 1.780
GS-675 x Candia 1640.2 c-f 53.65 -0.81 -24.872
GS-675 x ST-498 19345 b-d 32.40 -20.74 -40.613
GS-741 x Candia 1258.8 e-h 27.50 -23.87 -21.665
GS-741 x ST-498 1322.1 d-g -4.26 -45.83 -37.407
Candia x ST-498 30825 a 50.57 26.29 -64.059
Ortalama 1188.8 20.61 -12.76 -22.285
EGF (%) 62.91**
SH(Sij) 5.938

[statistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, SH: Standart Hata,
EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark

Cizelge 4.44’de olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda lif verimi

degerlerinin 229.5 kg ha ile 3082.5 kg ha! arasinda degismekte oldugu; en yiiksek
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lif verimi degerinin Candia x ST-498 melez kombinasyonunda (3082.5 kg ha), en
diisiik ise GS-223 x GS-675 melez kombinasyonunda (229.2 kg hal) olustugu
goriilmektedir. En yiiksek heterosis (% 85.22) ve en yiiksek heterobeltiosis (% 54.37)
GS-675 x GS-741 melez kombinasyonunda oldugu belirlenmistir. Melez
kombinasyonlarinda ortalama % 20.61 oraninda heterosis ve % -12.76 oraninda
heterobeltiosisin hesaplanmasi, heterotik etkilerin ¢ok Onemli bulunmadigini

gostermektedir.

Melez kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri
(+6.711) ile GS-223 x GS-741 melez kombinasyonunda, en diisiik ise Candia x ST-

498 melez kombinasyonunda (-64.059) oldugu gozlemlenmistir.

Lif verimi 6zelligi yoniinden Candia x ST-498 melez kombinasyonunun &zel
uyusma yetenegi (GUY) etkileri onemli; heterosis, heterobeltiosis ve lif veriminin
yiiksek olmas1 sebepleri ile bu kombinasyonun belirtilen 6zelligin gelistirilmesine

yonelik olarak yapilacak 1slah caligmalarinda kullanilabilecegini géstermektedir.

Lif verimi ozelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri 6nemli
bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma yetenegi
varyansina (OUY) oran1 £1°den biiyiik olmasi (1.494); belirtilen 6zellik i¢in eklemeli
gen etkisinin belirgin oldugu fikrini vermektedir (Cizelge 4.42).

Olusturdugumuz populasyonda; lif verimi 6zelligi igin eklemeli gen etkilerinin
belirgin olmasi, belirtilen 6zellik i¢in erken generasyonda (F2-F3) teksel seleksiyon

(secim) yapilmasi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.

Calismada anilan 6zellik yoniinden elde ettigimiz sonuglar, eklemeli gen
etkisinin bu 6zellik yoniinden 6nemli oldugunu bildiren Kanopiya (1974), Leidi
(2003) galismalari ile benzerlik gosterirken; belirtilen 6zellik i¢in eklemeli olmayan
gen etkilerinin etkili bulundugunu belirten White ve Kohel (1964), Marani (1968),
Kapoor (1998), Bertini ve ark. (2001), Subhan ve ark. (2003) ile belirtilen 6zellik

icin hem eklemeli hem dominant gen etkileri oldugunu bildiren Meredith ve Bridge
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(1972), Bhardwaj ve Kapoor (1998), Cheatham ve ark. (2003)’in sonuglari ile
farklilik gostermektedir. Bulgularin degiskenlik gostermesi, ¢aligmanin yiiriitildigi

cevresel kosullar ile populasyonlarin farkli olmasindan kaynaklanmais olabilir.

4.12. Lif Uzunlugu (mm)

Calismada incelenen ana¢ ve melez kombinasyonlarin lif uzunlugu 6zelligi i¢in

On varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.45’de verilmistir.

Cizelge 4.45. Anag ve melez kombinasyonlarinda belirlenen lif uzunlugu 6zelligi verilerine ait 6n
varyans analizi sonuglar

Var n rbestlik Kareler Kareler ¢ . » s

Kgyﬁlskylgrl SI;etr)S(S::JSi Toi)fain On:l:nfam F Degeri Onemlilik
Tekerriir 2 0.368 0.184 0.9816d 0.3818

Genotipler 35 13888.621 396.818 2118.230** <0.0000
Hata 70 13.113 0.187

Genel 107 13902.102

Degisim Katsayisi (%) 1.49

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde onemli, 6d: Snemli degil

Populasyondaki 1if uzunlugu 6zelligi agisindan, degisim kaynag igerisinde olan
genotiplerin istatistiki olarak % 1 seviyesinde onemli farkliliklar gosterdigi
izlenebilmektedir (Cizelge 4.45).

Calismada lif uzunlugu 6zelligi yoniinden anaglara ait genel uyusma yetenegi
ve melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri i¢in olusturulan varyans

analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.46’da verilmistir.

Cizelge 4.46. Lif uzunlugu 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait varyans
analiz sonuglar1

Varyasyon :

Kaynaklari SSQE:ESSI:( Tlf)?)rlzlrirl OE:lr:rlli;51 F Degeri Onemlilik
GUY 7 1050.231 150.033 2402.647** <0.000
ouy 28 4151.871 148.281 2374.593** <0.000
Hata 70 4.371 0.062

GUY/OUY 1.012
Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli
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Lif uzunlugu acisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri % 1 seviyesinde
onemli bulunmustur. Genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma

yetenegi varyansina (OUY) oran1 1.012 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.46).

Anaglara ait lif uzunlugu ortalamalari, belirlenen istatistiki gruplar ile genel

uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.47°de verilmistir.

Cizelge 4.47. Lif uzunlugu o6zelligi acisindan anaglara ait ortalamalar, belirlenen gruplar ile genel
uyusma yetenegi (GUY) etkileri

Anaglar Lif Uzunlugu GuUY
(mm)

GS-223 26.43 cd -0.140
GS-372 26.90 ¢ -0.046
GS-416 25.43 c-e -0.340
GS-273 25.09 de -0.408
GS-675 26.89 ¢ -0.049
GS-741 2417 e -0.592
Candia 31.96 a 0.966
ST-498 30.18 b 0.610
Ortalama 27.13

EGF (%) 1.61**

SH (gi) 0.074

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde énemli, *: % 5 seviyesinde énemli, SH:Standart Hata
EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark

Anag olarak kullanilan genotiplerin lif uzunlugu degerleri 24.17 mm ile 31.96
mm arasinda degigsmekte oldugu, anaglarin lif uzunlugu ortalamasinin 27.13 mm; en
uzun liflerin Candia (31.96 mm), en kisa liflerin ise GS-741 anacinda (24.17 mm)

oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.47).

Anaglara ait genel uyusma yetenegi (GUY) etkileri incelendiginde; genel
uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degerinin 0.966 olarak Candia anacinda, en
diisiik ise GS-741 anacinda (-0.592) oldugu belirlenmistir. Candia anacinin genel
uyusma yetenegi etkilerinin % 1 seviyesinde onemli ve en yiiksek istatistiki grupta
olmasi, bu anacin yiiksek lif uzunlugu yoniinden yapilacak pamuk 1slah

caligmalarinda uygun anag olarak kullanilabilecegini gostermektedir.
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Incelenen 6zellik icin Fl melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen

gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ile 6zel uyusma yetenegi
(OUY) etkilerine iliskin bilgiler Cizelge 4.48’de verilmistir.

Cizelge 4.48. Lif uzunlugu ozelligi agisindan melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen
gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Ana x Baba Lif Uzunlugu Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlar) (mm) (%) (%)
GS-223 x GS-372 26.85 n-q 0.67 -0.21 -5.843
GS-223 x GS-416 28.65 j-I 10.49 8.40 -5.549
GS-223 x GS-273 28.56 j-m 10.88 8.07 -5.481
GS-223 x GS-675 36.86 a 38.26 37.08 -5.840
GS-223 x GS-741 26.57 o0-q 5.03 0.54 -5.297
GS-223 x Candia 30.35 g-1 3.94 -5.05 -6.855
GS-223 x ST-498 29.16 h-k 3.00 -3.40 -6.499
GS-372 x GS-416 27.18 I-p 3.86 1.02 -5.643
GS-372 x GS-273 26.98 m-q 3.76 0.27 -5.576
GS-372 x GS-675 32.16 d-f 19.56 19.53 -5.935
GS-372 x GS-741 26.12 p-r 2.28 -2.91 -5.391
GS-372 x Candia 28.51 j-m -3.14 -10.81 -6.949
GS-372 x ST-498 27.80 k-0 -2.60 -7.90 -6.594
GS-416 x GS-273 24.60 r -2.62 -3.26 -5.281
GS-416 x GS-675 33.18 c-e 26.83 23.39 -5.640
GS-416 x GS-741 26.09 p-r 5.20 2.60 -5.097
GS-416 x Candia 30.04 g 4.68 -6.02 -6.655
GS-416 x ST-498 28.43 j-n 2.25 -5.80 -6.299
GS-273 x GS-675 33.00 c-e 26.98 22.75 -5.573
GS-273 x GS-741 25.47 qr 3.39 1.49 -5.029
GS-273 x Candia 30.55 f-h 7.08 -4.42 -6.587
GS-273 x ST-498 29.72 hj 7.54 -1.52 -6.232
GS-675 x GS-741 33.73 b-d 32.13 25.45 -5.388
GS-675 x Candia 34.55 bc 17.42 8.10 -6.946
GS-675 Xx ST-498 35.31 ab 23.75 17.00 -6.591
GS-741 x Candia 30.48 g1 8.59 -4.64 -6.403
GS-741 x ST-498 28.92 1-k 6.43 -4.17 -6.047
Candia x ST-498 31.62 e-g 1.75 -1.07 -7.605
Ortalama 29.69 9.55 4.09 -6.029
EGF (%) 1.62**
SH (Sij) 0.197

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, SH:Standart Hata,
EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark
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Cizelge 4.48°de, olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda lif uzunlugu
degerlerinin 24.60 mm ile 36.86 mm arasinda degismekte oldugu; en yiiksek lif
uzunlugu degerinin GS-223 x GS-675 melez kombinasyonunda (36.86 mm), en
disiik ise GS-416 x GS-273 melez kombinasyonunda (24.60 mm) olustugu
izlenebilmektedir. En yiiksek heterosis (% 38.26) ve en yiiksek heterobeltiosis
(%37.08) GS-223 x GS-675 melez kombinasyonunda oldugu belirlenmistir. Melez
kombinasyonlarinda ortalama % 9.55 oraninda heterosis ve % 4.09 oraninda
heterobeltiosisin  hesaplanmasi, heterotik etkilerin ¢ok Onemli olmadigini

belirtmektedir.

Melez kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degerinin
GS-273 x GS-741 melez kombinasyonunda (-5.029), en diisiik ise Candia x ST-498

melez kombinasyonunda (-7.605) oldugu gozlemlenmistir.

Lif uzunlugu 6zelligi agisindan GS-223 x GS-675 ve GS-675 x ST-498 melez
kombinasyonlarmin 6zel uyusma yetenegi etkileri 6nemli, heterosis, heterobeltiosis
ile 1if uzunluklar1 degerlerinin yiiksek ve ayni istatistiki grupta olmasi nedenleri ile
bu kombinasyonlarin belirtilen 6zelligin arttirilmasina yonelik yapilacak pamuk 1slah

calismalarinda kullanilabilecegi izlenimini vermektedir.

Lif uzunlugu acgisindan genel ve o6zel uyusma yetenegi etkileri Onemli
bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma yetenegi
varyansina (OUY) oran1 +1’den biiyiik ¢ikmasi (1.012); incelenen o6zellik icin

eklemeli gen etkilerinin olabileceginden s6z edilebilmektedir (Cizelge 4.46).

Olusturdugumuz populasyonlarda lif uzunlugu 6zelliginin kalittiminda eklemeli
gen etkilerinin belirgin bulunmasi, erken generasyonda (F»-F3) teksel seleksiyon

(se¢im) yaplmasinin daha uygun olacag fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.

Aragtirmada lif uzunlugu 6zelligi agisindan elde ettigimiz bulgular, eklemeli
gen etkilerinin bu 6zelligin yonetiminde nemli bulundugunu bildiren Meredith ve
Bridge (1972), Singh ve ark. (1982), Kanoktip (1987), Giilyasar (1987), Luckett
(1989), Tariq ve ark. (1982), Unay ve ark. (1993), Temiz (2003), Karademir (2005),
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Cigek ve Kaynak (2008), Akgol (2012), Ekinci ve Basbag (2018), Gergerli ve ark.
(2018) calismalar ile benzerlik gosterirken; belirtilen 6zelligin olusumu yoniinden
eklemeli olmayan gen etkilerinin belirginligini bildiren Kandhro (1982), Unay ve
ark. (1993), Subhan ve ark. (2003), Giingdr ve Efe (2016), Unay ve ark. (2019)’un
bulgulari ile farklilik gostermektedir. Bulgularin degiskenlik géstermesi galigsmalarin
yapildigi ¢evresel ortam, genotip ve olusturulan populasyonlarin farkl: lif degerlerine

sahip olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.13. Lif Inceligi (micronaire)

Calismada incelenen anag¢ ve melez kombinasyonlarin lif inceligi 6zelligi ile

ilgili 6n varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.49°da verilmistir.

Cizelge 4.49. Ana¢ ve melez kombinasyonlarinda belirlenen lif inceligi 6zelligi verilerine ait 6n
varyans analiz sonuglari

e SR e rbas v
Tekerriir 2 0.026 0.013 1.4566d 0.2390
Genotipler 35 380.248 10.864 1203.710**  <0.0000
Hata 70 0.632 0.009

Genel 107 380.906

Degisim Katsayisi (%0) 2.16

[statistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, 6d: énemli degil

Olusturdugumuz populasyonlardaki [if inceligi o6zelligi acisindan, degisim
kaynagi igerisinde olan genotiplerin istatistiki olarak % 1 seviyesinde 6nemli
farkliliklara sahip oldugu goriilebilmektedir (Cizelge 4.49).

Calismada lif inceligi 6zelligi acgisindan anaglara ait genel uyusma yetenegi
etkileri ve melez kombinasyonlarin dzel uyusma yetenegi etkileri (OUY) varyans

analizi sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.50°de verilmistir.
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Cizelge 4.50. Lif inceligi 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerini igeren varyans
analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler L. - .

Kay)rllak)iarl Derecesi Toplami Ortalamast F Degeri Onemlilik
GUY 7 30.170 4.310 1432.596** <0.000
ouy 28 111.243 3.973 1320.565** <0.000
Hata 70 0.211 0.003

GUY/OUY 1.085

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde onemli, *: % 5 seviyesinde énemli

Lif inceligi Ozelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri % 1
seviyesinde 6nemli bulunmustur. Genel uyusma yetenegi varyansmin (GUY), 6zel

uyusma yetenegi varyansma (OUY) orani 1.085 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.50).

Anagclarn lif inceligi ortalamalari, belirlenen gruplar ile genel uyusma yetenegi
(GUY) etkileri Cizelge 4.51°de verilmistir.

Cizelge 4.51. Lif inceligi 6zelligi agisindan anaglara ait ortalamalar, belirlenen gruplar ile genel
uyusma yetenegi (GUY) etkileri

Lif inceligi

Anaglar . - GUY
(micronaire)

GS-223 2.80 e -0.308
GS-372 2.79 e -0.310
GS-416 460 c 0.052
GS-273 545 a 0.222
GS-675 496 b 0.124
GS-741 352 d -0.164
Candia 4.82 bc 0.096
ST-498 579 a 0.289
Ortalama 4.34

EGF(%) 0.34**

SH (9) 0.016

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, EGF: En Kiiciik
Giivenilir Fark SH:Standart Hata

Cizelge 4.51°de, anaglarin lif inceligi 2.79 mic. ile 5.79 mic. arasinda degistigi;
anaclarin lif inceligi ortalamasinin 4.34 mic. olarak bulundugu; en yiiksek lif inceligi
degerinin ST-498 (5.79 mic.), en diisiik lif inceligi degerinin ise GS-372 anacinda
(2.79 mic.) oldugu belirlenmistir. Lif inceliginin diisiikk olmas1 tercih edilen bir

Ozellik olarak kabul edilmektedir.
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Anaclarin genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri +0.289 olarak ST-498 anacinda, en disiik ise
GS-372 anacinda (-0.310) gozlenmistir. GS-223 ve GS-372 anaglar1 genel uyusma
yetenegi etkileri % 1 diizeyinde 6nemli ve olumlu bulunmasi ve aym istatistiki
grupta bulunmalari, bu anaglarin disiik lif inceligi agisindan yapilacak pamuk 1slah

calismalari i¢in uygun anaclar olabilecegini gostermektedir.

Incelenen ozellige iliskin F melez kombinasyonlarin ortalamalari, belirlenen

gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ve 6zel uyusma yetenegi
etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.52’de verilmistir.

Cizelge 4.52. Lif inceligi 6zelligi agisindan melez kombinasyonlarin ortalamalari, belirlenen gruplar,
heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Ana x Baba Lif Inceligi Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlar) (micronaire) (%) (%)
GS-223 x GS-372 284 n 1.49 1.31 -0.347
GS-223 x GS-416 4.27 f- 15.26 -7.25 -0.709
GS-223 x GS-273 471 cf 14.05 -13.64 -0.879
GS-223 x GS-675 4.24 g-j 9.18 -14.57 -0.781
GS-223 x GS-741 3.06 mn -3.11 -12.97 -0.493
GS-223 x Candia 4.33 e+ 13.69 -10.10 -0.753
GS-223 x ST-498 4.28 f-j -0.27 -25.98 -0.946
GS-372 x GS-416 4.09 1-k 10.73 -11.01 -0.707
GS-372 x GS-273 4.25 f- 3.03 -22.08 -0.877
GS-372 x GS-675 3.98 jk 2.62 -19.81 -0.779
GS-372 x GS-741 3.35 Im 6.02 -4.92 -0.491
GS-372 x Candia 3.77 Kl -0.88 -21.72 -0.751
GS-372 x ST-498 4.18 h-k -2.56 -27.76 -0.944
GS-416 x GS-273 574 a 14.23 5.32 -1.238
GS-416 x GS-675 4.63 c-h -3.24 -6.78 -1.141
GS-416 x GS-741 4.82 cd 18.80 4.86 -0.852
GS-416 x Candia 478 c-e 1.49 -0.83 -1.112
GS-416 x ST-498 4.82 cd -7.19 -16.71 -1.305
GS-273 x GS-675 456 d-h -12.42 -16.33 -1.311
GS-273 x GS-741 487 b-d 8.58 -10.64 -1.022
GS-273 x Candia 5.06 bc -1.53 -7.22 -1.282
GS-273 x ST-498 4.83 cd -14.03 -16.53 -1.475
GS-675 x GS-741 4.30 f-j 1.30 -13.43 -0.925
GS-675 x Candia 4.69 c-g -4.12 -5.51 -1.185
GS-675 x ST-498 452 d- -15.97 -21.95 -1.378
GS-741 x Candia 470 c-g 12.79 -2.42 -0.896
GS-741 x ST-498 4.80 cd 3.15 -17.05 -1.089
Candia x ST-498 5.30 ab 0.00 -8.35 -1.349
Ortalama 4.42 2.54 -11.57 -0.965
EGF (%) 0.47**
SH (Si) 0.043

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, SH: Standart Hata,
EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark
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Cizelge 4.52 incelendiginde, olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda lif
inceligi degerlerinin 2.84 mic. ile 5.74 mic. arasinda degismekte oldugu; en yiiksek
lif inceligi degerinin GS-416 x GS-273 melez kombinasyonunda (5.74 mic.), en
diisiik ise GS-223 Xx GS-372 melez kombinasyonunda (2.84 mic.) olustugu
izlenebilmektedir. En yiiksek heterosis degeri GS-416 x GS-741 melez
kombinasyonunda (% 18.80) ve en yiiksek heterobeltiosis degeri GS-416 x GS-273
melez kombinasyonunda (% 5.32) hesaplanmistir. Melezlerde ortalama % 2.54
heterosis ve % -11.57 oraninda heterobeltiosisin hesaplanmasi, heterotik etkilerin

onemli olmadigin1 belirtmektedir.

Melez kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri
(-0.347) olarak GS-223 x GS-372 melez kombinasyonunda, en diisiik ise GS-273 X

ST-498 melez kombinasyonunda (-1.475) olarak gézlemlenmistir.

Lif inceligi 6zelligi agisindan GS-223 x GS-372, GS-223 x GS-741 ve GS-372
X GS-741 melez kombinasyonlarinin 6zel uyusma yetenegi etkileri 6nemli, heterosis,
heterobeltiosis ve lif inceligi degerlerinin diisiik olmast sebepleri ile bu
kombinasyonlarin 1if inceliginin diisiiriilmesine yonelik yapilacak pamuk 1slah

calismalarinda timitvar oldugu fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.

Lif inceligi ozelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri onemli
bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma yetenegi
varyansma (OUY) oran1 £1°den biilyiik bulunmas1 (1.085); belirtilen 6zellik igin

eklemeli gen etkilerinin varligindan s6z edilebilmektedir (Cizelge 4.50).

Olusturdugumuz populasyonda lif inceligi 6zelligi igin eklemeli gen etkilerinin
belirgin goriilmesi, belirtilen 6zellik i¢inerken generasyonda (F2-F3) teksel seleksiyon

(se¢im) yapilmasi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.

Calismada lif inceligi 6zelligi agisindan elde ettigimiz sonuglar, eklemeli gen
etkilerinin bu 6zellik yoniinden énemli oldugunu bildiren Kanoktip (1987), Giilyasar
(1987), Luckett (1989), Al-Enani ve Atta (1990), Unay ve ark. (1993), Toklu (1999),
Temiz (2003), Karademir (2005), Akgol (2012),Glingor ve Efe (2016), Gergerli ve

88



4. ARASTIRMA BULGULARI ve TARTISMA Biilent CETIN

ark. (2018), Unay ve ark. (2019) galismalar1 ile benzerlik gostermektedir. Belirtilen
ozellik igin eklemeli olmayan gen etkilerinin oldugunu belirten Grujaro (1974) ile
hem eklemeli hem dominant gen etkilerinin belirgin bulundugunu belirten Cigek ve
Kaynak (2008), Ekinci ve Basbag (2018)’in bulgular ile farklilik gdstermektedir.
Bulgularin degiskenlik gostermesi c¢evre kosullart ve populasyonlarin farkl

olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.14. Lif Kopma Dayanikhihg (g/tex)

Caligmada incelenen ana¢ ve melez kombinasyonlarin lif kopma dayaniklilig
(lif mukavemeti) 6zelligi verilerinin 6n varyans analiz sonuglarina ait veriler Cizelge
g b g

4.53’de verilmistir.

Cizelge 4.53. Anag ve melez kombinasyonlarinda belirlenen lif kopma dayanikliligi 6zelligi verilerine
ait 6n varyans analiz sonuglari

e Sl farsler KO g Onenii
Tekerriir 2 0.679 0.340 0.5156d 0.6056
Genotipler 35 13300.686 380.020 575.859** <0.0000
Hata 70 46.194 0.660

Genel 107 13347.560

Degisim Katsayisi (%) 2.75

[statistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde énemli, *: % 5 seviyesinde énemli, 6d: dnemli degil

Populasyondaki lif kopma dayanikliligi 6zelligi agisindan, degisim kaynagi
igerisinde olan genotiplerin istatistiki olarak % 1 seviyesinde onemli farkliliklara

sahip oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.53).

Calismada lif kopma dayanikliligi 6zelligi acgisindan anaglara iliskin genel
uyusma yetenegi etkileri ve melez kombinasyonlar 6zel uyusma yetenegi (OUY)

etkileri varyans analizi sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.54’de verilmistir.
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Cizelge 4.54. Lif kopma dayanikliligi 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait
varyans analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler

Kaynaklari Derecesi Toplami Ortalamasi F Degeri Onemlilik
GUY 7 1032.136 147.448 670.302** <0.000
ouy 28 3930.917 140.390 638.215** <0.000
Hata 70 15.398 0.220

GUY/OUY 1.050
Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli

Lif kopma dayaniklilig1 6zelligi icin genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri %
1 seviyesinde onemli goriildiigii belirlenmistir. Genel uyusma yetenegi varyansinin
(GUY), 6zel uyusma yetenegi varyansina (OUY) oram 1.050 olarak tespit edilmistir
(Cizelge 4.54).

Anaglarin 1if kopma dayanikliligi ortalamalari, belirlenen gruplar ve genel

uyusma yetenegi etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.55’de verilmistir.

Cizelge 4.55. Lif kopma dayaniklilig1 6zelligi agisindan anaglara ait ortalamalar, belirlenen gruplar ile
genel uyusma yetenegi (GUY) etkileri

Anaclar Lif Kopma Dayamklilig »
(g/tex)

GS-223 1943 ¢ 1332

GS-312 23.90 b 0.438

GS-416 24.60 b -0.298

GS-273 2493 b 0232

GS-675 2447 b 0.325

GS-741 23.07 b -0.605

Candia 35.33 a 1.848

ST-498 33.00 a 1.382

Ortalama 26.09

EGF(%) 2 A5**

St (o) 0.139

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, EGF: En Kiiciik
Giivenilir Fark  SH:Standart Hata

Populasyonu olusturan anaglarmn lif kopma dayanikliligi 19.43 g/tex ile 35.33
g/tex arasinda degismekte oldugu; anaclarin lif kopma dayanikliligi ortalamasinin
26.09 g/tex ; en yiiksek lif kopma dayaniklilik degeri Candia (35.33 g/tex), en diisiik
ise GS-223 anacinda (19.43 g/tex) oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.55).
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Anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri Candia (+1.848), en diislik ise GS-223 anacinda
(-1.332) oldugu gozlenmistir. Candia ve ST-498 anaglarina ait genel uyusma
yetenegi etkileri % 1 seviyesinde 6nemli ve olumlu bulunmasi ve ayni istatistiki
grupta bulunmalari; bu anaglarin yiiksek lif kopma dayaniklilig1 agisindan yapilmasi

diisiiniilen pamuk 1slah ¢aligmalar1 i¢in uygun anaglar olabilecegi goriilmektedir.

Incelenen 6zellige iliskin F1 melez kombinasyonlarinin ortalamalari, belirlenen

gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ve 6zel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.56°da verilmistir.

Cizelge 4.56. Lif kopma dayamiklihgi o6zelligi agisindan melez kombinasyonlarin ortalamalari,
belirlenen gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY)

etkileri
Ana x Baba Lif Kopma Dayaniklihig Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlari) (g/tex) (%) (%)
GS-223 x GS-372 2257 h 4.15 -5.58 -4.028
GS-223 x GS-416 27.87 e-g 26.57 13.28 -4.168
GS-223 x GS-273 28.67 d-f 29.23 14.97 -4.235
GS-223 x GS-675 33.57 a-c 52.92 37.19 -4.141
GS-223 x GS-741 23.17 h 9.02 0.43 -3.861
GS-223 x Candia 32.03 ad 16.98 -9.34 -6.315
GS-223 x ST-498 30.63 b-e 16.85 -7.17 -5.848
GS-372 x GS-416 27.63 e-g 13.95 12.33 -5.061
GS-372 x GS-273 28.70 d-f 17.54 15.11 -5.128
GS-372 x GS-675 32.00 a-d 32.32 30.79 -5.035
GS-372 x GS-741 24.83 gh 5.75 391 -4.755
GS-372 x Candia 32.03 a-d 8.16 -9.34 -7.208
GS-372 x ST-498 30.23 c-e 6.27 -8.38 -6.741
GS-416 x GS-273 26.10 f-h 5.38 4.68 -5.268
GS-416 x GS-675 33.93 a-c 38.32 37.94 -5.175
GS-416 x GS-741 28.67 d-f 20.28 16.53 -4.895
GS-416 x Candia 32.00 a-d 6.79 -9.43 -7.348
GS-416 x ST-498 30.63 b-e 6.37 -7.17 -6.881
GS-273 x GS-675 31.67 a-d 28.21 27.01 -5.241
GS-273 x GS-741 27.73 e-g 15.56 11.23 -4.961
GS-273 x Candia 31.83 ad 5.64 -9.91 -7.415
GS-273 x ST-498 3460 a 19.45 4.85 -6.948
GS-675 x GS-741 33.97 a-c 42.92 38.83 -4.868
GS-675 x Candia 3463 a 15.83 -1.98 -7.321
GS-675 x ST-498 3527 a 22.74 6.87 -6.855
GS-741 x Candia 33.07 a-c 13.24 -6.42 -7.041
GS-741 x ST-498 31.63 a-d 12.84 -4.14 -6.575
Candia x ST-498 34.17 ab 0.00 -3.30 -9.028
Ortalama 30.49 17.62 6.92 -5.798
EGF (%) 3.77%*
SH (Sij) 0.370

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, SH: Standart Hata,
EGF: En Kiigiik Giivenilir Fark
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Cizelge 4.56 incelendiginde, populasyonlardaki F1 melez kombinasyonlarinda

lif kopma dayanikliligi degerleri 22.57 g/tex ile 35.27 g/tex arasinda degismekte; en
yiiksek lif kopma dayanikliligi degeri GS-675 x ST-498 melez kombinasyonunda
(35.27 g/tex), en diisiik ise GS-223 x GS-372 melez kombinasyonunda (22.57 g/tex)
olustugu izlenebilmektedir. En yiiksek heterosis degeri GS-223 x GS-675 melezinde
(% 52.92) ve en yiksek heterobeltiosis degeri GS-675 X GS-741 melez
kombinasyonunda (% 38.83) belirlenmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama %
17.62 oraninda heterosis ve % 6.92 oraninda heterobeltiosisin hesaplanmasi,

heterotik etkilerin 6nemli oldugunu belirtmektedir.

Melezler kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri
GS-223 x GS-741 (-3.861), en diisiik ise Candia x ST-498 melez kombinasyonunda
(-9.028) olarak gozlemlenmistir.

Lif kopma dayaniklilig1 6zelligi agisindan GS-223 x GS-675, GS-273 x ST-
498, GS-372 x GS-675, GS-416 x GS-675, GS-675 x GS-741, GS-675 x ST-498 ve
Candia x ST-498 melez kombinasyonlar igin 6zel uyusma yetenegi etkileri 6nemli,
heterosis ve heterobeltiosis degerlerinin yiiksek ¢ikmasinin sonucu olarak, bu
kombinasyonlarin belirtilen 6zelligin gelistirilmesine yonelik yapilacak pamuk 1slah

caligmalarinda timitvar oldugu fikrini vermektedir.

Lif kopma dayaniklilig1 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi
etkilerinin onemli bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), ozel
uyusma yetenegi varyansma (OUY) oram +1’den biiyiik bulunmasi (1.050);
belirtilen O6zellik igin eklemeli gen etkilerinin belirgin bir etkiye sahip oldugu
goriilmektedir (Cizelge 4.54).

Olusturdugumuz populasyonda lif kopma dayanikliligi 6zelligi igin eklemeli

gen etkilerinin belirgin bulunmasi, bu 6zellik i¢in erken generasyonda (F2-Fs3) teksel

secim (Seleksiyon) yapilmasi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.
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Arastirmada lif kopma dayanikliligi (lif mukavemeti) 6zelligi agisindan elde
ettigimiz bulgular, eklemeli gen etkilerinin bu 06zellik i¢in 6nemli goriildiigiinii
bildiren Kandhro (1982), Kanoktip (1987), Giilyasar (1987), Luckett (1989),
Cheatham ve ark. (2003), Temiz (2003), Cigcek ve Kaynak (2008), Akgol (2012),
Gilingor ve Efe (2016), Ekinci ve Basbag (2018), Gergerli ve ark. (2018) calismalari
ile benzerlik gosterirken; belirtilen 6zelligin olusumunda eklemeli olmayan gen
etkilerinin daha etkili goriildiigiinii belirten Al-Enani ve Atta (1990), Toklu (1999),
Karademir (2005), Kumar ve ark. (2013), Unay ve ark. (2019)’ un bulgular ile
farklilik gostermektedir. Bulgularin degiskenlik gostermesi, ¢evre kosullart ve melez

populasyonlarin farkli olmasindan kaynaklanmais olabilir.

4.15. Lif Uniformite Oram ( %)

Calismada incelenen ana¢ ve melez kombinasyonlarin lif uniformite orani

degerleri i¢in 6n varyans analizlerine ait sonuglar Cizelge 4.57°de verilmistir.

Cizelge 4.57. Anag¢ ve melez kombinasyonlarinda belirlenen lif uniformite orani 6zelligi verilerine ait
On varyans analiz sonuglari

Kaynailan Derecesi  Toplam OrtlamasyFDegeri Oneniilk
Tekerriir 2 3.914 1.957 3.967* 0.0227
Genotipler 35 125471.491 3584.900 7268.131** <0.0000
Hata 70 34.526 0.493

Genel 107 125509.931

Degisim Katsayis1 (%) 0.84

[statistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde énemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli

Populasyonlardaki lif uniformite orani 6zelligi agisindan, degisim kaynagi
icerisinde olan genotiplerin istatistiki olarak % 1 6nem seviyesinde farkliliklara sahip

oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.57).
Calismada lif uniformite orani 6zelligi agisindan anaglara ait genel uyusma

yetenegi etkileri ve melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri igin

olusturulan varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.58’de verilmistir.
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Cizelge 4.58. Lif uniformite oran1 6zelligi genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri varyans analiz

sonuglari
Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler . - .
. FD lilik
Kaynaklari Derecesi Toplami1 Ortalamasi ceett Onemlili
GUY 7 9418.257 1345.465 8183.507** 0.000
ouy 28 37627.913 1343.854 8173.707** 0.000
Hata 70 11.509 0.164

GUY/OUY 1.001
Istatistiki olarak; **: % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli

Populasyonlardaki lif uniformite oran1 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma
yetenegi etkileri % 1 seviyesinde 6nemli bulunmustur. Genel uyusma yetenegi
varyansinin (GUY), 6zel uyusma yetenegi varyansma (OUY) oram 1.001 olarak
belirlenmistir (Cizelge 4.58).

Anaglarin lif uniformite orani ortalamalari, belirlenen gruplar ve genel uyusma

yetenegi etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.59’da verilmistir.

Cizelge 4.59. Lif uniformite oram 6zelligi agisindan anaglara ait ortalamalar, belirlenen gruplar ile
genel uyusma yetenegi (GUY) etkileri

Lif Uniformite

Anaglar (%) GUY
GS-223 78.70 d -0.648
GS-372 80.63 b-d -0.262
GS-416 8227 b 0.065
GS-273 82.03 bc 0.018
GS-675 80.70 b-d -0.248
GS-741 80.10 cd -0.368
Candia 86.50 a 0.912
ST-498 84.60 a 0.532
Ortalama 81.94

EGF (%) 2.14**

SH (gi) 0.120

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde énemli, *: % 5 seviyesinde énemli, EGF: En Kiiciik
Gtuvenilir Fark  SH:Standart Hata

Populasyonlardaki anaglara ait lif uniformite orani1 degerlerinin % 78.70 ile %
86.50 arasinda degistigi, anaglarin lif uniformite orani ortalamasmin % 81.94, en
yiiksek lif uniformite oraninin Candia (% 86.50), en diislik ise GS-223 anacinda (%
78.70) oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.59).

Anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma

yetenegi etkisinin en yiiksek Candia (+0.912), en diisiik ise GS-223 anacinda oldugu
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(-0.648) gozlemlenmistir. Candia ve ST-498 anaglarina ait genel uyusma yetenegi

etkileri % 1 seviyesinde 6nemli bulunmasi ve ayni istatistiki grubu paylagmalari, bu

anaclarin yiiksek lif uniformite orani acisindan yapilacak pamuk 1slah ¢aligsmalari

i¢cin uygun anagclar olabilecegini gostermektedir.

Incelenen 6zellik icin F1 melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen

gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ile 6zel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.60°da verilmistir.

Cizelge 4.60. Lif uniformite oran1 6zelligi agisindan melez kombinasyonlarin ortalamalari, belirlenen
gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Ana x Baba

Lif Uniformite Ht

Hb

(Melez Kombinasyonlar) (%) (%) (%) ouy
GS-223 x GS-372 81.10 n 1.80 0.58 -17.299
GS-223 x GS-416 82.30 j-n 2.26 0.04 -17.626
GS-223 x GS-273 83.67 g-m 4.11 1.99 -17.579
GS-223 x GS-675 88.13 a 10.58 9.21 -17.313
GS-223 x GS-741 80.93 n 1.93 1.04 -17.193
GS-223 x Candia 84.33 e 2.10 -2.50 -18.473
GS-223 x ST-498 83.73 g-I 2.55 -1.02 -18.093
GS-372 X GS-416 81.97 k-n 0.63 -0.36 -18.013
GS-372 x GS-273 81.17 n -0.20 -1.06 -17.966
GS-372 x GS-675 84.90 c-h 5.25 5.20 -17.699
GS-372 x GS-741 81.53 mn 1.45 1.12 -17.579
GS-372 x Candia 84.40 e 1.00 -2.43 -18.859
GS-372 x ST-498 83.97 f-k 1.63 -0.75 -18.479
GS-416 x GS-273 82.47 1-n 0.39 0.24 -18.293
GS-416 x GS-675 85.00 b-g 4.32 3.32 -18.026
GS-416 x GS-741 81.60 I-n 0.51 -0.81 -17.906
GS-416 x Candia 83.83 g-k -0.65 -3.08 -19.186
GS-416 x ST-498 84.57 d-1 1.36 -0.04 -18.806
GS-273 X GS-675 84.87 c¢-h 4.30 3.45 -17.979
GS-273 x GS-741 82.73 h-n 2.06 0.85 -17.859
GS-273 x Candia 85.47 b-g 1.42 -1.19 -19.139
GS-273 x ST-498 84.90 c-h 1.90 0.35 -18.759
GS-675 X GS-741 86.10 a-f 7.09 6.69 -17.593
GS-675 x Candia 86.97 a-c 4.03 0.54 -18.873
GS-675 x ST-498 87.10 ab 5.38 2.96 -18.493
GS-741 x Candia 86.67 a-d 4.04 0.19 -18.753
GS-741 x ST-498 84.87 c-h 3.06 0.32 -18.373
Candia X ST-498 86.43 a-e 1.03 -0.08 -19.653

Ortalama 84.13 2.69 0.88 -18.209

EGF (%) 2.19**

SH (Sij) 0.320

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, SH: Standart Hata,

EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark
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Cizelge 4.60 incelendiginde, olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda lif
uniformite oran1 degerlerinin % 80.93 ile % 88.13 arasinda degistigi; en yiiksek lif
uniformite orani degerinin GS-223 x GS-675 melez kombinasyonunda (% 88.13), en
diistik lif uniformite orani degerinin ise GS-223 X GS-741 melez kombinasyonunda
(% 80.93) olustugu izlenebilmektedir. En yiiksek heterosis (% 10.58) ve en yiiksek
heterobeltiosis (% 9.21) degerinin GS-223 x GS-675 melez kombinasyonunda
oldugu belirlenmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama % 2.69 oraninda heterosis

ve % 0.88 oraninda heterobeltiosis hesaplanmasi, heterotik etkilerin 6nemli

olmadigini belirtmektedir.

Melez kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri
GS-223 x GS-741 (-17.193); en diisiik ise Candia x ST-498 melez kombinasyonunda
(-19.653) oldugu gozlemlenmistir.

Lif uniformite oran1 6zelligi yoniinden GS-223 x GS-675, GS-675 x GS-741,
GS-675 x ST-498, GS-675 x Candia ve GS-741 x Candia melez kombinasyonlarin
0zel uyusma yetenegi etkileri onemli bulunmasi, yiiksek heterosis ve heterobeltiosis
degerlerine sahip olmasi1 ve ayni istatistiki grupta yer almalari nedenleri ile belirtilen
ozelligin arttirllmasina yonelik yapilacak g¢alismalarda iimitvar oldugu izlenimini

vermektedir.

Lif uniformite oranm1 6zelligi acisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri
onemli bulunmasi ve genel uyusma yetenegi varyansmin (GUY), 6zel uyusma
yetenegi varyansma (OUY) oraninin £1’e esit olmasi (1.001); belirtilen dzellik icin
hem eklemeli hem dominant gen etkilerinin daha etkili oldugunu gostermektedir
(Cizelge 4.58).

Olusturdugumuz populasyondaki lif uniformite orani 6zelligi yonetiminde hem
dominant hem eklemeli gen etkileri 6nemli olmasi, erken generasyonda yapilacak
secimin (Seleksiyon) basarisimi diisiirecektir. Lif uniformite orani 6zelligi melezlere

gore degismekte olan gen etkilerince yonetildigi, boylece tek bitki segimlerinin daha
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ileriki generasyonlarda yapilmasi ve erken generasyonlarda Bulk Yontemi ile
seleksiyon yapilmasinin gerektigi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.

Arastirmada lif uniformite oran1 6zelligi agisindan elde ettigimiz sonuglar, hem
eklemeli hem eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli oldugunu géstermektedir. Lif
uniformite 6zelligi olusumunda eklemeli olmayan gen etkilerinin belirgin oldugunu
belirten Meredith ve Bridge (1972), Luckett (1989), Temiz (2003) ile dominant gen
etkilerinin daha etkili oldugunu belirten Toklu (1999), Karademir (2004), Glingér ve
Efe (2016)’nin buldugu sonuglardan farkli oldugu goriilmektedir. Bulgularin
degiskenlik gostermesi, caligmalar yiiriitiildigli ortamlarin ve populasyonlarin farkl

olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.16. SCI (Iplik Egrilebilirlik indeksi)

Calismada incelenen anaglar ve melez kombinasyonlarin lif SCI 6zelligi i¢in

On varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.61’de verilmistir.

Cizelge 4.61. Ana¢ ve melez kombinasyonlarinda belirlenen lif sc1 6zelligi verilerine ait 6n varyans
analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler T e
Kayzlalz/larl Derecesi Toplami Ortalamasi FDegeri  Onemlilik
Tekerriir 2 282.019 141.009 2.2226d 0.1140
Genotipler 35 261939.185 7483.977 117.956**  0.0000
Hata 70 4441.315 63.447

Genel 107 266662.519

Degisim Katsayisi (%) 5.99

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, 6d: dnemli degil

Populasyonlarda incelenen lif SCI ozelligi agisindan, degisim kaynagi
icerisinde bulunan genotiplerin istatistiki olarak % 1 seviyesinde énemli farkliliklar

gosterdigi gorlilmektedir (Cizelge 4.61).
Calismada lif SCI 6zelligi agisindan anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri

ve melez kombinasyonlarin dzel uyusma yetenegi (OUY) etkileri varyans analizi

sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.62°de verilmektedir.
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Cizelge 4.62. Lif SCI 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine iligkin varyans

analizi sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler . - o

Kaynaklari Derecesi Toplami Ortalamast F Degeri Onemlilik
GUY 7 20357.222 2908.175 137.508** <0.000
ouy 28 77361.556 2762.913 130.640** <0.000
Hata 70 1480.438 21.149

GUY/OUY 1.053

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli

Populasyonlar lif SCI 6zelligi acisindan incelendiginde, genel ve 6zel uyusma

yetenegi etkileri % 1 seviyesinde onemli bulunmustur Genel uyusma yetenegi

varyansiin (GUY), 6zel uyusma yetenegi varyansina (OUY) orami 1.053 olarak

belirlenmistir (Cizelge 4.62).

Anaglarin lif SCI ortalamalari, belirlenen gruplar ile genel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.63’de verilmistir.

Cizelge 4.63. Lif SCI 6zelligi agisindan anaglara ait ortalamalar, belirlenen gruplar ile genel uyusma

yetenegi (GUY) etkileri

Anaglar SCI GUY
GS-223 91.67 d -4.800
GS-372 123.33 bc 1.533
GS-416 104.00 cd -2.333
GS-273 96.00 cd -3.933
GS-675 114.33 b-d -0.267
GS-741 98.00 cd -3.5633
Candia 162.67 a 9.400
ST-498 135.33 ab 3.933
Ortalama 115.67

EGF (%) 27.51**

SH (gi) 1.360

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, * : % 5 seviyesinde 6nemli, SH: Standart Hata,

EGF: En Kiiglik Giivenilir Fark

Cizelge 4.63’de, anaglarin lif SCI degerlerinin 91.67 ile 162.67 arasinda

degistigi, anaclarin lif SCI degerleri ortalamasinin 115.67 olarak hesaplandigi, en
yiiksek lif SCI degeri Candia (162.67), en diisiik ise GS-223 anacinda (91.67) oldugu

belirlenmistir.
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Anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri Candia (+9.400), en diisiik ise GS-232 (-4.800)
anacinda oldugu gozlenmistir. Candia ve ST-498 anaclar1 i¢in genel uyusma yetenegi
etkileri % 1 seviyesinde 6nemli bulunmasi ve ayni istatistiki grupta olmalari, bu
anaglarin yiiksek lif SCI degerleri agisindan yapilacak pamuk 1slah ¢aligmalari igin

uygun anaglar olabilecegini gostermektedir.

Incelenen 6zellik igin Fl melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen

gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ile 6zel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.64’de verilmistir.

Cizelge 4.64. Lif SCI 6zelligi agisindan melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen gruplar,
heterosis (ht), heterobeltiosis (hb) ve dzel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Ana X Baba Ht Hb ..
(Melez Kombinasyonlari) SCI (%) (%) ouvy
GS-223 x GS-372 111.33 ki 3.57 -9.73 -22.437
GS-223 x (GS-416 122.00 h-k 24.70 17.31 -18.570
GS-223 x GS-273 126.33 g-k 34.64 31.60 -16.970
GS-223 x GS-675 178.00 a 72.82 55.69 -20.637
GS-223 x GS-741 110.00 kI 15.99 12.24 -17.370
GS-223 x Candia 145.33 d-g 14.29 -10.66 -30.304
GS-223 x ST-498 137.00 e 20.70 1.23 -24.837
GS-372 x GS-416 119.33 h-k 4,99 -3.24 -24.904
GS-372 x GS-273 117.00 -l 6.69 -5.14 -23.304
GS-372 x GS-675 154.00 b-f 29.59 24.86 -26.970
GS-372 x GS-741 114.00 j-I 3.01 -7.57 -23.704
GS-372 x Candia 147.33 c-f 3.03 -9.43 -36.637
GS-372 x ST-498 135.67 e 4.90 0.25 -31.170
GS-416 x GS-273 98.00 | -2.00 -5.77 -19.437
GS-416 x GS-675 156.00 b-e 42.90 36.44 -23.104
GS-416 x GS-741 112.00 ki 10.89 7.69 -19.837
GS-416 x Candia 138.67 e-h 4.00 -14.75 -32.770
GS-416 x ST-498 134.67 f- 12.53 -0.49 -27.304
GS-273 x GS-675 143.33 e-g 36.29 25.36 -21.504
GS-273 x GS-741 113.00 kI 16.49 15.31 -18.237
GS-273 x Candia 143.33 e-g 10.82 -11.89 -31.170
GS-273 x ST-498 149.67 c-f 29.39 10.59 -25.704
GS-675 x GS-741 164.67 a-d 55.10 44.02 -21.904
GS-675 x Candia 168.00 a-c 21.30 3.28 -34.837
GS-675 x ST-498 173.33 ab 38.85 28.08 -29.370
GS-741 x Candia 155.00 b-f 18.93 -4.71 -31.570
GS-741 x ST-498 139.67 e-h 19.71 3.20 -26.104
Candia x ST-498 154.00 b-f 3.36 -5.33 -39.037
Ortalama 137.88 19.91 8.16 -25.704
EGF (%) 20.92**
SH (Sip) 3.628

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, SH: Standart Hata,
EGF: En Kii¢iik Giivenilir Fark
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Cizelge 4.64 incelendiginde, olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda lif SCI
degerlerinin 98 ile 178 arasinda degistigi; en yiiksek lif SCI degerinin GS-223 x GS-
675 melez kombinasyonunda (178), en disik ise GS-416 x GS-273 melez
kombinasyonunda (98) olustugu izlenebilmektedir. En yiiksek heterosis (% 72.82) ve
en yiiksek heterobeltiosisin ise (% 55.69) olarak GS-223 x GS-675 melez
kombinasyonunda oldugu belirlenmistir. Melezlerde ortalama % 19.91 oraninda
heterosis ve % 8.16 oraninda heterobeltiosisin hesaplanmasi, heterotik etkilerin

onemli oldugunu gostermektedir.

Melez kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri
GS-223 x GS-273 melez kombinasyonunda (-16.970), en diisiik ise Candia x ST-498

melez kombinasyonunda (-39.037) g6zlemlenmistir.

Lif SCI 6zelligi agisindan GS-223 x GS-675, GS-675 x GS-741, GS-675 X
Candia ve GS-675 x ST-498 melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri
onemli, heterosis ve heterobeltiosis degerleri yiiksek ve ayni istatistiki grupta yer
almalar1 nedeniyle bu kombinasyonlarin anilan 6zelligi arttirmaya yonelik yapilacak

1slah ¢alismalarinda kullanilabilecegi izlenimini vermektedir.

Lif SCI ozelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri 6nemli ve
genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma yetenegi varyansma (OUY)
orant +1’den biiylik ¢ikmasi (1.053); bu 6zellik i¢in eklemeli gen etkilerinin daha
etkili oldugunu belirtmektedir (Cizelge 4.62).

Olusturdugumuz populasyonlarda lif SCI 6zelligi i¢in eklemeli gen etkilerinin

daha etkili bulunmasi, daha erken generasyonda (FZ-F3) teksel secim (seleksiyon)

yapilmast gerektigi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.

Calismada 1if SCI o6zelligi yoniinden elde edilen sonuglar, eklemeli gen
etkilerinin 6nemli oldugunu gostermektedir. Belirtilen 6zelligin olusumu agisindan
hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin daha etkili bulundugunu bildiren
Ekinci ve Bagbag (2018)’in bulgularindan farklilik gostermektedir. Bulgularin
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degiskenlik gostermesi, populasyonlarin ve caligmalarin yiriitildiigii kosullarin

farkli olmasindan kaynaklanmis olabilir.

4.17. Lif Renk Aciklik Degeri (L*)

Calismada incelenen anacglar ve melez kombinasyonlarin lif renk aciklik

Ozelligi i¢in 6n varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.65’de verilmistir .

Cizelge 4.65. Anag ve melez kombinasyonlarinda belirlenen lif renk agiklik (L*) dzelligine ait 6n
varyans analiz sonuglart

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler NP -
Kay):lalz/larl Derecesi Toplami Ortalamasi F Degeri  Onemlilik
Tekerriir 2 2.992 1.496 0.3416d 0.7170
Genotipler 35 76895.797 2197.023 500.730**  <0.0000
Hata 70 307.134 4.388

Genel 107 77205.923

Degisim Katsayisi (%) 3.37

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli, 6d: dnemli degil

Populasyonlardaki 1if renk agiklik oOzelligi agisindan, degisim kaynagi
icerisinde olan genotiplerin istatistiki olarak % 1 seviyesinde 6nemli farkliliklar

gosterdigi goriilebilmektedir (Cizelge 4.65).

Calismada lif renk aciklik Ozelligi agisindan anaglar i¢in genel uyusma
yetenegi (GUY) etkileri ve melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi (OUY)

etkileri varyans analizi sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.66°da verilmistir.

Cizelge 4.66. Lif renk agiklik (L*) 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerine ait
varyans analiz sonuglart

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler . . .

Kaynaklar Derecesi Toplami Ortalamas1 F Degeri Onemlilik
GUY 7 5944.739 849.248 580.665** <0.0000
ouy 28 22764.360 813.013 555.889** <0.0000
Hata 70 102.378 1.463

GUY/OUY 1.045
Istatistiki olarak; **: % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde énemli
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Olusturulan populasyonlarda lif renk agiklik (L*) 6zelligi agisindan genel ve
0zel uyusma yetenegi etkileri % 1 seviyesinde 6nemli bulunmustur. Genel uyusma
yetenegi varyansinin (GUY), ézel uyusma yetenegi varyansma (OUY) oran1 1.045
olarak belirlenmistir (Cizelge 4.66).

Anaglarin lif renk agiklik (L*) degeri ortalamalari, belirlenen gruplar ile genel

uyusma yetenegi etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.67°de verilmistir.

Cizelge 4.67. Lif renk agiklik (L*) 6zelligi agisindan anaglarin ortalamalari, belirlenen gruplar ile
genel uyusma yetenegi (GUY) etkileri

Anaglar L* GUY
GS-223 61.34 b -0.313
GS-372 56.62 b-d -1.256
GS-416 50.84 d -2.413
GS-273 58.62 b-d -0.855
GS-675 53.12 cd -1.957
GS-741 59.42 bc -0.695
Candia 81.29 a 3.677
ST-498 81.95 a 3.811
Ortalama 62.90

EGF (%) 8.06**

SH (9i) 0.358

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, SH: Standart Hata,
EGF: En Kiiciik Giivenilir Fark, (L*: Ag¢iklik (lightness) koordinati ; L*=0 Siyah ve L*=100 beyaz)

Populasyondaki anaglarin lif renk agiklik degerleri 50.84 ile 81.95 arasinda
degistigi; anaglarin lif renk agiklik degerleri ortalamasinin 62.90 oldugu; en yiiksek
1if renk agiklik degeri ST-498 (81.95) ve Candia (81.29), en diisiik ise GS-416 anacinda
(50.84) oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.67).

Anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri ST-498 (+3.811), en diisiik ise GS-416 anacinda
(-2.413) oldugu belirlenmistir. Candia ve ST-498 anaglarina ait genel uyusma
yetenegi etkileri % 1 seviyesinde Onemli bulunmasi ve aymi istatistiki grupta
bulunmalari, bu anaglarin yiiksek lif renk agiklik (L*) degerleri agisindan yapilacak

pamuk 1slah c¢aligmalari i¢in uygun anaclar olabilecegini gostermektedir.
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Incelenen 6zellik igin Fl melez kombinasyonlarina ait ortalamalar, belirlenen

gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ile 6zel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.68°de verilmistir.

Cizelge 4.68. Lif renk acgiklik (L*) 06zelligi yoniinden melez kombinasyonlarinin ortalamalari,
belirlenen gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ile 6zel uyusma yetenegi (OUY)

etkileri

(Melgnlioébiliisinlarl) L* (|;|/:[)) z_"’/l())) oy
GS-223 X GS-372 S7.75 £ -2.09 -94.19 -12.409
GS-223 X (S-416 60.71 d-h 8.24 -59.73 -11.253
GS-223 X GS-273 64.48 c-e 7.50 -43.53 -12.810
GS-223 X GS-675 58.94 ¢ 3.00 18.71 -11.709
GS-223 x GS-741 60.35 d-h -0.05 -73.93 -12.970
GS-223 X Candia 64.94 g -8.93 -82.43 -17.343
GS-223 X ST-498 68.37 ¢ -4.58 -74.74 -17.476
GS-372 X GS-416 59.96 (- 11.60 -91.20 -10.309
GS-372 X GS-273 60.25 {-h 4.56 -88.59 -11.867
GS-372 X GS-675 54.06 4 -1.47 -47.73 -10.765
GS-372 X GS-741 54.81 h.j -5.53 -94.93 -12.027
GS-372 X Candia 62.69 c-f -9.08 -96.27 -16.399
GS-372 X ST-498 64.25 c-e -1.27 -94.02 -16.533
GS-416 X GS-273 53.34 -2.55 -103.41 -10.710
GS-416 X GS-675 56.79 f. 9.25 -19.23 -9.609
GS-416 X GS-741 56.04 g-j 1.66 -81.67 -10.870
GS-416 X candia 66.79 ¢ 1.10 -95.08 -15.243
GS-416 X ST-498 64.46 c-e -2.91 -84.70 -15.376
GS-273 X GS-675 55.83 g-j -0.07 -38.09 -11.166
GS-273 X GS-741 60.85 d-g 3.09 -72.24 -12.427
GS-273 X Candia 7434 p 6.27 -86.68 -16.800
GS-273 X ST-498 7554 4 7.47 -64.13 -16.933
GS-675 X GS-741 54.28 -3.54 -1.27 -11.326
GS-675 X candia 57.15 f. -14.96 -73.80 -15.699
GS-675 X ST-498 59.00 ¢ -12.64 -52.59 -15.832
GS-741 X Candia 64.48 c-e -8.35 -76.72 -16.960
GS-741 X ST-498 62.44 c-f -11.67 -75.94 -17.093
Candia X ST-498 82.33 3 0.87 -95.91 -21.466

Ortalama 61.97 -1.11 -69.64 -13.978

EGF (%) 5.93**

SH (Sij) 0.954

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, * :
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Cizelge 4.68 incelendiginde olusturulan populasyonlardaki Fi melez
kombinasyonlarinda lif renk agiklik (L*) degerlerinin 53.34 ile 82.33 arasinda
degistigi; en yiiksek lif renk agiklik (L*) degerinin Candia x ST-498 melez
kombinasyonlarinda (82.33), en diisik ise GS-416 x GS-273 melez
kombinasyonlarinda (53.34) olustugu izlenebilmektedir. En yiiksek heterosis degeri
GS-372 x GS-416 melez kombinasyonunda (% 11.60) ve en yiiksek heterobeltiosis
degeri (% 18.71) olarak GS-223 X GS-675 melez kombinasyonunda belirlenmistir.
Melez kombinasyonlarinda ortalama % -1.11 oraninda heterosis ve % -69.64

oraninda heterobeltiosis hesaplanmasi, heterotik etkilerin 6nemli olmadigini

belirtmektedir.

Melez kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri
GS-416 x GS-675 melez kombinasyonunda (-9.609); en diisiik ise Candia x ST-498
melez kombinasyonunda (-21.466) gzlemlenmistir.

Lif renk agiklik (L*) ozelligi yoniinden GS-273 x ST 498, Candia x ST-498
melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri Onemli, heterosis ve
heterobeltiosis degerleri yiiksek ve ayni istatistiki grupta yer almalari nedeniyle, bu
kombinasyonlardan belirtilen ozelligin gelistirilmesine yonelik yapilacak pamuk

1slah ¢aligmalarinda faydalanilabilecegi izlenimini vermektedir.

Lif renk agiklik (L*) 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri
Oonemli bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma
yetenegi varyansina (OUY) orani1 £1°den biiyiik bulunmasi (1.045); belirtilen dzellik
icin eklemeli gen etkilerinin daha belirgin oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.66).

Olusturdugumuz populasyonda lif renk agiklik 6zelliginin yonetilmesinde

eklemeli gen etkilerinin daha etkin bulunmasi, daha erken donemde (F2-F3) teksel

seleksiyon (se¢im) yapilmasi gerektigi fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.
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4.18. Lif Renk a* Degeri

Olusturulan populasyondaki anaglar ve melez kombinasyonlarin lif renk a*

Ozelligi i¢in On varyans analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.69’da verilmistir.

Cizelge 4.69. Ana¢ ve melez kombinasyonlarinda belirlenen lif renk a* ozelligine ait 6n varyans
analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler - " o
Kay);lalzlarl Derecesi Toplami Ortalamasti FDegeri  Onemlilik
Tekerriir 2 0.121 0.061 0.2446d 0.7863
Genotipler 35 630.413 18.012 72.505** 0.0000
Hata 70 17.390 0.248

Genel 107 647.923

Degisim Katsayisi (%) 19.32

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, 6d: dnemli degil

Populasyonda incelenen Iif renk a* degeri ozelligi igin, degisim kaynagi
igerisinde bulunan genotiplerin istatistiki olarak % 1 seviyesinde 6nemli farkliliklar

gosterdigi goriilebilmektedir (Cizelge 4.69).

Calismada lif renk a* degeri Ozelligi agisindan anaglarin genel uyusma
yetenegi (GUY) etkileri ve melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi (OUY)

etkileri varyans analizi sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.70’de verilmistir.

Cizelge 4.70. Lif renk a* degeri 6zelligi yoniinden genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri varyans
analiz sonuglari

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler .. - .

Kaynaklar Derecesi Toplami Ortalamas1 F Degeri Onemlilik
GUY 7 77.557 11.080 133.799** <0.0000
ouy 28 137.222 4.901 59.183** <0.0000
Hata 70 5.797 0.083

GUY/OUY 2.261
[statistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli

Populasyonda lif renk a* degeri 6zelligi yagisindan genel ve &6zel uyusma
yetenegi etkileri % 1 seviyesinde onemli bulunmustur. Genel uyusma yetenegi
varyansmin (GUY), 6zel uyusma yetenegi varyansmna (OUY) oram1 2.261 olarak
belirlenmistir (Cizelge 4.70).
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Anaglara ait lif renk a* degeri ortalamalari, belirlenen gruplar ile genel uyusma

yetenegi etkileri Cizelge 4.71°de verilmistir.

Cizelge 4.71. Lif renk a* degeri 6zelligi agisindan anaglarin ortalamalari, belirlenen gruplar ile genel
uyusma yetenegi (GUY) etkileri

Anaclar a* GUY
GS-223 -2.09 d -0.907
GS-372 -1.37 cd -0.762
GS-416 9.95 a 1.501
GS-273 6.32 b 0.776
GS-675 8.35 a 1.182
GS-741 -2.35 d -0.959
Candia 0.30 ¢ -0.428
ST-498 043 ¢ -0.403
Ortalama 2.44

EGF (%) 1.93**

SH (9i) 0.085

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, * : % 5 seviyesinde énemli, EGF: En Kiiciik
Giivenilir Fark  SH: Standart Hata,  a* (kirmizi/yesil) koordinati; +a*:kirmizi, -a*; yesil

Anaglarin lif renk a* degerleri -2.35 ile 9.95 arasinda degistigi; anaglarin lif
renk a* degerleri ortalamasinin 2.44 oldugu; en yiiksek lif renk a* degeri GS-416

(9.95), en diisiik ise GS-741 anacinda (-2.35) oldugu saptanmistir (Cizelge 4.71).

Anaglara ait genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri GS-416 (+1.501), en diisiik ise GS-741 anacinda
(-0.959) oldugu saptanmistir. GS-416 ve GS-675 anaglar1 igin genel uyusma yetenegi
etkileri %1 seviyesinde 6nemli bulunmasi ve ayni istatistiki grupta bulunmalari, bu
anaglarin yiiksek lif renk a* degeri agisindan yapilacak pamuk 1slah ¢aligmalari igin

uygun anaglar olabilecegini gostermektedir.

Incelenen 6zellik icin F1 melez kombinasyonlarin ortalamalari, belirlenen

gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ve 6zel uyusma yetenegi
etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.72’de verilmistir.
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1zelge 4.72. Lif renk a* degeri 0zelligl yoniinden melez kombinasyonlarin ortalamalari, belirlenen
Cizelge 4.72. Lif renk a* degeri 6zelligi d lez kombi 1 lamalari, belirl
gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ve 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Ana x Baba a* Ht Hb OUY
(Melez Kombinasyonlarr) (%) (%)
GS-223 X GS-372 -1.45 4 -16.10 611.93 1.126
GS-223 x (S-416 5.46 c-e 38.91 74.00 -1.137
GS-223 x GS-273 -1.38 4 -165.20 399.69 -0.412
GS-223 x GS-675 494 cf 57.85 566.62 -0.818
GS-223 X GS-741 -3.11 k 39.83  -685.88 1.323
GS-223 x Candia 249 jk 178.36 -3612.88 0.792
GS-223 x ST-498 -2.07 jk 149.30 188.64 0.767
GS-372 X GS-416 4.68 d-f 9.01 -132.61 -1.282
GS-372 x GS-273 -1.82 jk -173.44  -181.21 -0.557
GS-372 x GS-675 3.85 f 10.31 197.66 -0.963
GS-372 x GS-741 -2.07 jk 11.11 453.72 1.178
GS-372 x Candia -2.69 jk 406.58 -3207.55 0.647
GS-372 x ST-498 -1.91 jk 305.67 -42.27 0.622
GS-416 X GS-273 931 a 1448  -158.00 -2.820
GS-416 X GS-675 7.02 p -23.24 266.39 -3.226
GS-416 x GS-741 5.07 c-f 33.45 -22.66 -1.084
GS-416 X Candia 5.57 c-e 8.62  -248.33 -1.616
GS-416 x ST-498 5.84 p-d 1253  -104.95 -1.640
GS-273 X GS-675 6.10 hc -16.92 203.64 -2.501
GS-273 x GS-741 -0.38 hi -119.14 142.06 -0.360
GS-273 x Candia 202 g -39.03  -287.96 -0.891
GS-273 x ST-498 214 ¢ -36.59 67.49 -0.916
GS-675 X GS-741 4.48 ef 49.44 427.02 -0.766
GS-675 x Candia 5.86 b-d 35.46 -60.75 -1.297
GS-675 x ST-498 5.75 b-e 31.06 236.14 -1.322
GS-741 X Candia -2.12 jk 106.50 -1653.77 0.844
GS-741 X ST-498 -1.57 4 62.98 650.46 0.820
Candia X ST-498 0.64 h 76.26 -1348.72 0.288
Ortalama 1.99 37.43  -259.36 -0.543
EGF (%) 1.31%*
SH (Sij) 0.227

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde énemli, * : % 5 seviyesinde 6nemli, SH: Standart Hata,
EGF: En Kiiciik Giivenilir Fark, a* (kirmizi/yesil) koordinati; +a*;kirmizi, -a*; yesil

Cizelge 4.72 incelendiginde, olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda lif renk
a* degerlerinin -3.11 ile 9.31 arasinda degistigi; en yiiksek lif renk a* degerinin GS-
416 X GS-273 melez kombinasyonunda (9.31), en diisiik lif renk a* degerinin ise GS-
223 x GS-741 melez kombinasyonunda (-3.11) olustugu izlenebilmektedir. En
yiiksek heterosis degeri GS-372 x Candia melez kombinasyonunda (% 406.58) ve en
yiikksek heterobeltiosis degeri (% 650.46) olarak GS-741 x ST-498 melez
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kombinasyonunda belirlenmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama 37.43
oraninda heterosis ve -259.36 oraninda heterobeltiosis hesaplanmasi, heterotik

etkilerin 6nemli bulunmadigimi gostermektedir.

Melez kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri
GS-223 x GS-741 melez kombinasyonunda (+1.323); en diisiik ise GS-416 x GS-675

melez kombinasyonunda (-3.226) gozlemlenmistir.

Lif renk a* degeri 6zelligi yoniinden 1slah amaci dogrultusunda GS-416 X GS-
273 melez kombinasyonunun belirtilen 6zelligin arttirilmasinda; GS-223 x GS-741
anacinin ise bu Ozelligin azaltilmasina yonelik yapilacak ¢aligmalarda

kullanilabilecegi izlenimini vermektedir.

Lif renk a* degeri 0zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri
Oonemli bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma
yetenegi varyansmna (OUY) oran1 +1’den biiyiik hesaplanmas: (2.261); belirtilen
ozellik i¢in eklemeli gen etkilerinin daha etkili oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.70).

Olusturdugumuz populasyonda lif renk a* degeri 6zelliginin yonetilmesinde

eklemeli gen etkilerinin daha etkili bulunmasi, erken generasyonda (Fz'Fs) teksel

secim (seleksiyon) yapilmas: fikrini ortaya ¢ikarmaktadir.
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4.19. Lif Renk b* Degeri

Calismadaki anag¢ ve melez kombinasyonlarin lif renk b* degeri 6zelligi i¢in 6n

varyans analizi sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.73’de verilmistir.

Cizelge 4.73. Anag ve melez kombinasyonlarinda belirlenen lif renk b* degeri 6zelligi ait 6n varyans
analizisonuglar

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler USSR .
Kay)lllalz/larl Derecesi Toplami Ortalamasi FDegeri  Onemlilik
Tekerriir 2 614.359 307.179 0.9876d 0.3795
Genotipler 35 21153.324 604.381 1.942** 0.0093
Hata 70 21780.019 311.143

Genel 107 43547.702

Degisim Katsayisi (%) 14.60

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, *: % 5 seviyesinde 6nemli, 6d: dnemli degil

Populasyonlardaki lif renk b* degeri 6zelligi agisindan incelendiginde, degisim
kaynagi icerisinde bulunan genotiplerin istatistiki olarak % 1 seviyesinde onemli

farkliliklar gosterdigi goriilebilmektedir (Cizelge 4.73).

Calismada lif renk b* degeri 6zelligi agisindan anaclar icin genel uyusma
yetenegi etkileri ve melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri varyans

analiz sonuglarina ait bilgiler Cizelge 4.74’de verilmistir.

Cizelge 4.74. Lif renk b* degeri 6zelligi agisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri varyans
analiz sonuglar1

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler - N .

Kaynaklari Derecesi Toplami Ortalamasi F Degerl Onemlilik
GUY 7 2223.956 317.708 3.063** 0.0073
ouy 28 5253.214 187.615 1.809** 0.0238
Hata 70 7260.006 103.714

GUY/OUY 1.693

Istatistiki olarak; **: % 1 seviyesinde énemli, *: % 5 seviyesinde énemli

Lif renk b* degeri 6zelligi i¢in genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri % 1
seviyesinde 6nemli bulunmustur. Genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel

uyusma yetenegi varyansma (OUY) oran1 1.693 olarak belirlenmistir (Cizelge 4.74).
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Anaglarin lif renk b* degeri ortalamalar1 ile genel uyusma yetenegi (GUY)
etkileri Cizelge 4.75’de verilmistir.

Cizelge 4.75. Lif renk b* degeri 6zelligi agisindan anaglarin ortalamalari ile genel uyusma yetenegi
(GUY) etkileri

Anaclar b* GUY
GS-223 20.16 ab -0.649
GS-372 1410 c -1.862
GS-416 2321 a -0.038
GS-273 18.80 a-c -0.921
GS-675 18.36 a-c 10.992
GS-741 1551 bc -1.579
Candia 851 d -2.980
ST-498 859 d -2.963
Ortalama 15.91
EGF (%) 5.22**
SH (gi) 3.012

Istatistiki olarak; **:% 1 seviyesinde dnemli, *: % 5 seviyesinde onemli
EGF: En Kii¢iik Guvenilir Fark SH:Standart Hata, b* (sari/mavi) koordinati; +b*: sar1, -b*: mavi

Anaglarin lif renk b* degerleri 8.51 ile 23.21 arasinda degistigi; anaglarin lif
renk b* degerleri ortalamasinin 15.91 oldugu; en yiiksek lif renk b* degeri GS-416

anacinda (23.21), en diisiik ise Candia anacinda (8.51) oldugu saptanmistir (Cizelge
4.75).

Anaglara iliskin genel uyusma yetenegi etkileri incelendiginde; genel uyusma
yetenegi etkisinin en yiiksek degeri GS-675 (+10.992), en diisiik ise Candia anacinda
(-2.980) oldugu gozlemlenmistir. GS-675 anacinin genel uyusma yetenegi etkilerinin
% 1 seviyesinde onemli bulunmasi, bu anacin yiiksek lif renk b* degeri agisindan

yapilacak pamuk 1slah ¢aligmalari i¢in uygun anag olabilecegini gostermektedir.

Incelenen o6zellik i¢in F1 melez kombinasyonlarm ortalamalari, belirlenen
gruplar, heterosis (Ht) ve heterobeltiosis (Hb) degerleri ile 6zel uyusma yetenegi

etkilerine ait bilgiler Cizelge 4.76°da verilmistir.
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Cizelge 4.76. Lif renk b* degeri 6zelligi agisindan melez kombinasyonlarin ortalamalari, belirlenen
gruplar, heterosis (Ht), heterobeltiosis (Hb) ve 6zel uyusma yetenegi (OUY) etkileri

Ana x Baba Ht Hb -
(Melez Kombinasyonlar) b (%) (%) ouvy
GS-223 X GS-372 20.05 ab 31.75 -567,19 -2.690
GS-223 X (S-416 1945 a¢ 28.50 -357,30 -4.514
GS-223 x GS-273 14.22 e-h 47.16 -315,93 -3.631
GS-223 X (GS-675 17.85 p-d -31.86 -76,12 -15.544
GS-223 X GS-741 15.84 d-g 29.89 -466,70 -2.973
GS-223 X Candia 11.83 hj 123.49 -508,86 -1.572
GS-223 x ST-498 11.10 h-j 113.10 -470,71 -1.589
GS-372 X GS-416 19.44 a-¢ 48.13 -492,86 -3.301
GS-372 X GS-273 14.06 {4 74.49 -571,24 -2.418
GS-372 x GS-675 19.37 a-c -30.78 -160,91 -14.331
GS-372 X GS-741 16.45 c-f 67.76 -712,06 -1.760
GS-372 x Candia 12.06 h-j 183.44 -782,94 -0.360
GS-372 X ST-498 11.95 hj 166.53 -767,00 -0.376
GS-416 X GS-273 22.17 a 24.25 -545,48 -4.242
GS-416 x GS-675 19.98 ap -33.19 -124,54 -16.154
GS-416 x GS-741 18.32 p-d 48.06 -451,83 -3.584
GS-416 X Candia 17.32 p-f 101.77 -509,59 -2.183
GS-416 x ST-498 1759 p-e 92.64 -464,90 -2.200
GS-273 X GS-675 19.17 a-d -34.82  -148,61 -15.272
GS-273 x GS-741 12.47 g 61.66 -484,26 -2.701
GS-273 X Candia 11.96 h-j 133.15 -561,08 -1.300
GS-273 x ST-498 12.32 h-j 152.65 -441,13 -1.317
GS-675 X GS-741 17.38 p-f -27.63 -109,28 -14.614
GS-675 X Candia 18.74 a-d -20.26 -194,17 -13.213
GS-675 X ST-498 18.19 p-d -18.88 -167,11 -13.230
GS-741 X Candia 10.64 4 175.36 -594,63 -0.642
GS-741 X ST-498 12.26 h-j 162.52 -589,65 -0.659
Candia X ST-498 9.77 j 299,69 -1216,48 0.742
Ortalama 15.78 70.31 -459,02 -5.201
EGF (%) 3.44**
SH (Sij) 8.033

Istatistiki olarak; ** : % 1 seviyesinde 6nemli, * : % 5 seviyesinde 6nemli,SH:Standart Hata,
EGF: En Kiigiik Giivenilir Fark, b* (sari/mavi) koordinati; +b*: sariy1, -b*: mavi

Cizelge 4.76 incelendiginde, olusturulan F1 melez kombinasyonlarinda lif renk
b* degerlerinin 9.77 ile 22.17 arasinda degistigi; en yiiksek lif renk b* degerinin GS-
416 X GS-273 melez kombinasyonunda 22.17, en diisiik ise Candia x ST-498 melez
kombinasyonunda (9.77) olustugu izlenebilmektedir. En yiiksek heterosis degerinin
Candia x ST-498 melez kombinasyonunda (% 299.69) ve en yiiksek heterobeltiosis
degerinin (% -76.12) olarak GS-223 x GS-675 melez kombinasyonunda oldugu
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belirlenmistir. Melez kombinasyonlarinda ortalama % 70.31 oraninda heterosis ve %
-459.02 oraninda heterobeltiosis hesaplanmasi, heterotik etkilerin 6énemli olmadigini

gostermektedir.

Melez kombinasyonlarinda 6zel uyusma yetenegi etkisinin en yiiksek degeri
Candia x ST-498 melez kombinasyonunda (+0.742); en diisiik ise GS-416 x GS-675

melez kombinasyonunda (-16.154) gézlemlenmistir.

Lif renk b* degeri 6zelligi yoniinden melez kombinasyonlarin tiimiinde sar1
renge yakin degerler tespit edilmistir. GS-223 X GS-675, GS-675 x GS-741, GS-675
x Candia ve GS-675 x ST-498 melez kombinasyonlarin 6zel uyusma yetenegi etkileri
Oonemli, heterosis ve heterobeltiosis degerleri yiiksek  bulunmasi; bu
kombinasyonlarin belirtilen 6zelligin arttirilmasia yonelik yapilacak pamuk 1slah

calismalarinda iimitvar oldugu izlenimini vermektedir.

Lif renk b* degeri 6zelligi acisindan genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri
onemli bulunmasi ile genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel uyusma
yetenegi varyansina (OUY) orani +1°den biiyiik bulunmasi (1.693); belirtilen 6zellik
icin eklemeli gen etkilerinin daha etkili bulundugunu belirtmektedir (Cizelge 4.74).

Olusturdugumuz populasyonda lif renk b* degeri ozelliginin kalittiminda

eklemeli gen etkilerinin daha etkin bulunmasi, erken donemde (F2-F3) teksel secim

(seleksiyon) yapilmasi gerektigi fikrini ortaya gikarmaktadir.

112



5. SONUCLAR ve ONERILER Biilent CETIN

5. SONUCLAR ve ONERILER

Gossypium hirsutum L. pamuk tiiriine ait 3 adet yesil, 3 adet kahverengi ve 2
adet beyaz lifli pamuk genotipleri ve bu ebeveynlerin kantitatif bir analiz yontemi
olan yarim diallel melezlerinden elde edilen populasyondaki genetik yap1
irdelenerek, anaglarin ve melez kombinasyonlarin incelenen o6zellikler yoniinden
genel uyusma yetenekleri (GUY) ve 6zel uyusma yetenekleri (OUY), heterosis (Ht),
heterobeltiosis (Hb) degerleri ile diger genetik parametreler yoniinden
degerlendirilerek 1slah c¢alismalar1 ig¢in uygun ebeveyn (anag) ve melez
kombinasyonlarimin saptanmasina yonelik yapilan ¢aligma, GAP Tarimsal Aragtirma
Enstitlisii deneme alaninda yapilmistir. 2020 yilinda bir 6nceki yi1l yarim diallel
olarak melezlenen anaclara ait F1 dolleri ile birlikte anaglar tesadiif bloklar1 deneme

desenine gore 3 tekerriirlii olarak gerceklestirilmistir.

Elde edilen populasyondaki bitki boyu, koza sayisi, odun dali sayisi, ilk meyve
dali bogum sayisi, meyve dali sayisi, tek koza kiitlii agirligi, erkencilik orani, 100
tohum agirhigi, kiitli pamuk verimi, ¢ir¢ir randimani, lif verimi, lif uzunlugu, lif
inceligi, lif kopma dayanikliligi, lif uniformite indeksi, iplik egrilebilirlik indeksi
(SCI), lif renk agiklik degeri L*, lif renk a* ve lif renk b* olmak iizere 19 adet

ozellige iliskin elde edilen bulgular ve oneriler asagida belirtilmistir.

Ebeveynlere iliskin genel uyusma yetenegi varyansi incelenen biitiin
ozelliklerde o6nemli seviyede oldugu; bu sebeple beliritlen 6zelliklerin

gelistirilebilmesi acisindan uygun anaglar olarak kullanilabilecegi tespit edilmistir.

Ele alinan populasyondan genel uyusma yetenegi varyansinin (GUY), 6zel
uyusma yetenegi varyansma (OUY) orani; odun dali sayisi, ilk meyve dali bogum
sayist, tek koza kiitli agirligi, 100 tohum agirhigi, erkencilik orani, kiitlii pamuk
verimi, ¢ir¢ir randimani, lif verimi, lif uzunlugu, lif inceligi, mukavemet (lif kopma

dayaniklilig1), iplik egrilebilirlik indeksi (SCI), lif renk agiklik degeri L*, lif renk a*
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ve lif renk b* ozellikleri i¢in eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugu; boylece
belirtilen 6zelliklerin iyilestirilebilmesine yonelik olarak, erken dol kusaklarinda

(generasyonlarda) (F2-F3) teksel seleksiyon yapilmasinin daha uygun olabilecegi

tespit edilmistir. Bitki boyu, koza sayisi, meyve dali sayis1 ve lif uniformite indeksi
ozellikleri yonetiminde hem eklemeli hem eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli
oldugu; bu nedenle belirtilen Ozelliklerin  gelistirilebilmesinde tek  bitki
seleksiyonlarin daha ileriki d6l kusaklarina birakilmasi ve c¢alismada erken dol
kusaklarinda Bulk Yo6ntemi veya single seed / single boll ile seleksiyon yapmanin

daha uygun olabilecegi fikri ortaya ¢ikarmaktadir.

Bitki boyu i¢in GS-741, koza sayis1 igin GS-273 ve ST 498, odun dal1 sayis1
icin GS-372, GS-416, GS-273, GS-675 ve ST 498, meyve dal1 sayisi igin GS-223, ilk
meyve dali bogum sayist i¢in GS-223, GS-416 ve ST 498, tek koza kiitlii pamuk
agirligi, ¢irgir randimani, lif verimi, lif kopma dayanikliligi, lif uniformite orani, SCI,
lif renk aciklik degeri (L*) i¢cin Candia ve ST 498, 100 tohum agirlig: i¢in GS-223,
kiitlii pamuk verimi i¢in ST 498, lif uzunlugu icin Candia, lif inceligi icin GS-223 ve
GS-372, lif renk a* degeri icin GS-416 ve GS-675, lif renk b* degeri i¢in GS-675
anaclar1 belirtilen 6zelliklerin gelistirilmesine yonelik olarak yapilacak pamuk islah

calismalarinda kullanilabilecegi saptanmistir.

Bitki boyu igin GS-223 x GS-675, GS-372 x GS-675, GS-416 x GS-675 ve
GS-273 x GS-675, GS-675 x GS-741, GS-675 x Candia, GS-675 x ST 498, koza
sayis1 igin GS-223 x ST-498, GS-416 x Candia, GS-416 x ST-498, GS-273 x ST-
498, GS-675 x GS-741, GS-675 x Candia ve GS-675 x ST-498, odun dali sayisi i¢gin
GS x 416 x Candia, meyve dali sayisi igin GS-372 x Candia, GS-372 x ST-498, GS-
416 x GS-273, GS-416 x Candia, GS-416 x ST-498, GS-675 x GS-741 ve GS-675 x
Candia, ilk meyve dali bogum sayist i¢in GS-675 x Candia, tek koza kiitlii agirlig
icin GS-273 x GS-675, 100 tohum agirlig: i¢in GS-223 x GS-273, erkencilik i¢in GS-
372 x ST-498, GS-416 x ST 498 ve GS-741 x ST-498, kiitlii pamuk verimi i¢in GS-
416 x Candia ve Candia x ST 498, lif verimi i¢in Candia x ST 498, lif uzunlugu igin
GS-223 x GS-675 ve GS-675 x ST 498, lif kopma dayanikliligr i¢cin GS-223 x GS-
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675, GS-273 x ST-498, GS-372 x GS-675, GS-416 x GS-675, GS-675 x GS-741,
GS-675 x ST-498 ve Candia x ST-498, lif uniformite orani i¢in GS-223 x GS-675,
GS-675 x GS-741, GS-675 x ST-498, GS-675 x Candia ve GS-741 x Candia, iplik
egrilebilirlik indeksi igin GS-223 x GS-675, GS-675 x GS-741, GS-675 x Candia ve
GS-675 x ST-498, lif renk agiklik degeri (L*) i¢in GS-273 x ST 498 ve Candia x ST
498, lif renk a* degeri i¢in GS-416 X GS-273, lif renk degeri b* icin GS-223 x GS-
675, GS-675 x GS-741, GS-675 x Candia ve GS-675 x ST-498 melez
kombinasyonlar1 belirtilen 6zelliklerin gelistirilmesine yonelik yapilacak pamuk

1slah calismalarinda kullanilabilecegi saptanmistir.
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