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BAZI PAMUK (Gossypium hirsutum L. ve Gossypium barbadense L.)
GENOTIPLERININ YARIM DIALLEL MELEZLERINDE TARIMSAL VE LiF
OZELLIKLERININ KALITIMI
(DOKTORA TEZI)

HUSEYIN GUNGOR
OZET

Bu calisma, 10 pamuk genotipi ile bunlarin 45 F; melezini igeren yarim diallel
melez pamuk populasyonunda, tarimsal ve lif Ozellikleri acisindan; genetik yapiyi,
genotiplerin genel ve 6zel uyum yeteneklerini, melezlerin heterosis ve heterobeltiosis
oranlarini belirlemek amaciyla yapilmistir. Melezlerin ve ebeveynlerin yer aldigi deneme,
2013 yilinda Antakya kosullarinda 3 tekerriirlii olarak tesadiif bloklar1 deneme deseninde
kurulmustur.

On varyans analizi sonuglarina gore, incelenen tiim dzellikler yoniinden olusturulan
melez populasyonlarda varyasyonun yeterli oldugu saptanmistir.

Arastirma sonucunda incelenen Ozelliklerden, kiitli pamuk verimi, koza kiitli
agirligi, 100 tohum agirligy, bitkideki odun dali sayisi, lif kopma uzamasi, sarlik degeri icin
eklemeli ve dominant; erkencilik, lif kopma dayanikliligi, lif inceligi ve grilik (yansitma)
degeri icin eklemeli; bitki boyu, bitkideki meyve dali sayisi, bitkideki koza sayisi, ¢ircir
randimant, lif uzunlugu, kisa lif orani ve lif uzunluk uyum indeksi i¢in ise dominant gen
etkilerinin 6nemli oldugu saptanmistir.

Incelenen ozelliklerden kiitli pamuk verimi, bitkideki koza sayisi, bitki boyu,
bitkideki odun dali sayisi, bitkideki meyve dali sayisi, ¢ir¢ir randimani, lif uzunlugu, kisa
lif orani, lif uzunluk uyum indeksi ve lif kopma uzamasinda {istiin dominantlik, koza kiitlii
agirhigl, 100 tohum agirligy, erkencilik, lif kopma dayanikliligy, lif inceligi, sarilik degeri ve
grilik (yansitma) degeri 6zelliklerinde ise eksik dominantlik belirlenmistir.

Calismada genel uyum yetenegi etkileri incelenen biitiin 6zelliklerde, 6zel uyum
yetenegi etkileri ise bitkideki odun dali sayis1 harig biitiin 6zelliklerde 6nemli bulunmustur.
100 tohum agirligi, bitki boyu, bitkideki meyve dali sayis1 ve lif uzunlugu 6zelliklerinde
sadece olumlu yonde heterosis ve heterobeltiosis etkilerinin oldugu belirlenmistir. Kiitlii
pamuk verimi 6zelliginde en yiiksek heterosis ve heterobeltiosis degerleri sirasiyla %50.18
ve %21.86 olarak BA 707 x Pima S7 kombinasyonundan belirlenmistir.

Anahtar Kelimeler: Pamuk, Diallel analiz, Uyusma yetenekleri, Heterotik etkiler
Kahramanmaras Siitcii imam Universitesi

Fen Bilimleri Enstitist
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Danigsman: Prof. Dr. Lale EFE
Sayfa sayisi: 211



INHERITANCE OF AGRONOMICAL AND FIBER PROPERTIES AT HALF
DIALLEL CROSSES OF SOME COTTON (Gossypium hirsutum L. and Gossypium
barbadense L.) GENOTYPES

(Ph.D. THESIS)
HUSEYIN GUNGOR

SUMMARY

This study was conducted to investigate the genetic parameters, general and
specific combining abilities and hybrid vigors in terms of agronomical and fiber properties
in half diallel hybrid cotton populations obtained from 45 F; hybrids and their 10 parental
lines. The experiment was conducted in randomized complete blocks design with three
replications at Antakya conditions in 2013.

According to variance analysis, all characteristics among the genotypes were found
significant.

According to the results of the genetic parameters, seed cotton yield, seed cotton
weight per boll, 100 seed weight, sympodial branches per plant, fiber elongation,
yellowness and were controlled by additive and dominance gene effects; earliness ratio,
fiber strength, fiber fineness and reflectance degree exhibited additive gene effects and
significant dominance variance were detected for plant height, monopodial branches per
plant, boll number per plant, ginning turnout, fiber length, short fiber ratio and uniformity
index.

Overdominance effects were found in seed cotton yield, boll number per plant,
plant height, sympodial branches per plant, monopodial branches per plant, ginning
turnout, fiber length, short fiber ratio, uniformity index and fiber elongation, while partial
dominance was occurred for seed cotton weight per boll, 100 seed weight, earliness ratio,
fiber strength, fiber fineness, yellowness and reflectance degree.

While general combining ability was found significant for all characters, specific
combining ability was found significant for all characters, except sympodial branches per
plant. Among examined characters only 100 seed weight, plant height, sympodial branches
per plant and fiber length generally showed positive heterosis and heterobeltiosis values.
The highest heterosis as %50.18 and the highest heterobelthiosis as %21.86 have been
estimated in combination BA 707 x Pima S7 for seed cotton yield.

Key words: Cotton, Diallel analysis, Combining abilities, Heterotic effects
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Graduate School of Natural and Applied Sciences
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1. GIRIS

Artan diinya niifusunun en 6nemli sorunu beslenmedir. Ancak, bagta tekstil olmak
lizere ¢esitli amaclar i¢in kullanilan liflere olan gereksinim, beslenme gereksiniminden az
degildir. Pamuk bitkisi, yaygin ve zorunlu kullanim alaniyla insanlik agisindan, yarattigi
katma deger ve istihdam olanaklariyla biiyiik 6neme sahiptir. Pamugun tekstilde kullanilan
hammaddeler i¢inde en fazla pay almis olmasi, diinyada pamuk iiretimini 6n plana

cikarmistir (Kaya ve ark., 2011).

Pamuk gerek lifinden tekstil endiistrisinde, gerekse tohumundan yag endiistrisinde
yararlanilan, tarim ve sanayi alanlarinda calisanlara biiyiik bir is sahasi olusturan 6nemli
bir kiiltiir bitkisidir. % 94-96 seliiloz igeren lifleri, % 17-24 oraninda yag iceren tohumu ile
bircok endiistri is kolunun hammaddesini saglamaktadir (Akcar, 1986). Bu nedenle,

diinyanin en stratejik tarim {iriinlerinden birisidir.

Herhangi bir karakterin gelistirilmesi amaclandiginda, 1slah¢iya en fazla yardimci
olacak olan bilgilerin basinda ele alinan genotiplerin 1slah amacina uygun ebeveyn ve
bunlardan olusturulan melez populasyonun sahip olabilecegi genetik varyansin erken

kusaklarda saptanabilmesi gelmektedir (Cicek, 2007).

Diallel analiz yontemi, 1slah¢ilara melezleme 1slahinda anaglarin se¢imine ve
1slahin erken donemlerinde anaglarin kombinasyon yeteneklerinin belirlenmesinde
sistematik bir yaklagim imkani verir, istenilen 6zellikler yoniinden {iistiin olan anaglarin
arasinda melezleme yapma olanagi saglar. Aym1 zamanda, farkli genetik parametrelerin
tahminlerine olanak sagladigi i¢in 1slah¢ilarin en etkili 1slah yontemini segmesine yardime1
olmaktadir (Verhalen ve Murray, 1967; Jinks and Hayman, 1953; Hayman, 1954b; Jinks,
1956; Griffing, 1956; Hayman, 1960).

Bir genotipin bir melezleme dizisindeki performansmin {istlinliigli genel
kombinasyon kabiliyeti ve belirli iki genotip arasindaki melez performansinin {istiin olmasi
da 6zel kombinasyon kabiliyeti olarak tanimlanmistir (Yildirim ve Cakir, 1986). Genel
Kombinasyon Kabiliyeti yiiksek olan ozellikler eklemeli gen etkisi altindadir. Ozel
Kombinasyon Kabiliyetinde ise bu durum eklemeli olmayan gen etkisi ya da dominant ve
epistatik gen etkisini yansitmaktadir (Falconer, 1980). Islahta basari, melez

populasyonlarinda genis bir eklemeli genetik varyansin bulunmasina baghidir.



Diallel analiz, F; generasyonunda elde edilen bilgilerle, melezlemede kullanilan
ebeveynlerin uyum yeteneklerini belirlemede, gelistirilecek karaktere uygun ebeveynin
seciminde, melez populasyonun genetik yapisin1 ortaya koymada bir¢ok avantajlar
saglamaktadir. Diallel melez analizi yapmadan ebeveynin gercek degerlerine gore se¢im
yapildiginda, ¢ok az istisnalarla isabet saglanabilecegi ileri stirlilmektedir (Demir ve ark.,

1980).

Bitki 1slahinda diallel analiz metodu; melez dol populasyonlarinin genetik
yapilarim1 arastirmak, iimitvar melez kombinasyonu ve ebeveynlerin genel ve 06zel
kombinasyon yeteneklerini saptamak i¢in yapilmakta (Yildirim ve ark., 1979) ve kendine
ve yabanci ddllenen bir ¢ok bitkide genis bir uygulama alani olan Diallel Analiz Yo6ntemi
Schmidt (1919), Yates (1947), Jinks ve Hayman (1953), Hayman (1954 a,b), Jinks (1954,
1956), Griffing (1956), ve Hayman (1958, 1960) gibi arastiricilar tarafindan gelistirilmistir.
Ulkemizde Genger (1978), Turan (1979), Yelin (1985), Kaynak (1990), Efe ve Genger
(1995a, b), Basal (2001), Efe (1994), Akiscan (2011) ve Akgol (2012) tarafindan pamuk

bitkisinde uygulanmistir.

Genel kombinasyon yetenegi etkisinde olan 6zellikler eklemeli, 6zel kombinasyon
yetenegi etkisinde olan 6zellikler ise eklemeli olmayan gen etkisi ya da dominant ve/veya
epistatik gen etkisi altindadir (Sprague ve Tatum, 1942; Henderson, 1952; Falconer, 1981).
Gen etkileri seleksiyonda Onem tasimaktadir. Eklemeli gen etkisi altinda bulunan
ozelliklerde erken generasyonlarda yapilacak seleksiyonlar 6nem tagimaktadir. Eklemeli
olmayan gen etkisi altinda bulunan Ozelliklerde ise, erken generasyonlarda yapilacak
seleksiyon bu gen etkilerinin ileri generasyonlara aktarilmamasi nedeniyle yaniltic

olmaktadir.

Pamuk bitkisinde heterosisi belirlemeye yonelik yapilan calismalarda en yiiksek
heterosis’in, giinliik verim indeksi, kiitlii pamuk verimi ve ilk taraklanma giin sayisinda
bulundugu (Kaynak ve ark., 2000); koza sayis1 ve kiitlii pamuk verimi yoniinden ytiksek,
lif uzunlugu yoniinden orta ve lif kopma dayanikliligi yoniinden diisiik diizeyde pozitif,
koza kiitlii agirhigi, erkencilik indeksi ve ¢ir¢ir randimani 6zelliklerinde negatif heterosis
saptandig1 (Kandhro, 1982); en yiliksek melez azmanhiginin, kiitlii pamuk veriminde, en
diisiik melez azmanliginin ise ilk meyve dali bogum sayisinda saptandig: (Turan, 1979); ilk

hasatta toplam kiitlii miktari, ¢ir¢ir randimani, koza agirhigr ve lif uzunlugu 6zelliklerinde



Oonemli heterosis saptandigi; pamukta kalite ve yliksek verim igin heterosis 1slahindan

faydalanilmasi gerektigi (Meredith ve Brown, 1998) bildirilmektedir.

Bu calisma, farkli 6zellikleri yoniiyle 6ne ¢ikan on pamuk genotipinin, yarim diallel
melezleme yontemi uyarinca olusturulan melez populasyonlarinda, bazi tarimsal ve lif
kalite 6zelliklerinin kaliiminin incelenmesi; incelenecek 6zellikler yoniinden uygun anag
ve melezleri belirleyerek daha sonra yapilacak c¢esit 1slahi1 calismalarina yardimci

olabilmek amaciyla yapilmistir.



2. ONCEKI CALISMALAR

Konu ile ilgili saptanabilen, daha Once yapilan c¢alismalar, tarih sirasina gore

asagida verilmistir.

Hayman (1954a), bir "diallel melez"’in n tane genotipin, homozigot hattin ya da
klonun, resiproklar1 da icerecek bigimde, tiim olasi kombinasyonlarindan n(n-1)
olustugunu bildirmistir. Anaglarin kendilenmislerinin de dahil edilmesi durumunda
kombinasyon sayisi n’ ye ulastigim n’ sayidaki kombinasyon kare matris bi¢iminde
diizenlenirse dizi ve siitiinlarda ilgili anaglarin melezlerinin, kdsegendeyse anaclarin
kendilenmiglerinin yer aldigini ve bu dizi ve siitiinlardan olusan kare matrisin diallel tablo

olarak tanimlandigini bildirmistir.

Hayman (1954b), diallel melez analizi ile tahminlenen parametrelere giivenilirligin
ileri siirtilen alt1 varsayimin (anaglar homozigottur, diploid a¢ilma vardir, genlerin anaglar
arasindaki dagilis1 bagimsizdir, ¢coklu allelizm yoktur, resiprokal farklilik yoktur, epistasi
yoktur) gecerliligine baglioldugunu ve bu varsayimlardan birisinin gecersizliginin

degerlendirme sonuglarina olan giiveni azaltacagini bildirmistir.

Griffing (1956), diallel melezleme kombinasyonlarinin yeteneklerinin detayl
olarak incelenmesi sonucunda sekiz ayr1 analiz yontemi agiklamistir. Orneklemenin sekline
gore iki alternatif yaklasim ve dort farkli diallel semasi ortaya koymustur. Resiproklu veya
resiproksuz melezlenmelerine veya ebeveynlerin de populasyon i¢inde bulunma
durumlarina bagl olarak asagidaki dort analiz seklini gelistirmistir;

1-Ebeveynler, F,’ler ve resiproklar1 = n* sayida kombinasyon

2-Ebeveynler ve resiproksuz F;’ler = n(n-1)/2 sayida kombinasyon

3-Sadece F;’ler ve resiproklar1 = n(n-1) sayida kombinasyon

4-Yalnizca resiproksuz F1’ler = n(n-1)/2 sayida kombinasyon

Griffing, ebeveynleri de iceren ilk iki grubu “dialle]” olarak tanimlamis ve

ebeveynleri kapsamayan 3 ve 4 nolu metodlar1 “degistirilmis diallel olarak” adlandirmstir.

Miller ve Marani (1963), Gossypium hirsutum L. ve Gossypium barbadense L.
tiirlerinin tiir i¢i ve tiirler aras1 melezlemeleri ile olusturduklar F;, F, ve geri melez dol
kusaklarinda inceledikleri, bitki boyu, tohum indeksi, kiitlii verimi, lif verimi, koza sayzsi,

cicek sayisi, koza baglama orani ve lif oran1 6zelliklerinin yonetiminde dominant; koza



agirligr ve koza olgunlagsma siiresi Ozelliklerinin yonetiminde eklemeli x eklemeli gen

etkilerinin 6nemli oldugunu aciklamislardir.

White ve Kohel (1964), Gossypium hirsutum L. tiirline ait 5 pamuk cesidi ile
yaptiklar1 diallel melezleme c¢aligmalarinda, inceledikleri Ozelliklerin hemen hemen
tiimiinde eklemeli gen etkilerinin hakim oldugunu; bitki boyu, lif verimi, koza agirlig1 ve
bitkideki koza sayisi {lizerinde ise dominant gen etkilerinin etkili oldugunu; ancak, bu
dominant gen etkisinin, kismi dominant veya tam dominant olarak degisebilecegini

bildirmislerdir.

Lee ve ark. (1967), 10 adet farkli kdkenli Upland (Gossypium hirsutum L.) pamuk
cesidi arasinda yaptiklart yarim diallel melezleme caligsmasinda, lif verimi i¢in % 26
dolayinda heterosis saptamislardir. Koza agirligi, cir¢ir randimani ve bazi lif 6zellikleri
yoniinden daha kiiglik degerlerde bulunan heterosis degerlerinin dikkate alinmast
gerektigini bildiren arastiricilar, koza agirligi, circir randimani ve incelenen tiim lif
ozellikleri i¢in genel uyusma yetenegi etkilerinin 6nemli, ¢evresel etkinin ise Onemsiz

oldugunu acgiklamislardir.

Marani (1968), tiirler aras1 melezlerde, lif verimine ait heterosis degerinin % 32-73
arasinda degistigini ve bu durumun koza sayisina bagli oldugunu bildirmistir. Arastirici
ayrica, tohum agirliginin dominant genler, lif veriminin, kiitlii veriminin, koza sayisinin,
cicek sayisinin, koza olusum oraninin, lif indeksinin, ¢igeklenmedeki bitki boyunun
epistatik dominant genler; koza agirligimin ve lif olgunlugunun ise eklemeli genler
tarafindan yonetildigini belirtmistir. Calismada, lif orant ve kozadaki tohum sayisi
yoniinden goriilen olumsuz heterotik etkinin ise eklemeli-epistatik gen etkilerinin,

dominant etkilerden daha fazla olmasindan kaynaklandigini belirtmistir.

Al-Rawi ve Kohel (1969), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 9 pamuk ¢esidi ile
yaptiklar1 diallel melez ¢aligmalarinda, lif uzunlugu ve lif kopma dayaniklilig1 yoniinden
kismi dominant, lif inceligi yoniinden ise {istlin dominant gen etkilerinin énemli oldugunu;
dar anlamda kalitim derecesinin, lif uzunlugu i¢in 0.56, lif inceligi i¢in 0.08 ve lif kopma
dayaniklilig1 i¢in 0.86 olarak saptandigini; heterosis degerlerinin ise sirasi ile % 2.8, % 1.4,

% 5.6 olarak saptandigini bildirmislerdir.



Meredith ve Bridge (1971), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 7 pamuk c¢esidi ile
yiriittiikleri ¢alismalarinda, lif kopma dayanikliligi, lif kopma uzamasi ve lif inceligi
disinda incelenen diger 6zellikler i¢in olumlu heterosis saptadiklarini; koza agirligindaki
heterosisin verime de yansidigini; ¢ir¢ir randimani, 100 tohum agirhigi, lif uzunlugu, lif
yeknesakligi, lif olgunlugu o6zellikleri i¢in eklemeli, koza agirligt i¢in dominant, lif verimi
icin ise hem eklemeli ve hem de dominant gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.
Ayni calismada, lif verimi i¢in %7.1-47, ¢ir¢ir randimani i¢in %0.2-1.6, koza sayis1 i¢in

%8.4-21.1, 100 tohum agirlhig i¢in ise %1.1-5.4 arasinda heterosis saptamislardir.

Verhalen ve ark. (1971), Gossypium hirsutum L. tiiriinden 10 g¢esitle yaptiklart yarim
diallel melezleme calismalarinda inceledikleri, kiitlii verimi, lif verimi ve erkencilik
Ozelliklerinin iistiin dominantlik; ¢ir¢ir randimaninin ise eksik dominantlik etkisi ile

yonetildigini bildirmislerdir.

Genger (1978), Gossypium hirsutum L. ve Gossypium barbadense L. tiirlerine ait 8
pamuk cesidi arasinda yaptigi tam diallel melezleme calismasinda, bitki kiitlii pamuk
verimi, lif uzunlugu ve lif inceligi yoniinden ¢okluk olumlu yonde heterosis oldugunu;
populasyonda hem eklemeli hem de dominant genlerin dnemli olmasina karsin, eklemeli
genlerin daha etkili oldugunu; bitki kiitlii pamuk verimi ve lif uzunlugu yoniinden daha ¢ok
resesif genlerin s6z konusu oldugunu; lif uzunlugu yoniinden istiin, lif inceligi ve lif
kopma dayaniklilifi yoniinden ise eksik dominantligin bulundugunu belirtmistir. Bitki
kiitli pamuk verimi disinda incelenen diger oOzellikler yoniinden dominant genlerin
Gossypium barbadense L. tiirline ait anaglarda toplandigini; dar anlamda kalitim
derecesinin incelenen biitiin 6zelliklerde oldukga yiiksek diizeyde oldugunu bildirmistir.
Ozellikle lif inceligi, lif olgunlugu ve lif kopma dayanikliligi yoniinden erken kusaklarda

basaril1 bir seleksiyon yapilabilecegini bildirmistir.

Khan ve ark. (1981), Gossypium hirsutum L. tiirli i¢cinden 6 cesidin yer aldigi, tam
diallel melezleme caligmasinda olusturduklar1 populasyonda inceledikleri; koza sayis1 ve
bitki kiitlii verimi 6zelliklerinin bazi interaksiyonlariyla birlikte eklemeli; ¢ir¢ir randimani

ve lif uzunlugunun ise Gstiin dominant genlerle yonetildigini bildirmislerdir.

Patil ve Sheriff (1982), 10 adet Upland (Gossypium hirsutum L.) seleksiyon hatti
arasindaki tam diallel melez F; dol kusaginda, en yiiksek heterobeltiosis degerlerinin; kiitlii

verimi i¢in %12.6, koza agirlig1 i¢in % 28.6, tohum indeksi i¢in % 13.1, ¢ir¢ir randimani



icin % 48, koza tohum sayist i¢in %18, ciceklenme giinii i¢in %7: incelenen 6zelliklerin

cogunlugunun yonetiminde eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu agiklamislardir.

Kandhro (1982), Gossypium hirsutum L. x Gossypium barbadense L. tiirleri ile
yaptig1 melezlemeler sonucunda olusturdugu, F;, F,, BC; ve BC, dol kusaklarinda, koza
sayist ve kiitlii verimi yoniinden yiiksek; lif uzunlugu ve tohum indeksi yoniinden orta; lif
kopma dayanikliligi yoniinden ise diisiik diizeyde olumlu pozitif heterosis; koza kiitlii
agirhigi, erkencilik indeksi ve cir¢ir randimani 6zellikleri yoniinden olumsuz negatif
heterosis saptamistir. Arastirici, ayrica, koza kiitlii agirhigi, kiitli verimi, erkencilik indeksi,
cir¢ir randimant, lif inceligi ve lif kopma dayaniklilig1 6zelliklerinin yonetiminde eklemeli;
koza sayist ve lif uzunlugu ozelliklerinin yonetiminde dominant gen etkilerinin dnemli
oldugunu; ayrica, tohum indeksi 6zelligi disindaki incelenen tiim 6zelliklerde epistatik gen

etkisi saptadigini bildirmistir.

Boyaci (1983), Gossypium hirsutum L. tiriine ait 8 pamuk ¢esidinin yarim diallel
melezlerinden olusturdugu populasyonda, bitki kiitlii pamuk verimi, birinci el yiizdesi,
bitkide koza sayis1 ve koza kiitlii pamuk agirligi i¢in ¢okluk olumlu yonde heterosis
oldugunu; lif olgunlugu ve lif kopma dayaniklilig1 i¢in 6nemsiz, diger ozellikler i¢in ise
onemli diizeyde genel uyusma yetenegi etkisinin oldugunu; bitki kiitlii pamuk verimi, koza
kiitlii pamuk agirligi, ¢ir¢ir randimani, 100 tohum agirligy, lif uzunlugu ve lif inceligi i¢in
eklemeli; koza sayist igin ise hem eklemeli hem de dominant gen varyanslarinin énemli
oldugunu bildirmistir. Ayrica, ¢ir¢ir randimani, 100 tohum agirligi, 1if uzunlugu ve lif
inceligi yoniinden yiiksek degerde bulunan dar anlamda kalitim derecesinin sirasiyla 0.86,

0.76, 0.92 ve 0.68 oldugunu belirtmistir.

Waldia ve Gupta (1984), ¢oklu dizi kantitatif analiz yontemi ile yaptiklar
caligmalarda olusturduklar1 populasyonda bitki boyu, koza sayisi, koza agirligi, ¢irgir
randimant ve kiitlii pamuk veriminin yonetiminde eklemeli olmayan gen etkilerinin etken
oldugunu; arastiricilar ayrica, kiitlii pamuk verimi yoniinden genel uyusma yetenegi
yiiksek olan anaglarin olusturdugu melez kombinasyonlarin, 6zel uyusma yeteneklerinin de

yiiksek oldugunu belirtmislerdir.



Akdemir ve Emiroglu (1985), kiitlii pamuk verimi, ¢ir¢ir randimani, koza kiitlii
agirhign ve lif kalite Ozellikleri tizerinde yaptiklar1 c¢alismalarda, olusturduklar
populasyonda; kiitlii pamuk verimi ve lif kopma dayanikliliginin yénetiminde olumlu; lif

uzunlugunun yonetiminde ise olumsuz yonde heterosis olustugunu belirtmislerdir.

Sinde ve Deshmukh (1985), G.arboreum L. tiirlindeki 5 anacin yarim diallel
melezlerinde, verim ve kalite 6zelliklerinin kalitimini inceleyerek koza sayisi, ¢irgir
randimani, ¢iceklenmeye kadar gecen giin sayisi ve verim icin yiiksek kalitim derecesi

tahminleri yapmislardir.

Mirza (1986), Gossypium hirsutum L. tirline ait 7 pamuk c¢esidinin
melezlenmesinden olusturdugu populasyonda, verim i¢in % 6.20-235.22, bitki boyu i¢in %
1.17-67.33, bitki koza sayist i¢in % 3.57-249.04, koza agirlig: icin % 0.37-18.86, tohum
indeksi i¢in % 0.11-15.68, lif indeksi i¢in % 0.42-19.01 oranlarinda heterosis bulmustur.

Giilyasar (1987), 7 hat ve 3 test edici pamuk cesidi ile yaptig1 ¢oklu dizi analizi
sonucu olusturulan populasyonda, incelenen Ozellikler yoniinden, eklemeli gen
etkilerininin, dominant gen etkilerinden yliksek oldugunu saptamistir. Arastirici, ayrica,
koza kiitlii pamuk agirligr , kiitlii pamuk verimi ve koza sayisi i¢in olumlu ve 6nemli
diizeyde heterosis; bitki boyu, bitkide koza sayisi, koza kiitlii pamuk agirligi, bitki kiitli
pamuk verimi, 100 tohum agirligi , lif uzunlugu, lif inceligi ve lif kopma dayanikliliginin
yonetiminde eklemeli; ekim-¢igeklenme tarihi giin sayis1 ve meyve dali sayis1 yonetiminde

ise dominant gen etkilerinin 6nemli oldugunu saptamistir.

Kanoktip (1987), Pamukta tiirler arasi melezlerde bazi1 o6zelliklerin kalitimin
aragtirmis ve bitkide tohum verimi, bitkide koza sayis1 ve bitki boyu 6zellikleri yoniinden
heterosis ve heterobeltiosis saptadigini 6te yandan tek koza kiitlii agirligi, ¢ir¢ir randimani,
1if uzunlugu, 1if inceligi ve lif kopma dayaniklilig1 6zelliklerinin eklemeli; bitkide tohum
verimi, bitkide koza sayis1 ve bitki boyu 6zelliklerinin eklemeli olmayan gen etkileriyle
idare edildiklerini; bu 6zelliklerin olusumunda 6zellikle dominant ve interallelik etkilerin

etkin oldugunu belirtmistir.

Luckett (1989), Upland pamuklarinda, 10 pamuk cesidi ile yarim diallel (10x10)
melez yontemine gore olusturduklari populasyonda, lif inceligi 6zelliginin yonetiminde
sadece eklemeli; ¢ir¢ir randimani, lif uzunlugu ve lif kopma dayaniklilig1 6zelliklerinin

yonetiminde ise hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin etkin oldugunu bildirmistir.
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Alam ve ark. (1991), Upland pamuk c¢esitlerinde heterosis ve kombinasyon
yeteneklerinin belirlenmesi amaci ile, 14 farkli kokenli ¢esit ve 3 adet lokal tester hattimi
melezleyerek elde ettikleri 42 melez kombinasyonda, bitki bagina tohum verimi, bitkide
koza sayis1 , bitki boyu ve ¢ir¢ir randimani 6zelliklerinin tlimiiniin kaliiminda eklemeli
olmayan gen etkilerinin gozlendigini; incelenen tiim bitkisel Ozellikler yoniinden
olusturulan yedi melez kombinasyonda, yiliksek heterosis ve 6zel kombinasyon yetenegi
saptandigini; bitki basina tohum verimi, meyve dali, koza sayist ve c¢ir¢ir randimant
yoniinden, sirasiyla, %2.63-51.99, % 0-42.86, % 2.2-54.86, % 0-10.73 oranlarinda olumlu
yonde heterosis; bitki boyu yoniinden % -2.86-31.42 arasinda degisen olumsuz yonde

heterosis gozlendigini belirtmislerdir.

Tariq ve ark. (1992), G. hirsutum L. tiirline ait 6 cesit ile yaptig1 diallel melezlemeler
sonucunda olusturdugu F; dol kusaginda, kiitlii pamuk verimi, koza agirligt ve cirgir
randimani yoniinden iistiin dominantlhigin, bitkideki koza sayist yoniinden dominantligin,
100 tohum agirhigy, lif indeksi ve lif uzunlugu yoniinden ise eklemeli gen etkisinin dnemli
oldugunu bildirmislerdir. Ayn1 arastiricilar, kiitlii pamuk verimi, koza agirligi yoniinden
diistik, cir¢ir randiman1 ve lif ozellikleri yoniinden yiiksek diizeyde kalitim derecesi

saptadiklarini bildirmislerdir.

Rahman ve ark. (1993), G. hirsutum L. tiiriine ait 6 gesit ile yaptiklar1 diallel melez
caligmalarinda, bitki koza sayis1 0zelligi icin genel uyusma yetenegi etkilerinin onemli
oldugunu ve eklemeli genler tarafindan yonetildigini; bitki kiitlii verimi, koza sayis1 ve
circir randimam Ozellikleri i¢cin 6zel uyusma yetenegi etkilerinin 6nemli oldugunu ve

eklemeli olmayan genler tarafindan yonetildigini belirtmislerdir.

Unay (1993), 7 dizi ve 5 test edici pamuk (Gossypium hirsutum L.) gesitleri ile
yaptig1 coklu dizi analizi sonucu olusturulan populasyonda, genel uyusma yetenegi
varyansinin, 6zel uyusma yetenedi varyansina orant sonucu elde edilen degerlerden
populasyonda; yatay ciceklenme araligi, gilinliik verim indeksi, bitkide koza sayisi. bitki
verimi ve lif uzunlugu o6zelliklerinin yonetiminde eklemeli olmayan; diger 6zelliklerin
yonetiminde ise eklemeli gen etkilerinin daha yiiksek oldugunu saptamistir. Arastirici
ayrica, bitki boyu, lif uzunlugu ve lif inceligi disindaki diger 6zellikler i¢in ¢okluk olumlu
yonde heterosis; dikey ciceklenme araligi, ortalama olgunluk siiresi, birinci el kiitlii orant,

bitki boyu ve lif inceligi i¢in ¢gokluk olumlu yonde heterobeltiosis oldugunu belirtmistir.



Efe (1994), Cukurova ve GAP bdlgesi kosullarinda 10 gossypolsiiz pamuk ¢esidi ile
yiirlitmiis oldugu yarim diallel (10x10) melez yontemine gore olusturdugu populasyonda,
Cukurova bolgesinde, koza kiitlii pamuk agirligi, 100 tohum agirligi, bitki boyu, odun dali
sayisi, meyve dali sayisi, ¢ir¢ir randimani ve erkencilik orani ozelliklerinin, GAP
bolgesinde ise kiitli pamuk verimi, 100 tohum agirligi, bitki boyu, koza sayisi, ¢ir¢ir
randimani, erkencilik orani, lif kopma dayanikliligi ve lif inceligi 06zelliklerinin
yonetiminde eklemeli; hem Cukurova hem de GAP bolgesinde, kiitlii pamuk verimi, bitki
boyu, odun dal1 sayisi, meyve dali sayisi, koza sayisi, ¢ir¢ir randimani ve erkencilik orant
Ozelliklerinin yOnetiminde dominant genlerin; 100 tohum agirhigr ve lif kopma
dayaniklilig1 6zelliklerinin yonetiminde ise resesif genlerin etkilerinin etkin oldugunu

bildirmistir.

Baloch ve ark. (1995), G. hirsutum L. tiriine ait ¢esitlerde tiir i¢i melezlerde
heterosisi inceledikleri arastirmada, genel olarak incelenen 6zellikler yoniinden heterosis
degerinin diisiikk oldugunu; bes melez kombinasyonda bitki boyu yoniinden % 6.20 ve 2.87
arasinda heterosis olustugunu; odun dali sayis1 yoniinden 3 melez kombinasyonda
heterosis, iki melez kombinasyonda ise % 25.82 ve % 10 oraninda heterobeltiosis
gozlendigini; bunlara ek olarak, meyve dali, koza sayisi, ¢ir¢ir randimani ve lif uzunlugu
yoniinden, sirasiyla. % 22.48, 20.38, 24.57. 5.7 ve 3.65 oranlarinda heterosis olustugunu
belirtmislerdir.

Efe ve Genger (1995a), G. hirsutum L. tiirline ait gossypolsiiz 10 ¢esitle yaptiklari
yarim diallel melez ¢alismasinda biitiin lif 6zellikleri i¢in dominant gen varyansinin 6nemli
oldugunu, lif kopma dayanikliligi ve lif inceligi i¢in genel uyusma yeteneginin 6nemli
oldugunu, incelenen Ozellikler i¢in bulunan dar anlamdaki kalitim derecelerinin diisiik
olmasindan dolayr bu o0zellikler icin toptan se¢me yOnteminin uygun olabilecegini

belirtmislerdir.

Efe ve Genger (1995b), G. hirsutum L. tlirline ait gossypolsiiz 10 ¢esitle yaptiklar
yarim diallel melez ¢alismasinda, kiitlii pamuk verimi, koza kiitlii agirligi, 100 tohum
agirligi, bitki boyu ve ¢ir¢ir randimani i¢in 6nemli eklemeli gen etkilerinin oldugunu, s6z
konusu 6zellikler i¢in dar anlamdaki kalitim derecesinin sirasiyla 0.19, 0.38, 0.45, 0.23 ve

0.39 oldugunu bildirmislerdir.

Paulo de Carvalho ve ark. (1995), G. hirsutum L. tiiriine ait 6 cesit ile yaptiklari tam

diallel melez calismasinda, kiitli pamuk verimi, koza agirligi ve erkencilik i¢in istiin
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dominantligin; lif olgunlugu, bitki boyu ve bitki koza sayis1 i¢in eklemeli genlerin etkili
oldugunu; kiitli pamuk veriminin ise biiylik oranda dominant genler tarafindan kontrol

edildigini ve diisiik kalitim derecesine (0.19) sahip oldugunu belirlemislerdir.

Unay ve ark. (1995), lif inceligi, lif uzunlugu ve lif kopma dayaniklilig1 igin sirasiyla
%14.04, %-3.25 ve %1.60 oraninda heterosis; %10.09, %0.33 ve %13.32 oraninda ise
heterobeltiosis oldugunu ve ayni 6zellikler icin sirasiyla 0.90, 0.68 ve 0.98 dar anlamda

kalitim dereceleri saptandigini bildirmislerdir.

Zhu (1995), Upland tiirli pamuklarin, tiir i¢i melezlerinde heterosisin arastirildig
caligmada, lif verimi ve lif kalitesi Ozellikleri yoniinden heterosisin oranlarinin yiiksek
olmasinin, elde edilen melezlerin yliksek uyum yetenegi, lif kopma dayanikliligi, stres
kosullarma dayaniklilik ozellikleri ve daha iyi bir {irlin stabilitesi 6zelliginden
kaynaklandigini; buna bagli olarak, F; dol kusaginda heterosisten kaynaklanan artisin %15,
F, generasyonunda ise % 10 oldugunu; bu artiglarin bitkide koza sayisindaki artigtan
kaynaklandigini, bundan dolayi, pamuk iiretiminde tiir i¢i melezlemelerden elde edilen

melez genotiplerin, yaygin olarak kullanilabilecegini belirtmislerdir.

Kaynak (1996), farkli morfolojik ve fizyolojik Ozelliklere sahip bazi pamuk
cesitlerinde tarimsal ve teknolojik 6zelliklerin genetik analizinde, erkencilikleri ile bilinen,
zararlilara dayanikli bazi pamuk ¢esitlerinin, genetik yapisini incelemis; F; melezlerinde,
kiitlii pamuk verimi, erkencilik orani, odun dali sayisi, koza agirligi ve koza kiitlii agirligt
Ozellikleri yoniinden olumlu ve 6nemli diizeyde; bitki boyu, g¢enet sayisi, 100 tohum
agirhigy, lif uzunlugu ve lif kopma dayanikliligi yoniinden ise olumlu ve 6nemsiz diizeyde;
lif inceligi ve lif yeknesakligi yOniinden ise olumsuz ve Onemsiz diizeyde heterosis

saptadigin bildirmistir.

Yilmaz (1997), Kahramanmaras’ta 1992-1995 yillar1 arasinda G. barbadense L.
tiriinden 1; G.hirsutum L. tlirlinden 8 anagla yaptigi melezleme c¢aligmasinda; bitki
boyunda %-6.8-4.9, odun dali sayisinda %-17.5-4.6, meyve dali sayisinda %-4.9-1.2,
birinci el hasat oraninda %-1-11.7, bitki koza sayisinda %-2.2-34.3 ve kiitlii pamuk

veriminde %21.1-94.4 oraninda heterosis saptadigini bildirmistir.

Meredith ve Brown (1998), G. hirsutum L. tiirline ait 15 ¢esit ve 1 hattin yarim
diallel melezlemesinde, birinci el kiitlii orani, lif orani, koza agirlig ve lif uzunlugu icin

sirastyla %10.3, %1.4, %5.7 ve %]1.7 oraninda heterosis oldugunu, genetik yapisi1 farkl
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ebeveynlerin melezlenmesi sonucu yiiksek heterosis oranlarinin beklenebilecegini, fakat

bunun i¢in farkli genetik yapinin her zaman yeterli olamayacagini bildirmislerdir.

Babar ve Khan (1999), G. hirsutum L. tiiriine ait 4 ¢esit ile yaptiklar1 tam diallel
melez calismasinda, meyve dali sayist ve ¢ir¢ir randimani igin {istlin dominanthigin, lif
uzunlugu ve lif inceligi i¢in ise kismi dominantlik ile birlikte eklemeli genlerin etkili

oldugunu saptamiglardir.

Godoy ve Palomo (1999), lif ve kiitlii verimi 6zellikleri arasindaki iliskilerin
incelendigi farkli orijinlere sahip 7 erkenci anaci iceren diallel melez c¢aligmalarinda,
incelenen lif verimi 6zelligi i¢in diisiik seviyede eklemeli gen varyansi ve kalitim derecesi

saptamalarina karsin, ¢ir¢ir randimani i¢in bu degerlerin tersini belirlemislerdir.

Toklu (1999), Gossypium hirsutum L. ve Gossypium barbadense L. tiirlerine ait iki
pamuk ¢esidinin melezlenmesi ile olusturulan F; dol kusaginda incelenen 6zelliklerden,
koza kiitlii pamuk agirligt ve lif mukavemeti 6zelliklerinin olusumunda dominant; bitki
boyu, 100 tohum agirligi, meyve dali sayisi, lif kopma dayamikliligi, lif uzunlugu, lif
yeknesakligr ve kisa lif oran1 yoniinden iistiin dominant; koza sayisi, ¢enet agirligi ve
tohum sayis1 6zelligi yoniinden eksik dominant; c¢ir¢ir randimani, ortalama cenet sayist,
koza agirlig1, odun dali sayisi, lif inceligi ve bitki kiitlii verimi 6zellikleri yoniinden ise

eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu belirtmistir.

Ashraf ve Ahmad (2000), 6 pamuk cesidinin tam diallel melezlenmesi ile
olusturduklar1 populasyonda, odun dali sayist hari¢, incelenen tiim Ozelliklerde genel
uyusma yetenegi etkilerinin 6nemli oldugunu; 6zelliklerin kalitiminda, hem eklemeli, hem
de dominant gen etkilerinin etkin oldugunu; 6zelliklerin ¢ogunda heterosis ve anaglarin

etkisinin bulundugunu bildirmislerdir.

Kapoor (2000), MU-2 ve RS-453 pamuk cesitlerinin kullanildigi melezleme
programinda incelenen koza sayisi, ¢ir¢ir randimani ve lif verimi 6zelliklerinin kalitiminda
eklemeli olmayan; kiitlii verimi ve koza agirhig1 6zelliklerinin kalitminda eklemeli gen

etkilerinin etken oldugunu belirtmislerdir.

Khorgade ve ark. (2000), Gossypium hirsutum L. tlirline ait 7 pamuk c¢esidi ile
yaptiklar1 yarim diallel melez ¢aligmalarinda, lif indeksi ve bitki meyve dali sayis1 harig

incelenen biitiin 6zelliklerde {istiin dominantligin énemli oldugunu belirtmislerdir. Ayrica,
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kiitlii verimi ve bazi 6nemli lif 6zellikleri i¢in DHY 286, PH 93 ve PKV Rajat ¢esitlerinin;
mikroner icin ise LRA 5166 c¢esidinin en iyi genel uyusma yetenegine sahip oldugunu
saptamiglardir.

Mukhtar ve ark. (2000), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 4 ¢esidin tam diallel
melez analizinde, lif uzunlugu, ¢ir¢ir randimani, tohum indeksi ve lif indeksi 6zelliklerinin

kalitiminda tistiin dominantligin etkili oldugunu bildirmislerdir.

Basal (2001), G. hirsutum L. tiiriine ait 6 pamuk ¢esidi ile yarim diallel (6x6) melez
yontemine gore olusturduklari populasyonda, koza kiitlii agirhigr ve kiitlii verimi igin
cogunlukla olumlu, diger o6zellikler (koza sayisi, erkencilik orani, ¢ir¢ir randimani, 100
tohum agirligi, lif kopma dayanikliligi, lif uzunlugu ve lif inceligi) icin ise ¢ogunlukla
olumsuz yonde heterosis ve heterobeltiosis oldugunu; koza sayisi, ¢ir¢ir randimant ve lif
inceligi icin hem eklemeli hem dominant; koza kiitlii pamuk agirligi, 100 tohum agirlig, lif
kopma dayaniklilig1 ve lif uzunlugu i¢in eklemeli; kiitlii verimi ve erkencilik orani icin ise

dominant gen etkilerinin etkin oldugunu bildirmistir.

Bertini ve ark. (2001), melez Upland (Gossypium hirsutum L) pamuklarinda,
kalitim parametrelerinin arastirildigi ¢alismada; incelenen ilk ¢igceklenme zamani, koza
sayis1, koza agirlig ve lif verimi 6zelliklerinin yonetiminde dominant; 100 tohum agirlig:
ve ¢ir¢ir randimani 6zelliklerinin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu;
lif veriminde % 96.41 ve ilk ciceklenme zamaninda %0.77 oraninda heterotik etki

gozlendigini bildirmislerdir.

Barden ve ark. (2002), G. hirsutum L. tiirline ait 5 cesit ile (TAM94L-25, TTU-202,
ACALA 1517-99, FIBER MAX 832, TAMCOT CAMD-E) ile yaptiklar diallel ¢alismada
lif uzunlugu tizerine kombinasyon yeteneklerini incelemiglerdir. Arastirmacilarin tiim F,
hibritleri arasindan 6zellikle Fiber max 832 x TAM 94L-25 kombinasyonunda en uzun lif
uzunlugu degerlerini saptamistir. Bunun yan1 sira Acala 1517-99 ve TTU202
ebeveynlerinin TAM 94 L-25 ve Fiber max 832 ebeveynleri arasinda yapilan melezlerde lif
uzunlugu bakimindan 6nemli genel uyusma yetenegi etkisi saptamislardir. Arastirmacilar

lif uzunlugu iizerine eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Ahmad ve ark. (2003), Gossypium hirsutum L. tliriine ait 6 cesit ile yaptiklar1 tam
diallel melez calismada, bitki meyve dali sayisi, bitki boyu, bitki koza sayis1 ve kiitli

pamuk verimi 6zelliklerinin kontroliinde eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu; bitki
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boyu, bitki koza sayis1 ve kiitlii pamuk verimi i¢in bulunan dar anlamda kalitim derecesinin

ise erken donem seleksiyon kriteri olarak kullanilabilecegini saptamislardir.

Ashwathama ve ark. (2003), pamuk bitkisinde, 4 tiirler aras1 ve 4 tir igci
melezlemeden elde ettikleri populasyonlart materyal olarak kullandiklart ¢alismada; tiirler
aras1 melezlerde heterosis oranlarini, kiitlii veriminde %79.3, toplam kuru madde oraninda
%10.2, koza sayisinda %60, koza agirhiginda 12.8; tiir i¢i melezlerde heterosis oranlarini,
kiitlii veriminde %32.9, toplam kuru madde oraninda %3.6, koza sayisinda %13.6, koza

agirliginda %3.8 olarak saptamislardir.

Bagal ve Turgut (2003), 6 farkli pamuk ¢esidinin yarim diallel melezlenmesiyle
olusturulan populasyonda saptadiklari uyusma yetenekleri ve heterosis degerlerine gore,
bitkide koza sayisi1 icin DPL 5690; koza kiitlii pamuk agirlig1 ve lif uzunlugu i¢in Acala SJ-
5; bitki kiitlii pamuk verimi ve ¢ir¢ir randimani i¢in Nazilli 84 ve Carmen; erkencilik orani
ve lif inceligi i¢in Tamcot CAMD-E ve lif kopma dayaniklilig1 i¢in PD 6168 ¢esitlerinin
uygun olabilecegini, tiim o6zellikler birlikte incelendiginde Tamcot CAMD-E x Carmen,
Nazilli 84 x PD 6168, DPL 5690 x Tamcot CAMD-E ve Tamcot CAMD-E x PD 6168
melezlerinin gelecekteki 1slah ¢aligsmalari i¢in imit verici oldugunu saptamis, degistirilmis
geri melezleme veya tekrarlamali seleksiyon yontemi uygulanarak verim ve lif kalite

ozelliklerinin birlikte gelistirilebilecegini bildirmiglerdir.

Cheatham ve ark. (2003), Avustralya cesitleri ve yabani pamuk tiirlerinde verim ve
lif kalitesinin artirilmasi i¢in mevcut genlerin bulundugunu, ancak bunlarin Amerika
cesitleri ile uyum yeteneklerini belirlemeye calistiklar1 arastirmalarinda, yarim diallel
melezleme ile elde ettikleri F, hibritlerini, ebeveynlerle kiyaslamali olarak denediklerini,
F, hibritlerinin lif verimi, lif uzunlugu ve koza agirligi yoniinden ebeveynlerden daha iyi
deger gosterdiklerini, verim i¢in Stoneville 474, verim ve lif uzunlugu i¢in Fibermax 832,
lif kopma dayanikliligi icin B 1388 cesitlerinin en iyt genel uyusma yetenegi
sergilediklerini, kisa lif oram1 ve lif kopma dayanikliliginin eklemeli gen etkileri ile
yonetildigini, lif verimi, koza biiyiikliigii ve lif kopma uzamasmin hem eklemeli hem de
dominant gen etkileri ile yonetildigini, bu c¢esitlerin A.B.D 1slah programlarinda

kullanilmasi ile verim ve lif kalitesinde artig saglanabilecegini bildirmislerdir.

Genger ve Giivercin (2003), Harran ovasi kosullarinda, G. hirsutum L. tiirine ait 3

cesit ve bunlardan elde ettikleri 2 melez ile yaptiklar1 ¢calismada, kiitlii verimi ve bitki boyu
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ozellikleri icin pozitif, ilk el (erkencilik) oran1 i¢in negatif heterosis; kiitlii verimi 6zelligi
icin pozitif; ilk el orani icin ise negatif heterobeltiosis oldugunu ve ilk el oran ile kiitlii
verimi arasinda istatistiksel olarak Onemli, negatif bir iliskinin bulundugunu

bildirmislerdir.

Kiani (2003), 6x6 diallel analizi ile kombinasyon yeteneklerinin incelendigi
calismada, incelenen odun dali sayisinin yonetiminde, eklemeli genlerin; bitki boyu, koza
sayisi, koza agirhig ve kiitlii verimi Ozelliklerinin yonetiminde, hem eklemeli, hem de
eklemeli olmayan genlerin; erkencilik oranm1 ve meyve dali sayisina eklemeli olmayan
genlerin etkili oldugunu; Cukurova 1518 x Siokra 324 melezi kombinasyonunun, koza
sayist ve erkencilik ozellikleri lizerine, en iyi 6zel uyusma yetenegi etkileri gosterdigini

belirtmistir.

Murtaza ve ark. (2004), 8x8 diallel melezleme sonucu olusturduklar1 populasyonda,
lif uzunlugunun epistatik genler tarafindan kontrol edilirken lif kopma dayanikliliginin ise
eklemeli dominant genler tarafindan kontrol edildigini bildirmislerdir. Ayrica,
ebeveynlerde dominant ve resesif genlerin asimetrik bir dagilim sergilediklerini

saptamiglardir.

Giivercin ve Genger (2005), Harran ovasi kosullarinda, G. hirsutum L. tiirine ait 3
cesit (Nazilli 84, Sayar 314 ve Stoneville 453) ve bunlardan elde ettikleri 2 melez (Sayar
314 x Nazilli 84 ve Stoneville 453 x Nazilli 84) ile yaptiklart calismada, her iki
kombinasyonda da kiitlii pamuk verimi ve lif verimi yoniinden yiiksek diizeyde heterosis

olustugunu saptamislardir.

Karademir (2005), Diyarbakir kosullarinda, G. hirsutum L. tiiriine ait 7 pamuk
cesidi ile yarim diallel (7x7) melez yontemine gore olusturdugu populasyonda, bitki boyu,
odun dali, meyve dali, koza sayisi, koza kiitlii pamuk agirhid, ilk el kiitlii orani, ¢irgir
randimani, 100 tohum agirligi, lif uzunlugu ve lif inceligi 6zelliklerinin yonetiminde
eklemeli; kiitlii pamuk verimi ve lif kopma dayanikliligi ozelliklerinin yonetiminde
eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu; bitki boyu, ilk meyve dali bogum sayist,
odun dali sayisi, meyve dali sayisi, koza sayisi, koza kiitlii pamuk agirlig, kiitlii pamuk
verimi, ilk el kiitlii orani, lif uzunlugu, lif inceligi ve lif kopma dayaniklilig1 6zelliklerinde
pozitif yonde; cir¢ir randimani ve 100 tohum agirlhigr ozelliklerinde ise negatif yonde

heterosis olustugunu saptamistir.
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Murtaza (2005), 8 pamuk c¢esidi (Laokra 5.5, DPL-7340-424, Fregobract, Glandless
4195-220, SA100, Stoneville-857, S-14 ve B-557) ile yaptig1 tam diallel ¢alismasinda 64
adet kombinasyon {izerinde ¢alismis ve F; generasyonunda koza agirlig1 ve koza sayisinin
kalitiminda eklemeli olmayan (listiin dominant) gen etkilerinin 6énemli oldugunu; tohum
indeksi, koza agirligi ve koza sayisi i¢in kalitim derecelerinin yiiksek olmasindan dolay1

tek bitki seleksiyonu ile genetik kazancin saglanabilecegini Gnermistir.

Rauf ve ark. (2006), G. hirsutum L. tiirline ait 5 pamuk c¢esidi ile yarim diallel (5x5)
melez yontemine gore olusturduklar1 populasyonda, lif kopma dayanikliligi ve lif uzunlugu
ozellikleri icin eklemeli; kiitlii verimi, odun dali sayisi, meyve dali sayisi, koza sayisi,
circir randimani ve lif inceligi 6zellikleri i¢in ise hem eklemeli hem de eklemeli olmayan

gen etlilerinin etkin oldugunu bildirmistir.

Antonio de Aguiar ve ark. (2007), G. hirsutum L. tiirline ait 5 ticari pamuk ¢esidi
ile yarim diallel melez yontemine gore olusturduklari populasyonda inceledikleri, kiitlii
pamuk verimi, lif verimi, tohum indeksi, mikroner indeksi, lif kopma dayanikliligi, lif
uzunlugu, kisa lif indeksi, lif kopma uzamasi ve sarilik 6zelliklerinin ¢ogu icin eklemeli

gen etkilerinin hakim oldugunu bildirmislerdir.

Duymaz (2007), G. hirsutum L. tiirtine ait 2 ve G. barbadense L. tiiriine ait 1
pamuk ¢esidinin melezlenmesi ile olusturdugu populasyonlar ile yaptig1 ¢alismada bitki
boyu, meyve dali sayisi, koza sayisi, koza kiitlii agirligi, koza kiitlii pamuk verimi ve lif

kopma dayaniklilig1 6zelliklerinde olumlu yonde heterosis olustugunu saptamastir.

Karademir ve ark. (2007), Maras 92 ve Chirpan 603 c¢esitlerinin melezlenmesi
sonucunda elde ettikleri F;, F,, BcP1 ve BcP2 dol kusaklarinda erkencilik, verim ve lif
teknolojik 6zelliklerinin kalitimini inceledikleri arastirmada; koza sayist, ilk el kiitlii orant,
kiitlii pamuk verimi, ilk meyve dali bogum sayis1 6zelliklerinden en yliksek heterosis
degeri; koza sayisi, ilk el kiitlii oram1 ve c¢ir¢ir randimani 6zelliklerinden en yiiksek

heterobeltiosis degeri elde ettiklerini bildirmislerdir.

Kiani ve ark. (2007), G. hirsutum L. tiirline ait 6 pamuk cesidi ile yarim diallel
(6x6) melez yontemine gore olusturduklari populasyonda, odun dali sayisi 6zelliginin
yonetiminde eklemeli; bitki boyu, koza sayisi, ve kiitlii verimi 6zelliklerinin yonetiminde,

hem eklemeli, hem de eklemeli olmayan; erkencilik orani ve meyve dali sayisi
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ozelliklerinin yonetiminde ise eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu

bildirmistir.

Ilyas ve ark. (2007), G. hirsutum L. tiriine ait 4 pamuk cesidi ile diallel (4x4) melez
yontemine gore olusturduklart populasyonda, inceledikleri bitki boyu, koza sayisi, kiitlii
verimi, ¢ir¢ir randimani, lif uzunlugu, lif kopma dayanikliligr ve lif inceligi 6zelliklerinin

kalitiminda sadece eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu belirlemislerdir.

Cicek ve Kaynak (2008), yiiriittiikleri ¢calismada, genel uyusma yeteneginin tiim
ozelliklerde, 6zel uyusma yeteneginin ise bitki kiitlii pamuk verimi, koza kiitlii pamuk
agirhigr ve ¢irgir randimaninda 6nemli oldugunu; bitki kiitlii pamuk verimi ve koza kiitlii
pamuk agirhiginda olumlu, koza sayisinda olumsuz heterosis ve heterobeltiosisin, diger
ozelliklerde ise olumlu heterosis fakat olumsuz heterobeltiosis degerlerinin olustugunu;
bitki kiitlii pamuk verimi ve koza kiitlii pamuk agirlig1 i¢in dominant, ¢ir¢ir randimani,
erkencilik orani, 100 tohum agirligi, lif uzunlugu ve lif kopma dayanikliligi i¢in eklemels,
bitkide koza sayis1 ve lif inceligi i¢cin ise hem dominant hem de eklemeli gen etkilerinin

o6nemli oldugunu saptamislardir.

Minhas ve ark. (2008), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait bes pamuk ¢esidi (Coker-
4601, MNH-552, S-14, Stoneville ve Allepo-41) ile yaptiklar1 tam diallel melezleme
caligmalarinda, lif inceligi, lif uzunlugu ve lif kopma dayamiklilig1 6zellikleri i¢in kismi
dominantlik ile birlikte eklemeli gen etkilerinin etken oldugunu; lif tiniformite oraninin
yonetiminde ise Ustiin dominantligin oldugunu; Coker-4601xAllepo-41 ve Coker-4601xS-
14 melezlerinin lif inceligi ve lif iniformite oran1 degerleri bakimindan en yliksek 6zel
uyusma yetenegi degerine sahip oldugunu; Coker-4601xStoneville melezinin lif uzunlugu
ve lif kopma dayaniklilig1 degerleri bakimindan en yliksek 6zel uyusma yetenegi degerine
sahip oldugunu; Coker-4601 c¢esidinin lif inceligi ve lif uzunlugu degerleri bakimindan en
iyl genel uyusma yetenegine sahip oldugunu; S-14 ve Stoneville c¢esitlerinin lif kopma
dayaniklilig ve lif iniformitesi oran1 degerleri bakimindan en iyi genel uyusma yetenegine

sahip oldugunu bildirmislerdir.

Shah ve Shah (2008), G. hirsutum L. tiirline ait olusturulan diallel melez
populasyonu {iizerine yaptiklar1 calismada, incelenen Ozellikler yoniinden heterosis
oranlarini, sirasiyla, verim igin % 28.92, bitkideki koza sayis1 i¢in % 17.27, koza agirhig

icin % 3-3.81 diizeylerinde bulmuslar, ayrica bu melez kombinasyonlarda lif uzunlugu ve
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cirgir randiman1  Ozellikleri yoniinden de pozitif heterosis degerleri gozlendigini

belirtmislerdir.

Soomro ve ark. (2008), G. hirsutum L. tiirline ait 5 ¢esit (TH-3/83, NIAB-78, CIM-
109, Mc-Nair-3150 ve Reshmi) ile yaptiklar1 tam diallel ¢aligmada, bitki boyu, bitki koza
sayist ve koza agirligr ozelliklerinin kontroliinde dominantlik varyanslari (H1 ve H2) ve

eklemeli varyans’in (D) olduk¢a 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Abro ve ark. (2009), G. hirsutum L. tiiriine ait 4 ¢esit ile (Sadori, CRIS-134, Sohni
ve CIM-448) yaptiklan diallel ¢aligmada; Sadori ¢esidinin bitki boyu, bitkide koza sayisi
ve kiitli verimi degerleri bakimindan en iyi genel uyusma yetenegi’ne sahip oldugunu;
Sadori x CIM-448 ve Sadori x CRIS-134 melezlerinin ise bitkide koza sayis1 i¢in en
yiiksek 6zel uyusma yetenegi degerine sahip olduklarini bildirmislerdir. Ayrica, yapilan
tim melezleme kombinasyonlarinda bitki boyu i¢in pozitif ve yiiksek heterosis degerleri
elde etmislerdir. Sadori x CIM-448 ve CIM-448 x Sohni kombinasyonlarinin kiitlii verimi
ve bitkide koza sayis1 Ozellikleri bakimindan pozitif, yliksek heterosis ve heterobeltiosis

degerleri gosterdiklerini saptamislardir.

Mohamed ve ark. (2009), G. barbadanse L. tiirline ait 6 pamuk c¢esidi ile yarim
diallel (6x6) melez yontemine gore olusturduklart populasyonla, iki farkli ¢evre (killi-
verimli ve kumlu-kirecli verimsiz toprak) kosulunda yiiriittiikleri ¢alismada, her iki ¢evre
kosulunda da, F; ve F, dol kusaginda, kiitlii verimi ve ¢ir¢ir randimani 6zelliklerinin
yonetiminde hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu

bildirmislerdir.

Smith ve ark. (2009), G. hirsutum L. tiiriine ait 4 uzun elyafa yakin (TAM 94L-25,
Fibermax 832, TTU 202, ve Acala 1517-99) ve 1 kisa elyaf (Tamcot CAMD-E)
Ozelliklerine sahip genotipin yarim diallel melezlenmesi ile olusturulan populasyonlarda
yapilan incelemeler sonucuna goére; TAM 94L-25 genotipinin en yliksek genel uyusma
yetenegi etkisini gosterdigini ve bu ¢esidin A.B.D. 1slah programlarinda kullanilmasi ile lif

uzunlugunda artis saglanabilecegini bildirmislerdir.

Giivercin ve Sunulu (2010), Kahramanmaras kosullarinda, G. hirsutum L. tiiriine ait
7 pamuk cesidini ana ve G. barbadense L. tiliriine ait 1 pamuk c¢esidini baba olarak
kullanarak olusturdugu populasyonda, F; melezlerinde, lif verimi ve lif mukavemeti

yoniinden 2, lif inceligi yoniinden 1, lif uzunlugu yoniinden 3 ve lif tiniformitesi yoniinden
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1 kombinasyonda pozitif ve istatistiksel olarak Onemli diizeyde heterosis; lif verimi
yoniinden 5, lif mukavemeti yoniinden 3, lif uzunlugu ve lif iiniformitesi yoniinden 1
kombinasyonda negatif ve istatistiksel olarak dnemli diizeyde heterobeltiosis; lif uzunlugu
yoniinden ise 1 melez kombinasyonda pozitif ve istatistiksel olarak 6nemli diizeyde
heterobeltiosis oldugunu ve ayrica lif verimi ile lif inceligi arasinda istatistiksel olarak

onemli diizeyde olumlu bir iligkinin oldugunu bildirmislerdir.

Hussaini ve ark. (2010), 5 adet Upland (Gossypium hirsutum L.) pamuk c¢esidi
arasinda yaptiklar1 tam diallel melezleme c¢alismasinda, lif uzunlugu, lif kopma
dayanikliligi, lif inceligi ve lif iiniformitesi 6zelliklerinin kontroliinde eklemeli olmayan

gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Karademir ve Genger (2010), G. hirsutum L. tiirline ait 7 pamuk cesidi ile yarim
diallel (7x7) melez yontemine gore olusturduklari populasyonda, ¢ir¢ir randimani ve lif
inceligi ozelliklerinin yonetiminde eklemeli; kiitlii verimi ve lif kopma dayaniklilig
ozelliklerinin yonetiminde ise eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu

bildirmislerdir.

Akiscan (2011), 6 pamuk (Gossypium hirsutum L.) genotipi ile (VD-4, PAUM-15,
Cukurova 1518, VD-18, Stoneville 468 ve Nazilli 84S) yarim diallel melez yontemi
uyarinca olusturulan popiilasyonda genetik yapiy1 irdelemek; F; melez giiciinii saptamak;
uygun anaglar1 ve melez kombinasyonlarin1 belirlemek amaci ile yaptigi ¢aligmada; lif
inceligi 6zelligi i¢in olumsuz; bitki boyu, meyve dali sayisi, odun dali sayisi, koza sayisi,
koza kiitli agirlig, kiitli verim, ¢ir¢ir randimani, 100 tohum agirligl, lif uzunlugu, lif
kopma dayanikliligi ozellikleri i¢in olumlu ydnde heterosis; meyve dali sayisi, kiitlii
verimi, lif uzunlugu, lif kopma dayaniklilig1 6zellikleri i¢in ¢ogunlukla olumlu; bitki boyu,
odun dali sayisi, koza sayisi, koza kiitlii agirligi, ¢ir¢ir randimani, 100 tohum agirlig, lif

inceligi 6zellikleri yoniinden olumsuz yonde heterobeltiosis saptamistir.

Ali ve ark. (2011), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 6 c¢esit ile yaptiklar1 tam
diallel calismada, koza agirligi, bitki koza sayisi, bitki boyu, odun dali sayis1 ve meyve dalt
sayisinin  kalittminin  kontroliinde {istiin dominant gen etkilerinin 6nemli oldugunu

bildirmislerdir.

Boyaci (2011), 4 ana (Paum-100, Paum-101, Paum-102, Paum-103) ve 3 baba
(Bahar-14, Askabat-91, Paum-B) olarak kullanilan pamuk (Gossypium ssp.) genotipleri ile
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coklu dizi kantitatif analiz yontemi uyarinca olusturulan populasyonda, genetik yapiy1
irdelemek, F1 melez giiclinli saptamak, uygun anag¢, melez kombinasyonlarini belirlemek
amaci ile yaptig1 ¢alismada; incelenen tiim 6zelliklerin yonetiminde eklemeli olmayan gen
etkilerinin 6nemli oldugu; koza kiitlii agirligi, ¢ir¢ir randimani, lif inceligi, kisa lif icerigi
ve lif kopma uzamasi 6zellikleri i¢in negatif; incelenen diger 6zellikler icin pozitif yonde

heterosis bulundugunu saptamistir.

Igbal ve ark. (2011), Gossypium hirsutum L. tlriine ait 6 gesit ile yaptiklar1 tam
diallel calismada, genotiplerin ortalama degerlerinin dominantlik varyanslarindan (H; ve
H;) daha biiylik ve biitiin 6zellikler i¢in 6nemli oldugunu; dominantlik varyanslar1 H; ve
Hy’nin lif uzunlugu ve bitki koza sayisi i¢in 6nemli olmadigini; Hy/4H; degerini 0.24; dar

anlamda kalitim derecesinin ise biitiin 6zellikler i¢in ¢ok yiiksek oldugunu saptamislardir.

Khan ve ark. (2011), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 6 ¢esidin (CIM-446, CIM-
496, CIM-499, CIM-506, CIM-554 ve CIM-707) diallel melez populasyonunda yaptiklar
calismada; ilk ciceklenme giin sayisi, koza cenet sayisi, genet tohum sayisi, c¢irgir
randiman1 ve bitki kiitlii pamuk verimi &zelliklerini inceledikleri arastirmada biitiin

ozellikler i¢in genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Zeng ve ark. (2011), Gossypium hirsutum L. tiirline ait 16 cesit ile yaptiklar1 diallel
calisma sonucunda lif verimi ve lif Ozellikleri lizerine kombinasyon yeteneklerini
incelemislerdir. Arastirmacilar, inceledikleri 48 F, hibrit kombinasyonu arasinda genel
uyusma yetenegi etkilerini tiim lif 6zellikleri ve lif verimi i¢in 6nemli bulmuslardir. SP156
ve SP224 cesitleri lif verimi ve lif kopma dayanikliligi; SP192, SP205 ve JC65 ¢esitleri lif
verimi, lif inceligi ve lif uzamasi; SP192 ve SP224 ¢esitleri lif verimi ve kisa lif oram
ozellikleri bakimindan pozitif genel uyusma yetenegi etkileri saptamislardir. Ayrica,
FM832 x SP205 kombinasyonunda %14, MD15 x SP205 kombinasyonunda ise % 26

heterosis degeri bulduklarini bildirmislerdir.

Méndez-Natera ve ark. (2012), Venezuella kosullarinda Gossypium hirsutum L.
tiiriine ait 6 gesit ile yarim diallel analiz yontemi uyarinca yaptiklar1 ¢alisma sonucunda,
ciceklenme baglangici, 100 tohum agirhigi, kiitlii pamuk verimi, lif mukavemeti ve lif
inceligi 6zelliklerinin yonetiminde hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin
onemli oldugunu; buna karsilik bitki boyu, meyve dali sayisi, koza periyodu, ¢igeklenme
periyodu ve koza agirlig1 6zelliklerinin yonetiminde ise eklemeli gen etkilerinin énemli

oldugunu bildirmislerdir.
20



3. MATERYAL VE YONTEM

3.1. Materyal

3.1.1. Deneme yeri ve yil

Arastirma, ProGen Tohum A.S.’ye ait Hatay merkez ilgeye bagli Karaali
mevkisinde bulunan arasgtirma ve uygulama alanlarinda, 2012 ve 2013 yillarinda

yiirtitiilmiistir.

3.1.2. iklim Kosullar1

Akdeniz iklim kusag: igerisinde bulunan Hatay ilinde, kislar 1lik ve yagisl; yazlar
sicak ve kurak gecmektedir. Yagisin biiyiik kismi1 pamugun biiyiime mevsimi disindadir.
Deneme alaninin, pamuk melezlerinin yetistirildigi 2013 yil1 ve uzun yillara ait bazi iklim

degerleri Cizelge 3.1°de verilmistir (Anomim, 2013).

Cizelge 3. 1. 2013 Yili Nisan-Ekim Aylar1 Arasinda Ortalama Sicaklik, Toplam Yagis,
Oransal Nem Degerleri ve Normalden Farklari.

Sicaklik (°C) Yagis (mm) Oransal Nem (%)
AYLAR Normalden Normalden Normalden
Ort. Fark* Toplam Fark* Ort. Fark*
Nisan 18 0.7 383.4 258 65.3 53
May1s 22.8 0.6 95.1 38 63.2 -1.9
Haziran 25.5 0.1 0 -18.8 60.1 -5.5
Temmuz 26.4 -1.4 0 -4.5 57.7 -11.2
Agustos 27 -1.5 0 -40 59.3 -10.2
Eyliil 26.1 0.1 158.9 75.8 61.4 -4.3
Ekim 18.7 -2.9 47.8 -4.9 48.3 -13.8
658.2 280.7

*=zun Yillar Ortalamasindan Fark

Cizelge 3.1°den sicaklikla ilgili veriler incelendiginde, Temmuz, Agustos ve Ekim
aylarindaki sicaklik ortalamalarinin uzun yillar sicaklik ortalamalarina gore 1.4, 1.5 ve 2.9
°C daha diisiik olmasina karsin, diger aylarda sicaklik ortalamasmin normalden daha
yiiksek oldugu goriilmektedir. Yagisla ilgili veriler incelendiginde, deneme yilinda diisen

toplam yagis miktarinin, normalin 280.7 mm iizerinde oldugu, denemenin yiiriitildigi yila
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ait Haziran, Temmuz ve Agustos aylarinda yagisin diismedigi, Ekim ayinda da normalden
daha az yagisin diistiigii gortilmektedir. Nisbi nemle ilgili veriler incelendiginde, sadece
Nisan ayinda normalin Tlizerinde, diger biitlin aylarda ise normalin altinda oldugu

gorilmektedir.

3.1.3. Arastirmada kullanilan genotipler ve 6zellikleri

Calismada, Cizelge 3.2°de belirtilen, verim ve lif kalite 6zellikleri birbirinden farkl
cesit ve hatlardan olusan baz1 pamuk genotipleri ve bunlarin yarim diallel melezlerinden

elde edilen F| melez dolleri arastirmanin genetik materyalini olusturmustur.

Cizelge 3. 2. Denemede Kullanilan Pamuk Genotiplerinin Adi, Tiirii, Genotip Sahibi
Kurulus ve Pedigrileri.

Turt Genotip Sahibi Pedigree
Cesit Ad1 Kurulus
PG 300 G. hirsutum L. | ProGen Tohum A.S. | PG Hat {H-7 x PG Hat 1H-12
Pima S7 G. barbadense | USDA-ARS 6614-91-93 x 6907-513-509-51
L. Cotton Research
Center
LIDER G. hirsutum L. | Ozbugday
(Mig 119) Tohumculuk A.S.
BA707 G. hirsutum L. | ProGen Tohum A.S. | BA 151 X BA 320

PG 318ACP |G. hirsutum L. | ProGen Tohum A.S. | PG Hat AC501 x PG Hat AC901

PG 820 G. hirsutum L. | ProGen Tohum A.S. | PG Hat YKL-12 x PG Hat YKL-501
PG 53 G. hirsutum L. | ProGen Tohum A.S. | PG Hat A98 x PG Hat A1001
PG 910 G. hirsutum L. | ProGen Tohum A.S. | PG Hat iH-19 x PG Hat iH-121
BA 525 G. hirsutum L. | ProGen Tohum | SG 96 x SG 747
AS..

GLORIA G. hirsutum L. | Bayer CropScience
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Denemede kullanilan genotiplerin belirgin 6zellikleri asagida verilmistir.

BA 707 : Orta-Uzun boylu, bitki sekli konik yapida ve erkenci bir ¢esittir.
Yapraklan kiigiik, bol ve palmiye seklinde olup, govde ve yapraklar tiiysiizdiir. Koza sekli
ovaldir. Solgunluk hastaligina kars1 toleranttir. Lif uzunlugu 28-30 mm , lif inceligi 4.4-4.8
mic., lif kopma dayamiklilig1 32-34 g/tex, cir¢ir randiman %43-44 arasindadir (Anonim,
2011 ¢). Pamuk tarimi1 yapilan biitiin bolgelerde ekilmektedir.

Lider (Mig 119) : Orta boylu ve konik bitki formuna sahiptir. Yapraklar1 orta
biiyiikliikte, orta yogunlukta, palmiye seklinde ve az tiiylidiir. Kozalar1 kiigiik ve oval
seklindedir. Orta-Erkenci olup solgunluk hastaligina toleranttir. Lif uzunlugu 28.5-29.8
mm , lif inceligi 4.4 mic., lif kopma dayaniklilig1 30.5-32.08 g/tex, cir¢ir randimani %42-
43’°diir (Harem, 2007). Pamuk tarimi1 yapilan biitiin bolgelerde ekilmektedir.

BA 525: Uzun boylu ve yayvan bitki formuna sahiptir. Yapraklar: orta biiyiikliikte,
orta yogunlukta, palmiye seklinde ve orta tiiyliidiir. Kozalar iri ve oval seklindedir. Orta-
Erkenci olup solgunluk hastaligina toleranttir. Lif uzunlugu 30 mm , lif inceligi 4.8 mic.,
lif kopma dayanikliligi 30.3 g/tex, ¢ir¢ir randiman1 %41 dir (Harem, 2007). Cukurova,
Ege, Hatay ve Antalya bolgelerinde tarimi yapilmaktadir.

PG 318ACP: Orta erkenci Acala tipi bir cesit olup solgunluk hastalifina ¢ok
dayaniklidir. Bitkiler orta boyda ve yar1 kloster formdadir. Yapraklar orta biiyiikliikte ve az
tiiyliidiir. Elyaf kalitesi de i1yi olan ¢esidin ¢ir¢ir randiman %40-41’dir. Lif uzunlugu 30-31
mm , lif inceligi 3.8-4.2 mic., lif kopma dayaniklilig1 37-39 g/tex’dir (Anonim, 2012b).

Gloria: Erkenci bir ¢esit olup solgunluk hastaligina toleranttir. Bitkiler orta boyda
ve konik formdadir. Elyaf kalitesi de iyi olan ¢esidin c¢ir¢ir randiman %41-43’tiir.
(Anonim., 2011a). Cukurova, Ege, Hatay ve Antalya bolgelerinde tarim1 yapilmaktadir.

PG 300: Orta-Uzun boylu ve yar1 kloster bitki formuna sahiptir. Orta gegci grupta
yer almaktadir. Elyaf kalitesi iyi olan ¢esidin ¢ir¢ir randimani %42-44’diir. Lif uzunlugu
33-34 mm, lif inceligi 4-4,4 mic., lif kopma dayamikliligi 38-40 g/tex dir. Yapraklar
tiiystizdiir. Solgunluk hastaligina tolerantir (Anonim., 2011¢).
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PG 820: Uzun boylu ve yayvan bitki formuna sahiptir. Tiiylii yapraklara sahiptir.
Lif uzunlugu 28-30 mm, lif kopma dayaniklilig1 30-32 g/tex, ¢ir¢ir randiman % 50°dur.
Solgunluk hastaligina toleranttir (Anonim., 2011c).

PG 53: Orta-Uzun ve kloster bitki formuna sahiptir. Kozalar1 kiiglik, konik sekilli
olup ancak sayica fazla miktarda olmaktadir. Bitki ve yapraklan tiyliidiir. Lif uzunlugu
29-30 mm, lif kopma dayanikliligi 30-32 g/tex, ¢ir¢cir randiman %41-43’dir. Solgunluk

hastaligina hassastir (Anonim., 2011c).

PG 910: Bitkiler uzun ve bitki sekli koniktir. Yapraklar tiiylidiir. Erkenci olan
¢esidin cir¢ir randimant %43-44’diir. Lif uzunlugu 28-30 mm, lif inceligi 4.4-4.7 mic., lif
kopma dayaniklilig1 31-33 g/tex dir. Solgunluk hastaligina toleranttir (Anonim., 2011c).

Pima S7: USDA-ARS Cotton Research Center (Arizona/USA) tarafindan
gelistirilen cesit 1992 yilinda tescil edilmistir. Erkenci bir ¢esittir. Sicaga toleranttir. Bitki
boyu ortalama 109 cm ve yayvan bitki formuna sahiptir. Tek koza agirlig1 ortalama 3.15 g
dir. Cir¢ir randimant %38.6. Elyaf uzunlugu 34.5 mm, elyaf kopma dayanikliligi 330
mN/tex ve lif inceligi 3.94 mikronerdir (Anonim, 2012a).

3.2. Yontem

3.2.1. Denemelerin kurulusu

3.2.1.1. Birinci y1l ¢calismalari

Yiiksek verimli ve kalite nitelikleri iistiin olan 10 genotip (Lider (Mig 119), BA
707, BA 525, PG 910, Gloria, PG 300, PG 318ACP, PG 820, PG 53 ve Pima S7) arasinda
istenilen sayida melez kombinasyonu olusturmak i¢in 2 adet melezleme bahgesi
kurulmustur. Birinci melezleme bahgesi; 18.05.2012; ikinci melezleme bahgesi,
28.05.2012 tarihinde kurulmustur. Her bir melezleme bahgesi, her gesit tek sira, 7.5 m sira
uzunlugunda, sira arast uzakligi 70cm; sira iizeri uzakligi 30 cm olacak sekilde
olusturulmustur. Her ocaga 3 adet tohum, el ile atilmistir. Cikiglar 10 giin icinde
tamamlanmistir. Seyreltme islemi, yaklasik bitkiler 10-15¢cm oldugunda 07.06.2012 ve
15.06.2012 tarihlerinde, her ocak’ta 1 adet fide kalacak sekilde her iki melezleme

bahgesinde de yapilmistir. Melezlemelere ve anaglarin kendileme islemine ¢iceklenmenin
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basladigr 20.07.2012 tarihinde baslanmistir. Aktif ciceklenme doneminin sonu olan
15.08.2012 tarihine kadar her iki melezleme bahgesinde de melezlemelere devam
edilmistir. Her melezlemeden oOnce ana olarak kullanilacak cigeklerde emaskiilasyon
yapilarak etiketleme yapilmistir. Emaskiilasyonu takip eden giinde baba c¢igeklerden polen
tozlar1 getirilerek tozlamalar yapilmistir. Her bitkide melezleme yapilmayan cicekler,
tutum oranini yiikseltebilmek i¢in koparilmistir.

Lider (Mig 119), BA 707, BA 525, PG 910, Gloria, PG 300, PG 318ACP, PG 820,
PG 53 ve Pima S7 genotipleri arasinda yarim diallel analiz yontemi uyarinca, Px(P-1)/2
adet melez kombinasyon, Cizelge 3.3’de ayrintis1 verildigi sekilde yapilmistir. Ayrica,
gerekli olan ana¢ tohumlar i¢in her ¢esitte kendileme yapilmistir. Boylece, gerekli olan F,

tohumlar1 ve anaclara iliskin kendilenmis tohumlar elde edilmistir.

Cizelge 3. 3. 10x10 Yarim Diallel Melezleme Cizelgesi.

Lider PG PG PG
(Mig 318 820 53 Pima
9/@ 119) BA 707 BA525 PG910 Gloria PG300 ACP S7

Lider (Mig
119) X X X X X X X

x

BA 707 X X X
BA 525 X X
X

PG 910

X X X X

Gloria

X X X X X

PG 300

X X X X X X

PG 318ACP

X X X X X X X X

PG 820

X X X X X X X X X

PG 53
Pima S7

X X X X X X X X X

Hasat edilen melez kozalar, laboratuvarda kombinasyonlarina gore tasnif edilerek
laboratuvar ¢ir¢ir makinesinde ¢ir¢irlanmistir. Aralik ayindan mart ayma kadar
circirlamalart devam etmistir. Kese kagitlarina alinan melez ve kendilenmis kozalar
circirlandiktan sonra tohumlar % 20’lik siilfiirik asit ile delinte edilmis; iyice yikandiktan
sonra kalsiyum karbonat ile notralize edilerek 40 °C kurutma firinlarinda 2 saat siire ile
kurutulmustur. Boylece, delinte edilen tohumlar 2. y1l denemelerinde kullanilmak {izere,

10 °C’deki soguk hava deposunda muhafazaya alinmistir.
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3.2.1.2. ikinci y1l cahsmalar:

Ikinci y1l denemeleri, ProGen Tohum A.S’ye ait Antakya’da bulunan arastirma
alaninda, Cizelge 3.3’de gosterilen, melezler ve ebeveynleri ile birlikte, 23.05.2013
tarihinde, Tesadiif Bloklar1 Deneme Deseni uyarinca 3 tekrarlamali olarak kurulmustur.
Her parsel, 70 cm sira aras1 genisliginde, 25 cm sira iizeri mesafede, 7.5 m uzunlugundaki
1 siradan olugsmustur. Parsellere ekim, her ocaga 3 adet tohum gelecek sekilde, ocak usulii
yapilmistir. Cikistan sonra bitkiler, 10-15 cm oldugunda her ocakta tek bitki kalacak
sekilde seyreltilmistir.

Deneme normal bakim kosullart altinda yiiriitiilmiistiir. Deneme alani, 7.5 kg/da saf
Azot (N), 7.5 kg/da saf Fosfor (P,0s5) ve 7.5 kg/da saf Potasyum (K,O) olacak sekilde 50
kg/da 15-15-15 kompoze giibre ile giibrelenmistir. 1.sulamadan 6nce, 4.5 kg/da saf Azot
(N) gelecek sekilde 14 kg/da Amonyum Nitrat (NH4NO3) (% 33) giibresi, 2. sulamadan
oncede 2 kg/da saf Azot (N) gelecek sekilde 5 kg/da Amonyum Nitrat (% 33) giibresi ile
iist giibreleme yapilmistir. Parsellerin ot miicadelesi, el capasi ile 2 kere yapilmis ve

16.06.2013 ve 28.06.2013 tarihlerinde traktorle 2 kez ara ¢apasi ¢ekilmistir.

Yesil kurt ve emici (aphid) bocekler icin, 11.07.2013, 21.07.2013 ve 16.08.2013
tarihlerinde ilaglama yapilmustir. ilaglamalarda, Flambo (300 cc/da) ve Hunter 50 cc/da

uygulanmustir.

Denemelerin hasadi elle 2 defada yapilmistir. Ilk el 15.09.2013 tarihinde, ikinci el
12.10.2013 tarihinde yapilmigstir.

3.2.2. incelenen bitkisel ozellikler ve belirleme yontemleri

Anaglar ve bunlarin F; melezlerinde incelenen o6zellikler ve yontemleri asagida

verilmistir.
Kiitlii Pamuk Verimi (kg/da): 1. ve 2. el hasatta elde edilen kiitlii miktarlar1 tartilarak
toplam parsel verimi elde edilmis ve parsel verimleri, parsel alan1 kullanilarak dekara

verime ¢evrilerek bulunmustur.

Parsel Alani (m?®)= Parsel boyu (m) x Sira aras1 mesafe (m)
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1.ve 2. el toplam kiitlii miktar1 (kg)
Kiitli pamuk verimi (kg/da)= x 1000
Parsel alan1 (m?)

Erkencilik Oram (%): Birinci el kiitlii oran1 esasina gore bulunmustur.

Birinci Elde Toplanan Kiitlii Pamuk (kg)

Erkencilik Orani (%) =
ToplamKiitlii Pamuk (kg)

x100

Bitkideki Koza Sayis1 (adet/bitki): Hasat olgunluguna gelen bitkilerde, her parselde
rastgele secilen 10 adet bitkide, agmis ve hasat edilebilecek kozalarin sayilmasi ile elde

edilmistir.

Bitki Boyu (cm): Her parselden rastgele segilen 10 bitkinin, kotiledon yapraklarindan {ist
bliylime konisine kadar olan uzaklik cm olarak Olgiilmiis, daha sonra bu degerlerin

ortalamasi alinarak bulunmustur.

Bitkideki Odun Dali Sayis1 (adet/bitki): Hasat sonrasinda, her parselden rastgele segilen
10 adet bitkide, bitkilerin kotiledon bogumunu sifir kabul ederek ilk meyve dalina kadar

olan dallar1 sayilarak bulunmustur.

Bitkideki Meyve Dali Sayis1 (adet/bitki): Hasat sonrasinda, her parselden rastgele se¢ilen
10 adet bitkide, bitkilerin odun dalindan sonraki tepe noktasina kadarki dallar1 sayilarak

bulunmustur.

Koza Kiitlii agirhg: (g).: Hasat doneminde, her parselde rastgele secilen 20 adet bitkiden
alman aymi pozisyondaki kozalarin siflenmesiyle elde edilen Kkiitliillerin tartilip

ortalamasinin alinmastyla bulunmustur.

100 Tohum Agirhg (gr) : Kiitli pamugun cir¢irlanmasi ile elde edilen tohumlardan
rastgele 100 adetlik 4 6rnek ayrilmis; 0.01 gr duyarlh terazide tartilip, ortalamasi alinarak

bulunmustur.
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Circir randimam (%): Hasattan sonra her parselden alian kiitlii pamuklar, roller-gin
cir¢ir makinesinde ¢irgirlanarak, lif ve ¢igit olmak lizere ikiye ayrilarak tartilmis; asagidaki
esitlik yardimiyla ¢ir¢ir randimani hesaplanmustir.

Lif Agrhg (g)
Lif Agrhigt (g) + Tohum Agirhig (g)

Cirgir Randimani (%)= x100

Liflerin Teknolojik Ozellikleri: Lif uzunlugu (mm), Lif kopma dayamklhilig (g/tex), lif
inceligi (mic), kisa lif orant (SFI) (%), lif uzunluk uyum indeksi (UI) (%), lif kopma
uzamasi (Elongation) (%), sarilik degeri (yellowness) (+b) ve Grilik (yansima) degeri (Rd)
degerleri 6rnek kozalardan elde edilen liflerin USTER HVI 1000 aygitinda analiz edilmesi

ile bulunmustur.
3.2.3. Verilerin degerlendirilmesi

Incelenen &zelliklerden elde edilen verilerin istatistiksel hesaplamalarinda
PRODIANc 1.0 (Efe, 1994), TARPOPGEN (Ozcan, 1999) ve Jump (Kalayci, 2005)
istatistik paket programlari kullanilarak yapilmistir. Bu degerlendirmeler sirasiyla

asagidaki gibi aciklanmuistir.

3.2.3.1. Tesadiif bloklar1 6n varyans analizi

Bu diallel melezleme calismasindan elde edilen fenotipik degerlerde, asagidaki
istatistik modele uygun varyans analizi yapilmistir. Anaglar ve Fi1 melez genotipleri

arasindaki farkliligin 6nemliligi test edilmistir.

Xi=u+v;+bite;

Bu modelde:
Xjj=J inci blokta 1 inci melezin fenotipik degeri
u = populasyonun ortalama etkisi
vi=1inci ebevyn etkisi
bj=j inci blok etkisi
eij= Hata varyansi, ¢evre varyansi olarak kabul edilir (Aksel ve Johnson, 1963).
Tesadiif bloklar1 deneme deseninin varyans analizini tanimlayan bu model Cizelge

3. 4°deki varyasyon kaynaklarindan olusmaktadir (Steel ve Torrie,1960).
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Cizelge 3. 4. Tesadiif Bloklar1 On Varyans Analizinde, Varyasyon Kaynaklar1 (V.K.),

Serbestlik Dereceleri (S.D.) ile Kareler Ortalamalar1 ve Beklenen Degerleri.

Varyasyon Serbestlik Kareler Kareler ort. 'nin
kaynaklar1 dereceleri ortalamalari beklenen degerleri
Bloklar b-1 Mb de? + vib’
Genotipler v-1 Mv 8¢’ + bov’

Hata (b-1)(v-1) Me 3¢

Genel (bv-1)

On varyans analizi sonucunda F, ve ebeveynler arasindaki varyans, istatistiki olarak
onemli ¢ikan Ozellikler i¢in her blok icin yapilacak diallel tablolar olusturulmus analiz

edilimistir (Hayman, 1954a; Aksel ve Johnson, 1963).

3.2.3.2. Melez azmanhg1

Melez azmanligi heterosis ve heterobeltiosis olarak saptanmistir. Melez giicii

etkileri excel sayfasinda olusturulan formiil ile hesaplanmustir.
3.2.3.2.1.Heterosis

Arastirmada incelenen her bir 6zellik yoniinden, F; dol kusag: ortalamasinin, anag
ortalamasina olan (%) artis1 olarak asagidaki esitlik uyarinca hesaplanmistir (Chang ve

Smith, 1967).

Fi- AO AL+ A,
Ht= x 100, JiN @ S —
AO 2

Esitlikte;

Ht : Heterosis degerini,

Fi: F, dol kusagi ortalama degerini,
AO: Anaclarin ortalama degerlerini,
Aj: 1. Anacin ortalama degerini,

Aj: 2. Anacin ortalama degerini belirtmektedir.
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3.2.3.2.2.Heterobelthiosis

Arastirmada incelenen her bir 6zellik yoniinden, F; dol kusag1 ortalamasinin, iistiin

anaca % artis1 olarak, asagidaki formiil uyarinca hesaplanmistir (Fonseca ve Patterson,

1968).

F,- UO
Hb =

x 100

Uo
Esitlikte;

Hb : Heterobelthiosis degerini,

Fi: F, dol kusag1 ortalama degerini,

UO: Ustiin anacin ortalama degerlerini belirtmektedir.

3.2.3.3. Yarim diallel tablolarin varyans analizi

Yarim diallel melezleme sonucu elde edilen verilerin analizi Jinks-Hayman (1953)

ve Jones (1965) tarafindan Onerilen yonteme gore Yildirnm ve Sengonca (1980)’den

yararlanilarak yapilmastir.

Her blok igin, parsel ortalama degerlerinden ayri ayri olusturulan yarim diallel

tablolarin ortalamalar1 alinmis ve bu ortalama degerler iizerinden analize esas olacak yarim

diallel tablo gerceklestirilmistir.

Yarim diallel tablonun varyans analizinde, kareler toplamlarina ve serbestlik

derecelerine iligkin esitlikler ve elde edilecek istatistikler Cizelge 3.5’de verilmistir.

Cizelge 3. 5. Yarim Diallel Tablonun Varyans Analizinde, Varyansyon Kaynaklar1 (V.K.),
Kareler Toplamlarini ve Serbestlik Derecelerini Veren Esitlikler.

Varyasyon Kaynag1 | Kareler Toplami Serbestlik Derecesi
a ((ZUr)-(ZUr)*/n)/(n+2) (n-1)

b bi+bytbs (b1 tbytbs)

b QY..-(n+1)Y.)*/(n*-1)/n 1

by (ETr*-(ZTr)*/n)/(n°-4) (n-1)

bs GKT-(at+ by+b,) (n(n-3)/2)

Hata M, (b-1)(v-1)

Genel YYrs-(ZYrs)/(n(n+1)/2) (n(n-1)/2)+(n-1)
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Cizelge 3.5°de kullanilan kisaltmalar ve ifade ettikleri asagida 6zetlenmistir.

a : Eklemeli gen etkisi varyansinin tahminleyicisi olup, genel uyum yetenegini (GUY) de

aciklar.

b : Dominant gen etkisi varyansinin tahminleyicisi olup (b;), (b2) ve (bs) olarak 3

komponente ayrilir.

b;: Ortalama dominantlik varyansimi gosterir. Melezlerin kendi ebeveynlerinin ortalama
degerlerinden olan ortalama sapmalarmin Gnemli olup olmadigimi belirler ve h¥ye

esdegerdir.

b, : Bir ebeveynde dominant allellerin toplanmasini belirler (anaglarin farkli gene sahip

olup olmadiklarini).

bs : Dominant allellerin ebeveynler arasinda dagilmis oldugunu gdsterir. Ozel uyum

yetenegini (OUY) de agiklar.

Ur: Yr.+Yrr

Yr. : r inci dizi toplami

Yrr : rinci ebeveyn degeri

n : ebeveyn sayisi

Y..: Yarim diallel tablo toplami
Y. : Ebeveyn degerleri toplami
Tr:2Yr.-nYrr

GKT : Genel kareler toplami1

3.2.3.4. Diallel melez analizi ile genetik parametrelerin tahmin edilmesi

Bir diallel melezin biyometriksel genetik analizi ile genetik parametrelerin tahmin
edilebilecegi, Hayman (1954b) tarafindan onerilmistir. Bir ¢cok arastirici Jinks ve Hayman
(1953), Hayman (1954b, 1958, 1960) ve Jinks (1954, 1956) tarafindan tartisilan genetik
analizler, ikinci derece istatistiklerden genetik parametrelerin tahmini temeline gore
yapilmaktadir. Bu ¢alismadaki analizler ve degerlendirmeler, Ozcan (1999) tarafindan
gelistirilen TARPOGEN  istatistik  paket programi  kullanilarak  yapilmustir.

Degerlendirmelerde parsel ortalama degerleri kullanilmistir.
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Genetik parametrelerin tahmin edilmesi i¢in yapilan diallel melez analizinde her
diallel tablo asagidaki varsayimlarin gecerliligi agisindan kontrol edilmistir (Hayman,
1954b).

1-Ebevynler homozigottur

2-Diploid ag¢ilma vardir

3-Resiproklar arasinda fark yoktur

4-Multiple (¢oklu) allelizm yoktur

5-Genler, ebevynler arasinda birbirinden bagimsiz olarak dagilmistir.

6-Epistatik gen etkisi yoktur (allel olmayan genlerin davranislart birbirinden
bagimsizdir).

Aciklanacak biyometriksel genetik yontemlerle yapilacak degerlendirmelerden elde
edilen sonuclarin giivenirliligi bu varsayimlarin gecerliligine baglidir.

Multiple allelizmin yoklugu, genlerin ebeveynler arasinda birbirlerinden bagimsiz
olarak dagildiklar1 ve epistatik etkinin yoklugu varsayimlarinin gegerli olup olmadig;

a-Her dizi i¢in bulunmus Wr degerinin o diziye ait Vr degeri lizerine olan regresyon
katsayis1 (bWr/Vr)’nin 1 degerine esit olup olmamasina;

b-Diallel tablolarin her birinde her dizi i¢in bulunan (Wr-Vr) degerlerinin, tesadiif
bloklarina gore yapilan varyans analizinde, dizi varyansinin F degerinin 6nemliligine gore
incelenmistir.

Her blok ve bloklar ortalamasi i¢in ayr1 ayr1 hesaplanan regresyon katsayisinin
I'den Onemli sapma gostermesi veya (Wr-Vr) degerlerinin istatistiki olarak tekdiize
olmamasi durumunda; varsayimlarin gecerliligi saglanincaya kadar en biiyliik (Wr-Vr)
degerlerine sahip diziler once birer birer, gerektiginde ikiser ikiser degerlendirme disi
birakilmalidir. Ancak varsayimlarin gegerli olmadigi durumda dahi genetik parametrelerin
saptanarak populasyon tizerinde tartisilabilecegi onerilmistir (Hayman, 1954 b). Hayman’a
(1954 b) gore; bu galismada uygun goriilen (regresyon hattina ters diisen ebeveynler)

ebeveynler degerlendirme dis1 birakilmistir (uygun goriilen ebeveynler ile birlikte F] "leri).

Bu ¢aligmada varsayimlarin kontrolii ‘t’ testi ile yapilmistir (Singh ve Chaudhary, 1985).

Kontrol i¢in ‘t’ testinde kullanilan formiil soyledir;
H0 :b=11igin, t= (l-b)/SHb

Bulunan ‘t’ degeri, n-2 serbestlik derecesi (n=ebeveyn sayisi) yardimiyla

tablodaki ‘t” degeri ile kiyaslanmistir. Deger 6nemli bulundugunda Hayman (1954 b)’in
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onerdigi sekilde ebeveynlerin ¢ikarilmast yoluna gidilmis ve varsayimlarin kontrolii
saglanincaya kadar bu isleme devam edilmistir. ‘t’ testinde kullanilan standart hata

(SHb) ve regresyon katsayisi (b) degerlert,
2 2
SHb= [ZVr -(ZVr) /n)/n-1veb=C (Wr,Vr)/V /V
formiilleri ile hesap edilmistir.

Yukarida belirtilen varsayimlarin gegerlilikleri saptandiktan sonra, genetik
parametrelerin tahmin edilmesi i¢in diallel melez analizleri, ele alinan tiim 6zellikler igin,
diallel tablolarin her birinde ayr1 ayri yapilmistir. Bu analizler sonucunda asagidaki

istatistikler hesaplanmustir.

Vr = Dizi varyansi

Wr = Dizi kovaryansi

VOLO = Ebeveynlerin varyansi

VILI = Dizi varyanslarinin ortalamasi

WOLOI = Ebeveynlerle dizilerdeki dolleri arasinda ortalama kovaryans
VOLI = Dizi ortalamalarinin varyansi

(MLI-MLO)2 = Ebeveyn ortalamalari ile bunlarin n(n-1)/2 miktarindaki déllerinin
ortalamalar1 arasindaki fark

E = Cevre kosullarinin varyansi

Her blok i¢in ayr1 ayr1 bulunmus yukaridaki istatistiklerin ortalamalar1 kullanilarak
asagidaki genetik parametreler tahmin edilmistir.

D (Eklemeli gen etkilerinin varyansi) = VOLO — E

H; (Genlerin dominant etkilerinin varyansi) = VOLO-4WOLOI+4VILI-(5n-4/n)E

2

H, (Gen dagilisina gore diizeltilmis dominantlik varyansi) = 4VILI-VOLI-4(n -n-
2 2
DEMm = Hl(l-(u-v) )

u: anagta olumlu genlerin pay1
v: anagta olumsuz genlerin pay1
F (Dominant ve resesif genlerin dagilis yonii) = 2(VOLO-WOLOI+VILI-Wr-Vr)-
2(n-2)E/n
h? (Heterozigot lokusun dominanthik etkisi) = 4(MLI-MLO)*-4(n-1)E/n’
E (Cevre varyansi) = [(Hata KT + Tekerrir KT)/(Hata s.d + Tekerriir s.d.)]/

Tekerriir sayisi
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Genetik varyans komponentlerinin 6nem kontrolleri ‘t’ testi ile irdelenmistir.
Standart hatalar1 ise hata varyansi ve kovaryans katsayisi aracilifi ile saptanmistir
( Hayman 1954 a ; Demir ve Forkman, 1975; Aksel ve ark. 1982).

Standart hata asagidaki formiil ile bulunmustur.

Standart hata = [(Hata varyansi) x (Kovaryans katsayis1)]"*

Formiilde, hata varyansi; diallel tablodan elde edilmis varyanslarin beklenen
degerleri ile deneysel olarak bulunan degerler arasindaki farkin karesinin serbestlik

derecesine boliinmesi ile elde edilmistir.

Varsayimlarin beklenen degerleri asagidaki formiiller uyarinca saptanmustir.

Wr =(WOLOI - VILI + Wr + Vr)/2

Vr = (VILI- WOLOI + Wr + Vr)/2

VOLO =D+E

VOLI = %*D-1/4*F+1/4*H1+E/2n

Yukaridaki denklemde kullanilan kovaryans katsayilari ise, her genetik komponent
icin, kovaryans matrisi kdsegeninde yer alan esitliklerin anag¢ sayisi (n) temeline gore
coztimlenmeleri ile elde edilmistir (Hayman, 1954a).

D igin, Cp = (n’ +n*) /n’

F i¢in, Cr = (4n° + 20n" - 16n° + 16n%) / n’

H1 icin, Cyy = (n° +41n* - 12n° + 4n?)/ n°

H2 icin, Cyp = 36n* / n’

h? i¢in, Cp, = (I6n* + 16n* - 32n +16) / n’

E i¢in, Cg = n*/mn’

D-HI igin, Cp.y = 4(9n*-2n+1)/n’°

Burada n, diallel melez analizine giren anag sayisidir.
Saptanan genetik komponentlerden yararlanilarak populasyonun genetik yapisini
tanimlamada kullanilan ¢esitli oranlar hesaplanmistir (Hayman, 1954a,b, 1957; Jinks,
1956; Singh ve Chaudary, 1976,1985). Populasyonun genetik yapisini tanimlamada bu
oranlardan yararlanilir.

Genetik parametrelerin 6nemliligini incelerken asagidaki formiilde goriildiigii gibi

parametrelerin kendi standart hatalarina oranlar1 kullanilmistir.

Standart hata = Tahminlenen genetik parametre/Standart hata
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Formiiliinden elde edilen deger, n-2 serbestlik derecesindeki ‘t’ cetvel degeriyle

kiyaslanarak 6nemlilik kontrolii yapilmistir.

(H;/D)*® = Ortalama dominantlik derecesi. Bu oran 1 e esit oldugunda tam
dominantlik, birden kiiciik oldugunda eksik dominantlik, birden biiyilik

oldugunda iistiin dominantlik etkisinin varlig kabul edilir.

(H2/4H) = (ujvi) = Dominant ve resesif allellerin frekansi. Bu deger 0.25 oldugunda
dominant ve resesif allellerin esit frekansta, (ui = vi = 0.5) olduklari
kabul edilir ve bu degere yakin oranlarin bulunmasi seleksiyonda

basarili olunabilecegini gdsterir.

KD/KR = [( 4DH,)*"+ F ]/ [( 4DH,)’*- F ] = Ebeveynlerdeki dominant genlerin
sayisinin resesif gen sayisina oranidir. Eger, bu deger 1’e esit ise
ebeveynlerin dominant ve resesif gen sayilari esit, kiigiik ise resesif
allellerin gen frekanslari iistiin ve biiyiik ise dominant allellerin gen

frekanslari tstiin kabul edilir.

K = (h? / H,) = Etkili gen sayisi veya dominanthigi gosteren gen gruplari sayisidir.

Ebeveynin incelenen 6zelligini etkileyen gen sayisin verir.
2 2 222 22
(K=h/H=h/16uvh =1/16uv)

D-H; = Degerin sifir ¢ikmasi eklemeli ve dominant gen etkilerinin esit oldugunu,
negatif ¢ikmasi dominant gen etkisinin eklemeli etkiye gore daha
onemli ve pozitif ¢ikmasi ise dominant gen etkisinin eklemeli etkiye

gore daha 6nemsiz rol oynadigini gostermektedir.

Hg = Genis anlamda kalitim derecesi.

= (0.5D+0.5H -0.25H_-0.5F)/(0.5D+0.5H -0.25H -0.5F+E)

Hd = Dar anlamda kalitim derecesi.

= (0.5D+0.5H -0.5H -0.5F)/(0.5D+0.5H -0.25H -0.5F+E)

r(Yr,(Wr + Vr) = Kuramsal dominantlik sira katsayis1 dominantligin yonii hakkinda
bilgi verir. Korelasyon katsayist degerinin pozitif bulunmasi, resesif
genlerin yliksek olan ebeveynlerde toplandigini, negatif bulunmasi ise
ozelligin yliksek oldugu ebeveynlerde dominant genlerin bulundugunu

gostermektedir.
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3.2.3.5. Wr/Vr grafigi ve yorumlanmasi

Dizi varyans ve kovaryanslar1 arasindaki iliskiden yararlanilarak c¢izilecek grafikten
yola ¢ikilarak ebeveynler icin genetik bilgiler tahmin edilebilir (Hayman, 1954a; Aksel ve
Johnson, 1963; Mather ve Jinks, 1971).

Diallel tablolarda dizilerdeki kombinasyon degeriyle kombinasyonlarda
tekrarlanmayan ebeveyn degerleri arasindaki kovaryans (Wr) ile dizilerin varyanslarindan
(Vr) elde edilen regresyondan yaralanilarak genetik yorumlar yapilabilir. Wr-Vr grafigi
cizilirken Wr degeri bagimli degisken gibi kabul edilerek Y ekseni iizerinde; Vr degeri ise
bagimsiz degisken gibi kabul edilerek X ekseni lizerinde gosterilir. Grafigin ¢iziminde Wr
degerlerinin Vr degerleri lizerinde regresyon katsayisi, grafikteki egimi belirlemek i¢in
kullanilir.

Wr-Vr grafiginden populasyon hakkinda asagidaki yargilara varilabilir.

Regresyon hattina ve Wr-Vr noktalarina bakilarak varilabilecek yargilardir.
Regresyon hattina gore bakildiginda;

Regresyon hattinin Y eksenini kesme durumuna gore populasyondaki dominantlik
durumu hakkinda asagidaki yorumlar yapilabilir.

Regresyon hatt1 Y eksenini orjinde keserse dominantlik derecesinin tam dominant
oldugu yani “h=1" oldugu kararina varilir.

Regresyon hatti 'Y eksenini orjinden yukarida keserse, bu kesim noktasi
“a=V4 (D-H1)” olmakta ve bdylece kismi dominantliktan s6z edilebilmektedir.

Regresyon hattt Y eksenini negatif tarafta keserse, “h>1" iistiin dominantlik
durumu bulunur.

Ebeveynlere ait noktalar parabol iizerinde toplanmis ise yani bir regresyon hatti
mevcut degilse h=0 dir. Populasyonda dominanthigin olmadigi, eklemeli gen etkisinin
bulundugu varsayilir.

Wr-Vr noktalarina gore bakildiginda;

Grafik iizerinde ebeveynlerin degerlerine ait noktalarin (Wr-Vr) durumlar1 da
populasyon hakkinda yorum yapmada kullanilir. Ebeveynlere ait Wr-Vr noktalarinin
sinirlayict parabol egrisinin regresyon hattinin kesim noktalarina gore paraboliin baglangi¢
noktasindan uzakliklar1 ebeveynlerin dominant ve resesif genleri tasiylp tasimadiklari

hakkinda yargida bulunmayi saglar.
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Paraboliin baslangi¢ noktasina yakin olan ebeveynlerin dominant genleri tasidiklari
ve paraboliin baslangi¢ noktasindan uzakta yer alan ebeveynlerin resesif genleri tasidiklart
kabul edilir.

Ebeveynlere ait Wr-Vr noktalarinin regresyon hattinin {izerinde bulunduklari
beklendigi halde bu noktalarin regresyon hattindan uzakta yer almalari epistatik etkinin var
olmasi olarak yorumlanabilir.

Wr-Vr grafiginin ¢izimi, Jinks ve Hayman (1953)’1n 6nerdigi sekilde Ozcan (1999)
tarafindan gelistirilen TARPOPGEN istatistik paket programi kullanilarak yapilmistir.

3.2.3.6. Uyusma yetenekleri analizi

Griffing tipi diallel analiz yontemi ile diallel melezlemelerde kullanilan ebeveynlerin
kombinasyon uyusmalart belirlemektedir. Griffing (1956) tarafindan Onerilen bu
yontemde, ebeveynlerin rastgele ya da bilingli olarak se¢ilme durumuna gore “Model 17 ve
“Model 2” olarak 2 degerlendirme metodu ortaya konmustur. Ayrica diallel tablonun
olusturulmasinda 4 ayr1 yontem Onerilmistir. Bu calismada “Yontem 27, “Model 17
kullanilmistir. Yani bilingli olarak secilen n sayida ebeveyn ve bunlarin melez doéllerini

iceren n(n-1)/2 kombinasyonu ifade eder. Bu yonteme iliskin matematik model;
Xij=U+gi+ g+ S+ /bc Yadeiju dir.

Esitlikte:.

Xij : ’inci ve j’inci ebeveynler arasindaki F; melezlerinin degerini,
U: Populasyon ortalamasint,

g + g; : 1’inci ve j’inci anaglarin genel uyusma yetenegi etkilerini,
Sij : 1’inci ve j’inci ebeveynler arasindaki melezlerin 6zel uyusma yetenegi etkilerini,
1,] : l......p (anag sayist)

k:1..... b (blok sayis1)

1:l.. ¢ (parseldeki gbzlem sayisi)

eijixl : Cevre kosullar etkisini tanimlamaktadir.

(2x;)=X.. = Genel toplam

(Z‘.Xij)2=X..2 = Genel toplamin karesi

¥xi.? = Melezlere ait dizilerdeki degerlerin kareleri toplan

¥xij* =i ve j degerlerinin kareleri toplami

(2xi.)* = Melezlere ait dizilerdeki degerlerin toplamlarinin kareleri
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¥(xi.+xii)? = Bir dizinin kareleri toplami esitliklerinden yararlanilmistir.

Bu yonteme iligskin varyans analizi ve beklenen kareler ortalamasi, Cizelge 3.6’da

verilmistir.

Cizelge 3. 6. Genel ve Ozel Uyusma Yetenekleri Varyans Analiz Tablosu.

. Beklenen Kareler
Varyans Kaynagi S.D. K.T. K.O.
Ortalamasi
Genel Uyusma Yetenegi p-1 Sg Mg S*+(p+2)(1/p-1)3g°
Ozel Uyusma Yetenegi p(p-1)/2 |Ss Ms S*+(1/p(p-1)3; 2iSi
Hata m Se Me s°

Genel ve Ozel uyusma yetenegi etkileri kareler toplami, asagida verilmis olan

esitlikler kullanilarak saptanmustir.

GUYKT = 1/(p+2)([ Ti(xi+xi)-(4X>../p)]

OUYKT = [ ¥x%-1/(p+2)] [Xi(xi+xij)*)H2 X*./(p-1)(p-2))]

Genel ve 0zel uyusma yetenekleri kareler ortalamalar1 hata kareler ortalamasina
boliinerek bulunan F degeri, tablo F degeri ile karsilagtirilarak énem kontrolii yapilmistir.
Genel ve 0zel uyusma yetenegi etkilerinin bulunmasinda ise asagidaki esitlikler
kullanilmistir.

gi = V/(p+2)(Xi+Xj)-(2X../p)

Sij = Xii-1/(pH2)(Xi X+ Xj +X)+2X../(p+1)(p+2)

Anaglara ve melezlere ait standart hatalarin hesaplanmasinda ise agagidaki esitlikler
kullanilmistir. (Singh ve Chaudhary, 1985).

S.E.(g) = [(p-1) o’/p(p+2)]"?

S.E.(si) = [(p(p-1) o’o(p+ (p+2)]

Genel ve 6zel uyum yetenegi etkilerine ait 6nemliliklerin belirlenmesinde ise “t” testi
kullanilir.

Yukarida agiklanmaya c¢alisilan hesaplamalardan genel ve 6zel uyum yetenegi
etkileri Ozcan (1999) tarafindan gelistirilen TARPOPGEN istatistik paket programi
kullanilarak yapilmustir.
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4. ARASTIRMA BULGULARI VE TARTISMA
4.1. On Varyans Analiz Sonuclari

Bu calismada ebeveyn olarak kullanilan 10 pamuk genotipi ve bunlarin diallel
melezlenmesinden elde edilen F; populasyonlarmin incelenen 6zelliklerinde yeterli
genotipik varyasyonu belirlemek icin yapilan 6n varyans analizine iliskin hata kareler

ortalamasi ve F degerleri toplu olarak Cizelge 4.1°de verilmistir.

Cizelge 4.1°de goriildiigl gibi, incelenen biitiin 6zellikler arasinda istatistiki olarak
fark bulunmasi melez populasyonda yeterli genetik varyasyonun varligina isaret etmekte

ve diallel analiz metodunun uygulanabilecegini gostermektedir.

Cizelge 4. 1. 10X10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Incelenen Ozelliklere iliskin On
Varyans Analiz Sonuglari.

Incelenen Ozellikler HKO F
Kiitlii Pamuk Verimi (kg/da) 18073.23 49.02**
Koza Kiitlii Agirligi (g) 2.737970 26.67**
Bitkideki Koza Sayis1 (adet/bitki) 15.25443 26.57**
100 Tohum Agirligi (g) 4.016414 47.26%**
Bitki Boyu (cm) 575.9625 57.89%*
Bitkideki Odun Dal1 Sayis1 (adet/bitki) 0.6450438 2.2968**
Bitkideki Meyve Dal1 Sayis1 (adet/bitki) 5.86855 4.93%*
Cir¢ir Randimani (%) 0.2523 89.97**
Erkencilik Orani1 (%) 695.9090 66.03**
Lif Uzunlugu (mm) 18.18569 42.72%*
Lif Kopma Dayaniklilig: (g/tex) 61.59577 106.43**
Lif Inceligi (mic.) 0.6742231 58.52%x*
Kisa Lif Orani (SFI) (%) 2.160446 8.24%*
Lif Uzunluk Uyum Indeksi (UT) (%) 2.193922 2.74%%*
Lif Kopma Uzamas1 (Elongation) (%) 1.554537 10.94**
Sarilik Degeri (Yellowness) (+b) 2.002328 29.91**
Grilik Degeri (Yansitma Degeri) (Rd) 42.34961 56.39**
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4.2. Kiitlii Pamuk Verimi (kg/da)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin kiitli pamuk verimine
iliskin fenotipik degerleri ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge
4.2°de verilmistir.

Cizelge 4.2°de goruldiigli gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama kiitlii pamuk
verimi 415.9 kg/da olarak ger¢eklesmistir. Ebeveynlere ait kiitlii pamuk verimi ortalamasi
409.4 kg/da olur iken, F; melez kombinasyonlarinin ortalamasi ise 417.4 kg/da olarak
gerceklesmistir. Kiitlii pamuk verimi yoniinden F; melez kombinasyonlarina ait ortalama
deger ebeveynlere ait ortalama degerden yiiksek ¢ikmistir. Her ebeveynin girdigi
kombinasyonlarin dizi ortalamasi degerlerine gére; BA 525 genotipinin dahil oldugu dizi
en yliksek ortalama degere (449.1 kg/da) sahip olup, Pima S7 ve PG 318ACP
genotiplerinin dahil oldugu diziler ise en diisiik ortalama degere (359.1 ve 360.7 kg/da)
sahiptir. Ebeveynler arasinda en yiiksek kiitlii pamuk verimi PG 53 (568.5 kg/da)
genotipinden, en diislik kiitlii pamuk verimi PG 318ACP (256.5 kg/da) genotipinden elde
edilirken, melezler arasinda ise kiitlii pamuk verimi en yiiksek 537.5 kg/da ile BA 707 x
Pima S7 melezinden, en diisiik kiitlii pamuk verimi ise 199.5 kg/da ile PG 820 x Pima S7
melezinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonlarinda kiitlii pamuk verimine
iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.3°de verilmistir.

Cizelge 4.3°de, F| melez populasyonlarindaki kiitlii pamuk verimine ait heterosis
degerleri % -36.49 (BA 707 x PG 53) ile % 50.18 (BA 707 x Pima S7); heterobeltiosise
iliskin degerler ise % -43.57 (BA707 x PG 53) ile % 29.66 (BA 525 x PG 820) arasinda
degisim gostermistir. En yliksek ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri, BA 525
genotipinin ana¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % 16.07, Hb: % 4.48), en diisiik
ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri ise PG 53 genotipinin anag¢ olarak bulundugu
melez serisinden (Ht: % -15.40, Hb: % -28.93) elde edildigi goriilmektedir.

Cizelge 4.3’de goriildiigii gibi, ele alinan melez populasyonlarda kiitlii pamuk
verimi Ozelligi yoOniinden ortalama % 3.47 oraninda heterosis, % -9.25 oraninda

heterobeltiosis degerleri elde edilmistir.
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Cizelge 4. 2. 10x10 Yarmm Diallel F; Generasyonlarinda Kiitlii Pamuk Verimine (kg/da) Iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile Hesaplanan
Varyans (Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaglar  P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 469.3  406.3 5185  351.2  430.1 379.6 4294 394 470.7 3358  418.5 3538.660 1798.78
P(2) 442 459.6 4722 4909 4604 3983 4525  320.1 537.5 4440 3679.403 -2834.42
P(3) 383.5  429.6  500.6  458.3 418 5103 4363  376.1 449.1 2677.126 2030.34
P(4) 416.5 3674 5063  356.6 487.5 4039 4724  426.2 3345.397 -225.67
P(5) 441.6  486.2  502.6  426.1 406.6  390.2 4442 2582.096 -447.76
P(6) 489.3  324.6 517 369.3  352.6 4344 5234356 1814.77
P(7) 256.5 2653  368.8  287.1 360.7 6502.889 4336.42
P(8) 351.2 4915  199.5  409.5 12002.76 8357.97
P(9) 568.5 365 420.1 5619.497 3285.60
P(10) 2752  359.1 9564.238 4281.71

Fy’ler Genel Ort. 417.4
Ebeveynler Ort. 409.4

Genel Ort. 415.9
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 3. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Kiitlii Pamuk Verimine (kg/da) Iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb)

Degerleri (%).
Anaglar | P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht -10.32 22.38  -20.51 -5.53 -20.72  18.35 -3.91 -9.12 -9,70
Hb -12.76 11.08 -24.73 -10.84 -23.64 -8.15 -15.76 -16.98 -28.44
P(2) Ht 11.68 10.00 11.07 -1.18 14.03 14.08 -36.49 50.18
Hb 4.18 6.91 6.40 -5.92 -9.76 2.63 -43.57 21.86
P(3) Ht 7.63 21.55 5.15 30.69 39.15 -8.25 14.63
Hb 3.00 13.75 -6.34 9.63 29.66 -23.20 -1.45
P(4) Ht -14.35 11.76 6.12 27.14 -17.99 37.01
Hb -16.62 3.47 -14.42  17.02 -28.89 13.47
P(5) Ht 4.57 44.61 7.67 -19.48 9.13
Hb -0.64 14.22 -3.39 -28.42 -11.35
P(6) Ht -12.93 2324 -30.18 -7.82
Hb -33.66 5.66 -35.02 -27.94
P(7) Ht -12.53 -10.38 8.35
Hb -24.32 -35.01 4.06
P(8) Ht 6.87 -35.73
Hb -13.50 -42.75
P9) Ht -13.59
Hb -35.79
P(10) Ht
Hb
Ortalamalar Ht -4.34 7.01 16.07 5.20 6.58 -3.12 9.59 7.33 -15.40 5.83
Hb -14.47 -3.34 4.48 -4.53 -4.10  -13.78 -10.82  -4.97 -28.93 -12.04
Ort. Ht: % 3.47 Ort. Hb: % -9.25
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda kiitlii pamuk
verimine iligkin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri (SD),
kareler ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.4’de verilmistir.

Cizelge 4.4°de gorildiigii gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli gen
etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”, bir
ebeveyndeki dominant allellerin toplanmasinit belirleyen “b,”, dominant allellerin
ebeveynlerde dagilmis oldugunu gosteren ve ayni zamanda 6zel kombinasyon yetenegini
de belirleyen “bs” %1 diizeyinde 6nemli bulunmus, ortalama dominantlik varyansi ve

heterosisi belirleyen “b,” istatistiki agidan 6nemsiz bulunmustur.

Cizelge 4. 4. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Kutli Pamuk Verimine (kg/da)
Iligkin Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik
Dereceleri (SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 13195.03 35.79%*
b 45 4588.99 12.45%*
bl 1 528.30 1.43
b2 9 4826.71 13.09%**
b3 35 4643.88 12.59%*
Hata 108 368.71

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.4’de b, alt parametresinin biyometrik olarak 6nemli olmasi anaglarda
daha ¢ok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel melez dollerinin meydana getirdigi
populasyonda kiitlii pamuk verimi icin hesaplanmis genetik parametreler ve bu
parametreler arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan
t=1-b/SH,, degeri Cizelge 4.5’de verilmistir.

Cizelge 4.5°de kiitlii pamuk verimi agisindan, 10x10 yarim diallel melez semasina
gore yapilan degerlendirmede t=1-b/SHy degerinin (0.859) Onemsiz saptanmis olmasi
onceden kabullenilen varsayimlarin bu 6zellik agisindan gegerli oldugunu gostermektedir.
Bu sonuca gore, kiitlii pamuk verimi karakterini etkileyen genler arasinda allellik bir
interaksiyonun oldugu anlagilmaktadir. Kiitli pamuk verimi i¢in hesaplanan genetik
parametrelerden eklemeli gen varyansit (D), dominant gen varyanst (H;) ve genlerin
dagilisina gore diizeltilmis dominant gen varyansi (H») istatistiki olarak %5 diizeyinde
onemli bulunmustur. Cevre varyansi (E) 6nemsiz olmasindan dolay1 bu 6zellik i¢in genetik

etkenlerin paymin ¢evre etkenlerinden daha fazla oldugu sdylenebilir.
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Cizelge 4. 5. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Kiitlii Pamuk Verimine (kg/da)
Iliskin Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Smanmasina Iliskin Degerler.

Tahminler

Genetik Parametreler (10x10) SH
E 143.073 +1144.292
D 9589.68* +3795.186
F 10277.49 +8756.634
H, 22271.62* +8078.407
H, 20307.21* +6865.749
D-H, -12681.94 +6789.999
(H,/D)"? 1.524

(Hy/4H,) 0.228

(KD/KR) 2.085

h? 157.609 +4595.666
K= (h*/H>) 0.008

Hg 0.817

Hd 0.433

ryr, (Wr+Vr) -0.464

t=1-b/SH, 0.859

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore, eklemeli gen varyanst (D) ile dominantlik
varyanslarinin (H; ve H;) onemli bulunmalar1 ve D-H; degerinin negatif ¢ikmasi kiitlii
pamuk verimi 6zelliginin ortaya ¢ikisinda dominant gen etkisinin daha 6nemli oldugunu
vurgulamaktadir (Cizelge 4.5).

Cizelge 4.5’de, ortalama dominantlik derecesinin (Hi/D)"? 1’den biiylik (1.524)
olmast tistiin dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
arasindaki farkin (D- H;) negatif olmasi dominant gen varyansinin eklemeli gen
varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir. Dominant ve resesif allellerin frekansinin
(Hx/4H;) 0.25’den farkli (0.228) bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile uyum
icindedir ve anaglarda dominantlik gosteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin
frekanslarinin esit olmadigi anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yOniinii
belirleyen F degerinin pozitif (10277.49) bulunmus olmasi, dominant allellerin ¢ogunlukta
oldugunu ve F;’lerin ebeveynlerinin ortalamalarini astigini gostermektedir. Ayrica, gerek
b,’nin 6nemli bulunmasi, gerekse H;’in H,’den biiyiik olmas1 genlerin dagilisinda bir
esitsizligin oldugunu belirtmektedir. Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR)

1’den biiyiik (2.085) olmast dominant allellerin ¢ogunlukta oldugunu desteklemektedir.
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Incelenen karakter acisindan, gen sayisma K= (h*/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.008)
bulundugu icin etkili gen sayis tespit edilememistir. Incelenen karakterin genis anlamda
kalittim derecesi (Hg) 0.817 ve dar anlamda kalittm derecesi (Hd) ise 0.433 olarak
bulunmustur. Kuramsal dominantlik sirasi ile ebeveynlerin gercek degerleri arasindaki
korelasyon katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) negatif (-0.464) c¢ikmast verimi yiiksek olan
ebeveynlerin dominant genlere sahip oldugunu gostermektedir.

10 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin olusturdugu populasyonda
kiitlii pamuk verimi bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine
X y

ait Wr-Vr grafigi Sekil 4.1°de verilmistir.

10808.33
3
"7 10
W g
(o]
3 L‘l_l EIE
0,00 =
54
i
W
2-2371730 b0.842 9732756 1200277

1-Lider(Migl119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318 ACP, 8-PG820, 9-PG 53, 10-Pima S7
Sekil 4. 1. Kiitlii Pamuk Verimi i¢in Wr/Vr Grafigi

Sekil 4.1°de kiitlii pamuk verimi agisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde, regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonde kestigi goriilmektedir (a:-2371.730).
Bu durum, incelenen karakterin kalittiminda istiin dominantligin etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H/D)"?)
1’den biiyiik (1.524) olmas1 (Cizelge 4.5) tistiin dominantligin varligini1 desteklemektedir.
Sekil 4.1 iizerinde, anaglara ait noktalarin dagiliminda, 1, 2, 3, 4, 5 ve 6 numaral
genotiplerin orijine yakin olmalar1 nedeniyle daha ¢ok dominant genleri tasidiklari, 7, 8, 9

ve 10 numarali genotiplerin ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle daha ¢ok resesif genleri
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tagidiklar1 anlagilmaktadir. Ayrica, 2 numarali genotipe ait noktanin regresyon
dogrusundan uzakta yer almasi, epistatik etkinin olabilecegini gostermektedir.

Kiitlii pamuk verimine iligkin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve
GUY/OUY orani Cizelge 4.6°da, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.7°de

verilmigtir.

Cizelge 4. 6. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Kiitli Pamuk Verimine (kg/da)
Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden
Elde Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve Ortalamalari, F
Degerleri ve GUY/OUY Oranu.

V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 118755.3 13195.03 107.36  ** 2.87
Ouy 45 206504.6 4588.991 3733  k*

Hata 108 13273.55 122.903

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.6’da gorildiigii gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak 0.01 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
6zel uyusma yetenegine orani 1’den biiylik olmustur. Bu oranin 1’den biiyilik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve Onemli
oldugunu isaret etmektedir.

Cizelge 4.7 incelendiginde, en yiikksek GUY etkisinin sirasiyla Gloria (25.72),
BA 707 (25.55) ve BA 525 (24.93) ebeveynlerinden, en diisiik GUY etkisinin sirastyla
Pima S7 (-59.29) ve PG 318ACP (-59.10) ebeveynlerinden elde edildigi goriilmektedir. En
yiiksek GUY etkisine sahip ebeveynler fenotipik olarak da en yiiksek degere sahip olmusg
ve en diisiik GUY etkisine sahip Pima S7 ve PG 318ACP ebeveynleri de fenotipik olarak
en diisiik deger gostermistir (Cizelge 4.2).

Cizelge 4.7°de goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkisi 155.11 ile BA 707 x Pima S7
melezlerinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik deger en yiiksek
(537.5 kg/da) olmustur. En diisiik OUY etkisi gdsteren melez ise -146.54 ile PG 820 x
Pima S7 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait ortalama kiitlii pamuk verimi ise
diisiik (199.5 kg/da) bulunmustur (Cizelge 4.2).

Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi degerlerine gore,
BA 525 (18.27) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek ve PG 53 (-26.74)
genotipinin dahil oldugu dizi ise negatif yonde en diisiik degeri almistir (Cizelge 4.7).
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Cizelge 4. 7.

10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Kiitlii Pamuk Verimine (kg/da) Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi

Etkileri.

Anaclar Lider BA 707 BA 525 PG910 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl19) 318ACP Etkisi

Lider -41.72%*  71.07**  -80.08**  -18.14* -64.38%*  66.18%* -17.73 32.05%* -27.61%%  6.57*
Migl19)
BA 707 -6.81 22.02%* 23.66%* -2.60 16.12 21.79* -137.46%* 155.11%*  25,55%%*
BA 525 -20.01* 34.03** -4.03 36.40** 80.23%* -20.72%* -5.69 24.93%*
PG 910 -82.97**  60.17** -8.78 73.56%* -36.92*%*  106.81%*  8.75%*
Gloria 23.06** 120.23** 476 -51.17*%*  7.66 25.72%*
PG 300 -53.48%*  9(0.35%* -84.23**  2571%*  2]1.48%**
PG -80.57** 391 -10.45 -59.29%**
318ACP
PG 820 70.19%* -146.54**  -10.75%*
PG 53 -8.46 16.13**
Pima S7 -59.10%*
ouy -8.93 5.57 18.27 3.76 5.73 -6.76 9.08 9.61 -26.74 5.01
Diziler Ort.
OUY Genel 1.46
Ort.

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Olusturulan F; melez populasyonlarinda kiitlii pamuk verimi yoniinden, ortalama
% 3.47 oraninda heterosis ile % -9.25 oraninda heterobeltiosis saptanmasi (Cizelge 4.3), bu
Ozellik yoninden melez azmanligimin olumlu fakat diisiik diizeyde oldugunu
gostermektedir. Kiitlii pamuk verimi i¢in yapilan ¢aligmalarda, Patil ve Sheriff (1982) %
12.6 oraninda heterobeltiosis, Mirza (1986) % 6.20-235.22 oraninda heterosis, Yilmaz
(1997) % 21.1-94.4 oraninda heterosis, Ashwathama ve ark. (2003) tiirler aras1 melezlerde
% 79.3 ve tiir i¢i melezlerde % 32.9 oraninda heterosis, Shah ve Shah (2008) ise % 28.92
oraninda heterosis bulmuslardir.

Incelenen populasyonda yarim diallel varyans analiz tablosu, diallel melez analizi
ve uyum yetenekleri varyans analizi yontemlerine gore degerlendirmede eklemeli ve
dominant gen varyanslart énemli bulunmustur (Cizelge 4.4, 4.5, 4.6). Uc degerlendirme
yontemine gore elde edilen eklemeli (a, D, GUY) ve dominant (b, H;, OUY) gen etkisi
komponentlerinin  6nemlilikleri arasinda tam bir benzerlik vardir. Dolayisiyla,
populasyonda, kiitlii pamuk verimi yoniinden hem eklemeli varyansin hem de dominantlik
varyansinin hakim oldugunu, incelenen 6zelligin kalittminin eklemeli-dominant modele
uydugunu soyleyebiliriz. Benzer sonuclar, Efe (1994) ve Ashraf ve Ahmad (2000)
tarafindan da bulunmustur.

Kiitlii pamuk verimi i¢in ortalama dominantlik derecesinin (H1/D)1/2

1’den biiyiik
(1.524) olmas1 ve Wr/Vr grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altindan
negatif yonden kesmesi Ustlin dominantliligin etkili oldugunu gostermistir. Benzer
sonuglar, Verhalen ve ark. (1971), Tariq ve ark. (1992), Paulo de Carvalho ve ark. (1995)
ve Khorgade ve ark. (2000) tarafindan da bulunmustur.

Kuramsal dominanthik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda negatif
korelasyon bulunmasi (-0.464), yiiksek kiitlii pamuk verimine sahip genotiplerin dominant
genleri tasidigimi gostermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.433
olarak diisiik bulunmustur. Bu 6zellik i¢in, Efe ve Genger (1995b) dar anlamda kalitim
derecesini 0.19 olarak bulmuslardir.

Kiitlii pamuk verimi 6zelligi icin bu calismada hem eklemeli hem de dominant gen

varyanslarinin 6nemli, dar anlamda kalitim derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zelligin

1slahinda bulk yonteminin kullanilmasinin daha elverisli olabilecegini géstermektedir.
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4.3. Koza Kiitlii Agirhg (g)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin koza kiitlii agirligina iliskin
fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge 4.8’de
verilmigtir.

Cizelge 4.8’de goriildiigii gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama koza kiitli agirligi
6.328 g olarak ger¢eklesmistir. Ebeveynler ortalamasi 5.935 g olurken, F; melez
kombinasyonlarinin ortalamasi1 6.415 g olarak gergeklesmistir. Koza kiitli agirlig
yoniinden ebeveynlere ait ortalama deger, F; melez kombinasyonlarina ait ortalama
degerden diisiik cikmistir. Her ebeveynin girdigi kombinasyonlarin dizi ortalamasi
degerlerine gore; PG 318ACP, Gloria, PG 300 ve BA 525 genotiplerinin dahil oldugu
diziler en yiiksek ortalama degerleri (6.799 g, 6.736 g, 6.709 g, 6.708 g) verirken, Pima S7
genotipinin dahil oldugu dizi en diigiik ortalama degeri (4.647 g) vermistir. Ebeveynler
arasinda karsilastirma yapildiginda en yiiksek koza kiitli agirhigi Gloria (6.990 g)
genotipinden, en diisiik koza kiitlii agirligi Pima S7 (3.780 g) genotipinden elde edilirken,
melezler arasinda karsilastirma yapildiginda ise en yiliksek koza kiitlii agirhigr 7.772 g ile
Gloria x PG 318ACP melezinden, en diisiik koza kiitlii agirlig: ise 3.743 g ile PG 820 x
Pima S7 melezinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonlarinda koza kiitlii agirligina
iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.9°da verilmistir.

Cizelge 4.9°da F; melez populasyonundaki koza kiitlii agirligina ait heterosis
degerleri % -18.72 (PG 820 x Pima S7) ile % 27.30 (PG 318ACP x PG 820);
heterobeltiosise iliskin degerler ise % -33.65 (PG 318ACP x Pima S7) ile % 19.35
(PG 318ACP x PG 820) arasinda degisim gostermistir. En yiliksek heterosis ve
heterobeltiosis degeri, PG 318ACP genotipinin anag¢ olarak bulundugu melez serisinden
(Ht: % 12.34, Hb: % 6.11), en diisiik heterosis ve heterobeltiosis degeri ise Pima S7
genotipinin ana¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % -4.50, Hb: % -22.75) elde
edilmistir.

Cizelge 4.9°da goriildiigi gibi, ele alinan melez populasyonlarinda koza kiitlii
agirhigr ozelligi yoniinden ortalama % 7.82 oraninda heterosis, % -0.36 oraninda

heterobeltiosis degerleri elde edilmistir.
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Cizelge 4. 8. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Koza Kiitlii Agirligma (g) Iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile Hesaplanan
Varyans (Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaclar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 5.464 5.965 7.088 6.438 6.187 6.536 6.76 6.345 6.667 5.547 6.300 0.327 0.327
P(2) 5.85 7.139 6.363 6.725 7.187 6.581 6.681 7.139 4579 6.421 0.700 0.643
P(3) 6.766 6.794 6.881 6.972 7.338 6.659 6.623 482 6.708 0.577 0.505
P(4) 6.201 7.449 6.981 7.395 6.521 6.653 4894 6.569 0.576 0.559
P(5) 6.99 7.23 7.772 6.373 7.07 4.678 6.736 0.842 0.707
P(6) 6.571 6.962 7.029 6.293 5.333  6.709 0.406 0.415
P(7) 6.258 7.459 7.314 4.146 6.799 1.153 0.779
P(8) 5.46 6.416 3.743 6.269 1.134 0.776
P(9) 6.009 4953 6.514 0.526 0.467
P(10) 3.78 4.647 0.417 0.280

F.'ler Genel Ort. 6.415
Ebeveynler Ort. 5.935
Genel Ort. 6.328
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 9. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Koza Kiitlii Agirligma (g) iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobelthiosis (Hb) Degerleri

(%).
Anaglar | P(D) P(2) P(3)  P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht 556 1597 1059  -0.62 8.85 1546  16.53 16.42 20.02
Hb 2.03 476 396  -11.14  -0.15 8.11 13.67 11.02 1.56
P(2) Ht 13.18  5.52 4.73 15.83 8.74 18.09 20.38 -4.88
Hb 562 241 3.72 9.85 5.24 13.40 18.79 -21.65
P(3) Ht 4.79 0.01 4.78 12.8 8.87 3.68 -8.59
Hb 0.36 -1.63 2.62 8.56 -1.58 -1.98 -29.26
P(4) Ht 13.07 9.58 18.7 12.14 9 -1.94
Hb 6.91 6.6 14.92 5.37 6.5 21.1
P(5) Ht 6.57 17.41 2.65 8.8 -13.27
Hb 3.38 1138  -8.56 1.33 -33.13
P(6) Ht 8.61 17.13 -0.05 3.08
Hb 4.15 7.29 427 -18.77
P(7)  Ht 27.30 19.4 -17.36
Hb 19.35 16.95 -33.65
P(8)  Ht 11.8 -18.72
Hb 6.86 -31.18
P(9)  Ht 1.15
Hb -17.6
P(10) Ht
Hb
Ortatamalar T 1209  9.68 6.17  9.05 437 8.26 1234 10.64 10.06 -4.50
Hb 3.76 355 -139 288 391 1.19 6.11 2.74 4.18 2275
Ort. Ht: % 7.82 Ort. Hb: % -0.36
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda koza Kkiitlii
agirhgma iliskin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri
(SD), kareler ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.10°da verilmistir.

Cizelge 4.10°da goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
ortalama dominantlik varyansi ve heterosisi belirleyen “b;” istatistiki olarak %1 diizeyinde,
bir ebeveyndeki dominant allellerin toplanmasini belirleyen “b,” ve dominant allellerin
ebeveynlerde dagilmis oldugunu gosteren ve ayni zamanda 6zel kombinasyon yetenegini
de belirleyen “b;” ise istatistiki olarak %5 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 10. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Koza Kiitlii Agirhigma (g) iliskin

Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik Dereceleri
(SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 4.29803 41.86**
b 45 0.2357165 2.20%*
bl 1 1.8864002 18.37**
b2 9 0.2733619 2.66*
b3 35 0.1789 1.74%*
Hata 108 0.102667

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.10’da biyometrik olarak 6nemli belirlenen b; alt parametresi bu 6zellik
acisindan melezlerin kendi anaglarimin ortalamalarindan sapmalarinin 6nemli oldugunu
belirtmektedir. b, alt parametresinin biyometrik olarak 6nemli olmasi ise anaglarda daha
cok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel melez dollerinin meydana getirdigi
populasyonda koza kiitlii agirligi i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu parametreler
arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan t=1-b/SHy, degeri
Cizelge 4.11°de verilmistir.

Cizelge 4.11°de koza kiitlii agirlig1 acisindan, 10x10 yarim diallel melez semasina
gore yapilan degerlendirmede “t” degeri istatistiki olarak %1 diizeyinde Onemli
(t=1-b/SHb=5.77) bulunmustur. Bu durum, regresyon hatt1 e§iminin birim regresyon hatti
egiminden olan sapmasinin gliven smirlart diginda kaldigini ve bdylece varsayimin
gecersiz oldugunu gostermektedir. Bu sonuca gore, 10x10 yarim diallel melez semasi igin
koza kiitlii agirlig karakterini etkileyen genler arasinda allellik olmayan bir interaksiyonun
oldugu anlasilmaktadir. En biliylilk Wr-Vr degerine sahip dizileri olusturan ebeveynler
(PG 318ACP ve PG 820) ve melezleri 6nce teker teker ¢ikartilmis, “t” degeri yine dnemli
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¢iktigr icin her ikisi birden analiz dig1 birakilarak degerlendirme 8x8 diallel semasi
tizerinden yeniden yapildiginda “t” degeri 6nemsiz (t=1-b/SHb=1.484) ¢ikmis ve koza
kitli agirhigr agisindan varsayimin  8x8 diallel semasi iizerinden gecerli oldugu
bulunmustur. Koza kiitlii agirligi (8x8) i¢in hesaplanan genetik parametrelerden, eklemeli
gen varyansi (D) ve genlerin dagilisina gore diizeltilmis dominant gen varyansi (H;) 0.01
diizeyinde, dominant gen varyansi (H;) ve heterozigot lokusun dominantlik etkisi (h*) 0.05
diizeyinde 6nemli bulunmustur. Cevre varyansi (E) dnemsiz olmasindan dolay1 bu 6zellik
i¢cin genetik etkenlerin payinin ¢evre etkenlerinden daha fazla oldugu sdylenebilir.

Cizelge 4. 11. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Koza Kiitlii Agirligima (g) iliskin

Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Sinanmasina Iligkin Degerler.

Genetik Tahminler SH Tahminler SH

Parametreler (10x10) (8x8)
E 0.044 +0.093 0.044 +0.042
D 0.848* +0.309 1.034** +0.126
F -0,469 +0.712 -0,307 +0.299
H, 1.248 +0.657 0.921* +0.291
H, 2.098%** +0.558 1.829%** +0.253
D-H; -0,400 +0.552 0.113 +0.249
(H,/D)"? 1.253 0.944
(Ho/4H;) 0.420 0.497
(KD/KR) 0.628 0.728
h? 0.731 +0.374 0.409* +0.170
K 0.348 0.224
Hg 0.840 0.832
Hd 0.309 0.424
ryr, (Wr+Vr) 0.321 0.678
t=1-b/SHb 5.77** 1.484

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore, eklemeli gen varyansi (D), dominantlik varyanslar
(H, ve H») ile heterozigot lokusun dominantlik etkisinin (h*) 6nemli bulunmalar1 ve D-H,
degerinin pozitif ¢ikmasi koza kiitlii agirligr 6zelliginin ortaya ¢ikisinda eklemeli gen
etkisinin daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.11).

Cizelge 4.11°de ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)”2 I’den kiictik (0.944)
olmasi1 kismi dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyans1 arasindaki farkin (D-H;) pozitif olmasi eklemeli gen varyansinin dominant gen

varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir.
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b, alt parametresinin biyometrik olarak onemli olmasi (Cizelge 4.10), anaglarda
daha ¢ok dominant allellerin toplandigina isaret etmektedir. Dominant ve resesif allellerin
frekansinin (H,/4H;) 0.25°den farkli (0.497) bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile
uyum i¢indedir ve anaglarda dominantlik gosteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin
frekanslarinin esit olmadigir anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii
belirleyen F degerinin negatif (-0.307) bulunmus olmasi, resesif allellerin ¢ogunlukta
olduguna isaret etmektedir. Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den kiigiik
olmas1 da resesif allellerin ¢ogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen karakter
acisindan, gen sayisina K= (h*/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.224) bulundugu i¢in etkili
gen sayis1 tespit edilememistir. incelenen karakterin genis anlamda kalitim derecesi (Hg)
0.832 ve dar anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.424 olarak bulunmustur. Kuramsal
dominantlik sirasi ile ebeveynlerin gercek degerleri arasindaki korelasyon katsayisinin (ryr,
(Wr+Vr)) pozitif (0.678) ¢ikmast koza kiitlii agirhigr yiikksek olan ebeveynlerin resesif
genlere sahip oldugunu gostermektedir.

8 genotipe ait yarim diallel F1 melezlerinin olusturdugu populasyonda koza kiitli
agirhigr bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine ait Wr-Vr
x y

grafigi Sekil 4.2°de verilmistir.

0.97

0,00

Ul
a0092 b0BR w1077 0.av

1-Lider(Mig119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 53, 8-Pima S7
Sekil 4. 2. Koza Kiitlii Agirligr icin Wr/Vr Grafigi
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Sekil 4.2°de koza kiitlii agirligi agisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde, regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin {istiinde pozitif yonde kestigi goriilmektedir (a:0.092). Bu
durum, incelenen karakterin kaliiminda kismi dominantligin etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H;/D)"?%)
1’den kiigiik (0.944) olmasi (Cizelge 4.11) kismi dominantligin varligin1 desteklemektedir.
Grafik lizerinde, anaclara ait noktalarin dagiliminda, 1, 6, 7 ve 8 numarali genotiplerin
orijine yakin olmalar1 nedeniyle daha ¢ok dominant genleri tasidiklari, 2, 3, 4 ve 5
numarali genotiplerin ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle daha c¢ok resesif genleri
tagidiklar1 anlagilmaktadir.

Koza kiitlii agirligina iliskin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve

GUY/OUY oram Cizelge 4.12°de, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.13 de

verilmistir.

Cizelge 4. 12. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Koza Kiitlii Agirligina (g) Mliskin
Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden Elde
Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve Ortalamalari, F Degerleri

ve GUY/OUY Oran.
V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 38.68231 4298034 125.59  ** 18.23
Ouy 45 10.60724 0.235716 6.88 k¥
Hata 108 3.696 0.034

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.12°de goriildiigli gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
0zel uyusma yetenegine oranit 1’den biiyiilk olmustur. Bu oranin 1’den yiiksek olmasi,
genel uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve 6nemli
oldugunu isaret etmektedir. Bu bulgu, diallel melez analizinden elde edilen D-H;’in pozitif
olmasi bulgusunu desteklemektedir.

Cizelge 4.13 incelendiginde, en yiiksek GUY etkisinin Gloria (0.395)
ebeveyninden, en diisik GUY etkisinin Pima S7 (-1.613) ebeveyninden elde edildigi
goriilmektedir. En yliksek GUY etkisine sahip Gloria anaci fenotipik olarak da en yiiksek
degere (6.99 g) sahip olmus ve en diisiik GUY etkisine sahip Pima S7 anac1 da fenotipik
olarak en diisiik deger (3.78 g) gostermistir (Cizelge 4.8).
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Cizelge 4. 13. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Koza Kiitlii Agirligina (g) Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi

Etkileri.
Anaclar Lider BA 707 BA 525 PG910 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl19) 318ACP Etkisi
Lider -0.305* 0.502**  0.015 -0.440**  -0.035 0.141 0.234 0.306* 0.927** -0.095
Migl19)
BA 707 0.420%*  -0.194 -0.035 0.483** -0.171 0.437** 0.645%* -0.174 0.038
BA 525 -0.077 -0.195 -0.047 0.270 0.099 -0.187 -0.249 0.353**
PG 910 0.536** 0.125 0.490%** 0.124 0.007 -0.011 0.190**
Gloria 0.169 0.663** -0.228 0.219 -0.432%*  (.395%*
PG 300 -0.090 0.484%* -0.502**  0.280 0.338**
PG 0.866** 0.471%%* -0.956*%*  0.386%*
318ACP
PG 820 0.082 -0.851**  -0.122
PG 53 0.109 0.128%*
Pima S7 -1.613%*
ouy 0.149 0.123 0.059 0.112 0.028 0.096 0.187 0.138 0.127 -0.151
Diziler Ort.

OUY Genel 0.087
Ort.

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Cizelge 4.13’de goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkisi 0.927 ile Lider (Migl19) x
Pima S7 melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik degerde
yiiksek (5.547 g) olmustur. En diisiik OUY etkisi gdsteren melez ise -0.956 ile PG 318ACP
x Pima S7 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait ortalama koza kiitlii agirlig1 da
diisiik (4.146 g) bulunmustur (Cizelge 4.8). Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel
uyum yetenegi degerlerine gore, PG 318 ACP (0.187) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif
yonde en yiiksek ve Pima S7 (-0.151) genotipinin dahil oldugu dizi ise negatif yonde en
diisiik degeri almistir.

Uzerinde ¢alisilan populasyonda koza kiitlii agirligi yoniinden, ortalama % 7.82
oraninda heterosis, % -0.36 oraninda heterobeltiosis elde edilmesi (Cizelge 4.9), bu 6zellik
yoniinden melez azmanliginin olumlu fakat diisiik diizeyde oldugunu gostermektedir. Bu
ozellik i¢in, Kandhro (1982) ve Basal (2001) olumsuz yonde, Boyaci (1983), Giilyasar
(1987), Karademir (2005), Cicek ve Kaynak (2008) ve Akigscan (2001) olumlu yonde
heterosis saptamislardir.

Incelenen populasyonda yarim diallel varyans analiz tablosunda, diallel melez
analizi ve uyum yetenekleri varyans analizi yontemlerine gére degerlendirmede eklemeli
ve dominant gen varyanslari &nemli bulunmustur (Cizelge 4.10, 4.11, 4.12). Ug
degerlendirme yontemine gore elde edilen eklemeli (a, D, GUY) ve dominant (b, Hy,
OUY) gen etkisi komponentlerinin énemlilikleri arasinda tam bir benzerlik vardir. Bu
ozellik i¢in, Kandhro (1982), Boyact (1983), Giilyasar (1987), Kanoktip (1987), Efe
(1994), Efe ve Genger (1995b), Basal (2001) ve Karademir (2005) eklemeli gen etkilerinin
onemli oldugunu bildirirken, Cicek ve Kaynak (2008) dominant gen etkilerinin 6nemli
oldugunu bildirmislerdir. Koza kiitli agirligi i¢in, ortalama dominantlik derecesinin
(Hi/D)"* 1°den kiigiik (0.944) olmasi ve Wr/Vr grafiginde regresyon dogrusunun Y
eksenini orijinin Ustiinde pozitif yonden kesmesi kismi dominantliligin etkili oldugunu
gostermistir. Bu oOzellikle ilgili olarak, Toklu (1999) dominant gen etkilerinin 6nemli
oldugunu bulmustur. Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda
pozitif korelasyon bulunmasi, yiiksek koza kiitlii agirligina sahip genotiplerin resesif
genleri tasidigini gostermistir. Melez populasyonda kalitim derecesi 0.424 olarak diisiik
bulunmustur. Bu 6zellik i¢in, Efe ve Genger (1995b) dar anlamda kalitim derecesini 0.38
olarak bulmuslardir.

Koza kiitlii agirligr icin bu g¢alismada hem eklemeli hem de dominant gen
varyansinin onemli, dar anlamda kalittm derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zelligin

1slahinda bulk yonteminin kullanilmasinin daha elverisli olabilecegini géstermektedir.
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4.4. 100 Tohum Agirhg (g)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin 100 tohum agirligina iliskin
fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge 4.14’de
verilmigtir.

Cizelge 4.14°de goriildiigli gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama 100 tohum
agirhigr 11.29 g olarak gerceklesmistir. Ebeveynlere ait 100 tohum agirligi ortalama degeri
10.68 g olurken, F; melez kombinasyonlarinin ortalama degeri 11.42 g olarak
gerceklesmistir. 100 tohum agirliglr yoniinden ebeveynlere ait ortalama deger, F; melez
kombinasyonlarina ait ortalama degerden kiiciik ¢ikmistir. Her ebeveynin girdigi
kombinasyonlarin dizi ortalamasi degerlerine gore; Pima S7 genotipinin dahil oldugu dizi
en yiiksek ortalama degeri (13.07 g) verirken, PG 53 ve PG 820 genotiplerinin dahil
oldugu diziler ise en diisiik ortalama degeri (10.41 g, 10.83 g) vermislerdir. Ebeveynler
arasinda karsilastirma yapildiginda en yiiksek 100 tohum agirhigit PG 318ACP (12.23g)
genotipinden, en diisiik 100 tohum agirligi ise PG 820 (9.77 g) genotipinden elde edilirken,
melezler arasinda karsilastirma yapildiginda ise en yiiksek 100 tohum agirligi 14.18 g ile
Gloria x Pima S7 melezinden, en diisiik 100 tohum agirlig: ise 9.53 g ile PG 300 x PG 53
melezinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonlarinda 100 tohum agirligina
iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.15°de verilmistir.

Cizelge 4.15°de F; melez populasyonlarindaki 100 tohum agirligina ait heterosis
degerleri % -7.77 (PG 300 x PG 53) ile % 2891 (PG 300 x Pima S7) arasinda;
heterobeltiosise iliskin degerler ise % -11.09 (PG 300 x PG 53) ile % 26 (PG 300 x Pima
S7) arasinda degisim gostermistir. En yiiksek ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri,
Pima S7 genotipinin anag¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % 21.53, Hb: % 19.99),
en diisiik ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri ise PG 53 genotipinin ana¢ olarak
bulundugu melez serisinden (Ht: % 1.05, Hb: % -2.89) elde edilmisti.

Cizelge 4.15’de goriildiigii gibi, ele alinan melez populasyonlar da 100 tohum
agirhigi ozelligi yoniinden ortalama % 6.84 oraninda heterosis, % 2.80 oraninda

heterobeltiosis degerleri elde edilmistir.
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Cizelge 4. 14. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda 100 Tohum Agirligma (g) iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile Hesaplanan

Varyans (Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaclar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 10.54 10.79 11.21 10.55 11.17 11.16 12.17 10.77 10.32 11.74 11.04 0.378 0.385
P(2) 10.41 11.04 10.31 11.61 11.22 12.12 10.75 10.3 13.2 11.18 0911 0.535
P(3) 10.53 10.75 10.83 11.5 11.63 10.44 9.97 13.72 11.16 1.117 0.434
P(4) 10.18 10.67 10.86 11.53 10.47 9.92 13.49 10.87 1.108 0.441
P(5) 11.29 11.67 12.83 10.37 11 14.18 11.56 1.359 0.594
P(6) 10.72 11.51 10.33 9.53 14.14 11.26 1.487 0.500
P(7) 12.23 11.75 11.33 13.82 12.09 0.638 0.344
P(8) 9.77 10.15 13.51 10.83 1.217 0.472
P(9) 9.94 11.65 10.41 0.522 0.375
P(10) 11.22 13.07 1.249 0.151
Fi'ler Genel Ort. 11.42
Ebeveynler Ort. 10.68

Genel Ort. 11.29
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 15. 10x10 Yarmm Diallel F; Generasyonlarinda 100 Tohum Agirligma (g) Iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobelthiosis (Hb)

Degerleri (%).
Anaglar | P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht 3.05 6.46 1.86 2.34 5.00 6.92 6.04 0.82 7.88
Hb 1.82 5.02 -0.31 -1.07 4.14 -0.37 2.16 -2.05 4.60
P(2) Ht 5.58 0.35 7.06 6.26 7.22 6.61 1.27 22.11
Hb 3.76 -0.74 2.81 4.34 -0.77 3.36 -0.95 17.61
P(3) Ht 3.85 -0.63 8.32 2.26 29 -2.57 26.15
Hb 2.11 -4.03 6.22 -4.76 -0.78 -5.26 22.27
P(4) Ht -0.54 3.99 2.98 5.08 -1.28 26.1
Hb -5.48 1.21 -5.52 2.65 -2.46 20.18
P(5) Ht 6.06 9.14 -1.55 3.66 25.95
Hb 3.38 5.05 -8.18 -2.55 24.94
P(6) Ht 0.33 0.84 -1.77 28.91
Hb -5.81 -3.62 -11.09 26
P(7) Ht 6.82 2.24 17.89
Hb -3.85 -7.23 13.15
P(8) Ht 3.03 28.71
Hb 1.84 20.35
P9) Ht 10.08
Hb 3.78
P(10) Ht
Hb
Ortalamalar Ht 4.49 6.61 5.81 4.71 5.72 5.77 6.20 6.50 1.05 21.53
Hb 1.55 3.47 2.73 1.29 1.65 2.75 -1.12 1.55 -2.89 16.99
Ort. Ht: % 6.84 Ort. Hb: % 2.80
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7

60



10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda 100 tohum
agirhgma iliskin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri
(SD), kareler ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.16’da verilmistir.

Cizelge 4.16’da goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
ortalama dominantlik varyansi ve heterosisi belirleyen “b,”, bir ebeveyndeki dominant
allellerin toplanmasini belirleyen “b,” ve dominant allellerin ebeveynlerde dagilmis
oldugunu goésteren ve ayni zamanda 6zel kombinasyon yetenegini de belirleyen “bs”

istatistiki agidan %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 16. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda 100 Tohum Agirhigma (g) Iliskin
Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik Dereceleri
(SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 5.44812 64.11**
b 45 0.5162488 6.07%*
bl 1 4.4655759 52.54%*
b2 9 1.1875243 13.97**
b3 35 0.2308 2.71%*
Hata 108 0.084981

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.16’da biyometrik olarak onemli belirlenen b; alt parametresi bu 6zellik
acisindan melezlerin kendi anaglarinin ortalamalarindan sapmalarinin 6énemli oldugunu
belirtmektedir. b, alt parametresinin biyometrik olarak 6nemli olmasi ise anaglarda daha
¢ok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel melez ddllerinin meydana getirdigi
populasyonda 100 tohum agirlig: i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu parametreler
arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan t=1-b/SH; degeri
Cizelge 4.17°de verilmistir.

Cizelge 4.17°de 100 tohum agirlig1 agisindan, 10x10 yarim diallel melez semasina
gore yapilan degerlendirmede “t” degeri istatistiki agidan %1 diizeyinde Onemli
(t=1-b/SHb=8.22) bulunmustur. Bu durum, regresyon hatt1 egiminin birim regresyon hatti
egiminden olan sapmasimin giiven sinirlart disinda kaldigim1i ve bdylece varsayimin
gecersiz oldugunu gostermektedir. Bu sonuca gore, 10x10 yarim diallel melez semasi igin
100 tohum agirlig1 karakterini etkileyen genler arasinda allellik olmayan bir interaksiyonun

oldugu anlasilmaktadir. En biiyilk Wr-Vr degerine sahip dizileri olusturan ebeveynler

61



(Pima S7, PG 300 ve Gloria) ve melezleri once teker teker cikarilmis, “t” degeri yine
onemli ¢iktig1 igin her {i¢li birden analiz dis1 birakilarak degerlendirme 7x7 diallel semasi
tizerinden yeniden yapildiginda “t” degeri 6nemsiz (t=1-b/SHb=0.680) c¢ikmis ve 100
tohum agirligr acisindan varsayimin 7x7 diallel semasi iizerinden gegerli oldugu
bulunmustur. 100 tohum agirligi (7x7) i¢in hesaplanan genetik parametrelerden eklemeli
gen varyanst (D), dominant gen varyansi (H;), genlerin dagilisina gore diizeltilmis
dominant gen varyansi (H,) ve heterozigot lokusun dominantlik etkisi (h?) 0.01 diizeyinde
onemli bulunmustur. Cevre varyansi (E) 6nemsiz olmasindan dolay1 bu 6zellik i¢in genetik

etkenlerin payimin ¢evre etkenlerinden daha fazla oldugu soylenebilir (Cizelge 4.17).

Cizelge 4. 17. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda 100 Tohum Agirligima (g) iliskin
Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Sinanmasina Iliskin Degerler.

Genetik Tahminler SH Tahminler SH
Parametreler (10x10) (7x7)
E 0.029 +0.242 0.035 +0.022
D 0.577 +0.801 0.714%** +0.061
F -0.527 +1.849 -0.159 +0.147
H, 2.827 +1.706 0.524** +0.147
H, 3.319 +1.450 1.108** +0.130
D-H; -2.250 +1.434 0.190 +0.128
(H,/D)"? 2213 0.857
(Hy/4H;) 0.294 0.528
(KD/KR) 0.658 0.770
h? 1.745 +0.971 0.348** +0.087
K 0.526 0.314
Hg 0.914 0.804
Hd 0.143 0.464
ryr, (Wr+Vr) -0.076 -0.718
t=1-b/SHb 8.22%* 0.680

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore, eklemeli gen varyansi (D), dominantlik varyanslar
(H; ve Hy) ile heterozigot lokusun dominantlik etkisinin (h?) 6nemli bulunmalar1 ve D-H,
degerinin pozitif ¢ikmast 100 tohum agirligi 6zelliginin ortaya ¢ikisinda eklemeli gen
etkisinin daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.17).

Cizelge 4.17°de ortalama dominantlik derecesinin (HI/D)” ? 1°den kiiciik (0.857)

olmas1 kismi dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik

62



varyans1 arasindaki farkin (D-H;) pozitif olmasi eklemeli gen varyansinin dominant gen
varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir.

Dominant ve resesif allellerin frekansinin (Hp/4H;) 0.25°den farkli (0.528)
bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile uyum i¢indedir ve anaglarda dominantlik
gosteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin frekanslarmin esit olmadigi
anlasilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii belirleyen F degerinin negatif
(-0.159) bulunmus olmasi, resesif allellerin ¢ogunlukta olduguna isaret etmektedir.
Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1°den kii¢iik (0.770) olmas1 da resesif
allellerin ¢ogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen karakter acisindan, gen
sayisina K= (h*/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.314) bulundugu igin etkili gen sayis1 tespit
edilememistir. incelenen karakterin genis anlamda kalitim derecesi (Hg) 0.804 ve dar
anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.464 olarak bulunmustur. Kuramsal dominantlik sirasi
ile ebeveynlerin gercek degerleri arasindaki korelasyon katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) negatif
(-0.718) ¢ikmasi 100 tohum agirligi yiiksek olan ebeveynlerin dominant genlere sahip
oldugunu gostermektedir.

7 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin olusturdugu populasyonda
100 tohum agirligr bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine
X y

ait Wr-Vr grafigi Sekil 4.3’de verilmistir.

0.60
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T
al083 b097Y w0750 n.4a

1-Lider(Mig119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-PG 318ACP, 6-PG 820, 7-PG 53
Sekil 4. 3. 100 Tohum Agirlig icin Wr/Vr Grafigi
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Sekil 4.3’de goriindigii gibi 100 tohum agirligi acgisindan Wr-Vr  grafigi
incelendiginde, regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin iistiinde pozitif yonde kestigi
gorilmektedir (a:0.063). Bu durum, incelenen karakterin kalittminda kismi dominanthigin
etkili oldugunu gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin
((H/D)"?) 1’den kiiciik (0.857) olmasi (Cizelge 4.17) kismi dominanthigin varligini
desteklemektedir. Grafik iizerinde, anaglara ait noktalarin dagiliminda 3, 4, 5 ve 7 numarali
genotiplerin orijine yakin olmalar1 nedeniyle daha ¢ok dominant genleri tasidiklari, 1, 2 ve
6 numaral1 genotiplerin ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle daha ¢ok resesif genleri
tasidiklar1 anlasilmaktadir. PG 318ACP ebeveyni orijine daha yakin bolgede yer almis
olmasi, bu genotipin yapisinda dominant allellerin resesif allellere oranla daha fazla
olabilecegine isaret etmektedir.

100 tohum agirligina iliskin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve
GUY/OUY oranmi Cizelge 4.18’de, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.19°da

verilmigtir.

Cizelge 4. 18. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda 100 Tohum Agirligina (g) Mliskin
Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden Elde
Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve Ortalamalari, F Degerleri

ve GUY/OUY Oranu.
V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 49.03305 5.448116 192.85  ** 10.55
ouy 45 23.2312 0.516249 1827  **
Hata 108 3.051 0.028

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.18’de goriildiigii gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak 0.01 diizeyinde dnemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
0zel uyusma yetenegine oranit 1’den biiyiilk olmustur. Bu oranin 1’den yiiksek olmasi,
genel uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve 6énemli
oldugunu isaret etmektedir. Bu bulgu, diallel melez analizinden elde edilen D-H;’in pozitif
olmasi bulgusunu desteklemektedir.

Cizelge 4.19 incelendiginde, en yiikksek GUY etkisinin Pima S7 (1.447)
ebeveyninden, en diisik GUY etkisinin PG 53 (-0.844) ebeveyninden elde edildigi
goriilmektedir. En yliksek GUY etkisine sahip Pima S7 anaci fenotipik olarakta yiiksek
degere (11.22 g) sahip olmus ve en diisik GUY etkisine sahip PG 53 anaci da diisiik
fenotipik deger (9.94 g) gostermistir (Cizelge 4.14).
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Cizelge 4. 19. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda 100 Tohum Agirhigma (g) iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi

Etkileri.
Anaclar Lider BA 707 BA 525 PG910 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl119) 318ACP Etkisi
Lider -0.060 0.359**  -0.034 -0.080 0.207 0.391** 0.255 0.146 -0.758**  -0.267**
(Migl19)
BA 707 0.086 -0.370**  0.257 0.165 0.249 0.139 0.024 0.603** -0.168%*
BA 525 0.066 -0.514*%*  0.447** -0.243 -0.169 -0.311%* 1.125%* -0.167%*
PG 910 -0.407**  0.081 -0.072 0.131 -0.087 1.159%* -0.437%*
Gloria 0.221 0.561** -0.642**  (0.326* 1.186%* 0.229%*
PG 300 -0.461%*  -0.384%*  -(0.849**  ].443%** -0.068
PG 0.213 0.131 0.304* 0.754**
318ACP
PG 820 0.215 1.251%** -0.509**
PG 53 -0.274* -0.844%**
Pima S7 1.447**
ouy 0.0473 0.1214 0.094 0.0518 0.1008 0.0966 0.1192 0.1121 -0.0754 0.671
Diziler Ort.
OUY Genel  0.1339
Ort.

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Cizelge 4.19°de goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkisi 1.443 ile PG 300 x Pima S7
melezinden ve bu kombinasyondan elde edilen fenotipik degerde yiiksek (14.14 g)
olmustur. En diisik OUY etkisi gosteren melez ise -0.849 ile PG 300 x PG 53
kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait ortalama 100 tohum agirhigr ise diisiik
(9.53 g) bulunmustur (Cizelge 4.14). Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum
yetenegi degerlerine gore, BA 707 (0.1214) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en
yiiksek ve PG 53 (-0.0754) genotipinin dahil oldugu dizi ise negatif yonde en diisiik degeri
almstir.

Uzerinde ¢alisilan populasyonda 100 tohum agirlign ydniinden, ortalama % 6.84
oraninda heterosis ile % 2.80 oraninda heterobeltiosis elde edilmesi (Cizelge 4.15), bu
ozellik yonlinden melez azmanlhiginin olumlu fakat diisikk diizeyde oldugunu
belirtmektedir. Bu 6zellik i¢in, Meredith ve Bridge (1971) % 1.1-5.4 oraninda, Kaynak
(1996), Basal (2001) ve Akiscan (2011) ise olumlu yonde heterosis saptamislardir.

Incelenen populasyonda yarim diallel varyans analiz tablosu, diallel melez analizi
ve uyum yetenekleri varyans analizi yontemlerine gore degerlendirmede eklemeli ve
dominant gen varyanslart Onemli bulunmustur (Cizelge 4.16, 4.17, 4.18). Ug
degerlendirme yontemine gore elde edilen eklemeli (a, D, GUY) ve dominant (b, Hj,
OUY) gen etkisi komponentlerinin dnemlilikleri arasinda tam bir benzerlik vardir. Bu
ozellik icin, Meredith ve Bridge (1971), Boyac1 (1983), Giilyasar (1987), Tariq ve ark.
(1992), Efe (1994), Efe ve Genger (1995b), Basal (2001), Bertini ve da Silva (2001),
Karademir (2005), Cicek ve Kaynak (2008) eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugun,
Mendez-Natera ve ark. (2012) hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin
onemli oldugunu, Toklu (1999) diistiin dominant gen etkilerinin 6nemli oldugunu
bildirmislerdir. 100 tohum agirhig: i¢in ortalama dominanthk derecesinin (H;/D)"* 1°den
kiiciik (0.944) olmast ve Wr/Vr grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin
istiinde pozitif yonden kesmesi kismi dominantliligin etkili oldugunu gdstermistir.
Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda negatif korelasyon
bulunmasi, yliksek 100 tohum agirligina sahip genotiplerin dominant genleri tasidigin
gostermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.464 olarak diisiik
bulunmustur. Bu 6zellik i¢in, Efe ve Genger (1995b) dar anlamda kalitim derecesini 0.45
olarak bulmuslardir.

Bu caligmada, 100 tohum agirhigr ozelligi i¢in eklemeli ve dominant gen
varyanslarinin 6nemli, dar anlamda kalitim derecesinin diigiik bulunnmasi, bu 6zelligin

1slahinda bulk yonteminin kullanilmasinin daha elverisli olabilecegini géstermektedir.
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4.5. Bitki Boyu (cm)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin bitki boyuna iliskin
fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge 4.20°de
verilmigtir.

Cizelge 4.20°de goriildiigii gibi, ebeveynler ve F,’lere ait ortalama bitki boyu degeri
124.4 cm olarak gerceklesmistir. Ebeveynlere ait bitki boyu ortalamasi1 109.8 cm olurken,
F; melez kombinasyonlarinin bitki boyu ortalamasi 127.7 cm olarak gerceklesmistir. Bitki
boyu yoniinden, F; melez kombinasyonlarina ait ortalama deger ebeveynlere ait ortalama
degerden yiiksek ¢ikmistir. Her ebeveynin girdigi kombinasyonlarin dizi ortalamasi
degerlerine gore; Pima S7 genotipinin dahil oldugu dizi en yliksek ortalama degeri
(134.6 cm) verirken, Lider (Migl19) genotipinin dahil oldugu dizi ise en diisiik ortalama
degeri (116.1 cm) vermistir. Ebeveynler arasinda karsilastirma yapildiginda en yiiksek
bitki boyu PG 820 (129.4 cm) genotipinden, en diisiik bitki boyu PG 318ACP (79.6 cm)
genotipinden elde edilirken, melezler arasinda karsilastirma yapildiginda ise en yiiksek
bitki boyu 163.3 cm ile PG 318ACP x Pima S7 melezinden, en diisiik bitki boyu ise
105.9 cm ile Lider (Migl119) x PG 53 melezinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonlarinda bitki boyuna iliskin
Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri Cizelge 4.21°de verilmistir.

Cizelge 4.21°de F; melez populasyonlarindaki bitki boyuna ait heterosis degerleri
% -8.13 (Lider (migl19) x PG 53) ile % 85.81 (PG 318ACP x Pima S7) arasinda
degismistir. Heterobeltiosise iliskin degerler ise % -10.63 (Gloria x PG 820) ile % 69.65
(PG 318ACP x Pima S7) arasinda degisim gostermistir. En yliksek ortalama heterosis ve
heterobeltiosis degerleri, Pima S7 ve PG 318ACP genotiplerinin ana¢ olarak bulundugu
melez serilerinden (Ht: % 34.86-35.09, Hb: % 23.77-15.74, en diisiik ortalama heterosis ve
heterobeltiosis degeri ise Lider (Migll19) genotipinin ana¢ olarak bulundugu melez
serisinden (Ht: % 5.05, Hb: % 0.09) elde edilmistir.

Cizelge 4.21°e gore, ele alinan melez populasyonlarinda bitki boyu 6zelligi
yoniinden ortalama % 17.21 oraninda heterosis, % 8.92 oraninda heterobeltiosis degerleri

elde edilmistir.
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Cizelge 4. 20. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitki Boyuna (cm) iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile Hesaplanan Varyans (Vr)

ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaclar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 113.1 117.3 113 120 114.1 123.1 113.7 120.8 105.9 119.9 116.1 30904 3954
P(2) 111.1 126.2 126.1 126.1 131 126.6 132.6 129.8 126.9 125.4  47.140 8.420
P(3) 114.6 142.6 135.9 129.2 126.7 124.8 139.3 137.3 129.0 103.802 -3.640
P(4) 122.8 132.4 128.6 131.7 124.3 123.9 139.1 129.2  57.389 -45.976
P(5) 105.8 111.2 110.9 115.6 122.2 143.9 121.8 163.764 22271
P(6) 108.2 121.3 137.4 105.2 127 122.2  122.063 34.855
P(7) 79.6 131.7 141.7 163.3 124.7 476.047 136.204
P(8) 1294 131.8 150.6 129.9 102.032 -43.052
P(9) 117.4 142.1 125.9 192.288 -68.534
P(10) 96.2 134.6  352.681 5.155
F.'ler Genel Ort. 127.7
Ebeveynler Ort. 109.8

Genel Ort. 124.4
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 21. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitki Boyuna (cm) Iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobelthiosis (Hb) Degerleri (%).

Anaglar | P() P(2) P(3) P@4) P(5)  P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht 4.65 -0.72 174 435 1130  17.96 -0.32 -8.13 14.65
Hb 3.72 0.63 227 093 8.92 0.53 -6.56 -9.83 6.03
P2) Ht 11.84 791 1635 1947 3276 10.25 13.58 22.57
Hb 10.10 276 13.06 1778  13.99 2.45 10.50 14.29
P(3)  Ht 20.18 2331 1604  30.43 2.3 20.02 30.32
Hb 16.19 1855 12,77 1053 -3.51 18.59 19.78
P@4)  Ht 1592 1138  30.13 -1.37 3.14 27.09
Hb 787 477 7.28 -3.88 0.91 13.31
P(5)  Ht 3.97 19.74 -1.68 9.45 42.45
Hb 1.07 5.13 -10.63 4.03 36.15
P(6)  Ht 2921 15.75 6.71 24.43
Hb 12.2 6.29 -10.43 17.49
P(7)  Ht 25.95 43.8 85.81
Hb 1.74 20.65 69.65
P(8)  Ht 6.77 33.38
Hb 1.85 16.26
P(9)  Ht 33.02
Hb 20.99
P(10)  Ht
Hb
Ortalamalar ¢ 5.05 15.49 17.08 1290 1487 1387  35.09 10.11 12.77 34.86
Hb 0.09 9.85 11.37 5.22 846 7.7 15.74 0.45 6.36 23.77
Ort. Ht: % 17.21 Ort. Hb: % 8.92
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda bitki boyuna
iliskin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri (SD), kareler
ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.22°de verilmistir.

Cizelge 4.22°de goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
ortalama dominantlik varyansi ve heterosisi belirleyen “b,”, bir ebeveyndeki dominant
allellerin toplanmasini belirleyen “b,”, dominant allellerin ebeveynlerde dagilmis oldugunu
gosteren ve ayn1 zamanda 6zel kombinasyon yetenegini de belirleyen “b;” istatistiki olarak

%1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 22. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitki Boyuna (cm) Iliskin Diallel
Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik Dereceleri (SD),
Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 246.54519 24.78%*
b 45 181.14345 18.20%*
bl 1 2604.64 261.82%*
b2 9 29591415 29.74%*
b3 35 82.3882 8.28**
Hata 108 9.9481

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.22°de biyometrik olarak 6nemli belirlenen b; alt parametresi bu 6zellik
acisindan melezlerin kendi anaglarimin ortalamalarindan sapmalarinin 6nemli oldugunu
belirtmektedir. b, alt parametresinin biyometrik olarak 6nemli olmasi ise anaglarda daha
cok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel melez dollerinin meydana getirdigi
populasyonda bitki boyu icin hesaplanmis genetik parametreler ve bu parametreler
arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan t=1-b/SHy, degeri
Cizelge 4.23°de verilmistir.

Cizelge 4.23’de bitki boyu acisindan, 10x10 yarim diallel melez semasina gore
yapilan degerlendirmede “t” degeri istatistiki olarak %1 diizeyinde Onemli
(t=1-b/SHb=6.954) bulunmustur. Bu durum, regresyon hatt1 egiminin birim regresyon hatt1
egiminden olan sapmasinin gliven smirlart diginda kaldigini ve bdylece varsayimin
gecersiz oldugunu gostermektedir. Bu sonuca gore, 10x10 yarim diallel melez semasi igin
bitki boyu karakterini etkileyen genler arasinda allellik olmayan bir interaksiyonun oldugu
anlasilmaktadir. En biiylik Wr-Vr degerine sahip diziyi olusturan ebeveyn (Pima S7) ve
melezleri ¢ikartilmis ve analiz 9x9 diallel semasi iizerinden yeniden yapildiginda “t” degeri
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Oonemsiz (t=1-b/SHb=1.56) ¢ikmis ve bitki boyu agisindan varsayimin 9x9 diallel semasi
tizerinden gecerli oldugu bulunmustur. Bitki boyu (9x9) i¢in hesaplanan genetik
parametrelerden, heterozigot lokusun dominanthk etkisi (h?) istatistiki olarak %l
diizeyinde 6nemli bulunmustur. Diallel melez analizinde h® komponentinin biyometrik
olarak oOnemli olmasi ise heterozigotluk gosteren lokuslarda dominantlik etkisinin
bulundugunu vurgulamaktadir. Cevre varyansinin (E) 6nemsiz olmasindan dolay1 da bu
Ozellik i¢in genetik etkenlerin paymnin ¢evre etkenlerinden daha fazla oldugu séylenebilir

(Cizelge 4.23).

Cizelge 4. 23. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitki Boyuna (cm) Iliskin
Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Sinanmasina Iliskin Degerler.

Genetik Tahminler SH Tahminler SH

Parametreler (10X10) (9X9)
E 3.379 +78.077 2.750 +42.099
D 197.811 +258.951 196.361 +133.130
F 377.111 +597.477 265.909 +310.567
H, 831.111 +551.201 528.890 +293.841
H, 619.524 +468.460 435.986 +252.597
D-H; -633.300 +463.291 -332.529 +249.503
(H,/D)"? 2.050 1.641
(Ho/4H;) 0.186 0.206
(KD/KR) 2.739 2.405
h? 1029.964* +313.569 576.100%*  £169.217
K 1.663 1.321
Hg 0.827 0.809
Hd 0.297 0.417
ryr, (Wr+Vr) -0.922 -0.930
t=1-b/SHb 6.954** 1.56

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gére, heterozigot lokusun dominantlik etkisinin (h”) 6nemli
bulunmalar1 ve D-H; degerinin negatif ¢ikmasi bitki boyu 6zelliginin ortaya c¢ikisinda
dominant gen etkisinin daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.17).

Cizelge 4.23°de ortalama dominantlik derecesinin (H/D)"? 1°den biiyiik (1.641)
olmast iistiin dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki farkin (D-H;) negatif olmasi dominant gen varyansinin eklemeli gen

varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir.
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Dominant ve resesif allellerin frekansinin (Hp/4H;) 0.25°den farkli (0.206)
bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile uyum ic¢indedir ve anaglarda dominantlik
gosteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin frekanslarmin esit olmadigi
anlasilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii belirleyen F degerinin pozitif
(265.909) bulunmus olmasi, dominant allellerin ¢ogunlukta oldugunu ve F;’lerin
ebeveynlerinin ortalamalarim1 astigin1  gostermektedir. Ayrica, gerek by’nin Onemli
bulunmasi1 gerekse H;’in H,’den biiyiilk olmasi genlerin dagilisinda bir esitsizligin
oldugunu belirtmektedir. Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den biiyiik
(2.405) olmas1 da dominant allellerin ¢ogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen
karakter acisindan, gen sayisma K= (h*/H,) ait degerin 1.321 bulunmas: bitki boyunu
kontrol eden gen cifti sayisinin bir olabilecegini gdstermektedir. incelenen karakterin genis
anlamda kalitim derecesi (Hg) 0.809 ve dar anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.417 olarak
bulunmustur. Kuramsal dominantlik sirasi ile ebeveynlerin gercek degerleri arasindaki
korelasyon katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) negatif (-0.930) ¢ikmas1 bitki boyu yiiksek olan
ebeveynlerin dominant genlere sahip oldugunu gostermektedir.

9 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin olusturdugu populasyonda
bitki boyu bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine ait Wr-Vr
X y

grafigi Sekil 4.4’de verilmistir.

5565

Wt

0.00

W
a-46806 b:0E7E w159111 328,23

1-Lider(Mig119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318ACP, 8-PG 820, 9-PG 53
Sekil 4. 4. Bitki Boyu i¢in Wr/Vr Grafigi
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Sekil 4.4’de bitki boyu acisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde, regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonde kestigi goriilmektedir (a:-46.556). Bu
durum, incelenen karakterin kalittminda {stiin  dominanth@in etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H;/D)"%)
I’den biiyiikk (1.641) olmasi (Cizelge 4.23) da istlin dominanthgin varligini
desteklemektedir. Grafik lizerinde, anaglara ait noktalarin dagiliminda 1, 2, 3, 4, 5, 6, 8 ve
9 numarali genotiplerin orijine yakin olmasi nedeniyle bu karakter agisindan daha ¢ok
dominant genleri tasidigi, 7 numarali1 genotipin ise orijinden en uzakta olmasi nedeniyle en
fazla resesif gen tasidig1 anlagilmaktadir. Ayrica, 9 numarali anaca ait noktanin regresyon
dogrusundan uzakta yer almasi, epistatik etkinin olabilecegini gostermektedir.

Bitki boyuna iligkin genel ve 0zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve

GUY/OUY oram Cizelge 4.24°de, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.25°de

verilmigtir.

Cizelge 4. 24. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyolarinda Bitki Boyuna (cm) iliskin Genel
(GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden Elde Edilen
Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve Ortalamalari, F Degerleri ve

GUY/OUY Oranu.
V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 2218.907 246.545 7434  kx 1.36
ouy 45 8151.455 181.143 54.62 ¥
Hata 108 358.166 3.316

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.24°de goriildiigli gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak 0.01 diizeyinde dnemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
0zel uyusma yetenegine orani 1’den biiyiik olmustur. Bu oranin 1°den biiyiik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve Onemli
oldugunu isaret etmektedir.

Cizelge 4.25 incelendiginde, en yiiksek GUY etkisinin Pima S7 (6.165) anacindan,
en diisiik GUY etkisinin Lider (Migl19) (-7.896) anacindan elde edildigi goriilmektedir.
En yiiksek GUY etkisine sahip Pima S7 anac1 fenotipik olarak 96.2 cm ve en diisiik GUY
etkisine sahip Lider (Migl19) anac1 da fenotipik olarak 113.1 cm bitki boyuna sahip
olmuglardir (Cizelge 4.20).
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Cizelge 4. 25. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitki Boyuna (cm) Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi Etkileri.

Anaglar Lider BA 707 BA 525 PG 910 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl19) 318ACP Etkisi
Lider
(Migl19) 1.072 -6.461** -0.378 1.286 9.78** 0.622 -0.681 -11.32%* -2.792 -7.896%*
BA 707
-0.859 -1.775 5.755%* 10.05** 5.991** 3.489* 5.016%* -3.356* -0.332
BA 525
11.425%*  12.222%*%* 5.016** 2.758 -7.611%*%  11.216** 3.744% 2.968**
PG 910
7.905%* 3.566* 6.941%* -8.895%*%  _5(34** 4.828** 3.818**
Gloria
-6.303**  _6.295**  _10.064** 0.797 17.025** 3 7]13**
P
G 300 3.533* 11.197**  -16.709** -0.381 -3.174%*
PG
318ACP 5.772%* 20.1** 36.228** .3 482%**
PG 820
1.73 14.991** 4.987**
PG 53 10.819** 0.659
Pima S7 6.165%*
ouy
Diziler Ort. -0.986 2.820 3.494 2.065 2.481 2.194 8.406 1.103 1.846 9.012
OUY Genel
Ort. 3.244

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Cizelge 4.25°de goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkisi 36.228 ile PG 318ACP x
Pima S7 melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik deger de en
yiikksek (163.3 cm) olmustur. En diisiik OUY etkisi gosteren melez ise —16.709 ile
PG 300 x PG 53 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait bitki boyu 105.2 cm
bulunmustur (Cizelge 4.20). Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi
degerlerine gore, Pima S7 (9.012) ve PG 318ACP (8.406) genotiplerinin dahil oldugu
diziler pozitif yonde en yiiksek, Lider (Migl19) (-0.986) genotipinin dahil oldugu dizi ise
negatif yonde en diisiik degeri almistir.

Olusturulan F; melez populasyonlarinda bitki boyu yoniinden, ortalama % 17.21
oraninda heterosis ile % 8.92 oraninda heterobeltiosis saptanmasi (Cizelge 4.21), bu 6zellik
yoniinden F; melez giiciiniin pozitif ve diisiik oldugunu gostermektedir. Bu 6zellik i¢in,
Mirza (1986) % 1.17-67.33, Alam ve ark. (1991) % -2.86-31.41 ve Yilmaz (1997) % -
6.8-4.9 oraninda heterosis saptamislardir.

Incelenen populasyonlarda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
varyans (a), dominantlik varyansi (b) ve unsurlar1 ile yarim diallel melez analizi sonucunda
sadece dominantlik etkisi (h?) énemli bulunmustur. D-H,’in negatif oldugunun saptanmasi
dominant gen varyansinin daha hakim oldugu anlamina gelmektedir. Uyum yetenekleri
varyans analizi yontemine gore degerlendirme de eklemeli varyansa karsilik gelen GUY ve
dominantlik varyansina karsilik gelen OUY varyansi énemli bulunmustur. incelenen iig
yontem karsilastirildiginda sonuglarin farkli oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.22, 23, 24).
Ancak, Hayman (1954)’a gbre yapilan analiz esas alindiginda bitki boyu degeri yoniinden
dominant gen varyansinin hakim oldugunu soyleyebiliriz. Bu 6zellik i¢in, Efe (1994)
dominant, Soomro ve ark. (2008) hem eklemeli hem de dominant, Ali ve ark. (2011) iistiin
dominant, Karademir (2005) ve Mendez-Natera ve ark. (2012) eklemeli gen etkilerinin
o6nemli oldugunu bildirmislerdir. Ortalama dominantlik derecesinin (H,/D)"? 1’den biiyiik
(1.641) olmasi, Wr/Vr grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif
yonden kesmesi {istlin dominantligin etkili oldugunu gostermistir. Kuramsal dominantlik
ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda negatif korelasyon bulunmasi, bitki boyu uzun
olan genotiplerin dominant genleri tasidigin1 gostermistir. Melez populasyonda dar
anlamda kalitim derecesi 0.417 olarak diisiik bulunmustur. Bu 6zellik i¢in, Efe ve Genger
(1995b) dar anlamda kalitim derecesini 0.23 olarak bulmuslardir.

Bu caligmada bitki boyu 06zelligi i¢cin dominant gen varyansin 6nemli ve dar
anlamda kalitim derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zellik iizerine yapilacak 1slah ¢aligmasi

i¢in bulk yonteminin kullanilmasinin daha uygun olabilecegini gostermektedir.
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4.6. Bitkideki Odun Dal Sayisi (adet/bitki)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin bitkideki odun dali sayisina
iliskin fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge
4.26’da verilmistir.

Cizelge 4.26°da goriildiigii gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama odun dali sayis1
2.5 adet/bitki olarak gerceklesmistir. Ebeveynler ortalamasi 2.3 adet/bitki olurken, F;
melez kombinasyonlarinin ortalamasi 2.5 adet/bitki olarak gerceklesmistir. Bitkideki odun
dali sayis1 yoniinden ebeveynlere ait ortalama deger, F; melez kombinasyonlarina ait
ortalama degerden kiiclik c¢ikmistir. Her ebeveynin girdigi kombinasyonlarin dizi
ortalamasi degerlerine gore; Gloria genotipinin dahil oldugu dizi en yliksek ortalama
degeri (2.8 adet/bitki) verirken, PG 53 genotipinin dahil oldugu dizi en diisiik ortalama
degeri (2 adet/bitki) vermistir. Ebeveynler arasinda karsilastirma yapildiginda en yiiksek
odun dali sayis1 Lider (Migl19) (3.2 adet/bitki) genotipinden, en diisiik odun dal1 sayisi
PG 53 (1.3 adet/bitki) genotipinden elde edilmis olup, melezler arasinda karsilastirma
yapildiginda ise en yiiksek odun dali sayisi (3.3 adet/bitki) Gloria x PG 318ACP
melezinden, en diisiik odun dali sayisi ise PG 318ACP x PG 53 (1.5 adet/bitki) melezinden
elde edilmistir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonlarinda bitkideki odun dali
sayisina iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.27°de
verilmistir.

Cizelge 4.27°de F; melez populasyonlarindaki bitkideki odun dali sayisina ait
heterosis degerleri %-25 (PG 300 x PG 820) ile %53.61 (PG 820 x PG 53);
heterobelthiosise iliskin degerler ise %-42.50 (Lider (Migl99) x PG 53) ile %42.59
(PG 820 x PG 53) arasinda degisim gostermistir. En yiiksek heterosis degerleri PG 910,
Pima S7, PG 820 ve Gloria’nin ana¢ olarak bulundugu melez serilerinden (Ht: %20.01,
19.83, 19.62, 11.95), heterobeltiosis degerleri ise Pima S7 ve Gloria genotiplerinin anag
olarak bulundugu melez serilerinden (Hb: %6 ve 3.53), en diisiik heterosis ve
heterobeltiosis degeri ise Lider (Migll19) genotipinin ana¢ olarak bulundugu melez
serisinden (Ht: %-7.87, Hb: %-17.04) saptanmuistir.

Ele almman melez populasyonlarda bitkideki odun dali sayis1 6zelligi yOniinden
ortalama %38.87 oraninda heterosis, %-4.56 oraninda heterobeltiosis degerleri elde

edilmistir (Cizelge 4.27).
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Cizelge 4. 26. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkide Odun Dali Sayisina (adet/bitki) iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile
Hesaplanan Varyans (Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaglar  P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 32 2.6 2.9 2.3 2.8 2.8 2.4 2 1.8 2.7 2.6 0.376 0.254
P(2) 2.3 2.2 2.2 2.8 2.2 1.9 2.5 1.6 2.7 23 0.312 0.144
P(3) 2.3 2.2 2.7 2.8 2.5 23 1.7 2.8 2.4 0.323 0.189
P(4) 2.1 3.1 2.8 2.9 2.3 2.6 2.9 2.5 0.372 0.141
P(5) 2.8 2.9 33 2.3 2.2 3.2 2.8 0.373 0.075
P(6) 2.8 2.4 1.7 2 2.8 2.5 0.350 0.224
P(7) 2.3 2.5 1.5 3.1 2.5 0.366 0.180
P(8) 1.6 2.3 2.8 2.2 0.291 -0.009
P9) 13 2.7 2.0 0.322 0.114
P(10) 2.6 2.8 0.239 0.013

Fy’ler Genel Ort. 2.5

Ebeveynler Ort. 23
Genel Ort. 2.5
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 27. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Odun Dali Sayisina iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb)

Degerleri (%).
Anaglar | P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht -2.96 9.14 -12.99  -6.26 -8.45 -11.89  -10.66  -19.70 -7.09
Hb -15.44 -3.33 -29.80 2726  -17.50 -22.94  -33.06 -42.50 -16.04
P(2) Ht -1.97 -3.24 16.81  -1296 -1475 27.19  -10.95 12.99
Hb -6.52  -17.46 5.71 -22.22  -1944  11.11  -25.56 7.71
P(3) Ht 0.07 4.63 9.79 10.15 17.16 -7.77 19
Hb -11.62  -4.76 -1.11 3.48 1.67 -24.35 8.66
P(4) Ht 26.71 15.33 33.23 42.32 52.34 26.35
Hb 5.48 0 13.81 23.81 26.59 5.3
P(5) Ht 5.69 26.68 5.56 7.96 19.8
Hb 1.11 1543  -1429 -18.29 14.1
P(6) Ht -5.14 -25 -3.7 2.92
Hb -13.33  -41.11  -28.89 -3.19
P(7) Ht 3126 -16.74 30.48
Hb 11.94  -35.56 25.42
P(8) Ht 53.61 35.14
Hb 42.59 12.92
P9) Ht 38.89
Hb -0.87
P(10) Ht
Hb
Ortalamalar Ht -7.87 1.13 6.69 20.01 11.95 -2.39 9.25 19.62 10.44 19.83
Hb -17.04 -9.12 -4.21 1.79 3.53 -14.03 -2.35 1.73 -11.87 6.00
Ort. Ht: % 8.87 Ort. Hb: % -4.56
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda bitkideki odun
dali sayisina iligkin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri
(SD), kareler ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.28’de verilmistir.

Cizelge 4.28de goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a” istatistiki olarak %1
diizeyinde 6nemli bulunurken, dominant gen etkisi “b”, ortalama dominantlik varyansi ve
heterosisi belirleyen “b;”, bir ebeveyndeki dominant allellerin toplanmasini belirleyen “b,”
ve dominant allellerin ebeveynlerde dagilmis oldugunu gosteren ve ayni zamanda 6zel

kombinasyon yetenegini de belirleyen “bs” istatistiki agidan 6nemsiz bulunmustur.

Cizelge 4. 28. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Odun Dal1 Sayisina
Iliskin Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik
Dereceleri (SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 0.77000 2.741%*
b 45 0.103697 0.369
bl 1 0.1895859 0.675
b2 9 0.1373889 0.489
b3 35 0.0926 0.329
Hata 108 0.280845

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

10 pamuk genotipinin yarim diallel melez dollerinin meydana getirdigi
populasyonda odun dal1 sayist i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu parametreler
arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan t=1-b/SHy, degeri
Cizelge 4.29°da verilmistir.

Cizelge 4.29°da bitkideki odun dali sayis1 agisindan, 10x10 yarim diallel melez
semasina gore yapilan degerlendirmede t=1-b/SHy, degerinin (-0.603) 6nemsiz saptanmis
olmast Onceden kabullenilen varsayimlarin bu Ozellik agisindan gegerli oldugunu
gostermektedir. Bu sonuca gore, bitkideki odun dali sayis1 karakterini etkileyen genler
arasinda allelik bir interaksiyonun oldugu anlagilmaktadir.

Bitkideki odun dali sayis1 (10x10) i¢in hesaplanan genetik parametrelerden
eklemeli gen varyansi (D) ve eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki fark
(D-H)) istatistiki olarak %5 diizeyinde, dominant gen varyansi (H;) ve genlerin dagilisina
gore diizeltilmis dominant gen varyansi (H;) ise istatistiki olarak %1 diizeyinde onemli

bulunmustur (Cizelge 4.29).
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Cizelge 4. 29. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Odun Dali Sayisina
Iliskin Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Smanmasina Iliskin Degerler.

Tahminler
Genetik Parametreler (10x10) SH
E 0.092 +0.044
D 0.413%* +0.145
F 0.333 +0.335
H, 1.047** +0.309
H, 0.897** +0.263
D-H, -0.634* +0.260
(H,/D)"? 1.592
(Hy/4H,) 0.214
(KD/KR) 1.678
h? 0.034 +0.176
K= (h*/H>) 0.038
Hg 0.556
Hd 0.276
ryr, (Wr+Vr) 0.460
t=1-b/SH, -0.603

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore, eklemeli gen varyansi (D), dominantlik varyanslari
(H; ve H) ile D-H;’in negatif ve istatistiki olarak énemli ¢ikmalar1 odun dali 6zelliginin
ortaya cikisinda dominant gen etkisinin 6nemli oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.59).

Cizelge 4.29°da ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)l/2 1’den biiyiik (1.592)
olmasi iistiin dominantlili§in var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki farkin (D-H;) negatif olmasi dominant gen varyansinin eklemeli gen
varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir.

Dominant ve resesif allellerin frekansinin (Hy/4H;) 0.25°den farkli (0.214)
bulunmasi1 populasyonda dominant ve resesif allellerin frekanslarinin esit olmadigi
anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii belirleyen F degerinin pozitif
(0.333) bulunmus olmasi, dominant allellerin cogunlukta oldugunu ve F;’lerin
ebeveynlerinin ortalamalarini astigin1 gostermektedir. Ayn1 zamanda, H;’in Hy’den biiyiik
olmasi genlerin dagilisinda bir esitsizligin oldugunu belirtmektedir. Dominant ve resesif
allellerin oraninin (KD/KR) 1’den biiytik (1.678) olmas1 da dominant allellerin ¢ogunlukta
oldugunu desteklemektedir. incelenen karakter agisindan, gen sayisma K= (h*/H,) ait deger

I’in altinda (K=0.038) bulundugu icin etkili gen sayisi tespit edilememistir. Incelenen
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karakterin genis anlamda kalitim derecesi (Hg) 0.556 ve dar anlamda kalitim derecesi (Hd)
ise 0.276 olarak bulunmustur. Kuramsal dominantlik sirasi ile ebeveynlerin gercek
degerleri arasindaki korelasyon katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) pozitif (0.460) ¢ikmasi odun
dal1 sayis1 yliksek olan ebeveynlerin resesif genlere sahip oldugunu gostermektedir.

10 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlariin olusturdugu populasyonda
bitkideki odun dali sayisi bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr )
X y

degerlerine ait Wr-Vr grafigi Sekil 4.5’de verilmistir.

0,44

0,00 1 _

T
a-0,302 bzw,ﬁnﬁ 038

1-Lider(Migl119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318 ACP, 8-PG820, 9-PG 53, 10-Pima S7
Sekil 4. 5. Bitkideki Odun Dal1 Sayis1 i¢in Wt/Vr Grafigi

Sekil 4.5’de bitkideki odun dali sayisi agisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde,
regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonde kestigi goriilmektedir
(a:-0.302). Bu durum, incelenen karakterin kalitiminda iistiin dominantligin etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H/D)"?)
1’den biiytik (1.592) olmas1 (Cizelge 4.29) listiin dominantligin varligin1 desteklemektedir.
Sekil 4.5’de anaglara ait noktalarin dagiliminda, 10 ve 8 numarali genotiplerin orijine
yakin olmalar1 nedeniyle daha ¢ok dominant genleri tasidiklari, 1, 2, 3, 4, 5, 6, 7 ve 9
numarali genotiplerin ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle daha c¢ok resesif genleri

tagidiklar1 anlasilmaktadir. 8 ve 10 numarali ebeveynlerin orijine daha yakin bolgede yer

almis olmalari, bu anaglarin genotipik yapisinda dominant allellerin resesif allellere oranla
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daha fazla olabilecegine isaret etmektedir. Ayrica, 8 numarali anaca ait noktanin regresyon
dogrusundan uzakta yer almasi, epistatik etkinin olabilecegini gostermektedir.

Bitkideki odun dali sayisina iliskin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans
analizi ve GUY/OUY oram Cizelge 4.30°da, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri
Cizelge 4.31°de verilmistir.

Cizelge 4. 30. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Odun Dal1 Sayisina
Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans
Analizinden Elde Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve
Ortalamalari, F Degerleri ve GUY/OUY Oranu.

V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 6.93 0.77 8.19 7.42
ouy 45 4.666364 0.103697 1.10

Hata 108 10.11 0.094

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.30’da goriildigi gibi genel uyusma yetenegi istatistiki olarak %l
diizeyinde O©nemli bulunurken 06zel uyusma yetenegi istatistiki agidan Onemsiz
bulunmustur. Genel kombinasyon uyusmasinin 6zel kombinasyon uyusmasina orani 1’den
biiylik olmustur. Bu oranin yiiksek olmasi, genel uyusma yeteneginin ve dolayisiyla
eklemeli gen varyansinin daha hakim ve 6nemli oldugunu isaret etmektedir.

Cizelge 4.31 incelendiginde, en yiiksek GUY etkileri Gloria (0.339) ve Pima S7
(0.317) genotiplerinden, en diisiik GUY etkileri ise PG 53 (-0.494) ve PG 820 (-0.258)
genotiplerinden elde edildigi goriilmektedir. En yliksek GUY etkisine sahip Gloria ve Pima
S7 genotipleri fenotipik olarak 2.8-2.6 adet/bitki ve en diisiik GUY etkisine sahip PG 53 ve
PG 820 genotipleri de fenotipik olarak 1.3-1.6 adet/bitki odun dalina sahip olmuslardir
(Cizelge 4.26).

Cizelge 4.31°de goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkisi 0.573 ile PG 910 x PG 53
melezlerinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik degerde yiiksek
(2.6 adet/bitki) olmustu. En diisiik OUY etkisi gosteren melez ise -0.613 ile PG 300 x PG
820 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait ortalama odun dali sayisina ait fenotipik

deger de diisiik (1.7 adet/bitki) bulunmustur (Cizelge 4.26).
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Cizelge 4. 31. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Odun Dali Sayisina Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi

Etkileri.
Anaclar Lider Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl19) 318ACP Etkisi
Lider -0.155 0.098 -0.233 -0.324 -0.255 -0.233 0.131
Migl19)
BA 707 0.181 -0.233 -0.396 0.445 -0.219 0.037 -0.138
BA 525 -0.085 0.334 0.070 0.112 -0.252 0.037 -0.038
PG 910 0.273 0.192 0.395 0.104 0.573* 0.129 0.037
Gloria 0.056 0.459 -0.199 -0.063 0.126 0.339%*
PG 300 -0.121 -0.613* -0.044 -0.088 0.087
PG 0.323 -0.474 0.348 0.017
318ACP
PG 820 0.567* 0.256 -0.258%*
PG 53 0.426 -0.494%*
Pima S7 0.317%*
ouy -0.1008 0.0659 -0.0466 0.0412 0.0745 0.0288 0.1153
Diziler Ort.
OUY Genel  0.0261
Ort.

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Cizelge 4.31°de her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi
degerlerine gére, Pima S7 (0.1153) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek
ve Lider (Migl19) (-0.1008) genotipinin dahil oldugu dizi ise negatif yonde en diisiik
degeri almistir.

Uzerinde calisilan populasyonda odun dali sayis1 yoniinden, ortalama %8.87
oraninda heterosis ile %-4.56 oraninda heterobeltiosis elde edilmesi (Cizelge 4.27), bu
Ozellik yoninden melez azmanligmin olumlu fakat disiik diizeyde oldugunu
belirtmektedir. Bu 6zellik i¢in, Baloch ve ark. (1995) %10-25.8 oraninda, Yilmaz (1997)
%-17.5-4.6 oraninda, Kaynak (1996), Karademir (2005) ve Akiscan (2011) ise olumlu
yonde heterosis bildirmislerdir.

Incelenen populasyonda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli varyans
(a) onemli bulunmustur. Yarim diallel melez analizi sonucunda eklemeli varyans (D),
dominantlik varyanslari (H; ve H;) ile D-H; parametresinin negatif ve 6nemli olduklari
saptanmistir. Uyum yetenekleri varyans analizi yontemine gore degerlendirme de eklemeli
varyansa karsilik gelen GUY varyansi 6nemli bulunmustur (Cizelge 4.28, 29 ve 30).
Incelenen ii¢ yontem karsilastirildiginda sonuglarin  birbirlerinden farkli oldugu
goriilmektedir. Ancak, Hayman (1954)’a gore yapilan analiz esas alinacak olursa bitkideki
odun dali sayis1 yoniinden hem eklemeli hem de dominat gen varyanslarinin hakim
oldugunu soyleyebiliriz. Bu 6zellik icin, Efe (1994), Ashraf ve Ahmad (2000) eklemeli-
dominant, Rauf ve ark. (2006) hem eklemeli hem de eklemeli olmayan, Toklu (1999),
Kiani (2003), Karademir (2005), Kiani (2007) eklemeli, Ali ve ark. (2011) {istiin dominant
gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)l/2 1’den biiyiik (1.592) olmast ve Wr/Vr
grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonden kesmesi iistiin
dominantliligin etkili oldugunu gostermistir. Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin
ortalama degerleri arasinda pozitif korelasyon bulunmasi, yiiksek odun dali sayisina sahip
genotiplerin resesif genleri tasidigini gostermistir. Melez populasyonda kalitim derecesi
0.276 olarak diisiik bulunmustur.

Bu ¢aligmada bitkideki odun dali sayis1 6zelligi i¢in hem eklemeli hem de dominant
gen varyanslarinin 6nemli, dar anlamda kalitim derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zelligin

1slahinda bulk yonteminin kullanilmasinin daha elverisli olabilecegini géstermektedir.
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4.7. Bitkideki Meyve Dal Sayis1 (adet/bitki)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin bitkideki meyve dali
sayisina iligkin fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri
Cizelge 4.26°de verilmistir.

Cizelge 4.32°de gorildiigii gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama meyve dali
sayis1 11.8 adet/bitki olarak gerceklesmistir. Ebeveynler ortalamasi 10.8 adet/bitki olurken,
F; melez kombinasyonlarinin ortalamasi 12 adet/bitki olarak gerceklesmistir. Bitkideki
meyve dali sayis1 yonlinden ebeveynlere ait ortalama deger, F; melez kombinasyonlarina
ait ortalama degerden kiiclik ¢ikmistir. Her ebeveynin girdigi kombinasyonlarin dizi
ortalamasi degerlerine gore; Pima S7 genotipinin dahil oldugu dizi en yiiksek ortalama
degeri (13.3 adet/bitki) veritken, PG 318ACP genotipinin dahil oldugu dizi en diisiik
ortalama degeri (11 adet/bitki) vermistir. Ebeveynler arasinda karsilastirma yapildiginda en
yiiksek meyve dali sayist Pima S7 (12.1 adet/bitki) genotipinden, en diisiik meyve dali
sayist PG 318ACP (9.1 adet/bitki) genotipinden elde edilmis, melezler arasinda
karsilastirma yapildiginda ise en yiiksek meyve dali sayis1 (15.3 adet/bitki) PG 820 x Pima
S7 melezinden, en diisiik meyve dali sayisi (9.5 adet/bitki) PG 910 x PG 820 melezinden
elde edilmistir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonlarinda bitkideki meyve dali
sayisina iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.33’de
verilmistir.

Cizelge 4.33’de F; melez populasyonlarindaki bitkideki meyve dali sayisina ait
heterosis degerleri %-16.77 (PG 910 x PG 820) ile %37.80 (PG 300 x Pima S7) arasinda
degismistir. Heterobeltiosise iliskin degerler ise %-20.77 (PG 910 x PG 820) ile %26.18
(PG 820 x Pima S7) arasinda degisim gostermistir. En yiiksek ortalama heterosis ve
heterobeltiosis degeri, Pima S7’°nin anag¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: %18.07,
Hb: %10.35), en diisiik ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri ise, PG 910 genotipinin
anag olarak bulundugu melez serisinden (Ht: %5.19, Hb: %-0.65) saptanmustir.

Ele alinan melez populasyonlarda bitkideki meyve dali sayis1 6zelligi yoniinden
ortalama %11.01 oraninda heterosis, %4.99 oraninda heterobeltiosis degerleri elde

edilmistir (Cizelge 4.33).
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Cizelge 4. 32. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkide Meyve Dal1 Sayisina (adet/bitki) Iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile
Hesaplanan Varyans (Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaglar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 10.7 11.1 12 11.8 11.4 12.9 11.6 12.2 9.9 12.3 11.6 1.698 0.079
P(2) 10 12.6 13.2 10.6 11.5 10.7 11.2 11.2 13.5 11.6 2.010 0.521
P(3) 10.7 10 11.7 11.5 10.3 11.5 10.9 14.2 11.5 2.641 0.217
P(4) 11.5 11.7 11.7 12.1 9.5 12.3 12.7 11.7 2.134 -0.049
P(5) 11.6 12.1 10.8 13.4 14.3 13.5 12.1 2.067 0.821
P(6) 9.8 10 10.5 12.9 15 11.8 3.261 0.724
P(7) 9.1 12.4 13.4 10 11.0 2.395 0.867
P(8) 11.3 11.2 153 11.9 2.987 0.543
P(9) 11.2 14.4 12.2 2.992 0.542
P(10) 12.1 13.3 3.623 0.566
Fi'ler Genel Ort. 12
Ebeveynler Ort. 10.8
Genel Ort. 11.8
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 33. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkide Meyve Dal1 Sayisina Iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb)

Degerleri (%).
Anaglar | P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht 7.12 13.27 7.61 2.25 26.03 16.84 10.83 -9.44 7.50
Hb 3.77 11.73 2.72 -1.62 21.06 8.99 7.88 -12.10 1.05
P(2) Ht 22.46 23.43 -2.27 16.40 12.20 5.31 5.05 22.01
Hb 18.89 16.64 -8.76 15.33 5.32 -0.56 -0.60 11.63
P(3) Ht -10.16 4.5 12.65 3.92 5.67 -0.46 25.14
Hb -13.04 0.57 8.06 -3.61 2.99 -5.32 18.39
P(4) Ht 0.66 10 17.31  -16.77 7.62 7.01
Hb -3.25 2.93 5.31 -20.77 2.02 1.61
P(5) Ht 12.85 4.6 17.77 25.64 14.06
Hb 4.72 -6.77 13.89 22.04 10.29
P(6) Ht 5.46 0.08 21.9 37.80
Hb 1.43 -6.22 14.8 25.18
P(7) Ht 21.23 31.59 -5.97
Hb 9.88 18.99 -17.35
P(8) Ht -0.38 31.34
Hb -6.14 26.18
P(9) Ht 23.7
Hb 16.21
P(10) Ht
Hb
Ortalamalar Ht 9.11 12.41 8.55 5.19 8.90 15.91 11.91 8.34 11.69 18.07
Hb 4.83 6.85 4.30 -0.65 3.46 9.70 2.47 3.01 5.54 10.35
Ort. Ht: % 11.01 Ort. Hb: % 4.99
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonunda bitkideki meyve dali
sayisina iligkin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri (SD),
kareler ortalamasi (KO) ve F degerleri Cizelge 4.34°de verilmistir.

Cizelge 4.34’de goriildiigii gibi yarim diallel tablo varyans analizinde, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a” ve ortalama dominantlik
varyansi ve heterosisi belirleyen “b;” istatistiki agidan %1 diizeyinde énemli bulunurken,
dominant gen etkisi “b”, bir ebeveyndeki dominant allellerin toplanmasini belirleyen “b,”

ve dominant allellerin ebeveynlerde dagilmis oldugunu gosteren ve ayni zamanda 6zel

kombinasyon yetenegini de belirleyen “bs” istatistiki agidan 6nemsiz bulunmustur.

Cizelge 4. 34. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkide Meyve Dali Sayisina
Iligkin Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik
Dereceleri (SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 3.75759 3.16%*
b 45 1.6046431 1.34
bl 1 11.349495 9.54%#*
b2 9 0.6282407 0.52
b3 35 1.5773 1.32
Hata 108 1.188862

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.34’de b, alt parametresinin biyometrik olarak onemli olmasi anaglarda
daha ¢ok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel melez dollerinin meydana getirdigi
populasyonda bitkideki meyve dali sayist i¢in hesaplanmig genetik parametreler ve bu
parametreler arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan
t=1-b/SH,, degeri Cizelge 4.35°de verilmistir.

Cizelge 4.35°de bitkideki meyve dali saysi agisindan, 10x10 yarim diallel melez
semasina gore yapilan degerlendirmede “t” degeri istatistki olarak %1 diizeyinde 6nemli
(t=1-b/SHb=5.061) bulunmustur. Bu durum, regresyon hatt1 egiminin birim regresyon hatti
egiminden olan sapmasimin giiven sinirlart disinda kaldigim1i ve bdylece varsayimin
gecersiz oldugunu gostermektedir. Bu sonuca gore, 10x10 yarim diallel melez semasi igin
bitkideki meyve dali sayis1 karakterini etkileyen genler arasinda allellik olmayan bir
interaksiyonun oldugu anlasilmaktadir. En biiylik Wr-Vr degerine sahip diziyi olusturan
ebeveyn (Pima S7) ve melezleri ¢ikarilarak degerlendirme 9x9 diallel semas1 iizerinden

yeniden yapildiginda “t” degeri 6nemsiz (t=1-b/SHb=1.01) ¢ikmis ve bitkideki meyve dali
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sayist acisindan varsayimin 9x9 diallel semasi iizerinden gegerli oldugu bulunmustur.
Bitkideki meyve dali sayisi (9x9) i¢in hesaplanan genetik parametrelerden, ¢evre varyanst
(E), dominant gen varyansi (H;), genlerin dagilisina gore diizeltilmis dominant gen
varyansi (H,), dominanthk etkisi (h?) istatistiki olarak %05 diizeyinde ve eklemeli gen
varyansi ile dominant gen varyansi arasindaki fark (D-H;) istatistiki olarak %1 diizeyinde

o6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 35. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Meyve Dal1 Sayisina
Iliskin Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Smanmasina Iliskin Degerler.

Genetik Tahminler SH Tahminler SH

Parametreler (10x10) (9x9)
E 0.647 +0.395 0.652* +0.282
D 0.685 +1.310 0.508 +0.893
F -0.304 +3.022 0.468 +2.082
H, 7.910%* +2.788 6.597* +1.970
H, 7.503* +2.369 5.565% +1.693
D-H, -7.225% +2.343 -6.088** +1.673
(H,/D)"? 3.398 3.602
(Ho/4H;) 0.237 0.211
(KD/KR) 0.878 1.293
h? 4.242%* +1.586 2.645% +1.134
K 0.565 0.475
Hg 0.519 0.451
Hd 0.060 0.055
ryr, (Wr+Vr) 0.073 -0.394
t=1-b/SHb 5.061** 1.01

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.35’de meyve dali sayis1 6zelliginin fenotipik olarak ortaya cikisinda
dominant gen etkisinin Onemli rol oynadigi diallel melez analizinde H; ve H
komponentinin 6nemli bulunmasindan ve D-H,; degerinin eksi ve 6nemli ¢ikmasindan
anlasilmaktadir.

Ortalama dominantlik derecesinin (H;/D)"* 1’den biiyiik (3.602) olmasi iistiin
dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H;) negatif olmasi dominant gen varyansinin eklemeli gen varyansindan
biiyiik oldugunu gostermektedir.

Dominant ve resesif allellerin frekansinin (Hp/4H;) 0.25°den farkli (0.211)

bulunmasi1 populasyonda dominant ve resesif allellerin frekanslarinin esit olmadigi
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anlasilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii belirleyen F degerinin pozitif
(0.468) bulunmus olmasi, dominant allellerin ¢ogunlukta oldugunu ve F;’lerin
ebeveynlerinin ortalamalarini astigini géstermektedir. Ayn1 zamanda, H,’in H, den biiyiik
olmas1 genlerin dagilisinda bir esitsizligin oldugunu belirtmektedir. Dominant ve resesif
allellerin oraninin (KD/KR) 1’den biiyiik (1.293) olmasi da dominant allellerin ¢ogunlukta
oldugunu desteklemektedir. incelenen karakter agisindan, gen sayisina K= (h?/H,) ait deger
1’in altinda (K=0.475) bulundugu i¢in etkili gen sayis1 tespit edilememistir. Incelenen
karakterin genis anlamda kalitim derecesi (Hg) 0.451 ve dar anlamda kalitim derecesi (Hd)
ise 0.055 olarak bulunmustur. Kuramsal dominantlik sirasi ile ebeveynlerin gergek
degerleri arasindaki korelasyon katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) negatif (-0.394) ¢ikmasi meyve
dal1 say1s1 yliksek olan ebeveynlerin dominant genlere sahip oldugunu gdstermektedir.

9 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin olusturdugu populasyonda
meyve dali sayis1 bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine ait
X y

Wr-Vr grafigi Sekil 4.6’da verilmistir.

1.74

0.00

W
a- b:0603 1,161 262

1-Lider(Mig119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318ACP, 8-PG820, 9-PG 53
Sekil 4. 6. Bitkideki Meyve Dal1 Sayist icin Wr/Vr Grafigi

Bitkideki meyve dali sayisi agisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde, regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonde kestigi goriilmektedir (a:-1.009). Bu

durum, incelenen karakterin kaliiminda {istin dominantligin etkili oldugunu
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gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H;/D)"?)

1’den biiyiik (3.602) olmasi (Cizelge 4.35) iistiin dominantligin varligin1 desteklemektedir.
Grafik tizerinde, anaglara ait noktalarin dagiliminda, 1, 2, 3, 4 ve 8 numarali genotiplerin
orijine yakin olmasi nedeniyle daha ¢ok dominant gen tasidig1 5, 6, 7 ve 9 numarali
genotiplerin ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle daha c¢ok resesif genleri tasidiklari
anlasilmaktadir. 1, 2, 3, 4 ve 8 numarali ebeveylerin orijine daha yakin bolgede yer almis
olmasi, bu ebeveynlerin genotipik yapisinda dominant allellerin resesif allellere oranla
daha fazla olabilecegine isaret etmektedir. Dolayisiyla, bu ebeveynlerin dollerine daha ¢ok
dominant allel aktardigi anlasilmaktadir. Ayrica, 3, 4, 5, 7 ve 9 numarali anaglara ait
noktalarin regresyon dogrusundan uzakta yer almasi, epistatik etkinin olabilecegini
gostermektedir.

Bitkideki meyve dali sayisina iligkin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans
analizi ve GUY/OUY oram Cizelge 4.36’da, genel ve &zel uyusma yetenegi etkileri
Cizelge 4.37°de verilmistir.

Cizelge 4. 36. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Meyve Dali Sayisina
Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans
Analizinden Elde Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve
Ortalamalari, F Degerleri ve GUY/OUY Oranu.

V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 33.81833 3.757593 948  ** 2.34
ouy 45 72.20894 1.604643 4.04  **

Hata 108 42.799 0.396287

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.36’da goriildiigii gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak 0.01 diizeyinde dnemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
0zel uyusma yetenegine oran1 1’den biiyiik olmustur. Bu oranin 1’den biiyiik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve Onemli
oldugunu isaret etmektedir.

Cizelge 4.37 incelendiginde, en yiikksek GUY etkisinin Pima S7 (1.302)
ebeveyninden, en diisik GUY etkisinin ise PG 318ACP (-0.828) ebeveyninden elde
edildigi goriilmektedir.
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Cizelge 4. 37. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Meyve Dali Sayisma iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum
Yetenegi Etkileri.

Anaclar Lider BA 707 BA 525 PG910 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl19) 318ACP Etkisi

Lider -0.104 0.735 0.437 -0.388 1.515%* 0.879 0.610 -1.918** -0.552 -0.242

(Migl19)

BA 707 1.437%*  1.840%%* -1.152%* 0.218 0.115 -0.254 -0.582 0.751 -0.312

BA 525 -1.388** -0.079 0.157 -0.379 0.018 -0.843 1.390** -0.284

PG 910 -0.243 0.193 1.290* -2.179%* 0.360 -0.274 -0.120

Gloria 0.201 -0.368 1.362%* 1.968** 0.168 0.272

PG 300 -0.799 -1.168* 0.937 2.071%* -0.131

PG 1.396** 2.135%* -2.265%*  -0.828**

318ACP

PG 820 -0.868 2.165%* 0.041

PG 53 1.071* 0.302

Pima S7 1.302%*

ouy 0.135 0.252 0.116 0.004 0.163 0.369 0.222 0.120 0.251 0.502

Diziler Ort.

OUY Genel  0.213

Ort.

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

92



Cizelge 4.37°de goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkisi 2.165 ile PG 820 x Pima S7
melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik degerde en yiiksek
(15.3 adet/bitki) olmustur (Cizelge 4.26). En diisiik OUY etkisi gdsteren melez ise -2.265
ile PG 318ACP x Pima S7 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait ortalama meyve
dali sayisina ait fenotipik deger de diisiik (10 adet/bitki) bulunmustur.

Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi degerlerine gore,
Pima S7 (0.502) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek ve PG 910
(0.004) genotipinin dahil oldugu dizi ise pozitif yonde en diisiik degeri almistir.

Uzerinde ¢alisilan populasyonda bitkideki meyve dali sayis1 yoniinden, ortalama
%11.01 oraninda heterosis, %4.99 oraninda heterobeltiosis elde edilmesi (Cizelge 4.33), bu
ozellik yoniinden melez azmanliginin olumlu ve diisiik diizeyde oldugunu belirtmektedir.
Bu ozellik i¢in, Alam ve ark. (1991) %0-42.86, Baloch ve ark. (1995) %22.48, Yilmaz
(1997) %-4.9-1.2 oraninda ayrica, Karademir (2005) ve Akiscan (2001) olumlu ydnde
heterosis bildirmiglerdir.

Incelenen populasyonda yarim diallel tablo varyans analizinde, eklemeli varyans (a)
onemli bulunmustur. Yarim diallel melez analizi sonucunda dominantlik varyanslari (H; ve
H;) ve D-H;’in negatif ve 6nemli oldugu saptanmistir. Uyum yetenekleri varyans analizi
yontemine gore degerlendirme de eklemeli varyansa karsilik gelen GUY ve dominantlik
varyansina karsilik gelen OUY 6nemli bulunmustur (Cizelge 34, 35, 36). Incelenen ii¢
yontem karsilastirildiginda sonuglarin farkli oldugu goriilmektedir. Ancak, Hayman
(1954)’a gore yapilan analiz esas alindiginda bitkideki meyve dali sayis1 yoniinden
dominantlik varyansin hakim oldugunu sdyleyebiliriz. Bu 06zellik i¢in benzer sekilde,
Khorgade ve ark. (2000), Kiani (2003) Kiani ve ark. (2007) ve Ali ve ark. (2011) iistiin
dominant gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)l/2 1’den biiyiik (3.602) olmast ve Wr/Vr
grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonden kesmesi iistiin
dominantliligin etkili oldugunu gostermistir. Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin
ortalama degerleri arasinda negatif korelasyon bulunmasi, yliksek meyve dali sayisina
sahip genotiplerin dominant genleri tasidigini gostermistir. Melez populasyon da dar
anlamda kalitim derecesi 0.055 olarak ¢ok diisiik bulunmustur.

Bu caligmada bitkideki meyve dali sayis1 6zelligi i¢in, dominantlik varyansinin
onemli, dar anlamda kalittm derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zelligin 1slahinda bulk

yonteminin kullanilmasinin daha elverisli olabilecegini gostermektedir.
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4.8. Bitkideki Koza Sayis1 (adet/bitki)

10 pamuk genotipin ve bunlardan elde edilen melezlerin bitkideki koza sayisina
iliskin fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge
4.38’de verilmistir.

Cizelge 4.38’de gorildiigii gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama koza sayisi
degeri 15.5 adet/bitki olarak gerceklesmistir. Ebeveynlere ait koza sayisi ortalamasi
16.1 adet/bitki olurken, F; melez kombinasyonlarinin ortalamasi 15.4 adet/bitki olarak
gerceklesmistir. Bitkideki koza sayisit yoniinden ebeveynlere ait ortalama deger, F; melez
kombinasyonlarina ait ortalama degerden yliksek cikmistir. Her ebeveynin girdigi
kombinasyonlarin dizi ortalamasi degerlerine gore; Pima S7 genotipinin dahil oldugu dizi
en yliksek ortalama degeri (17.2 adet/bitki) verirken, PG 318 ACP genotipinin dahil oldugu
dizi en diisiik ortalama degere (13.4 adet/bitki) sahip olmustur. Ebeveynler arasinda
karsilagtirma yapildiginda en yiiksek koza sayisi Pima S7 (19.2 adet/bitki)genotipinden, en
diisiik koza sayis1 PG 318ACP (13.3 adet/bitki) genotipinden elde edilirken, melezler
arasinda karsilagtirma yapildiginda ise en yiiksek koza sayisi (19.4 adet/bitki) PG 910 x PG
300 melezinden, en diisiik koza sayis1 (10.9 adet/bitki) PG 300 x PG 318ACP melezinden
elde edilmistir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonlarinda koza sayisina iligkin
Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.39°da verilmistir.

Cizelge 4.39°da, F; melez populasyonlarindaki bitkideki koza sayisina ait heterosis
degerleri %-31.05 (PG 820 x Pima S7) ile %26.06 (Gloria x PG 318ACP); heterobeltiosise
iliskin degerler ise %-39.29 (PG 318ACP x PG 53) ile %17.08 (Gloria x PG 318ACP)
arasinda degisim gostermistir. En yiiksek ortalam heterosis ve heterobeltiosis degeri,
Gloria’nin anag¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: %3.95, Hb: %-1.58), en diisiik
ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri ise PG 53 genotipinin anag¢ olarak bulundugu
melez serisinden (Ht: %-14.98, Hb: %-21.46) elde edildigi goriilmektedir.

Ele alinan melez populasyonlarda bitkideki koza sayis1 6zelligi yoniinden ortalama
%-4.54 oraninda heterosis, %-10.63 oraninda heterobeltiosis degerleri elde edilmistir

(Cizelge 4.39).
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Cizelge 4. 38. 10x10 Yarmm Diallel F; Generasyonlarinda Bitkide Koza Sayisia (adet/bitki) iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile
Hesaplanan Varyans (Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaglar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 18.3 14.5 18.4 13.2 16.7 14.9 13.5 12.8 14.7 18.2 15.5 5.104 2.020
P(2) 14.9 14.8 15.4 16.8 15.9 12.7 14.9 12.5 19.3 15.2 4.120 1.367
P(3) 14.4 12.9 154 14.1 11.4 15.7 13.6 17.7 14.8 4.829 2.663
P(4) 15.2 14.7 19.4 14.8 17.3 14.6 18.7 15.6 5.099 1.189
P(5) 15.6 16.4 18.2 17 15.1 17.6 16.4 1.694 -0.063
P(6) 16.6 10.9 18.7 13.8 15.9 15.7 6.404 0.331
P(7) 133 13.2 11.3 15 13.4 5.089 -0.055
P(8) 15.1 17.9 11.8 154 5.819 -0.585
P(9) 18.6 18.5 15.1 6.775 3.410
P(10) 19.2 17.2 6.076 1.951
F.'ler Genel Ort. 154
Ebeveynler Ort. 16.1

Genel Ort. 15.5
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 39. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Koza Sayisina iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri

(%).
Anaglar | PO P(2) P3) P@4)  P(5)  P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1)  Ht 1237 1224 2090  -146  -1451  -14.77 -23.29 -20.50 -2.96
Hb 2055 047 2768  -8.69  -1838  -26.29 -30.08 2121 -5.19
P(2) Ht 382 2.8 1040 138 -9.83 -0.25 -25.24 13.50
Hb 519 127 687  -3.99  -14.49 -0.77 -32.67 0.84
P(3) Ht 1266 248 913 -17.72 6.49 -17.4 5.41
Hb 1516 -127  -15.08  -20.89 4.55 -26.63 -7.62
P(4)  Ht 431 2206 3.95 14.92 -13.62 9
Hb 705 1666  -2.24 13.7 -21.68 -2.44
P(5) Ht 1.82  26.06 11.28 -11.79 1.06
Hb -1.41 17.08 7.7 -18.99 -8.48
P(6) Ht 27.41 18.09 21.74 -11.38
Hb -34.55 12.63 -25.89 173
P(7)  Ht -6.92 -29.34 -7.53
Hb 1217 -39.29 21.55
P(8)  Ht 6.57 -31.05
Hb 3.6 -38.56
P(9)  Ht -1.77
Hb 3.19
P(10) Ht
Hb
Ortatamalar 1095 259 379 015 395 454 928 -0.46 -14.98 -2.86
Hb 1751 -7.63 965 496  -158 970  -17.15 -5.18 21.46 -11.50
Ort. Ht: % -4.54 Ort. Hb: % -10.63
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda bitkideki koza
sayisina iligkin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri (SD),
kareler ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.40°da verilmistir.

Cizelge 4.40°da goriildiigii gibi yarim diallel varyans analizi tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
ortalama dominantlik varyansi ve heterosisi belirleyen “b,”, bir ebeveyndeki dominant
allellerin toplanmasini belirleyen “b,” ve dominant allellerin ebeveynlerde dagilmis
oldugunu gosteren ve ayni zamanda 6zel kombinasyon yetenegini de belirleyen “bs-,

istatistiki agidan %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 40. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Koza Sayisma iliskin
Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik Dereceleri
(SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 10.34185 18.01%**
b 45 4.0290842 7.02%%*
bl 1 4.8370101 8.42%*
b2 9 2.9024815 5.06%**
b3 35 4.2957 7.48%*
Hata 108 0.574149

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.40’da biyometrik olarak onemli belirlenen b; alt parametresi bu 6zellik
acisindan melezlerin kendi anaglarimin ortalamalarindan sapmalarinin 6nemli oldugunu
belirtmektedir. b, alt parametresinin biyometrik olarak onemli olmasi ise anaglarda daha
cok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel melez doéllerinin meydana getirdigi
populasyonlarda bitkideki koza sayisi i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu
parametreler arasindaki oranlar ile varsayimlarin gecerliliginin tespitinde kullanilan
t=1-b/SHy, degeri Cizelge 4.41°de verilmistir.

Cizelge 4.41°de bitkideki koza sayisi acisindan, 10x10 yarim diallel melez
semasina gore yapilan degerlendirmede t=1-b/SH;, degerinin (2.28) Onemsiz saptanmis
olmast Onceden kabullenilen varsayimlarin bu o6zellik acgisindan gecerli oldugunu
gostermektedir. Bu sonuca gore, bitkideki koza sayis1 karakterini etkileyen genler arasinda
allellik bir interaksiyonun oldugu anlasilmaktadir. Bitkideki koza sayist (10x10) igin

hesaplanan genetik parametrelerden, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki
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fark (D-H;), dominant gen varyansi (H;) ve genlerin dagilisina gore diizeltilmis dominant

gen varyansi (Hy) istatistiki olarak %5 diizeyinde 6nemli bulunmustu.

Cizelge 4. 41. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Koza Sayisina Iliskin
Hesaplanan  Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Smanmasina Iliskin Degerler.

Tahminler

Genetik Parametreler (10X10) SH
E 0.211 +1.060
D 3.955 +3.514
F 3.103 +8.108
H, 19.088* +7.480
H, 18.656* +6.357
D-H, -15.133* +6.287
(H,/D)"? 2.197

(Hy/4H,) 0.244

(KD/KR) 1.435

h? 1.864 +4.255
K= (h*/H>) 0.100

Hg 0.753

Hd 0.190

ryr, (Wr+Vr) 0.580

t=1-b/SH, 2.28

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore koza sayis1 6zelliginin fenotipik olarak ortaya ¢ikisinda
dominant gen etkisinin 6nemli rol oynadig diallel melez analizinde H; ve H; ile D-H;
degerinin eksi ve 6nemli ¢ikmasindan anlasilmaktadir (Cizelge 4.41).

Cizelge 4.41°de ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)l/2 1’den biiyiik (2.197)
olmasi iistiin dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki farkin (D-H;) negatif olmasi dominant gen varyansinin eklemeli gen
varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir.

Dominant ve resesif allellerin frekansinin (Hy/4H;) 0.25°den farkli (0.244)
bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile uyum i¢indedir ve anaglarda dominantlik
gosteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin frekanslarmin esit olmadigi
anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii belirleyen F degerinin pozitif
(3.103) bulunmus olmasi, dominant allellerin ¢ogunlukta olduguna isaret etmektedir.
Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den biiyiik (1.435) olmas1 da dominant

allellerin ¢ogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen karakter agisindan, gen
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sayisina K= (h*/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.100) bulundugu i¢in etkili gen sayis1 tespit
edilememistir. incelenen karakterin genis anlamda kalitim derecesi (Hg) 0.753 ve dar
anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.190 olarak bulunmustur. Kuramsal dominantlik sirasi
ile ebeveynlerin gercek degerleri arasindaki korelasyon katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) pozitif
(0.580) c¢ikmast koza sayist yiiksek olan ebeveynlerin resesif genlere sahip oldugunu
gostermektedir.

10 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin olusturdugu populasyonda
koza sayist bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine ait
X y

Wr-Vr grafigi Sekil 4.7°de verilmistir.

5.3

W

0,00 g 7
g

bWy
&-0360 b00 w4166 B.77

1-Lider(Mig119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318 ACP, 8-PG820, 9-PG 53, 10-Pima S7
Sekil 4. 7. Bitkideki koza sayis1 i¢gin Wr/Vr Grafigi

Sekil 4.7°de bitkideki koza sayist acisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde,
regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonde kestigi goriilmektedir
(a:-0.360). Bu durum, incelenen karakterin kalitiminda iistiin dominantligin etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H,/D)"?)
1’den biiytik (2.197) olmasi (Cizelge 4.41) iistiin dominantligin varligin1 desteklemektedir.
Sekil iizerinde anaglara ait noktalarin dagiliminda, 5 numarali genotipin orijine yakin

olmasi nedeniyle daha ¢ok dominant gen tasidigi, 1, 2, 3, 4, 6, 7, 8, 9 ve 10 numaral

genotiplerin ise orijinden uzakta olmalari nedeniyle daha ¢ok resesif genleri tasidiklar
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anlagilmaktadir. Ayrica, 1, 2, 3, 6, 7, 8 ve 9 numarali anaglara ait noktalarin regresyon
dogrusundan uzakta yer almasi, epistatik etkinin olabilecegini gostermektedir.

Bitkideki koza sayisina iligskin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve
GUY/OUY orani Cizelge 4.42’de, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.43°de

verilmigtir.

Cizelge 4. 42. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Koza Sayisina Iliskin Genel
(GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden Elde
Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve Ortalamalari, F Degerleri

ve GUY/OUY Orani.
V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 93.07667 10.34185 54.03 2.56
ouy 45 181.3088 4.029084 21.05  **
Hata 108 20.669 0.191

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.42°de goriildiigii gibi genel ve 6zel uyusma yetenegi 0.01 diizeyinde
onemli bulunurken bulunmustur. Genel kombinasyon uyusmasinin 6zel kombinasyon
uyusmasina orani 1’den biiylikk olmustur. Bu oranin yiiksek olmasi, genel uyusma
yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve 6nemli oldugunu isaret
etmektedir.

Cizelge 4.43 incelendiginde, en yiikksek GUY etkisinin (1.737) Pima S7
ebeveyninden, en diisik GUY etkisinin (-1.891) PG 318ACP ebeveyninden elde edildigi
goriilmektedir. En yiikksek GUY etkisine sahip Pima S7 anaci fenotipik olarak en yiiksek
degere (19.2) sahip olurken, en diisiik GUY degerine sahip PG 318ACP anac1 da fenotipik
olarak en diisiik degere (13.3) sahip olmustur (Cizelge 4.38).

Cizelge 4.43°de goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkisi 3.895 ile
Gloria x PG 318 ACP melezlerinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik
degerde yiiksek (18.2) olmustur. En diisik OUY etkisi gdsteren melez ise -5.344 ile PG
820 x Pima S7 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait ortalama koza sayisina ait
fenotipik deger de diisiik (11.8) bulunmustur (Cizelge 4.38).

Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi degerlerine gore,
Gloria (0.298) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek ve PG 53 (-0.7378)

genotipinin dahil oldugu dizi ise negatif yonde en diisiik degeri almistir.
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Cizelge 4. 43. 10x10 Yarmm Diallel F; Generasyonlarinda Bitkideki Koza Sayisina iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi

Etkileri.

Anaclar Lider BA 707 BA 525 PG910 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY

(Migl19) 318ACP Etkisi
Lider -0.919**  3267** -2.608** 0.228 -1.055%* -0.369 -2.883%*%  _(0.958** 0.703 0.243*
Migl19)
BA 707 0.217 0.175 0.878* 0.528 -0.553 -0.200 -2.575%* 2.386%* -0.307**
BA 525 -2.039%* -0.203 -0.986**  -1.566** 0.886* -1.122%* 1.139%* -0.627%*
PG 910 -1.578%** 3.752%% 1.125%* 1.811%** -0.897* 1.397%* 0.082
Gloria -0.058 3.895%* 0.914** -1.028%* -0.366 0.712%*
PG 300 -2.955%* 3.064** -1.844**  _] 583** 0.229
PG -0.316 -2.225%* -0.297 -1.891%*
318ACP
PG 820 2.595%* -5.344%* -0.077
PG 53 1.414%* -0.102
Pima S7 1.737%*
ouy -0.5104 -0.007 -0.0452 0.1264 0.298 -0.1263 -0.3623 0.0586 -0.7378 -0.0612
Diziler Ort.
OUY Genel -0.13672
Ort.

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Uzerinde ¢alisilan populasyonda bitkideki koza sayis1 yoniinden, ortalama %-4.54
oraninda heterosis ile %-10.63 oraninda heterobeltiosis elde edilmesi (Cizelge 4.39), bu
Ozellik yoniinden melez azmanliginin olumsuz ve diisiik diizeyde oldugunu géstermektedir.
Bu 6zellik i¢in, Meredith ve Bridge (1971) %8.4-21.1, Mirza (1986) %3.57-249.04, Alam
ve ark. (1991) %2.2-54.86, Baloch ve ark. (1995) %20.38, Yilmaz (1997) %-2.2-34.3,
Ashwathama ve ark. (2003) %60, Shah ve Shah (2008) %17.27 oraninda heterosis
bildirmislerdir.

Incelenen populasyonda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli varyans
(a), dominantlik varyansi (b) ve unsurlart (b, by, bs) dnemli bulunmustur (Cizelge 4.40).
Yarim diallel melez analizi sonucunda dominantlik varyanslari (H; ve Hj) ile D-H;’in
negatif ve 6nemli oldugu saptanmistir (Cizelge 4.41). Uyum yetenekleri varyans analizi
yontemine gore degerlendirme de hem eklemeli varyansa karsilik gelen GUY hem de
dominantlik varyansina karsilik gelen OUY 6nemli bulunmustur (Cizelge 4.42). Incelenen
lic yontem karsilastirildiginda sonuglarin farkli oldugu goriilmektedir. Ancak, Hayman
(1954)’a gore yapilan analiz esas alindiginda bitkideki koza sayist yoniinden dominantlik
varyansin hakim oldugunu sdyleyebiliriz. Bu 6zellik i¢in benzer sekilde, Soomro ve ark.
(2008) dominantlik varyanslarinin (H; ve Hy) 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Bitkideki koza sayis1 i¢in, ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)l/ 2

1’den biiytlik
(2.197) olmas1 ve Wr/Vr grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altinda
negatif yonden kesmesi {istiin dominantliligin etkili oldugunu gostermistir.

Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda pozitif
korelasyon bulunmasi, yliksek koza sayisina sahip genotiplerin resesif genleri tasidigini
gostermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.190 olarak diisiik
bulunmustur. Ancak, Sinde ve Deshmukh (1985), koza sayist i¢in yiiksek kalitim derecesi
tahmin ettiklerini bildirmislerdir.

Bu calismada bitkideki koza sayis1 6zelligi i¢in dominantlik varyansinin 6nemli,

dar anlamda kalitim derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zelligin 1slahinda bulk yonteminin

kullanilmasinin daha elverisli olabilecegini gostermektedir.
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4.9. Cir¢ir Randimani (%)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin ¢ir¢ir randimanina iliskin
fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge 4.44°de
verilmigtir.

Cizelge 4.44°de goriildigii gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama ¢ir¢ir randimani
% 41.27 olarak gerceklesmistir. Ebeveynlere ait cir¢ir randimani ortalamasi % 42.51
olurken, F; melez kombinasyonlarinin ortalamasi da % 41.12 olarak ger¢eklesmistir. Cirgir
randiman1 yoniinden ebeveynlere ait ortalama deger F, melez kombinasyonlarina ait
ortalama degerden yiiksek c¢ikmistir. Her ebeveynin girdigi kombinasyonlarin dizi
ortalamasi degerlerine gore; PG 820 genotipinin dahil oldugu dizi en yiiksek ortalama
degere (% 42.50) sahip olurken, Pima S7 genotipinin dahil oldugu dizi ise en diisiik
ortalama degere (% 36.58) sahip olmustur. Ebeveynler arasinda en yiiksek ¢ir¢ir randimani
PG 820 (% 45.32) genotipinden, en diisiik cir¢ir randimani ise Pima S7 (% 38.8)
genotipinden elde edilmis, melezler arasinda ise en yiiksek c¢ir¢ir randimani % 44.22 ile
Gloria x PG 820 melezinden, en diisiik ¢ir¢ir randimani ise % 34.62 ile PG 300 x Pima S7
melezinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F, generasyonlarinnda ¢ir¢ir
randimanina iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.45°de
verilmistir.

F; melez populasyonlarindaki heterosis degerleri % -16 (PG 300 x Pima S7) ile
% 1.65 (Gloria x PG 318ACP) arasinda degismistir. Heterobeltiosise iligskin degerler ise %
-21.33 (BA707 x Pima S7) ile % 0.93 (PG 300 x PG 53) arasinda degisim gdstermistir. En
yiiksek ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri Lider (Migl19) genotipinin anag olarak
bulundugu melez serisinden (Ht: % -0.16, Hb: % -2.51), en diisiik ortalama heterosis ve
heterobeltiosis degeri ise Pima S7 genotipinin ana¢ olarak bulundugu melez serisinden
(Ht: % -11.05, Hb: % -15.24) elde edilmistir (Cizelge 4.45).

Cizelge 4.45°e gore, ele aliman melez populasyonlarda ¢ir¢ir randimani 6zelligi
yoniinden ortalama % -3.31 oraninda heterosis, % -6.21 oraninda heterobeltiosis degerleri

elde edilmistir.
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Cizelge 4. 44. 10x10 Yarmm Diallel F; Generasyonlarinda Cir¢ir Randimanina (%) Iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile Hesaplanan
Varyans (Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaglar  P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 42.2 43.34 4238 43.5 42.31 43.51 40.11 44.15 42 39.5 4230 2322 3.120
P(2) 4482  41.61 43.82  41.85  42.11 41.77 4227 4355 3524  42.04 6.951 4.321
P(3) 4132 4336 4235 42.02 4032  44.02 41.8 3575 4149 5273  4.107
P(4) 44 .4 42.06 41.85 41.78 43776 4345 3538 4234 6932 4233
P(5) 42.1 4229 4131 4422 42,06 3637 41.69 4198  3.225
P(6) 43.62  41.58 44 44.05 34.62 4197  7.661 4.224
P(7) 39.18  38.65  38.64 35.1 39.84 4509 @ 2.745
P(8) 4532 4195 36.68 4250 7.810 4.678
P9) 4338 3833 4192 4.064 3.861
P(10) 38.8 36.58 3.201  -0.948

Fy’ler Genel Ort. 41.12

Ebeveynler Ort. 42.51
Genel Ort. 41.27
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 45. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Cir¢ir Randimanina (%) Iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobelthiosis (Hb) Degerleri

(%).
Anaglar | P() PO P(3) P@4)  P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(l) Ht -0.39 1.50 045  0.38 1.40 -1.41 0.90 -1.85 245
Hb 328 044 203 037  -025 -4.96 2.58 -3.19 -6.38
P(2) Ht 337 -176 370 -477 -0.54 -6.21 -1.24 -15.70
Hb 713 276 662  -6.03 -6.77 -7.00 2.80 2133
P(3) Ht 1.17 1.54 -1.06 0.17 1.62 -1.29 -10.76
Hb 234 061 -3.68 2.41 2.88 -3.64 -13.48
P(4) Ht 276 -4.92 -0.03 245 -1.01 -14.94
Hb 527 575 -5.90 3.44 2.13 20.3
P(5) Ht -1.34 1.65 1.18 -1.59 -10.09
Hb -3.06 -1.87 2.42 -3.05 -13.62
P(6) Ht 0.42 -1.06 1.25 -16.00
Hb 4.7 2.92 0.93 20.65
P(7)  Ht -8.50 -6.39 -9.97
Hb -14.71 -10.92 -10.65
P(8)  Ht -5.42 -12.78
Hb -7.44 -19.06
P(9)  Ht -6.73
Hb -11.65
P(10) Ht
Hb
Ortatamalar 0.16 419  -1.16 292  -1.64  -2.90 273 -3.64 2.70 -11.05
Hb 251 708 383 555 396 -5.12 -6.99 -6.94 -4.88 -15.24
Ort. Ht: % -3.31 Ort. Hb: % -6.21
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7

105




10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda ¢irgir
randimanina iligkin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri
(SD), kareler ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.46’da verilmistir.

Cizelge 4.46°da gorildiigi gibi yarim diallel tablo varyans analizinde, eklemeli gen
etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
ortalama dominantlik varyansi ve heterosisi belirleyen “b,”, bir ebeveyndeki dominant
allellerin toplanmasini belirleyen “b,” ve dominant allellerin ebeveynlerde dagilmis
oldugunu gosteren ve ayni zamanda 0zel kombinasyon yetenegini de belirleyen “bs”,

istatistiki agidan %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 46. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Cir¢ir Randimanina (%) iliskin
Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik Dereceleri
(SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 33.29 131.93**
b 45 2.42 9.60%**

bl 1 15.71 62.28**
b2 9 5.02 19.89%**
b3 35 1.38 5.45%*

Hata 108 0.25

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.46’da biyometrik olarak 6nemli belirlenen b, alt parametresi bu 6zellik
acisindan melezlerin kendi anaglarimin ortalamalarindan sapmalarinin 6nemli oldugunu
belirtmektedir. b, alt parametresinin biyometrik olarak 6nemli olmasi ise anaglarda daha
cok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel melez dollerinin meydana getirdigi
populasyonda ¢ir¢ir randimani i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu parametreler
arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan t=1-b/SHy, degeri
Cizelge 4.47°de verilmistir.

Cizelge 4.47°de circir randimani agisindan, 10x10 yarim diallel melez semasina
gore yapilan degerlendirmede t=1-b/SH, degerinin (2.026) Onemsiz saptanmis olmasi
onceden kabullenilen varsayimlarin bu 6zellik a¢isindan gegerli oldugunu gostermektedir.
Bu sonuca gore, ¢ircir randimani karakterini etkileyen genler arasinda allelik bir
interaksiyonun oldugu anlagilmaktadir. Cir¢ir randimani i¢in hesaplanan genetik
parametrelerden, gen dagilisina gore diizeltilmis dominant gen varyansi (H;) istatistiki
olarak %S5 diizeyinde 6nemli bulunurken, cir¢ir randimanina iliskin hesaplanan diger
parametreler ise istatistiki yonden 6nemsiz bulunmustur. Cevre varyansinin (E) 6nemsiz
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olmasindan dolay1 bu 6zellik i¢in genetik etkenlerin payimin ¢evre etkenlerinden daha fazla

oldugu soylenebilir (Cizelge 4.47)

Cizelge 4. 47. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Cir¢ir Randimanina (%) Iliskin
Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Sinanmasina Iliskin Degerler.

Tahminler
Genetik Parametreler (10.10) SH
E 0.108 +1.041
D 5.128 +3.452
F -3.128 +7.966
H, 12.675 +7.349
H, 17.478* +6.245
D-H, -7.547 +6.177
(H,/D)"? 1.572
(Ho/4H;) 0.345
(KD/KR) 0.675
h? 6.209 +4.180
K= (h*/H>) 0.355
Hg 0.941
Hd 0.240
ryr, (Wr+Vr) 0.820
t=1-b/SH, 2.026

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore, ¢ir¢ir randimani 6zelliginin fenotipik olarak ortaya
cikisinda dominant gen etkisinin 6nemli rol oynadigi dominant gen etkilerinden H,
komponentinin 6nemli bulunmasindan ve eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
(D-H,) degerinin eksi ¢ikmasindan anlagilmaktadir (Cizelge 4.47).

Cizelge 4.47°de ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)l/2 1’den biiyiik (1.572)
olmast iistiin dominantlili§in var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki farkin (D-H;) negatif olmasi dominant gen varyansinin eklemeli gen
varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir. Dominant ve resesif allellerin frekansinin
(Hx/4H;) 0.25’den farkli (0.345) bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile uyum
icindedir ve anaglarda dominantlik gosteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin
frekanslarinin esit olmadigi anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoOniini
belirleyen F degerinin negatif olmast ve KD/KR oraninin 1’den kiigiik olmasi resesif

allellerin gogunlukta oldugunu géstermektedir. Incelenen karakter agisindan, gen sayisina
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K= (h*/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.355) bulundugu i¢in etkili gen sayis1 tespit
edilememistir. incelenen karakterin genis anlamda kalitim derecesi (Hg) 0.941 ve dar
anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.240 olarak bulunmustur. Kuramsal dominantlik sirasi
ile ebeveynlerin gercek degerleri arasindaki korelasyon katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) pozitif
(0.820) c¢ikmast ¢ir¢ir randimani yiliksek olan ebeveynlerin resesif genlere sahip oldugunu
gostermektedir.

10 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlariin olusturdugu populasyonda
cir¢ir randimani bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine ait
X y

Wr-Vr grafigi Sekil 4.8’de verilmistir.

£.33

0.00

10

W
a0530 k0534 w5236 7

1-Lider(Mig119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318ACP, 8-PG820, 9-PG 53, 10-Pima S7
Sekil 4. 8. Cir¢ir Randimani i¢in Wr/Vr Grafigi

Sekil 4.8°de ¢ir¢ir randimani 6zelligi icin ¢izilen Wr-Vr grafigi incelendiginde,
regresyon hattt Y eksenini pozitif tarafta kestiginden (a:0.530) incelenen o6zelligin
kalittminda kismi dominantligin oldugu anlagilmaktadir. Bunun aksine ortalama
dominantlik derecesinde ((Hl/D)”2=1.572) ise Ustiin dominanthigin var olabilecegi
goriilmiistiir. Grafik iizerinde, anaclara ait noktalarin dagilimindan 1, 5, 7 ve 10 numaral
genotiplerin orijine yakin olmalar1 nedeniyle daha ¢ok dominant genleri tasidiklari, 2, 3, 4,
6, 8 ve 9 numarali genotiplerin ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle daha ¢ok resesif
genleri tagidiklar1 anlasilmaktadir. 1, 9 ve 10 numarali genotiplere ait noktalarin regresyon

dogrusundan uzakta yer almasi, epistatik etkinin olabilecegini gostermektedir.
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Cirgir randimanina iligkin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve
GUY/OUY orani Cizelge 4.48’de, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.49°da

verilmistir.

Cizelge 4. 48. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Cir¢ir Randimanina (%) Miskin
Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden Elde
Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve Ortalamalari, F Degerleri

ve GUY/OUY Orani.
V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GuUY 9 299.5713 33.2857 396.25  ** 13.74
ouy 45 109.0084 2.42241 28.83 *k
Hata 108 9.073 0.084

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.48’de goriildiigii gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak 0.01 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
6zel uyusma yetenegine orani 1’den biiylik olmustur. Bu oranin 1’den biiyilik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve Onemli
oldugunu isaret etmektedir.

Cizelge 4.49 incelendiginde, en yiiksek GUY etkisinin PG 820 (1.267) anacindan,
en diisik GUY etkisinin Pima S7 (-4.216) anacindan elde edildigi goriilmektedir. En
yiiksek GUY etkisine sahip PG 820 anaci fenotipik olarak da en yiliksek degere (% 45.32)
sahip olmus ve en diisiik GUY etkisine sahip Pima S7 anac1 da fenotipik olarak en diisiik
deger (% 38.8) gostermistir (Cizelge 4.44).

Cizelge 4.49°da goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkileri 1.376 ile PG 300 x PG 53,
1.287 ile BA 525 x PG 820 ve 1.257 ile Gloria x PG 820 melezlerinden elde edilmis, bu
kombinasyonlarda fenotipik degerler de yine en yliksek (% 44.05, 44.05 ve 44.22)
olmustur. En diisiik OUY etkisi gdsteren melez ise -3.222 ile PG 300 X Pima S7
kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait ortalama c¢ir¢ir randimani ise diisiik
(% 34.62) bulunmustur (Cizelge 4.44).

Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi degerlerine gore,
BA 525 (0.053) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek ve Pima S7 (-1.637)

genotipinin dahil oldugu dizi ise negatif yonde en diisiik degeri almistir.
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Cizelge 4. 49. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Cir¢ir Randimanina (%) iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi

Etkileri.
Anaclar Lider BA 707 BA 525 PG 910 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl119) 318ACP Etkisi
Lider 0.295 0.086 0.150 -0.220 0.631%* -0.637**  0.677** -0.826%*  -1.513**  (.828*%*
(Migl19)
BA 707 -0.695**  (0.565% -0.688**  -0.780**  1.018%%* -1.214%*  0.717** -2.755%*  (.835%*
BA 525 0.850%*  0.560** -0.125 0.310 1.287*%* -0.286 -1.507**  0.091
PG 910 -0.683**  -1.248**  (.820** 0.077 0411 -2.820%*  1.041%**
Gloria -0.085 1.073** 1.257** -0.259 -1.114**  0.321%**
PG 300 0.985%* 0.682%** 1.376%* -3.222*%*  0.676**
PG 318ACP -2.530*%*  -1.893**  -0.597* -1.462%*
PG 820 -1.315%*  -1.746%*  1.267**
PG 53 0.544* 0.620**
Pima S7 -4.216%*
OUY Diziler
Ort. -0.151 -0.393 0.053 -0.209 -0.018 -0.198 -0.161 -0.314 -0.170 -1.637
OUY Genel
Ort. -0.320

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Olusturulan F; melez populasyonlarinda ¢ir¢ir randimani yoniinden, ortalama
% -3.31 oraninda heterosis, % -6.21 oraninda heterobeltiosis saptanmasi (Cizelge 4.45),
circir randimani yoniinden melez azmanhigmmin diisiik ve olumsuz diizeyde oldugunu
gostermektedir. Benzer sekilde cir¢ir randimani igin negatif heterosis Basal (2001),
Karademir (2005) ve Boyact (2011) tarafindan da bulunmustur.

Incelenen populasyonda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli varyans
(a), dominantlik varyansi (b) ve tiim unsurlar1 (b, b, b3) 6nemli bulunmustur (Cizelge
4.46). Yarim diallel melez analizi sonucunda dominantlik varyanslarindan (H;)’nin énemli
ve D-H;’in negatif oldugu saptanmistir (Cizelge 4.47). Uyum yetenekleri varyans analizi
yontemine gore degerlendirme de hem eklemeli varyansa karsilik gelen GUY varyansi
hem de dominantlik varyansina karsilik gelen OUY varyansi énemli bulunmustur (Cizelge
4.48). Incelenen ii¢ yontem Kkarsilastirildiginda sonuclarin farkli oldugu goriilmektedir.
Ancak, Hayman (1954)’a gore yapilan analiz esas alindiginda ¢ir¢ir randimani yoniinden
dominantlik varyansinin hakim oldugunu sdyleyebiliriz. Bu 6zellik i¢in benzer sekilde, Efe
(1994) dominant genlerin etkin oldugunu bildirmistir.

Ortalama dominanthik derecesinin (H;/D)"? 1’den biiyiik (1.572) olmasi iistiin
dominantligin var olabilecegine isaret ederken bunun aksine Wr/Vr grafiginde regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin iistiinde pozitif yonden kesmesi kismi dominantliligin etkili
oldugunu gostermistir. Bu durum, grafikte gorillen epistatik gen etkisinden
kaynaklanmustir.

Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda pozitif
korelasyon bulunmasi, yiiksek ¢ir¢ir randimanina sahip genotiplerin resesif genleri
tasidigini gostermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.240 olarak
diisiik bulunmustur. Bu 6zellik i¢in dar anlamda kalitim derecesini, Boyaci (1983) 0.86,
Efe ve Genger (1995b) 0.39 olarak tespit etmislerdir.

Bu ¢alismada cir¢ir randimani 6zelligi i¢in dominantlik varyansinin 6nemli, dar
anlamda kalitim derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zelligin 1slahinda bulk yonteminin

kullanilmasinin daha elverisli olabilecegini gostermektedir.
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4.10. Erkencilik Orani (%)

10 pamuk genotipin ve bunlardan elde edilen melezlerin erkencilik oranina iliskin
fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge 4.50’de
verilmigtir.

Cizelge 4.50°de goriildiigii gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama erkencilik orani
% 62.80 olarak gergeklesmistir. Ebeveynler ortalamasi % 64.97 olurken, F; melez
kombinasyonlarinin ortalamasi % 62.32 olarak gerceklesmistir. Erkencilik orani yoniinden
ebeveynlere ait ortalama deger, F; melez kombinasyonlarina ait ortalama degerden yiiksek
cikmistir. Her ebeveynin girdigi kombinasyonlarin dizi ortalamasi degerlerine gore; Lider
(Migl19), PG 53 ve BA 707 genotiplerinin dahil oldugu diziler en yiiksek ortalama degeri
(% 72, 71.27, 70.73) verirken, Pima S7 genotipinin dahil oldugu dizi en diisiik ortalama
degeri (% 36.90) vermistir. Ebeveynler arasinda karsilagtirma yapildiginda en yiiksek
erkencilik oran1t PG 53 (% 79.78) genotipinden, en diisiik erkencilik orani Pima S7
(% 23.66) genotipinden elde edilmis olup, melezler arasinda karsilastirma yapildiginda ise
en yliksek erkencilik oran1 % 82.69 ile Lider (Migl199) x PG 53 melezinden, en diisiik
erkencilik orani ise %23.65 ise Gloria x Pima S7 melezinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonunda erkencilik oranma iliskin
Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.51°de verilmistir.

F; melez populasyonlarindaki heterosis degerleri % -42.75 (Gloria x Pima S7) ile
% 15.09 (PG 318ACP x PG 820) arasinda degismistir. Heterobeltiosise iliskin degerler ise
% -62.49 (PG 318ACP x Pima S7) ile % 6.55 (Gloria x PG 300) arasinda degisim
gostermistir. En fazla heterosis ve heterobeltiosis Lider (Migl19)’in ana¢ olarak
bulundugu melez serisinden (Ht: % 2.37, Hb: % -8.12), en diisiik heterosis ve
heterobeltiosis Pima S7 genotipinin anag¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % -18.08,
Hb: % -45.01) saptanmistir (Cizelge 4.51).

Ele alinan melez populasyonlarinda bu 6zellik yoniinden ortalama % -4.81 oraninda

heterosis, % -16.25 oraninda heterobeltiosis degerleri elde edilmistir (Cizelge 4.51).
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Cizelge 4. 50. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Erkencilik Oranina (%) iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile Hesaplanan Varyans
(Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaclar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 76.69 81.25 59.67 75.67 75.44 76.33 62.06 75.63 82.69 54.53 72.00 93.830 85.737
P(2) 78.71 76.51 74.56 61.47 64.56 79.47 70.18 75.78 44 81 70.73  135.866 186.601
P(3) 70.81 73.65 67.37 64.37 59.58 63.14 70.97 33.98 64.01 150.728 162.066
P(4) 67.44 60.34 54.15 58.99 58.12 63.1 47.94 63.40 93912 116.384
P(5) 59.02 62.96 70.98 63.29 73.71 23.65 61.82 216.631 226.149
P(6) 58.71 55.13 53.66 66.22 31.53 58.76 148.944 168.142
P(7) 78.81 77.42 82.69 29.48 65.46 263.578 216.233
P(8) 56.09 68.02 29.71 61.53 198.144 225.427
P(9) 79.78 49.69 71.27 105.716 154918
P(10) 23.66 3690 134961 124.302
F.'ler Genel Ort. 62.32
Ebeveynler Ort. 64.97

Genel Ort. 62.80
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 51. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Erkencilik Oranina (%) Iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri (%).

Anaglar | P0) P2 PB) P4 PO P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht 474  -19.08 510 11.13 1279 -20.06 14.10 4.05 8.57
Hb 1.81 2221 -126  -1.68 -0.39 -21.09 -1.39 2.10 -28.95
P2) Ht 269 261 -1038  -5.72 1.16 4.46 424 -11.52
Hb 219  -446 2120  -17.28 -1.19 -10.51 -5.48 -42.44
P(3)  Ht 689  3.82 -0.52 20.18 -0.25 -5.46 -28.03
Hb 437 474 891 2427 -10.67 -10.75 -52.01
P@4)  Ht 445 1408  -19.17 -5.71 -14.11 5.26
Hb 1028 -19.53  -25.04 -13.8 -20.76 -28.95
P(5)  Ht 6.95 3 10.4 6.42 4275
Hb 6.55 9.9 5.39 -7.28 -59.94
P(6)  Ht -19.84 -6.51 43 -23.48
Hb -30.06 -10.92 -16.84 -46.31
P(7)  Ht 15.09 4.46 4222
Hb -1.67 3.76 -62.49
P(8)  Ht 0.58 2473
Hb -14.52 -46.36
P(9)  Ht 3.82
Hb -37.62
P(10)  Ht
Hb
Ortalamalar ¢ 237  -180 -6.68 -418 -176  -6.08 -10.86 0.83 -1.82 -18.08
Hb 812  -1144 -1460 -1330 -1145 -1597  -19.11 -11.61 -11.93 -45.01
Ort. Ht: % -4.81 Ort. Hb: % -16.25
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonlarinda erkencilik oranina iliskin
diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri (SD), kareler
ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.52°de verilmistir.

Cizelge 4.52°de goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
bir ebeveyndeki dominant allellerin toplanmasini belirleyen “b,”, dominant allellerin
ebeveynlerde dagilmis oldugunu gosteren ve ayni zamanda 6zel kombinasyon yetenegini
de belirleyen “bs” %1 diizeyinde ve ortalama dominantlik varyansi ve heterosisi belirleyen

“b,” istatistiki agidan %5 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 52. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Erkencilik Oranma (%) iliskin
Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik Dereceleri
(SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 1151.55474 19.27%*
b 45 49.230257 4.67**
bl 1 57.49537 5.45*

b2 9 35.543688 3.37**
b3 35 52.5135 4.98%+*
Hata 108 10.538417

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.52°de biyometrik olarak onemli belirlenen b; alt parametresi bu 6zellik
acisindan melezlerin kendi anaglarimin ortalamalarindan sapmalarinin 6nemli oldugunu
belirtmektedir. b, alt parametresinin biyometrik olarak onemli olmasi ise anaglarda daha
cok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel melez doéllerinin meydana getirdigi
populasyonda erkencilik orani i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu parametreler
arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan t=1-b/SH; degeri
Cizelge 4.53°de verilmistir.

Cizelge 4.53’de erkencilik orani acisindan, 10x10 yarim diallel melez semasina
gore yapilan degerlendirmede t=1-b/SH, degerinin (1.672) Onemsiz saptanmis olmasi
onceden kabullenilen varsayimlarin bu 6zellik agisindan gecerli oldugunu gostermektedir.
Bu sonuca gore, erkencilik oranit karakterini etkileyen genler arasinda allellik bir
interaksiyonun oldugu anlasilmaktadir. Erkencilik oram1 i¢in hesaplanan genetik
parametrelerden, eklemeli gen varyanst (D) ve genlerin dagilisina gore diizeltilmis

dominant gen varyanst (H») istatistiki olarak 1%1 diizeyinde dnemli bulunmustur. Cevre
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varyansinin (E) 6nemsiz olmasindan dolay: bu 6zellik i¢in genetik etkenlerin payimnin ¢evre

etkenlerinden daha fazla oldugu sdylenebilir.

Cizelge 4. 53. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Erkencilik Oranma (%) Iliskin
Hesaplanan  Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Smanmasina Iliskin Degerler.

Tahminler

Genetik Parametreler (10X10) SH
E 3.644 +19.652
D 294.643%%* +65.177
F -75.640 +150.383
H, 238.624 +138.735
H, 501.962%* +117.910
D-H, 56.019 +116.609
(H,/D)"? 0.900

(H/4H)) 0.526

(KD/KR) 0.750

h? 21.961 +78.924
K= (h*/H>) 0.044

Hg 0.936

Hd 0.473

ryr, (Wr+Vr) 0.018

t=1-b/SH, 1.672

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore, eklemeli gen varyansi (D), genlerin dagilisina gore
diizeltilmis dominant gen varyansi (H;) onemli bulunmalar1 ve D-H; degerinin pozitif
¢ikmast erkencilik orani 6zelliginin ortaya cikisinda eklemeli gen etkisinin daha onemli
oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.53).

Cizelge 4.53’de ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)”2 1’den kiigtik (0.900)
olmasi1 kismi dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyans1 arasindaki farkin (D-H;) pozitif olmasi eklemeli gen varyansinin dominant gen
varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir. Dominant ve resesif allellerin frekansinin
(H2/4H;) 0.25°den farkli (0.526) bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile uyum
icindedir ve anaglarda dominantlik gdsteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin
frekanslarinin esit olmadigin1 anlasilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii
belirleyen F degerinin negatif (-75.640) bulunmus olmasi, resesif allellerin ¢cogunlukta
olduguna isaret etmektedir. Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den kiiciik
(0.750) olmas1 da resesif allellerin ¢ogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen
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karakter agisindan, gen sayisina K= (h%/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.044) bulundugu
icin etkili gen sayisi tespit edilememistir. Incelenen karakterin genis anlamda kalitim
derecesi (Hg) 0.936 ve dar anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.473 olarak bulunmustur.
Kuramsal dominantlik siras1 ile ebeveynlerin ger¢ek degerleri arasindaki korelasyon
katsayisinin  (ryr, (Wr+Vr)) pozitif (0.018) c¢ikmasi erkencilik orant yiiksek olan
ebeveynlerin resesif genlere sahip oldugunu gostermektedir.

10 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin olusturdugu populasyonda
erkencilik orani bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine ait
X y

Wr-Vr grafigi Sekil 4.9°da verilmistir.

280040
2
‘g
Lt = ®
r 1 10
1
0,00
Wy
ah3 465 b0.734 298287 26358

1-Lider(Migl119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318ACP, 8-PG 820, 9-PG 53, 10-Pima S7
Sekil 4. 9. Erkencilik Orani i¢in Wt/Vr Grafigi

Sekil 4.9°da erkencilik orani agisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde, regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin iistiinde pozitif yonde kestigi goriilmektedir (a:53.465). Bu
durum, incelenen karakterin kalittminda kismi dominanthigin etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin (H/D)"?)
1’den kiigiik (0.900) olmas1 (Cizelge 4.53) kismi dominanthigin varligini desteklemektedir.
Anaglara ait noktalarin dagiliminda 1, 2, 3, 4, 6, 9 ve 10 numarali1 genotiplerin orijine yakin

olmalar1 nedeniyle daha ¢ok dominant genleri tagidiklari, 5, 7 ve 8 numarali genotiplerin

ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle daha ¢ok resesif genleri tasidiklar1 anlagilmaktadir.
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Erkencilik oranina iliskin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve
GUY/OUY orami Cizelge 4.54’de, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.55°de

verilmistir.

Cizelge 4. 54. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Erkencilik Oranina (%) Mliskin
Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden Elde
Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve Ortalamalari, F Degerleri

ve GUY/OUY Orani.
V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GuUY 9 10363.99 1151.554736 327.81  ** 23.39
ouy 45 2215.362 49.23025677 14.01 *k
Hata 108 379.383 3.513

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.54°de goriildiigli gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak 0.01 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
0zel uyusma yetenegine orani 1’den biiylik olmustur. Bu oranin 1°den yiiksek olmasi,
genel uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve énemli
oldugunu isaret etmektedir. Bu bulgu, diallel melez analizinden elde edilen D-H,’in pozitif
olmasi bulgusunu desteklemektedir.

Cizelge 4.55 incelendiginde, en yiiksek GUY etkisinin Lider (Migl19) (8.727), PG
53 (8.378) ve BA 707 (7.953) ebeveynlerinden, en diisiik GUY etkisinin Pima S7 (-24.824)
ebeveyninden elde edildigi goriilmektedir. En yiikksek GUY etkisine sahip ebeveynler
fenotipik olarak da yliksek degere (% 76.69, 79.78 ve 78.71) sahip olmuslar ve en diisiik
GUY etkisine sahip ebeveyn de fenotipik olarak en diisiik deger (% 23.66) gOstermistir
(Cizelge 4.50).

Cizelge 4.55°de goriildiigii gibi en yiksek OUY etkisi 12.669 ile
PG 318ACP x PG 820 melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik
degerde yiiksek (% 77.42) olmustur. En diisiik OUY etkisi gdsteren melez ise -13.527 ile
Lider (Migl19) x BA 525 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait ortalama
erkencilik oram1 da diisiik fenotipik deger (% 59.67) gostermistir (Cizelge 4.50). Her
ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi degerlerine gore, Lider (Migl19)
(0.787) ve PG 820 (0.774) genotiplerinin dahil oldugu diziler pozitif yonde en yiiksek,
Pima S7 (-2.339) ve PG 318ACP (-1.975) genotiplerinin dahil oldugu diziler ise negatif

yonde en diisiik degeri almigstir.
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Cizelge 4. 55. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Erkencilik Oranma (%) Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi

Etkileri.
Anaglar Lider BA 707 BA 525 PG910 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl19) 318ACP Etkisi
Lider 1.788 -13.527**  3257% 5.042%* 8.508**  _13.017**  5.722%%* 1.469 7.844%* 8.727**
(Migl19)
BA 707 4.087** 2.924 -8.154** -2.488 5.167** 1.047 -3.333* -1.095 7.953%*
BA 525 8.273** 4.008** 3.584* -8.458%* 0.275 -1.875 -5.663** 1.691**
PGO910 -2.235 -5.849%* -8.270%** -3.964** -8.961** 9.124** 0.907
Gloria 4980%*  5742%%  3208%  3.665%  -13.197%%  -1.112*
PG 300 -7.529%* -3.827* -1.246 -2.738 -3.688%**
PG 12.669** 7.966%*  -12.049**  3.570**
318ACP
PG 820 -1.538 -6.640%** -1.602%*
PG 53 3.357% 8.378**
Pima S7 -24.824%*
Ouy 0.787 0.006  -1.032  -0.633 0.342 -0.734 -1.975 0.774 -0.055 2339
Diziler
Ort.
ouy -0.487
Genel Ort.

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Uzerinde ¢alisilan populasyonda erkencilik orani ydniinden, ortalama % -4.81
oraninda heterosis, % -16.25 oraninda heterobeltiosis elde edilmesi (Cizelge 4.51), bu
0zellik yonlinden melez azmanliginin olumsuz ve diisiik diizeyde oldugunu belirtmektedir.
Bu 6zellik icin benzer sekilde, Kandhro (1982), Basal (2001) ve Genger ve Giivercin
(2003) olumsuz yonde heterosis bildirmislerdir.

Incelenen populasyonda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli varyans
(a), dominantlik varyansi (b) ve tiim unsurlar1 (b, by, bs) onemli bulunmustur (Cizelge
4.52). Yarim diallel melez analizi sonucunda, eklemili varyans (D), genlerin dagilisina
gore diizeltilmis dominant gen varyanst (Hz)’nin 6nemli ve D-H;’in pozitif oldugu
saptanmistir  (Cizelge 4.53). Uyum yetenekleri varyans analizi yOntemine gore
degerlendirme de hem eklemeli varyansa karsilik gelen GUY varyansi hem de dominantlik
varyansina karsilik gelen OUY varyansi énemli bulunmustur (Cizzelge 4.54). Incelenen ii¢
yontem karsilastirildiginda eklemeli varyans (D) agisindan sonuglarin benzer oldugu
goriilmektedir. Bu durumda erkencilik orani yoniinden eklemeli gen varyansinin hakim
oldugunu sdyleyebiliriz. Bu 6zellik i¢in, Efe (1994) ve Basal (2001) dominant, Kiani
(2003) ve Kiani ve ark. (2007) eklemeli olmayan, Karademir (2005) ve Cicek ve Kaynak
(2008) eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)”2 1’den kiictik (0.900) olmas1 ve Wr/Vr
grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin iistiinde pozitif yonden kesmesi kismi
dominantliligin etkili oldugunu gdstermistir.

Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda pozitif
korelasyon bulunmasi, yiiksek erkencilik oranma sahip genotiplerin resesif genleri
tasidigini gostermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.473 olarak
diisiik bulunmustur.

Bu calismada erkencilik orani 6zelligi i¢in eklemeli gen varyansinin onemli, dar
anlamda kalitim derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zelligin 1slahinda bulk y&nteminin

kullanilmasiin daha elverisli olabilecegini gostermektedir.
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4.11. Lif Uzunlugu (mm)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin lif uzunluguna iliskin
fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge 4.56’da
verilmigtir.

Cizelge 4.56’da gorildiigi gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama lif uzunlugu
degeri 31.44 mm olarak gerceklesmistir. Ebeveynlere ait lif uzunlugu ortalamasi 30.36 mm
olurken, F; melez kombinasyonlarmin lif uzunlugu ortalamast 31.68 mm olarak
gerceklesmistir. Lif uzunlugu yoniinden ebeveynlere ait ortalama deger, F; melez
kombinasyonlarina ait ortalama degerden kiiciik ¢ikmistir. Her ebeveynin girdigi
kombinasyonlarin dizi ortalamasi degerlerine gore; Pima S7 genotipinin dahil oldugu dizi
en ylksek ortalama degeri (36.08 mm) verirken, PG 53 genotipinin dahil oldugu dizi en
disiik ortalama degeri (30.42 mm) vermistir. Ebeveynler arasinda karsilastirma
yapildiginda en ytiksek lif uzunlugu degeri Pima S7 (34.51 mm) genotipinden, en diisiik lif
uzunlugu degeri BA 707 (30.42 mm) genotipinden elde edilirken, melezler arasinda
karsilagtirma yapildiginda ise en yiiksek lif uzunlugu 37.42 mm ile BA 707 x Pima S7
melezinden, en digiik lif uzunlugu 28.84 mm ile BA 707 x PG 53 melezinden elde
edilmistir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda lif uzunluguna
iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.57°de verilmistir.

Cizelge 4.57°de, F; melez populasyonlarindaki lif uzunluguna ait heterosis
degerleri % -2.62 (BA 525 x PG 910) ile % 18.26 (BA 707 x Pima S7) arasinda
degismistir. Heterobeltiosise iliskin degerler ise % -5.4 (Gloria x PG 53) ile % 9.57 (Lider
(Migl19) x BA 525) arasinda degisim goOstermistir. En yiiksek ortalama heterosis ve
heterobeltiosis degeri, Pima S7’°nin anag olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % 12.58,
Hb: % 5.05), en diisiik ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri ise Gloria genotipinin
ana¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % 1.96, Hb: % -1.19) elde edildigi
goriinmektedir.

Ele aliman melez populasyonlarinda lif uzunlugu o6zelligi yoniinden ortalama
% 4.26 oraninda heterosis, % 1.39 oraninda heterobeltiosis degerleri elde edilmistir

(Cizelge 4.57).
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Cizelge 4. 56. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Uzunluguna (mm) Iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile Hesaplanan Varyans
(Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaclar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 29.33 30.44 32.23 29.7 30.03 32.24 30.48 29.84 28.96 33.23 30.65 2.222 1.623
P(2) 28.78 29.97 30.08 30.34 30.62 30.43 30.02 28.84 37.42 30.69 6.293 3.811
P(3) 29.7 28.98 30.95 30.97 30.85 30.42 31.44 37.12 31.26 5.344 3.053
P(4) 29.84 30.94 30.91 30.81 29.64 30.09 36.84 30.78 5.387 3.499
P(5) 31.55 31.67 33.39 30.01 29.84 36.47 31.52 4.349 3.155
P(6) 30.52 30.19 29.9 30.17 37.41 31.46 5.135 3.156
P(7) 30.62 32.11 30.84 37.05 31.68 4,753 3.203
P(8) 29.54 31.2 37.1 30.98 5.492 3.220
P(9) 29.24 33.6 30.42 2.490 1.699
P(10) 34.51 36.08 2912  -0.440
F.'ler Genel Ort. 31.68
Ebeveynler Ort. 30.36

Genel Ort. 31.44
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 57. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Uzunluguna (mm) iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri (%).

Anaglar | P P2) PB) P4  P5)  P6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht 479 919 037  -136 774 1.67 1.37 -1.08 4.11
Hb 340 957  -092  -481 567 -0.45 0.52 -1.66 -3.70
P2) Ht 2.51 264 061 3.36 2.45 3.00 -0.50 18.26
Hb 0.86 081  -3.83 0.0 -0.61 1.65 -0.48 8.43
P(3)  Ht 262 109 293 2.32 2.71 6.71 15.61
Hb 3.16  -1.88 1.6 0.78 1.88 5.88 7.56
P@4)  Ht 0.84 249 1.94 -0.16 1.9 14.57
Hb 192 136 0.64 -0.78 0.9 6.8
P(5)  Ht 2.08 7.43 -1.73 1.8 10.45
Hb 0.4 5.84 -4.87 5.4 5.72
P(6)  Ht -1.19 -0.39 1.01 15.11
Hb 222 -1.96 -1.07 8.42
P(7)  Ht 6.76 3.03 13.79
Hb 4.73 0.75 7.38
P(8)  Ht 6.22 15.86
Hb 5.66 7.51
P(9)  Ht 5.42
Hb 2.63
P(10)  Ht
Hb
Ortalamalar ¢ 2.98 412 449 244 1.96  3.68 4.4 3.74 2.32 12.58
Hb 0.85 118 257 041  -1.19  1.40 1.87 1.59 0.22 5.05
Ort. Ht: % 4.26 Ort. Hb: % 1.39
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda lif uzunluguna
iliskin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri (SD), kareler
ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.58°de verilmistir.

Cizelge 4.58de goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
bir ebeveyndeki dominant allellerin toplanmasini belirleyen “b,”, dominant allellerin
ebeveynlerde dagilmis oldugunu gosteren ve ayni zamanda 6zel kombinasyon yetenegini
de belirleyen “b;” istatistiki olarak %1 diizeyinde ve ortalama dominantlik varyansi ve

heterosisi belirleyen “b,” istatistiki olarak %5 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 58. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarida Lif Uzunluguna (mm) iliskin
Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik Dereceleri
(SD), Kareler Ortalamalar1 (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 27.07323 63.60%*
b 45 1.8606586 4.37%*
bl 1 14.277608 33.54%*
b2 9 3.3264696 7.81%%*
b3 35 1.1290 2.65%*
Hata 108 0.425658

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.58’de biyometrik olarak 6nemli belirlenen b, alt parametresi bu 6zellik
acisindan melezlerin kendi anaglarimin ortalamalarindan sapmalarinin 6nemli oldugunu
belirtmektedir. b, alt parametresinin biyometrik olarak 6nemli olmasi ise anaglarda daha
cok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel melez dollerinin meydana getirdigi
populasyonda lif uzunlugu i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu parametreler
arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan t=1-b/SHy, degeri
Cizelge 4.59°de verilmistir.

Cizelge 4.59’da lif uzunlugu agisindan, 10x10 yarim diallel melez semasina gore
yapilan degerlendirmede t=1-b/SHy degerinin (1.382) 6nemsiz saptanmis olmasi 6nceden
kabullenilen varsayimlarin bu 6zellik agisindan gegerli oldugunu gostermektedir. Bu
sonuca gore, lif uzunlugu karakterini etkileyen genler arasinda allellik bir interaksiyonun
oldugu anlagilmaktadir. Lif uzunlugu (10x10) i¢in hesaplanan genetik parametrelerden
dominant gen varyansi (H;), genlerin dagilisina gore diizeltilmis dominant gen varyansi
(H,) ve heterozigot lokusun dominantlik etkisi (h?) istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli
bulunmus, diger genetik parametreler ise istatistiki agidan dnemsiz bulunmuslardir.
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Cizelge 4. 59. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Uzunluguna (mm) Iliskin
Hesaplanan  Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Smanmasina Iliskin Degerler.

Tahminler
Genetik Parametreler (10x10) SH
E 0.158 +0.559
D 2.748 +1.855
F -4.832 +4.279
H, 9.824%* +3.947
H, 14.442%* +3.355
D-H, -7.076 +3.318
(H,/D)"? 1.891
(Hy/4H,) 0.368
(KD/KR) 0.365
h? 5.607* +2.246
K= (h*/H>) 0.388
Hg 0.904
Hd 0.152
ryr, (Wr+Vr) -0.509
t=1-b/SH, 1.382

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine goére, dominantlik varyanslarinin (H; ve H;) Onemli
bulunmalar1 ve D-H; degerinin negatif ¢ikmasi lif uzunlugu 6zelliginin ortaya ¢ikisinda
dominant gen etkisinin énemli oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.59).

Cizelge 4.59°da ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)l/2 1’den biiyiik (1.891)
olmasi tistliin dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki farkin (D-H;) negatif olmasi dominant gen varyansinin eklemeli gen
varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir. Dominant ve resesif allellerin frekansinin
(H2/4H;) 0.25°den farkli (0.368) bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile uyum
icindedir ve anaglarda dominantlik gosteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin
frekanslarinin esit olmadigi anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoOniini
belirleyen F degerinin negatif (-4.832) bulunmus olmasi, resesif allellerin ¢ogunlukta
olduguna isaret etmektedir. Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den kiiciik
(0.365) olmas1 da resesif allellerin cogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen
karakter agisindan, gen sayisina K= (h*/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.388) bulundugu
i¢in etkili gen sayisi tespit edilememistir. Incelenen karakterin genis anlamda kalitim

derecesi (Hg) 0.904 ve dar anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.152 olarak bulunmustur.
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Kuramsal dominantlik sirast ile ebeveynlerin gercek degerleri arasindaki korelasyon
katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) negatif (-0.509) ¢ikmasi ele alinan 6zellik bakimindan yiiksek
degerlere sahip anacin (Pima S7) dominant genleri tasidigini ortaya koymaktadir. Ancak,
Sekil 4.10°da goriildiigi tizere lif uzunlugu diisiik 1 ve 9 numarali genotiplerinde dominant
gen tasidig1 goriilmektedir.

10 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin olusturdugu populasyonda
lif uzunlugu bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine ait Wr-
X y

Vr grafigi Sekil 4.10°da verilmistir.

4.28

0.00

=
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1-Lider(Migl119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318ACP, 8-PG 820, 9-PG 53, 10-Pima S7
Sekil 4. 10. Lif Uzunlugu i¢in Wr/Vr Grafigi

Sekil 4.10°da 1if uzunlugu acisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde, regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonde kestigi goriilmektedir (a:-0.687). Bu
durum, incelenen karakterin kalitminda {istiin dominanthigmm etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H/D)"?)
1’den biiytik (1.891) olmas1 (Cizelge 4.59) iistiin dominanthigin varligin1 desteklemektedir.
Grafik iizerinde, anaclara ait noktalarin dagiliminda 1, 9 ve 10 numarali genotiplerin
orijine yakin olmalar1 nedeniyle daha ¢ok dominant genleri tasidiklari, 2, 3, 4, 5, 6, 7 ve 8
numarali genotiplerin ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle daha ¢ok resesif genleri
tagidiklar1 anlagilmaktadir. Ayrica, 10 numarali anaca ait noktanin regresyon dogrusundan

uzakta yer almasi, epistatik etkinin olabilecegini gostermektedir.
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Lif uzunluguna iliskin genel ve 0zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve
GUY/OUY oranmi Cizelge 4.60°da, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.61°de

verilmistir.

Cizelge 4. 60. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Uzunluguna (mm) Mliskin
Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden Elde
Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve Ortalamalari, F Degerleri

ve GUY/OUY Orani.
V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GuUY 9 248.9918 27.66575333 208.88  ** 24.39
ouy 45 51.04306 1.134290303 8.56 *k
Hata 108 14.304 0.132

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.60’da goriildiigli gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
0zel uyusma yetenegine orani 1’den biiylik olmustur. Bu oranin 1’den biiyiik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve Onemli
oldugunu isaret etmektedir.

Cizelge 4.61 incelendiginde, en yiiksek GUY etkisinin Pima S7 (4.114) anacindan,
en diisiik GUY etkisinin PG 53 (-1.035) anacindan elde edildigi goriilmektedir. En yiiksek
GUY etkisine sahip Pima S7 anaci fenotipik olarak da en yiiksek degere (34.51 mm) sahip
olmus ve en diisik GUY etkisine sahip PG 53 anaci da fenotipik olarak diisiik deger
(29.24 mm) gostermistir (Cizelge 4.56).

Cizelge 4.61°de goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkileri 2.708 ile BA 707 x Pima
S7 melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik deger de yine en
yiiksek (37.42 mm) olmustur. En diisik OUY etkisi gdsteren melez ise —1.492 ile
Lider (Migl19) x Pima S7 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait lif uzunlugu
degeride diisiik (33.23 mm) bulunmustur (Cizelge 4.56).

Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi degerlerine gore,
Pima S7 (1.147) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek, Gloria (0.008)
genotiplerinin dahil oldugu dizi ise pozitif yonde en diisiik degeri almistir (Cizelge 4.61).
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Cizelge 4. 61.

10x10 Yarim Diallel F; Generasyonunda Lif Uzunluguna (mm) iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi Etkileri.

Anaglar Lider BA 707 BA 525 PGO9l10 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl19) 318ACP Etkisi

Lider 0.684* 1.918%* -0.220 -0.646* 1.698** -0.253 -0.218 -0.607 -1.492%** -0.839%**
(Migl19)
BA 707 -0.332 0.166 -0.330 0.090 -0.290 -0.032 -0.724%* 2.7708%** -0.848**
BA 525 -1.483** -0.269 -0.112 -0.419 -0.184 1.327** 1.853** -0.296**
PG 910 0.106 0.213 -0.078 -0.570 0.365 1.970%** -0.684**
Gloria 0220 1750%*  -0.959%*  .0.637*  0.844**  0.072
PG 300 -1.313%* -0.932%** -0.174 1.915** -0.062
PG 1.088** 0.303 1.367** 0.125
318ACP
PG 820 1.341%** 2.089%** -0.546**
PG 53 -0.926** -1.035%*
Pima S7 4.114%*
ouy 0.096 0.215 0.255 0.052 0.008 0.178 0.239 0.180 0.029 1.147
Diziler
Ort.
ouy 0.2399
Genel Ort.

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Olusturulan F; melez populasyonlarinda lif uzunlugu yoniinden ortalama % 4.26
oraninda heterosis, % 1.39 oraninda heterobeltiosis saptanmastir (Cizelge 4.56). Lif
uzunlugu yoniinden F; melez giiciiniin olumlu ve diisiik oldugunu gostermektedir. Bu
ozellik icin, Al-Rawi ve Kohel (1969) % 2.8, Baloch ve ark. (1995) % 3.65 ve Unay ve
ark. (1995) % -3.25 oraninda heterosis bulmuslardir.

Incelenen populasyonlarda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
varyans (a), dominantlik varyansi (b) ve unsurlar1 (b;, by, b3) 6nemli bulunmustur (Cizelge
4.58). Yarim diallel melez analizi sonucunda dominantlik varyanslar1 (H; ve H;) 6nemli ve
eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H;) negatif oldugu
bulunmustur (Cizelge 4.59). Uyum yetenekleri varyans analizi yOntemine gore
degerlendirme de eklemeli varyansa karsilik gelen GUY varyansi ve dominantlik
varyansina karsilik gelen OUY varyansi énemli bulunmustur (Cizelge 4.60). Incelenen iig
yontem karsilastirildiginda sonuglarin farkli oldugu goriilmektedir. Ancak, Hayman
(1954)’a gore yapilan analiz esas alindiginda lif uzunlugu yoniinden dominant gen
varyansin hakim oldugunu sdyleyebiliriz. Bu 6zellik i¢in, Meredith ve Bridge (1971)
dominant, Kanoktip (1987), Tariq ve ark. (1992), Basal (2001), Karademir (2005), Antonio
de Aguiar ve ark. (2007), Minhas ve ark. (2008) eklemeli, Unay (1993), Mukhtar ve ark.
(2000), Ilyas ve ark. (2007), Hussain ve ark. (2010) iistiin dominant, Luckett (1989), Cicek
ve Kaynak (2008) hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin énemli oldugunu
bildirmislerdir.

Ortalama dominantlik derecesinin (H;/D)"? 1°den biiyiik (1.891) olmasi, Wr/Vr
grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonden kesmesi iistiin
dominanthigin etkili oldugunu gostermistir. Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin
ortalama degerleri arasinda negatif korelasyon bulunmasi, yliksek lif uzunluguna sahip
genotipin (Pima S7) dominant genleri tagidigini gostermistir. Melez populasyonda dar
anlamda kalitim derecesi 0.152 olarak diisiik bulunmustur. Bu 6zellik i¢in dar anlamda
kalitim derecesini, Al-Rawi ve Kohel (1969) 0.56, Boyac1 (1983) 0.92, Unay ve ark.
(1995) 0.68 olarak tespit etmislerdir.

Bu c¢aligmada lif uzunlugu ozelligi i¢in dominantlik varyansinin 6nemli, dar
anlamda kalitim derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zellik iizerine yapilacak 1slahi ¢aligmasi

i¢cin bulk yonteminin kullanilmasinin daha elverisli olabilecegini gostermektedir.
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4.12. Lif Kopma Dayamklihig (g/tex)

10 pamuk genotipin ve bunlardan elde edilen melezlerin lif kopma dayanikliligina
iliskin fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge
4.62’de verilmistir.

Cizelge 4.62°de goriildiigi gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama lif kopma
dayanikliligr 35.35 g/tex olarak gerceklesmistir. Ebeveynler ortalamasi 34.86 g/tex
olurken, F; melez kombinasyonlarinin ortalamasi 35.46 g/tex olarak gergeklesmistir. Lif
kopma dayanikliligt  yOniinden ebeveynlere ait ortalama deger, F; melez
kombinasyonlarina ait ortalama degerden diisiik ¢ikmistir. Her ebeveynin girdigi
kombinasyonlarin dizi ortalamasi degerlerine gore; Pima S7 genotipinin dahil oldugu dizi
en yiiksek ortalama degeri (42.86 g/tex) verirken, PG 53 genotipinin dahil oldugu dizi en
diisiik ortalama degeri (33.30 g/tex) vermistir. Ebeveynler arasinda karsilastirma
yapildiginda en yiiksek lif kopma dayaniklilig1 degeri Pima S7 (47.56 g/tex) genotipinden,
en diisiik 1if kopma dayanikliligi degeri PG 53 (29.46 g/tex) genotipinden elde edilirken,
melezler arasinda karsilastirma yapildiginda ise en yiiksek lif kopma dayaniklilig
45.88 g/tex ile BA 707 x Pima S7 melezinden, en diisiik lif kopma dayaniklilig1 ise
30.25 g/tex ile BA 707 x PG 53 melezinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda lif kopma
dayanikliligina iligkin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.63°de
verilmistir.

Cizelge 4.63’de F; melez populasyonlarindaki lif kopma dayanikliligma ait
heterosis degerleri % -11.68 (PG 910 x PG 300) ile % 17.21 (BA 707 x PG 318ACP)
arasinda degismistir. Heterobeltiosise iliskin degerler ise % -17.61 (PG 910 x PG 300) ile
% 6.78 (PG 820 x PG 53) arasinda degisim gostermistir. En yiiksek ortalama heterosis ve
heterobeltiosis degeri, BA 707’nin anag¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % 4.36,
Hb: % -2.45), en diisiik ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri ise PG 300 genotipinin
anag olarak bulundugu melez serisinden (Ht: %-3.27, Hb: %-10.44) elde edilmistsr.

Ele almman melez populasyonlarinda lif kopma dayanikliligi 6zelligi yoniinden
ortalama % 1.77 oraninda heterosis, % -6.16 oraninda heterobeltiosis degerleri elde

edilmistir (Cizelge 4.63).
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Cizelge 4. 62. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarimda Lif Kopma Dayanikliligina (g/tex) Iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile
Hesaplanan Varyans (Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaglar  P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 32.2 3384  31.25 33.05 3625 3482 3343 30.9 31.61 40.56 3379  8.693 15.633
P(2) 30.83 31.74  30.97 32.7 33.08 4042 3241 30.25  45.88 3421 25302 24.679
P(3) 30.56  32.38 38 31.68 3848 31.3 32.62  40.63 33.86  13.840 18.474
P(4) 3243  33.78 30.87 3379 31.32  33.01 41.63 3332 10.090 14.433
P(5) 39.56 3476 3541 3438 3469 45.09 36.46 13.509 16.747
P(6) 37.5 38.67 34.07 31.83 4435 35.16 17.252 21.356
P(7) 38.17 37.4 3695  43.76  37.65 10.030  9.265
P(8) 3036 32.38 39 33.35 8.624  15.125
P(9) 2946  40.17 3330 10.581 16.288

P(10) 4756 42.86 8.579 13.184

F,’ler Genel Ort. 35.46

Ebeveynler Ort. 34.86
Genel Ort. 35.35
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 63. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Kopma Dayanikliligina Iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobelthiosis (Hb) Degerleri

(%).
Anaglar | P() PO P(3) P4)  P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht 749 039 229 1.07 -0.07 -4.90 -1.22 2.59 1.72
Hb 520 -2.87 171 837  -7.08 -12.32 -4.16 171 -14.64
P(2) Ht 3.41 203 708 311 17.21 5.92 0.37 17.04
Hb 240  -448 1731  -11.73 5.97 3.22 -1.82 -3.50
P(3) Ht 2.78 8.37 -6.84 12.06 2.75 8.68 4.01
Hb 0.17 395  -15.44 0.99 1.09 6.74 -14.52
P(4)  Ht 6.14  -11.68 421 -0.24 6.65 4.12
Hb 1461 -17.61 -11.36 341 1.77 -12.38
P(5) Ht -9.79 -8.88 -1.64 0.52 3.55
Hb -12.13 -10.48 -13.09 -12.31 5.11
P(6) Ht 2.2 0.46 4.9 4.29
Hb 0.84 -9.07 -15.08 -6.69
P(7)  Ht 9.16 9.34 2.11
Hb -1.92 -3.06 -7.91
P(8)  Ht 8.29 0.12
Hb 6.78 -17.98
P(9)  Ht 433
Hb -15.48
P(10)  Ht
Hb
Ortatamalar T 095 436 387  -094 222 327 3.79 2.62 3.99 4.59
Hb 491 245 286  -673  -10.82  -10.44 -4.36 -4.28 -3.80 -10.91
Ort. Ht: % 1.77 Ort. Hb: % -6.16
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda lif kopma
dayanikliligina iligkin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri
(SD), kareler ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.64’de verilmistir.

Cizelge 4.64’de goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
bir ebeveyndeki dominant allellerin toplanmasini belirleyen “b,”, dominant allellerin
ebeveynlerde dagilmis oldugunu gosteren ve ayni zamanda 6zel kombinasyon yetenegini
de belirleyen “b;” istatistiki olarak %1 diizeyinde ve ortalama dominantlik varyansi ve

heterosisi belirleyen “(b;” ise istatistiki olarak %5 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 64. 10x10 Yanm Diallel F; Generasyonlarinda Lif Kopma Dayanikhiligina
(g/tex) lliskin Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan
Serbestlik Dereceleri (SD), Kareler Ortalamalar1 (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 105.35569 182.05%*
b 45 3.5733442 6.17%*
bl 1 2.8857601 4.98*
b2 9 3.6817009 6.36%*
b3 35 3.5651 6.16%*
Hata 108 0.578706

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.64’de biyometrik olarak 6nemli belirlenen b; alt parametresi bu 6zellik
acisindan melezlerin kendi anaglarimin ortalamalarindan sapmalarinin 6nemli oldugunu
belirtmektedir. b, alt parametresinin biyometrik olarak 6nemli olmasi ise anaglarda daha
cok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel melez dollerinin meydana getirdigi
populasyonlarda lif kopma dayaniklilig1 i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu
parametreler arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan
t=1-b/SH,, degeri Cizelge 4.65°de verilmistir.

Cizelge 4.65’de lif kopma dayanikliligi agisindan, 10x10 yarim diallel melez
semasina gore yapilan degerlendirmede t=1-b/SH, degerinin (2.063) 6nemsiz saptanmis
olmast Onceden kabullenilen varsayimlarin bu o6zellik acisindan gecerli oldugunu
gostermektedir. Bu sonuca gore, lif kopma dayanikliligi karakterini etkileyen genler
arasinda allellik bir interaksiyonun oldugu anlagilmaktadir. Lif kopma dayaniklilig1 icin
hesaplanan genetik parametrelerden eklemeli gen varyansi (D) ve genlerin dagilisina gore

diizeltilmis dominant gen varyanst (H;) istatistiki olarak 0.01 diizeyinde Onemli
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bulunmustur. Cevre varyansinin (E) 6nemsiz olmasindan dolay1 bu 6zellik i¢in genetik

etkenlerin paymin ¢evre etkenlerinden daha fazla oldugu sdylenebilir.

Cizelge 4. 65. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Kopma Dayanikliligina
(g/tex) Iliskin Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile
Varsaymmlarin Gegerliliklerinin Smanmasina iliskin Degerler.

Tahminler
Genetik Parametreler (10X10) SH
E 0.190 +1.778
D 33.631%* +5.896
F 1.264 +13.603
H, 17.815 +12.549
H, 40.844** +10.665
D-H, 15.816 +10.548
(H,/D)"? 0.728
(Hy/4H,) 0.573
(KD/KR) 1.053
h? 1.031 +7.139
K= (h*/H>) 0.025
Hg 0.961
Hd 0.660
ryr, (Wr+Vr) -0.279
t=1-b/SH, 2.063

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore, eklemeli gen varyansi (D), genlerin dagilisina gore
diizeltilmis dominant gen varyansi (H;) onemli bulunmalar1 ve D-H; degerinin pozitif
¢ikmasi lif kopma dayanikliligi 6zelliginin ortaya ¢ikisinda eklemi gen etkisinin dominant
gen etkisinden daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.65).

Cizelge 4.65’de ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)l/2 I’den kiigiik (0.728)
olmasi1 kismi dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki farkin (D-H,) pozitif olmasi eklemeli gen varyansinin dominant gen
varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir. Dominant ve resesif allellerin frekansinin
(H2/4H;) 0.25°den farkli (0.573) bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile uyum
icindedir ve anaglarda dominantlik gosteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin
frekanslarinin esit olmadigir anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii
belirleyen F degerinin pozitif (1.264) bulunmus olmasi, dominant allellerin ¢ogunlukta

olduguna isaret etmektedir. Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den biiyiik
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(1.053) olmas: da dominant allellerin ¢ogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen
karakter agisindan, gen sayisina K= (h%/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.025) bulundugu
icin etkili gen sayisi tespit edilememistir. Incelenen karakterin genis anlamda kalitim
derecesi (Hg) 0.961 ve dar anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.660 olarak bulunmustur.
Kuramsal dominantlik sirast ile ebeveynlerin gercek degerleri arasindaki korelasyon
katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) negatif (-0.279) ¢ikmasi lif kopma dayaniklilig1 yiiksek olan
ebeveynlerin dominant genlere sahip oldugunu gostermektedir.

10 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin olusturdugu populasyonda
lif kopma dayanikliligi bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr)
X y

degerlerine ait Wr-Vr grafigi Sekil 4.11°de verilmistir.

23,25
2
"6
1)
P 9
5 4
WAt 10
7
0,00
W
ar b0 B0703 3382 25,30

1-Lider(Migl119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318ACP, 8-PG 820, 9-PG 53, 10-Pima S7
Sekil 4. 11. Lif Kopma Dayaniklilig1 i¢in Wr/Vr Grafigi

Sekil 4.11’de lif kopma dayanikliligi agisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde,
regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin istiinde pozitif yonde kestigi goriilmektedir
(a:7.620). Bu durum, incelenen karakterin kalitiminda kismi dominantligin etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin (H/D)"?)
1’den kiigiik (0.728) olmasi (Cizelge 4.65) kismi dominantligin varligin1 desteklemektedir.
Grafik iizerinde, anaglara ait noktalarin dagiliminda 1, 4, 7, 8, 9 ve 10 numaral
genotiplerin orijine yakin olmalar1 nedeniyle daha ¢ok dominant genleri tasidiklar 5, 3, 6

ve 2 numaral1 genotiplerin ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle daha ¢ok resesif genleri
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tagidiklar1 anlagilmaktadir. Ayrica, 7 numarali genotipe ait noktanin regresyon
dogrusundan uzakta yer almasi epistatik etkinin olabilecegini gdstermektedir.

Lif kopma dayanikliligina iliskin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans analizi
ve GUY/OUY oran1 Cizelge 4.66’da, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge
4.67°de verilmistir.

Cizelge 4. 66. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Kopma Dayanikliligina
(g/tex) lliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans
Analizinden Elde Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve
Ortalamalari, F Degerleri ve GUY/OUY Oranu.

V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 948.2012 105.3557 557.87 ** 29.48
ouy 45 160.8005 3.573344 18.92  **

Hata 108 20.396 0.189

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.66’da goriildiigi gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
6zel uyusma yetenegine orani 1’den biiylik olmustur. Bu oranin 1’den biiyilik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve oOnemli
oldugunu isaret etmektedir. Bu bulgu, diallel melez analizinden elde edilen D-H,’in pozitif
olmasi bulgusunu desteklemektedir (Cizelge 4.65).

Cizelge 4.67 incelendiginde, en yiiksekk GUY etkisinin Pima S7 (7.287) anacindan,
en diisiik GUY etkisinin PG 53 (-2.191) anacindan elde edildigi goriilmektedir. En yiiksek
GUY etkisine sahip Pima S7 anaci fenotipik olarak da en yiiksek degere (47.56 g/tex)
sahip olmus ve en diisiik GUY etkisine sahip PG 53 anaci da fenotipik olarak en diisiik
deger (29.46) gostermistir (Cizelge 4.62).

Cizelge 4.67°de goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkisi 4.606 ile BA 707 x Pima S7
melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik deger de yine en
yiiksek (45.88 g/tex) olmustur. En diisiik OUY etkisi gosteren melez ise —3.359 ile
Gloria x PG 318ACP kombinasyonu olmusg ve bu kombinasyona ait lif kopma dayaniklilig1
degeri de diisiik (35.41 g/tex) bulunmustur (Cizelge 4.62).

Cizelge 4.67°de her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi
degerlerine gore, Pima S7 (0.525) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek,
Gloria (-0.366) genotiplerinin dahil oldugu dizi ise negatif yonde en diisiik degeri almigtir.
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Cizelge 4. 67. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Kopma Dayanikliligina (g/tex) iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum
Yetenegi Etkileri.

Anaclar Lider BA 707 BA 525 PG 910 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl19) 318ACP Etkisi

Lider 1.413**  -0.908** 1.212%* 1.179** 0.998** -2.502%* -0.819* 0.017 -0.514 -1.553%%*
(Migl19)
BA 707 -0.618 -1.398%*  2.567**  -0.935%* 4.135%* 0.494 -1.539%%* 4.606** -1.357**
BA 525 0.617 3.001** -2.060%* 2.623%* -0.337 1.096** -0.376 -1,629%%*
PG 910 -0.896* -2.547*%*  -1.740%* -0.001 1.813%* 0.951** -1.952%%*
Gloria -1.903** .3 359%* -0.177 0.254 1.172%* 1.287**
PG 300 1.146%* 0.772* -1.348%* 1.694%** 0.032
PG 1.986** 1.656** -1.009%* 2.145%*
318ACP
PG 820 1.305%* -1.533**  2.071%*
PG 53 -2.191%* -0.266 -2.191%*
Pima S7 7.287**
ouy 0.008 0.399 0.337 -0.221 -0.366 -0.181 0.326 0.187 0.088 0.525
Diziler Ort.
OUY Genel  0.122
Ort.

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Olusturulan F; melez populasyonlarinda lif kopma dayanikliligi ydniinden,
ortalama % 1.77 oraninda heterosis, % -6.16 oraninda heterobeltiosis saptanmasi
(Cizelge 4.63), lif kopma dayaniklilig1r yoniinden F; melez giiciiniin bu 6zellik agisindan
olumlu ve diisiik oldugunu gostermektedir. Bu 6zellik i¢in, Al-Rawi ve Kohel (1969),
Meredith ve Bridge (1971), Unay ve ark. (1995), Karademir (2005), Akiscan (2011)
olumlu yonde, Boyaci (1983) ve Basal (2001) ise olumsuz yonde heterosis degerleri elde
etmislerdir.

Incelenen populasyonlarda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
varyans (a), dominantlik varyansi (b) ve unsurlari (b, by, b3) 6nemli bulunmustur (Cizelge
4.64). Yarim diallel melez analizi sonucunda eklemeli gen varyansi (D), genlerin dagilisina
gore diizeltilmis dominant gen varyansi (H,) 6nemli ve D-H;’in pozitif oldugu saptanmistir
(Cizelge 4.65). Uyum yetenekleri varyans analizi yontemine gore degerlendirme de
eklemeli gen varyansina karsilik gelen GUY varyansi ve dominantlik varyansina karsilik
gelen OUY varyanst onemli bulunmustur (Cizelge 4.66). Incelenen {i¢ ydntem
karsilastirildiginda eklemeli varyans acisindan sonuglarin benzer oldugu goriilmektedir. Bu
durumda lif kopma dayaniklili§i yoniinden eklemeli gen varyansin hakim oldugunu
sdyleyebiliriz. Incelenen 6zelligin yonetiminde eklemeli gen etkisinin oldugu sonucu,
Kandhro (1982), Giilyasar (1987), Efe (1994), Basal (2001), Rauf ve ark. (2006) tarafindan
bulunan sonuglarla ayni dogrultudadir.

Ortalama dominanthik derecesinin (H;/D)"* 1’den kiigiik (0.728) olmasi, Wr/Vr
grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin iistiinde pozitif yonden kesmesi kismi
dominanthigin etkili oldugunu gostermistir. Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin
ortalama degerleri arasinda negatif korelasyon bulunmasi, yiiksek lif kopma
dayanikliligina sahip genotiplerin (Gloria, PG 318ACP ve Pima S7) dominant genleri
tasidigini gostermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.660 olarak
yiiksek bulunmustur. Bu 6zellik i¢in dar anlamda kalitim derecesini, Al-Rawi ve Kohel
(1969) 0.86 olarak tespit etmistir.

Lif kopma dayaniklilig1 6zelligi i¢in bu ¢alismada eklemeli gen varyansinin 6nemli,
dar anlamda kalittm derecesinin yiiksek bulunmasi, bu o&zelligin 1slahinda erken
generasyonlarda yapilacak seleksiyonla basar1 sansinin yiiksek olacagi fikrini vermektedir.

Ayrica bu 6zellik i¢in pedigree 1slah yontemiyle calisilabilecegi goriilmektedir.
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4.13. Lif Inceligi (mic.)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin lif inceligine iliskin
fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge 4.68’de
verilmigtir.

Cizelge 4.68’de goriildiigii gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama lif inceligi
degeri 4.79 mic. olarak gerceklesmistir. Ebeveynlere ait lif inceligi ortalamasi 4.91 mic.
olurken, F; melez kombinasyonlarinin ortalamasi 4.76 mic. olarak gergeklesmistir. Lif
inceligi yonilinden ebeveynlere ait ortalama deger, F; melez kombinasyonlarina ait
ortalama degerden biiyiikk cikmistir. Her ebeveynin girdigi kombinasyonlarin dizi
ortalamasi degerlerine gore; PG 910 genotipinin dahil oldugu dizi en yiiksek ortalama
degeri (5.14 mic.) verirken, Pima S7 genotipinin dahil oldugu dizi en diisiik ortalama
degeri (4.12 mic.) vermistir. Ebeveynler arasinda karsilastirma yapildiginda en yiiksek lif
inceligi degeri 5.58 mic. ile PG 910 genotipinden, en diisiik lif inceligi degeri 3.79 mic. ile
Pima S7 genotipinden elde edilirken, melezler arasinda karsilagtirma yapildiginda ise en
yiiksek lif inceligi 5.59 mic. ile Lider (Migl119) x PG 910 melezinden, en diisiik lif inceligi
degerleri ise 3.74 mic. ile PG 318ACP x Pima S7 ve 3.85 mic. ile BA 707 x Pima S7
melezlerinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda lif inceligine
iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.69°da verilmistir.

Cizelge 4.69’da F; melez populasyonlarindaki lif inceligine ait heterosis degerleri
% -15.78 (BA 707 x Gloria) ile % 7.70 (Lider (Migl19) x Pima S7); heterobeltiosise
iliskin degerler ise % -24.65 (BA 525 x Pima S7) ile % 2.21 (BA 707 x PG 53) arasinda
degisim gostermistir. En yiiksek ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri Lider
(Mig119)’in anag olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % 1.61, Hb: %- 2.83), en diisiik
ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri ise Pima S7 genotipinin anag¢ olarak bulundugu
melez serisinden (Ht: % -5.58, Hb: % -16.95) elde edilmistir.

Ele alinan melez populasyonlarinda lif inceligi 6zelligi yoniinden ortalama % -2.97
oraninda heterosis, % -8.69 oraninda heterobeltiosis degerleri elde edilmistir

(Cizelge 4.69).
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Cizelge 4. 68. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Inceligine (mic.) Iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile Hesaplanan Varyans
(Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaclar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 5.09 5.02 5.07 5.59 4.92 4.99 4.68 5.24 5.28 4.78 5.07 0.076 0.126
P(2) 4.86 4.28 4.94 4.39 441 4.48 5.06 5.36 3.85 4.67 0.213 0.173
P(3) 5.31 4.99 5.03 5 4.32 4.86 4.59 4 4.75 0.185 0.184
P(4) 5.58 5.07 5.38 4.68 5.32 5.52 4.35 5.14 0.179 0.196
P(5) 491 4.87 4.48 5.25 5.15 4.14 4.82 0.138 0.174
P(6) 4.84 4.59 5.13 5.11 4.26 4.86 0.126 0.169
P(7) 4.15 4.45 4.7 3.74 4.43 0.097 0.142
P(8) 5.28 4.56 3.99 491 0.201 0.189
P(9) 5.24 4.33 4.98 0.173 0.129
P(10) 3.79 4.12 0.108 0.105

F.'ler Genel Ort. 4.76
Ebeveynler Ort. 491
Genel Ort. 4.79
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7

140



Cizelge 4. 69. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif inceligine (mic.) iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri (%).

Anaglar | P(D) P(2) P3)  P@) P(5) P(6)  P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht 095 255  4.83 -1.66 0.53 1.34 1.08 231 7.70
Hb 020  -521 025 335 -186  -8.01 -1.81 0.80 -6.07
P(2) Ht 1578 -536  -10.18  -9.07  -0.64 -0.22 6.01 -10.96
Hb 1931 -11.39  -10.62 932  -7.96 -4.10 2.21 -20.78
P(3) Ht 832  -1.58 14 -8.69 -8.04 -12.95 -12.11
Hb 1055 -523 569 -18.69  -8.61 -12.55 -24.65
P(4) Ht -3.24 326 -3.72 1.9 2.11 -7.08
Hb 9 35 -1607  -452 -0.95 -21.99
P(5) Ht 0.06  -1.11 3.07 1.39 471
Hb 075  -8.82 -0.46 -1.76 -15.57
P(6) Ht 2.12 1.34 1.33 -1.17
Hb -5.24 2.8 2.5 -11.91
P(7)  Ht -5.37 0.14 5.8
Hb -15.5 -10.26 -9.83
P(8)  Ht -13.21 -11.93
Hb -15 2431
P(9)  Ht -4.16
Hb -17.44
P(10) Ht
Hb
Ortatamalar T 1.61  -5.03  -7.94 216 201 035 -2.41 391 -1.89 -5.58
Hb 283 905 -1228 864  -6.17  -484 -11.15  -8.57 -6.38 -16.95
Ort. Ht: % -2.97 Ort. Hb: % -8.69
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda lif inceligine
iliskin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri (SD), kareler
ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.70°de verilmistir.

Cizelge 4.70’de goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
ortalama dominantlik varyansi ve heterosisi belirleyen “b,”, bir ebeveyndeki dominant
allellerin toplanmasini belirleyen “b,”, dominant allellerin ebeveynlerde dagilmis oldugunu
gosteren ve ayn1 zamanda 6zel kombinasyon yetenegini de belirleyen “bs” istatistiki olarak

%1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 70. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Inceligine (mic.) iliskin
Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik Dereceleri
(SD), Kareler Ortalamalar1 (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 1.07227 93.06**
b 45 0.054849 4.76**
bl 1 0.1720227 14.93*%*
b2 9 0.0606898 5.26%*
b3 35 0.0500 4.33%*
Hata 108 0.011521

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.70’de biyometrik olarak dnemli belirlenen b; alt parametresi bu 6zellik
acisindan melezlerin kendi anaglarimin ortalamalarindan sapmalarinin 6nemli oldugunu
belirtmektedir. b, alt parametresinin biyometrik olarak 6nemli olmasi ise anaglarda daha
cok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel melez dollerinin meydana getirdigi
populasyonlarda lif inceligi i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu parametreler
arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan t=1-b/SHy, degeri
Cizelge 4.71°de verilmistir.

Cizelge 4.71°de lif inceligi agisindan, 10x10 yarim diallel melez semasina gore
yapilan degerlendirmede “t” degeri istatistiki olarak %5 diizeyinde Onemli
(t=1-b/SHb=3.278) bulunmustur. Bu durum, regresyon hatt1 egiminin birim regresyon hatti
egiminden olan sapmasinin gliven smirlart diginda kaldigini ve bdylece varsayimin
gecersiz oldugunu gostermektedir. Bu sonuca gore, 10x10 yarim diallel melez semasi i¢in
lif inceligi karakterini etkileyen genler arasinda allellik olmayan bir interaksiyonun oldugu

anlasilmaktadir. En biiyilk Wr-Vr degerine sahip diziyi olusturan ebeveyn (PG 53) ve
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melezleri ¢ikartilmis ve analiz 9x9 diallel semasi iizerinden yeniden yapildiginda “t” degeri
onemsiz (t=1-b/SHb=1.8) cikmistir. Boylece lif inceligi agisindan varsayimin 9x9 diallel
semas1 lizerinden gecerli oldugu bulunmustur. Lif inceligi i¢in hesaplanan genetik
parametrelerden eklemeli gen varyansi (D) ve genlerin dagilisina goére diizeltilmis

dominant gen varyansi (H,) istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 71. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Inceligine (mic.) Iliskin
Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Sinanmasina iliskin Degerler.

Genetik Tahminler SH Tahminler SH

Parametreler (10X10) (9X9)
E 0.005 +0.023 0.005 +0.018
D 0.312%* +0.078 0.334%* +0.056
F -0.009 +0.179 -0.021 +0.130
H, 0.267 +0.166 0.224 +0.123
H, 0.485%* +0.141 0.468%* +0.106
D-H, 0.045 +0.139 0.109 +0.105
(H,/D)"? 0.925 0.820
(Hy/4H,) 0.454 0.522
(KD/KR) 0.971 0.925
h? 0.066 +0.094 0.075 +0.071
K 0.136 0.161
Hg 0.916 0.925
Hd 0.515 0.559
ryr, (Wr+Vr) 0.661 0.716
t=1-b/SHb 3.278* 1.8

Diallel melez analizine gore, eklemeli gen varyansi (D), genlerin dagilisina gore
diizeltilmis dominant gen varyansi (H;) onemli bulunmalar1t ve D-H; degerinin pozitif
¢ikmasi lif kopma dayanikliligi 6zelliginin ortaya ¢ikisinda eklemi gen etkisinin dominant
gen etkisinden daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.71).

Cizelge 4.71°de ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)”2 I’den kiictik (0.820)
olmasi kismi dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyans1 arasindaki farkin (D-H;) pozitif olmasi eklemeli gen varyansinin dominant gen
varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir. Dominant ve resesif allellerin frekansinin
(Hx/4H;) 0.25’den farkli (0.522) bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile uyum
icindedir ve anaglarda dominantlik gosteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin

frekanslarinin esit olmadigi anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yOniinii
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belirleyen F degerinin negatif (-0.021) bulunmus olmasi, resesif allellerin ¢ogunlukta
olduguna isaret etmektedir. Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den kiiciik
(0.925) olmas1 da resesif allellerin cogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen
karakter agisindan, gen sayisina K= (h*/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.161) bulundugu
icin etkili gen sayisi tespit edilememistir. Incelenen karakterin genis anlamda kalitim
derecesi (Hg) 0.925 ve dar anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.559 olarak bulunmustur.
Kuramsal dominantlik siras1 ile ebeveynlerin ger¢ek degerleri arasindaki korelasyon
katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) pozitif (0.716) ¢ikmasi lif inceligi yiiksek olan ebeveynlerin
resesif genlere sahip oldugunu gostermektedir (Sekil 4.12).

9 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin olusturdugu populasyonlar
da lif inceligi bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine ait Wr-
X y

Vr grafigi Sekil 4.12°de verilmistir.

0.27

.00

T
a0.063 b0OF03 w0338 0.21

1-Lider(Migl119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318 ACP, 8-PG 820, 9-Pima S7
Sekil 4. 12. Lif Inceligi icin Wr/Vr Grafigi

Sekil 4.12°de lif inceligi acisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde, regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin {istiinde pozitif yonde kestigi goriilmektedir (a:0.069). Bu
durum, incelenen karakterin kalittminda kismi dominanthigin etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H,/D)"?)
1’den kiigiik (0.820) olmas1 (Cizelge 4.71) kismi dominanthigin varligini desteklemektedir.

Grafik tizerinde, anaglara ait noktalarin dagiliminda 1, 7, ve 9 numaral1 genotiplerin orijine
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yakin olmalar1 nedeniyle daha ¢ok dominant genleri tasidiklart 2, 3, 4, 5, 6 ve 8 numarali
genotiplerin ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle daha c¢ok resesif genleri tasidiklari
anlasilmaktadir.

Lif inceligine iliskin genel ve 06zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve
GUY/OUY oranmi Cizelge 4.72°de, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.73’de

verilmisgtir.

Cizelge 4. 72. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Inceligine (mic.) Iliskin
Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden
Elde Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami1 ve Ortalamalar, F
Degerleri ve GUY/OUY Orani.

V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 9.650467  1.072274074  277.71  ** 19.54
Ouy 45 2.468206  0.054849024 1420  **

Hata 108 0.417 0.004

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.72°de goriildiigii gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak 0.01 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
0zel uyusma yetenegine orani 1’den biiylik olmustur. Bu oranin 1’den biiytlik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve Onemli
oldugunu isaret etmektedir.

Cizelge 4.73 incelendiginde, en yiiksek GUY etkisinin PG 910 (0.363) anacindan,
en diisik GUY etkisinin Pima S7 (-0.637) anacindan elde edildigi goriilmektedir. En
yiiksek GUY etkisine sahip PG 910 anaci fenotipik olarak da en yiiksek degere (5.58 mic.)
sahip olmus ve en diisiik GUY etkisine sahip Pima S7 anac1 da fenotipik olarak en diisiik
degere (3.79) sahip olmustur (Cizelge 4.68). Cizelge 4.73’de goriildiigii gibi en yiiksek
OUY etkisi 0.461 ile BA 707 x PG 53 melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde
edilen fenotipik deger de yiiksek (5.36 mic.) olmustur. En diisiik OUY etkisi gosteren
melez ise —0.575 ile PG 820 x PG 53 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait lif
inceligi degeri de diisiik (4.56 mic.) bulunmustur (Cizelge 4.68). Her ebeveynin girdigi
diziye ait ortalama 06zel uyum yetenegi degerlerine gore, Lider (Migl19) (0.047)
genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek, BA 525 (-0.112) genotipinin dahil

oldugu dizi ise negatif yonde en diisiik degeri almistir.
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Cizelge 4. 73.

10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif inceligine (mic.) iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi Etkileri.

Anaglar Lider BA 707 BA 525 PG 910 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl19) 318ACP Etkisi
Lider
(Migl19) 0.073 0.012 0.182%* -0.167%* -0.117* -0.011 0.048 0.034 0.372%* 0.258**
BA 707
-0.418%* -0.114* -0.343%* -0.347%* 0.139** 0.218** 0.461** -0.205**  -0.095%**
BA 525
-0.169%** 0.192%* 0.142** -0.126* -0.08 -0.397*%*%  -0.163** 0.01
PG 910
-0.114* 0.166** -0.115% 0.027 0.17** -0.162%* 0.363**
Gloria
-0.017 0.006 0.275%* 0.118* -0.045 0.038*
P
G 300 0.089 0.128** 0.054 0.048 0.065%*
PG
318ACP -0.126* 0.067 -0.059 -0.354**
PG 820
-0.575%*%  -0.307** 0.147**
PG 53 -0.027 0.204**
Pima S7 -0.637%*
ouy
Diziler Ort. 0.047 -0.060 -0.112 -0.014 -0.011 0.016 -0.015 -0.044 -0.011 -0.061
OUY Genel
Ort. -0.026

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

146



Uzerinde ¢alisilan F; melez populasyonlarinda ortalama % -2.97 oraninda heterosis
ile % -8.69 oraninda heterobeltiosis saptanmasi (Cizelge 4.69), lif inceligi yoniinden F;
melez giiciiniin negatif ve diisiik oldugunu gostermektedir. Bu 6zellik igin, Unay (1993),
Kaynak (1996), Basal (2001) ve Akiscan (2011) benze sekilde olumsuz yonde heterosis
degerleri bildirmislerdir.

Incelenen populasyonlarda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
varyans (a), dominantlik varyansi (b) ve unsurlari (b;, by, b3) 6nemli bulunmustur (Cizelge
4.70). Yarim diallel melez analizi sonucunda Eklemeli gen varyans (D), genlerin dagilisina
gore diizeltilmis dominant gen varyansi (H,) 6nemli ve D-H;’in pozitif oldugu saptanmistir
(Cizelge 4.71). Uyum yetenekleri varyans analizi yontemine gore degerlendirme de
eklemeli varyansa karsilik gelen GUY ve dominantlik varyansma karsilik gelen OUY
varyanst 6nemli bulunmustur (Cizelge 4.72). Incelenen iic yontem karsilastirildiginda
eklemeli varyans agisindan sonuglarin benzer oldugu goriilmektedir. Bu durumda, lif
inceligi yoniinden eklemeli varyansin hakim oldugunu sdyleyebiliriz. Incelenen dzelligin
yonetiminde eklemeli gen etkisinin oldugu sonucu, Boyaci (1983), Giilyasar (1987),
Kanoktip (1987), Luckett (1989), Efe (1994), Toklu (1999) ve Karademir (2005)
tarafindan bulunan sonuglarla ayni dogrultudadir.

Lif inceligi i¢in ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)”2 I’den kiictik (0.820)
olmasi, Wr/Vr grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin {istiinde pozitif yonden
kesmesi kismi dominanthigin etkili oldugunu gdstermistir.

Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda pozitif
korelasyon bulunmasi, yiiksek lif inceligi degerine sahip genotiplerin resesif genleri
tasidigini gostermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.559 olarak
yiiksek bulunmustur. Bu 6zellik i¢in dar anlamda kalitim derecesini, Al-Rawi ve Kohel
(1969) 0.08, Boyaci (1983) 0.68, Unay ve ark. (1995) 0.90 olarak tespit etmistir.

Bu calismada lif inceligi 6zelligi i¢in eklemeli gen varyansinin 6nemli, dar anlamda
kalitim derecesinin orta-yliksek bulunmasi, bu 6zelligin 1slahinda erken generasyonlarda
yapilacak seleksiyonla bagar1 sansinin yiliksek olacagi fikrini vermektedir. Ayrica bu

ozellik i¢in pedigree 1slah yontemiyle ¢alisilabilecegi goriilmektedir.
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4.14. Kisa Lif Oram (%)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin kisa lif oranina iliskin
fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge 4.74’de
verilmigtir.

Cizelge 4.74°de goriildiigli gibi, ebeveynler ve F,’lere ait ortalama kisa lif orani
% 6.41 olarak gerceklesmistir. Ebeveynlere ait kisa lif orani ortalamasi % 6.63 olurken, F;
melez kombinasyonlarinin ortalamasi ise % 3.36 olarak gerceklesmistir. Kisa lif orani
yoniinden ebeveynlere ait ortalama deger, F; melez kombinasyonlarina ait ortalama
degerden biiylik ¢ikmistir. Her ebeveynin girdigi kombinasyonlarin dizi ortalamasi
degerlerine gore; Lider (Migl119) ve PG 300 genotiplerinin dahil oldugu diziler en yiiksek
ortalama degeri (% 6.73) verirken, Pima S7 genotipinin dahil oldugu dizi en diisiik
ortalama degeri (% 4.98) vermistir. Ebeveynler arasinda karsilastirma yapildiginda en
yiiksek kisa lif oran1 degeri PG 820 (% 8.16) genotipinden, en diisiik kisa lif oran1 degeri
Pima S7 (% 4.69) genotipinden elde edilirken, melezler arasinda karsilagtirma yapildiginda
ise en yiiksek kisa lif oram1 % 7.88 ile BA 707 x PG 910 melezinden, en disiik kisa lif
orani ise % 4.82 ile PG 318ACP x Pima S7 melezinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda kisa lif oranina
iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.75°de verilmistir.

Cizelge 4.75°de F| melez populasyonlarindaki kisa lif oranina ait heterosis degerleri
% -124.07 (PG 820 x Pima S 7) ile % 19.14 (Gloria x PG 53) arasinda degismistir.
Heterobeltiosise iligkin kisa lif oranina ait degerler ise % -40.20 (PG 820 x Pima S7) ile
% 14 (Gloria x PG 53) arasinda degisim gostermistir. En yiiksek ortalama heterosis ve
heterobeltiosis degeri Lider (Migl19)’in ana¢ olarak bulundugu melez serisinden
(Ht: % 4.68, Hb: % -1.29), en dislik ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri ise
Pima S7 genotipinin ana¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % -12.51, Hb: % -25.84)
elde edilmistir.

Ele aliman melez populasyonlarinda kisalif orami 06zelligi ydniinden ortalama
% -3.77 oraninda heterosis, % -10.38 oraninda heterobeltiosis degerleri elde edilmistir

(Cizelge 4.75).
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Cizelge 4. 74. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Kisa Lif Oranina (%) Iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile Hesaplanan Varyans
(Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaglar  P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 6.31 6.38 6.96 6.63 6.69 6.8 7.08 7.76 6.78 591 6.73 0.406  0.372
P(2) 6.89 6.65 7.88 6.47 6.7 6.3 6.38 6.92 4.88 6.55 0.834  0.380
P(3) 7.26 7.2 6.5 7.04 6.17 6.93 6.72 5.01 6.64 0.743  0.559
P(4) 6.83 6.82 7.53 5.99 6.58 6.25 4.88 6.66 0.956  0.529
P(5) 5.98 6.35 5.67 5.99 7.45 4.84 6.28 0.648  0.286
P(6) 7.05 6.59 6.84 7.6 4.84 6.73 0.771 0.546
P(7) 6.56 6.04 6.66 4.82 6.19 0.481 0.297
P(8) 8.16 591 4.87 6.55 1.058  0.753
P9) 6.53 5.07 6.59 0.727  0.171
P(10) 4.69 4.98 0.160  0.026

Fy’ler Genel Ort. 6.36

Ebeveynler Ort. 6.63
Genel Ort. 6.41
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 75. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Kisa Lif Orania (%) Iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri (%).

Anaglar | P(D) P(2) P3) P4 PG5)  P©6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1)  Ht -3.44 285 087 916 2.1 10.12 7.30 5.51 7.68
Hb -7.33 355 285 546  -2.79 7.73 -4.68 2.66 -6.23
P(2) Ht 536 1483 041  -3.53 -5.89 -14.90 3.56 -15.46
Hb 810 1034  -6.05  -4.96 -8.01 -21.50 0.87 -28.95
P(3)  Ht 2.2 146 -1.81 -10.31 -9.94 .43 -15.95
Hb 327 969 322 -14.27 -14.68 -6.68 -30.69
P(4) Ht 6.2 8.57 -10.64 -12.02 -6.43 -15.14
Hb 0.9 43 -13.90 -18.67 -10.26 -28.36
P(5) Ht -2.01 -9.46 -14.9 19.14 -8.8
Hb -9.45 -13.56 -26.37 14 -18.47
P(6) Ht 2.76 -9.88 12.35 -17.35
Hb -5.92 -16.03 8.31 -31.08
P(7)  Ht -17.76 1.92 -14.11
Hb -25.76 1.41 -26.39
P(8)  Ht -19.06 -24.07
Hb -27.02 -40.2
P(9)  Ht 9.36
Hb 22.16
P(10)  Ht
Hb
Ortalamatar 4.68 331 469 128  -0.19  -1.59 -6.54 -12.80 0.58 -12.51
Hb -1.29 8.19  -1046 -7.06 723 676  -10.96 21.66 432 -25.84
Ort. Ht: % -3.77 Ort. Hb: % -10.38
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda kisa lif oranina
iliskin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri (SD), kareler
ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.76°da verilmistir.

Cizelge 4.76’da goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a” istatistiki olarak %1
diizeyinde 6nemli bulunurken, dominant gen etkisi “b”, ortalama dominantlik varyansi ve
heterosisi belirleyen “b;”, bir ebeveyndeki dominant allellerin toplanmasini belirleyen
“b,”, dominant allellerin ebeveynlerde dagilmis oldugunu gdsteren ve ayni zamanda 6zel

kombinasyon yetenegini de belirleyen “bs” istatistiki agidan 6nemsiz bulunmustur.

Cizelge 4. 76. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Kisa Lif Oranina (%) iliskin
Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik Dereceleri
(SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 2.99736 11.43%*
b 45 0.2644605 1.00
bl 1 0.5664065 2.16
b2 9 0.4624359 1.76
b3 35 0.2049 0.78
Hata 108 0.262047

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel melez ddllerinin meydana getirdigi
populasyonlarda kisa lif orani i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu parametreler
arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan t=1-b/SH; degeri
Cizelge 4.77°de verilmistir.

Cizelge 4.77°de kisa lif oran1 agisindan, 10x10 yarim diallel melez semasina gore
yapilan degerlendirmede t=1-b/SH, degerinin (2.17) 6nemsiz saptanmis olmasi dnceden
kabullenilen varsayimlarin bu 6zellik acisindan gegerli oldugunu gdstermektedir. Bu
sonuca gore, kisa lif oran1 karakterini etkileyen genler arasinda allellik bir interaksiyonun
oldugu anlagilmaktadir. Kisa lif oran1 i¢in hesaplanan genetik parametrelerden, dominant
gen varyanst (H;) ve genlerin dagilisina gore diizeltilmis dominant gen varyansi (H,)
istatistiki olarak %S5 diizeyinde Onemli bulunmustur. Cevre varyansi (E) Onemsiz
olmasindan dolay1 bu 6zellik i¢in genetik etkenlerin paymin ¢evre etkenlerinden daha fazla

oldugu soylenebilir.
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Cizelge 4. 77. 10x10 Yarmm Diallel F; Generasyonlarinda Kisa Lif Oranina (%) Iliskin
Hesaplanan  Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Smanmasina Iliskin Degerler.

Tahminler
Genetik Parametreler (10X10) SH
E 0.086 +0.109
D 0.816 +0.362
F 0.098 +0.835
H, 1.807%* +0.770
H, 2.107* +0.654
D-H, -0.992 +0.647
(H,/D)"? 1.489
(Hy/4H,) 0.292
(KD/KR) 1.084
h? 0.191 +0.438
K= (h*/H>) 0.090
Hg 0.708
Hd 0.284
ryr, (Wr+Vr) 0.933
t=1-b/SH, 2.17

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore, dominant gen varyansi (H;), genlerin dagilisina gore
diizeltilmis dominant gen varyanst (H;) 6nemli bulunmalari ve D-H; degerinin negatif
cikmast kisa lif orani 6zelliginin ortaya ¢ikisinda dominant gen etkisinin eklemeli gen
etkisinden daha dnemli oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.77).

Cizelge 4.77°de ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)l/2 1’den biiyiik (1.489)
olmasi tistiin dominantlili§in var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki farkin (D-H;) negatif olmasi dominant gen varyansinin eklemeli gen
varyansindan biiylik oldugunu gostermektedir.

Dominant ve resesif allellerin frekansinin (Hy/4H;) 0.25’den farkli (0.292)
bulunmasi1 populasyonda dominant ve resesif allellerin frekanslarinin esit olmadigi
anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii belirleyen F degerinin pozitif
(0.098) bulunmus olmasi, dominant allellerin ¢ogunlukta olduguna isaret etmektedir.
Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den biiyiik (1.084) olmas1 da dominant
allellerin ¢ogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen karakter acisindan, gen
sayisina K= (h*/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.090) bulundugu i¢in etkili gen sayis1 tespit

edilememistir. Incelenen karakterin genis anlamda kalittm derecesi (Hg) 0.708 ve dar
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anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.284 olarak bulunmustur. Kuramsal dominantlik sirasi
ile ebeveynlerin gergek degerleri arasindaki korelasyon katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) pozitif
(0.933) c¢ikmast kisa lif orami diisiik olan ebeveynlerin dominant genlere sahip oldugunu
gostermektedir.

10 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin  olusturdugu
populasyonlarda kisa lif oran1 bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr )
X y

degerlerine ait Wr-Vr grafigi Sekil 4.13’de verilmistir.

095

0,00 +H

W
a-0035 m0E23 0,902 1.06

1-Lider(Migl119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318ACP, 8-PG 820, 9-PG 53, 10-Pima S7
Sekil 4. 13. Kisa Lif Orani igin Wr/Vr Grafigi

Sekil 4.13°de kisa lif oram1 agisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde, regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonde kestigi goriilmektedir (a:-0.035). Bu
durum, incelenen karakterin kalitminda {istiin dominanthigmm etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin (H/D)"?)
1’den biiyiik (1.489) olmasi1 (Cizelge 4.77) listiin dominanthigin varligini desteklemektedir.
Grafik iizerinde, anaglara ait noktalarin dagilimimda 10 numarali genotipin orijine yakin
olmasi nedeniyle bu karakter agisindan daha ¢ok dominant genleri tasidigy, 1, 2, 3, 4, 5, 6,

7, 8 ve 9 numarali genotiplerin ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle daha ¢ok resesif

genleri tagidiklart anlagilmaktadir.
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Kisa lif oranina iligkin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve
GUY/OUY orani Cizelge 4.78’de, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.79°da

verilmistir.

Cizelge 4. 78. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyolarinda Kisa Lif Oranma (%) Iliskin
Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden
Elde Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami1 ve Ortalamalar, F
Degerleri ve GUY/OUY Orani.

V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 26.97625 2.997361 3431  ** 11.33
ouy 45 11.90072 0.264461 3.03 ok

Hata 108 9.434 0.087

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.78’de goriildiigli gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak 0.01 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
0zel uyusma yetenegine orani 1’den biiylik olmustur. Bu oranin 1’den biiyiik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve Onemli
oldugunu isaret etmektedir.

Cizelge 4.79 incelendiginde, en yiiksek GUY etkisinin PG 300 (0.323) anacindan,
en disik GUY etkisinin Pima S7 (-1.335) anacindan elde edildigi goriilmektedir. En
yiikksek GUY etkisine sahip PG 300 anac1 fenotipik olarak da yiiksek degere (%7.05) sahip
olmus ve en diigilk GUY etkisine sahip Pima S7 anac1 da fenotipik olarak en diisiik deger
(%4.69) gostermistir (Cizelge 4.74).

Cizelge 4.79°da goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkisi 1.078 ile BA 707 x PG 910
melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik deger de en yliksek
(%7.88) olmustur. En diisiik OUY etkisi gosteren melez ise —0.917 ile PG 820 x PG 53
kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait kisa lif oran1 degeri de diisiik (5.91)
bulunmustur (Cizelge 4.74).

Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi degerlerine gore,
Lider (Migl19) (0.136) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek, PG 820,
Pima S7 ve PG 318ACP (-0.274, -0.210, -0.109) genotiplerinin dahil oldugu diziler ise
negatif yonde en diisiik degeri almiglardir (Cizelge 4.79).
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Cizelge 4. 79. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Kisa Lif Oranima (%) Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi Etkileri.

Anaclar Lider _BA 707 BA525 PGO910  Gloa _ PG 300 PG PG820 PG53 PimaS?  GUY

(Mig119) 318ACP Etkisi
Lider
(Mig119) 0444 003  -0281  0.173  -0.195  0.587*  0.829%* 0051  0.579%  0.258%*
BA 707 0.177  LO78** 0056  -0.182  -0.087  -0441  0.199  -0347  0.152
BA 525 0282  -0.027  0.045 033 -0.007  -0.117  -0331  0.265%*
PG 910 0311  0.557%  -0.494*  -0328  -0.565%  -0.435  0.242%*
Gloria

0232 -042  -0531* 1.029%%  -0.088  -0.148

PG 300 0.029  -0.149  0.711%*%  -0.562*  0.323%*
PG
318ACP 0453 0267 008  -0.173*
PG 820 0.917%% 0467  0.258%*
PG 53 0.161  0.158
Pima S7 _1.335%*
ouy
Diziler
Ort. 0.136  -0,038 -0070 0014 0030 0002  -0.109 -0274 0044  -0210
ouy

Genel Ort. -0.047

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Olusturulan F; melez populasyonlarinda, kisa lif oran1 yoniinden, ortalama % -3.77
oraninda heterosis ile % -10.38 oraninda heterobeltiosis saptanmasi (Cizelge 4.75), kisa lif
orani 6zelligi i¢in F; melez giiciiniin negatif ve diisiik oldugunu gostermektedir. Bu 6zellik
icin, Boyaci1 (2011) benzer sekilde olumsuz yonde heterosis degeri bildirmistir.

Incelenen populasyonlarda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
varyans (a) onemli bulunurken dominantlik varyansi (b) ve unsurlari (b;, by, bs) 6nemsiz
bulunmustur (Cizelge 4.76). Yarim diallel melez analizi sonucunda dominantlik
varyanslart (H; ve Hy) 6nemli ve D-H;’in negatif oldugu saptanmistir (Cizelge 4.77).
Uyum yetenekleri varyans analizi yontemine goére degerlendirme de hem eklemeli
varyansa karsilik gelen GUY varyans: hem de dominantlik varyansia karsilik gelen OUY
varyanst 6nemli bulunmustur (Cizelge 4.78). Incelenen iic yontem karsilastirildiginda
sonuclarin farkli oldugu goriilmektedir. Ancak, Hayman (1954)’a gore yapilan analiz esas
alindiginda kisa lif orant yonlinden dominant gen varyansinin hakim oldugunu
soyleyebiliriz. incelenen 6zelligin yonetiminde, Toklu (1999) iistiin dominant, Cheatham
ve ark. (2003) ve Antonio de Aguiar (2007) eklemeli gen etkilerinin dnemli oldugunu
bildirmislerdir.

Kisa lif orani icin ortalama dominantlik derecesinin (H;/D)"? 1°den biiyiik (1.489)
olmasi, Wr/Vr grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonden
kesmesi listliin dominantligin etkili oldugunu gostermistir.

Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda pozitif
korelasyon bulunmasi, diisiik kisa lif oran degerine sahip genotiplerin dominant genleri
tasidigin1 gostermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.284 olarak
diisiik bulunmustur.

Bu caligmada kisa lif orami 6zelligi i¢in dominantlik varyansinin onemli ve dar
anlamda kalitim derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zellik iizerine yapilacak 1slah ¢alismasi

i¢in bulk yonteminin kullanilmasinin daha uygun olabilecegini gostermektedir.
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4.15. Lif Uzunluk Uyum Indeksi (Uniformity Index) (%)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin lif uzunluk uyum indeksine
iliskin fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge
4.80’de verilmistir.

Cizelge 4.80°de goriildiigli gibi, ebeveynler ve Fi’lere ait ortalama lif uzunluk
uyum indeksi % 84.74 olarak gerceklesmistir. Ebeveynlere ait lif uzunluk uyum indeksi
ortalamast % 84.69 olurken, F; melez kombinasyonlarinin ortalamasit % 84.74 olarak
gerceklesmistir. Lif uzunluk uyum indeksi yoniinden ebeveynlere ait ortalama deger, F,
melez kombinasyonlarina ait ortalama degere yaklasik olarak esit ¢ikmistir. Her ebeveynin
girdigi kombinasyonlarin dizi ortalamasi degerlerine gore; Pima S7 genotipinin dahil
oldugu dizi en yiiksek ortalama degeri (% 85.32) verirken, Lider (Migl19) genotipinin
dahil oldugu dizi en diisiik ortalama degeri (% 84.23) vermistir. Ebeveynler arasinda
karsilagtirma yapildiginda en yiiksek lif uzunluk uyum indeksi degerleri BA 707 (% 85.42)
ve Pima S7 (% 85.26) genotiplerinden, en diisiik lif uzunluk uyum indeksi degeri ise
BA 525 (% 83.4) genotipinden elde edilirken, melezler arasinda karsilastirma yapildiginda
ise en yliksek lif uzunluk uyum indeksi % 87.6 ile PG 318ACP x Pima S7 melezinden, en
diisiik 1if uzunluk uyum indeksi degeri ise % 82.53 ile Lider (Migl19) x Pima S7
melezinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda lif uzunluk uyum
indeksine iligkin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.81°de
verilmistir.

Cizelge 4.81°de F; melez populasyonlarindaki lif uzunluk uyum indeksi degerine
ait heterosis degerleri % -2.93 (Lider (Migl19) x Pima S7) ile % 2.45 (BA 525 x Gloria);
heterobeltiosise iliskin degerler ise % -3.93 (Lider (Migl19) x Pima S7) ile % 2.31
(PG 318ACP x Pima S7) arasinda degisim gostermistir. En yiiksek heterosis ve
heterobeltiosis degeri, Gloria genotipinin ana¢ olarak bulundugu melez serisinden
(Ht: % 0.88, Hb: % 0.16), en diisiik heterosis ve heterobeltiosis degeri ise Lider (Migl19)
genotipinin ana¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % -0.65, Hb: % -1.28) elde
edilmistir.

Cizelge 4.81’e gore, ele alinan melez populasyonlarda lif uzunluk uyum indeksi
0zelligi yoniinden ortalama % 0.07 oraninda heterosis, % -0.62 oraninda heterobeltiosis

degerleri elde edilmistir.
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Cizelge 4. 80. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Uzunluk Uyum Indeksine (%) Iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ve
Hesaplanan Varyans (Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaclar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 84.78 84.7 84.67 83.35 85.42 84.67 84.54 83.46 84.22 82.53 84.23 1.060  -0.148
P(2) 85.42 84.37 84.02 85.51 85.28 85.01 84.56 83.9 85.84 84.86 0.952 0.316
P(3) 83.4 84.36 85.69 83.37 84.9 84.41 84.62 84.25 84.40 1.348 0.222
P(4) 84.82 84.46 83.21 84.16 84.62 84.71 86.29 84.40 1.462 0.274
P(5) 83.9 84.22 85.26 84.49 84.92 85.69 84.96 1.008 -0.216
P(6) 84.91 84.8 85.08 84.49 85.3 84.53 1.208 0.718
P(7) 84.8 86.57 85.06 87.6 85.27 1.614 0.200
P(8) 84.88 84.54 85.82 84.84 0.921 0.230
P(9) 84.77 84.58 84.58 0.503 0.023
P(10) 85.26 85.32 2.064 0.071

F.'ler Genel Ort. 84.74
Ebeveynler Ort. 84.69
Genel Ort. 84.74
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 81. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Uzunluk Uyum indeksine (%) iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb)

Degerleri (%).
Anagclar | P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht -0.45 0.69 -1.70 1.29 -0.20 -0.28 -1.61 -0.65 -2.93
Hb -0.82 -0.43 -1.91 0.38 -1.29 -0.29 -2.03 -1.16 -3.93
P(2) Ht -0.05 -1.29 1.01 0.13 -0.10 -0.68 -1.40 0.59
Hb -1.38 -1.63 -0.10 -1.18 -0.47 -1.24 -2.13 -0.34
P(3) Ht 0.3 2.45 -0.93 0.96 0.32 0.64 -0.09
Hb -0.72 2.15 -1.8 -0.17 -0.54 -0.18 -1.17
P(4) Ht 0.12 -1.94 -0.76 -0.26 -0.1 1.47
Hb -0.67 -2.93 -1.06 -0.51 -0.51 0.63
P(5) Ht -0.2 1.08 0.12 0.7 1.32
Hb -0.78 0.18 -0.45 0.18 0.52
P(6) Ht -0.05 0.23 -0.41 0.27
Hb -1.14 -0.53 -0.99 -0.13
P(7) Ht 2.05 0.32 3.03
Hb 1.67 -0.19 2.31
P(8) Ht -0.33 0.88
Hb -0.5 0.26
P(9) Ht -0.51
Hb -1.04
P(10) Ht
Hb
Ortalamalar Ht -0.65 -0.25 0.48 -0.46 0.88 -0.34 0.69 0.08 -0.19 0.45
Hb -1.28 -1.03 -0.47 -1.03 0.16 -1.20 0.09 -0.43 -0.72 -0.32
Ort. Ht: % 0.07 Ort. Hb: % -0.62
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda lif uzunluk uyum
indeksine iligkin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri
(SD), kareler ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.82de verilmistir.

Cizelge 4.82de goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
ortalama dominantlik varyansi ve heterosisi belirleyen “b,”, bir ebeveyndeki dominant
allellerin toplanmasini belirleyen “b,”, dominant allellerin ebeveynlerde dagilmis oldugunu
gosteren ve ayni zamanda 6zel kombinasyon yetenegini de belirleyen “bs” istatistiki agidan

O6nemsiz bulunmustur.

Cizelge 4. 82. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Uzunluk Uyum Indeksine
(%) Iliskin Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik
Dereceleri (SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F
a 9 1.28875 1.61
b 45 0.6194983 0.77
bl 1 0.0211883 0.02
b2 9 0.6696183 0.83
b3 35 0.6237 0.77
Hata 108 0.800397

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

10 pamuk genotipinin yarim diallel melez doéllerinin meydana getirdigi
populasyonda lif uzunluk uyum indeksi i¢cin hesaplanmis genetik parametreler ve bu
parametreler arasindaki oranlar ile varsayimlarin gecerliliginin tespitinde kullanilan
t=1-b/SHy, degeri Cizelge 4.83’de verilmistir.

Cizelge 4.83’de lif uzunluk uyum indeksi acisindan, 10x10 yarim diallel melez
semasina gore yapilan degerlendirmede “t” degeri istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli
(t=1-b/SHb=4.32) bulunmustur. Bu durum, regresyon hatt1 e§iminin birim regresyon hatti
egiminden olan sapmasinin gliven smirlart diginda kaldigini ve bdylece varsayimin
gecersiz oldugunu gostermektedir. Bu sonuca gore, 10x10 yarim diallel melez semasi igin
lif uzunluk uyum indeksi karakterini etkileyen genler arasinda allellik olmayan bir
interaksiyonun oldugu anlasilmaktadir. En biiylik Wr-Vr degerine sahip diziyi olusturan
ebeveyn (Pima S7) ve melezleri ¢ikartilmis ve analiz 9x9 diallel semas: iizerinden yeniden
yapildiginda “t” degeri dnemsiz (t=1-b/SHb=1.18) ¢ikmis ve lif uzunluk uyum indeksi
acisindan varsayimin 9x9 diallel semast iizerinden gegerli oldugu bulunmustur. Lif

uzunluk uyum indeksi i¢in hesaplanan genetik parametrelerden, dominant gen varyansi
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(H)), genlerin dagiligina gore diizeltilmis dominant gen varyansi (H;) ve eklemeli varyans
ile dominant gen varyansi arasindaki fark (D-H;) istatistiki olarak 0.05 diizeyinde 6nemli
bulunmustur. Cevre varyansi (E) onemsiz olmasindan dolayr bu o6zellik i¢in genetik

etkenlerin payinin ¢evre etkenlerinden daha fazla oldugu sdylenebilir.

Cizelge 4. 83. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Uzunluk Uyum Indeksine
(%) iliskin Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Sianmasina iliskin Degerler.

Genetik Tahminler SH Tahminler SH

Parametreler (10X10) (9X9)
E 0.269 +0.319 0.290 +0.175
D 0.812 +1.059 0.784 +0.554
F 1.054 +2.444 1.083 +1.293
H, 4.506 +2.255 3.572* +1.223
H, 3.682 +1.916 2.727* +1.051
D-H, -3.695 +1.895 -2.788%* +1.038
(H,/D)"? 2.356 2.135
(Hy/4H,) 0.204 0.191
(KD/KR) 1.761 1.956
h? -0.088 +1.283 -0.112 +0.704
K -0.024 -0.041
Hg 0.519 0.485
Hd 0.152 0.177
ryr, (Wr+Vr) 0.216 -0.127
t=1-b/SHb 4.32%* 1.18

Diallel melez analizine gore, dominant gen varyansi (H;), genlerin dagiligina gore
diizeltilmis dominant gen varyansi (H,) ve D-H,’in negatif ve 6nemli ¢ikmasi lif uzunluk
uyum indeksi 6zelliginin ortaya ¢ikisinda dominant gen etkisinin eklemeli gen etkisinden
daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.83).

Cizelge 4.83°de ortalama dominantlik derecesinin (H/D)"? 1°den biiyiik (2.135)
olmasi tistiin dominantliligin var oldugunu gdstermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki farkin (D-H,) negatif ve 6nemli olmas1 dominant gen varyansinin eklemeli
gen varyansindan biiylik oldugunu gostermektedir.

Dominant ve resesif allellerin frekansinin (H»/4H;) 0.25’den farkli (0.191)
bulunmasi1 populasyonda dominant ve resesif allellerin frekanslarinin esit olmadigi
anlasilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yOniinii belirleyen F degerinin pozitif

(1.083) bulunmus olmasi, dominant allellerin ¢ogunlukta olduguna isaret etmektedir.
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Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den biiylik (1.956) olmas1 da dominant
allellerin ¢ogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen karakter acisindan, gen
sayisina K= (h?/H,) ait deger 1’in altinda (K=-0.041) bulundugu i¢in etkili gen say1s1 tespit
edilememistir. Incelenen karakterin genis anlamda kalitim derecesi (Hg) 0.485 ve dar
anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.177 olarak bulunmustur. Kuramsal dominantlik sirasi
ile ebeveynlerin gercek degerleri arasindaki korelasyon katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) negatif
(-0.127) ¢ikmasi lif uzunluk uyum indeksi yiiksek olan ebeveynlerin dominant genlere
sahip oldugunu gostermektedir (Sekil 4.13).

9 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin olusturdugu populasyonda
lif uzunluk uyum indeksi bakimindan hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)
X y

degerlerine ait Wr-Vr grafigi Sekil 4.14’de verilmistir.

1.24

0,00

=]
-

Wt
a-0451 bOB17F w1074 1.43

1-Lider(Mig119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318ACP, 8-PG 820, 9-PG 53
Sekil 4. 14. Lif Uzunluk Uyum Indeksi i¢in Wr/Vr Grafigi

Sekil 4.14°de lif uzunluk uyum indeksi acisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde,
regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonde kestigi gortilmektedir
(a:-0.451). Bu durum, incelenen karakterin kalitiminda iistiin dominantligin etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H,/D)"?)
1’den biiylik (2.135) olmas1 (Cizelge 4.83) iistiin dominantligin varligin1 desteklemektedir.

Grafik lizerinde, anaglara ait noktalarin dagiliminda 1, 2, 4, 5, 7, 8 ve 9 numaral

genotiplerin orijine yakin olmalari nedeniyle bu karakter acisindan daha ¢cok dominant
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genleri tasidiklari, 3 ve 6 numarali genotiplerin ise orijinden uzakta olmalar1 nedeniyle
daha cok resesif genleri tasidiklar: anlagilmaktadir.

Lif uzunluk uyum indeksine iliskin genel ve 0zel uyusma yetenekleri varyans
analizi ve GUY/OUY oram Cizelge 4.84’de, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri
Cizelge 4.85°de verilmistir.

Cizelge 4. 84. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyolarinda Lif Uzunluk Uyum indeksine (%)
Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans
Analizinden Elde Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve
Ortalamalari, F Degerleri ve GUY/OUY Orani.

V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 11.59873 1.288748 483  w* 2.08
ouy 45 27.87742 0.619498 232 Ek

Hata 108 28.814 0.267

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.84’de goriildiigii gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
6zel uyusma yetenegine orani 1’den biiylik olmustur. Bu oranin 1’den biiyilik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve Onemli
oldugunu isaret etmektedir.

Cizelge 4.85 incelendiginde, en yiiksek GUY etkisinin Pima S7 (0.527) anacindan,
en diisitk GUY etkileri ise Lider (Migl119) (-0.414) ve BA 525 (-0.387) anaclarindan elde
edildigi goriilmektedir. En yiiksek GUY etkisine sahip Pima S7 anaci fenotipik olarak da
en yiiksek degere (% 85.26) sahip olmus ve en diisiik GUY etkisine sahip Lider (Migl19)
ve BA 525 anaclar1 da fenotipik olarak diisiik deger (% 84.78-83.40) gostermislerdir
(Cizelge 4.80).

Cizelge 4.85°de goriildiigii gibi en yiksek OUY etkisi 1.890 ile
PG 318ACP x Pima S7 melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik
deger de en yiiksek (% 87.6) olmustur. En diisiik OUY etkisi gdsteren melez ise —2.316 ile
Lider (Migl19) x Pima S7 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait lif uzunluk uyum
indeksi degeri de en diisiik (% 82.53) bulunmustur (Cizelge 4.80).

Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi degerlerine gore,
Gloria (0.237) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek, Lider (Migl19)
(-0.194) genotipinin dahil oldugu dizi ise negatif yonde en diisiik degeri almistir.
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Cizelge 4. 85. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Uzunluk Uyum Indeksine (%) iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum

Yetenegi Etkileri.

Anagclar Lider BA 707 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Mig119) 318ACP Etkisi
Lider
(Mig119) 0.221 0.984% 0506  -0236  -0.966%  0.024  -2316%% -0.414%*
BA 707 0502 0534  -0334  -0435  -0.874* 0416  0.161
BA 525 1.230%* 0821  0.104  -0.040 0397  -0.626  -0.387**
PG 910 0116 -1.098%% 0752 0.054 0374  1301%*  -0271
Gloria
0473 -0.041 0461 0199 0312  0.114
PG 300 0233 0400 0037 0191  -0.154
PG
318ACP 1286%%  -0.004  1.890%*  0.450%*
PG 820 0.168 0452 0.101
PG 53 0.560  -0.126
Pima S7 0.527%%
ouy
Diziler
Ort. 0.194  -0.080 0237  -0.106  0.187 0014  -0.064  0.118
OUY
Genel Ort. 0.010
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Olusturulan F; melez populasyonlarinda, lif uzunluk uyum indeksi yoniinden
ortalama % 0.07 oraninda heterosis ile % -0.62 oraninda heterobeltiosis saptanmasi
(Cizelge 4.81), lif uzunluk uyum indeksi yoniinden F; melez giiciiniin pozitif ve diisiik
oldugunu gostermektedir. Bu 6zellik i¢in, Giivercin ve Sunulu (2010) benzer sekilde
olumlu yonde heterosis degeri saptamiglardir.

Incelenen populasyonlarda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
varyans “a”, dominantlik varyansi “b” ve unsurlar1 (b, by, bs) 6nemsiz bulunmustur
(Cizelge 4.82). Yarim diallel melez analizi sonucunda dominantlik varyanslar1 (H; ve H;)
ile beraber D-H,’in negatif ve 6nemli oldugu saptanmistir (Cizelge 4.83). Uyum
yetenekleri varyans analizi yontemine gore degerlendirme de hem eklemeli varyansa
karsilik gelen GUY varyansi hem de dominantlik varyansina karsilik gelen OUY varyansi
onemli bulunmustur (Cizelge 4.84). Incelenen ii¢ ydntem karsilastirildiginda sonuglarin
farkli oldugu goriilmektedir. Ancak, Hayman (1954)’a gore yapilan analiz esas alindiginda
lif uzunluk uyum indeksi yoniinden dominant gen varyansinin hakim oldugunu
sOyleyebiliriz. Incelenen 6zelligin yonetiminde, Minhas ve ark. (2008) ve Hussain ve ark.
(2010) eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli oldugunu beldirmislerdir.

Lif uzunluk uyum indeksi i¢in ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)”2 1’den
bliyiik (2.135) olmasi, Wr/Vr grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altinda
negatif yonden kesmesi {istiin dominantligin etkili oldugunu gdstermistir.

Kuramsal dominanthik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda negatif
korelasyon bulunmasi, yiiksek lif uzunluk uyum indeksi degerine sahip genotiplerin
dominant genleri tasidigin1 géstermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi
0.177 olarak diisiik bulunmustur.

Bu calismada lif uzunluk uyum indeksi 6zelligi i¢in dominantlik varyansinin
onemli ve dar anlamda kalitim derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zellik bakimindan erken
kusaklarda yapilacak seleksiyon ile basariya ulagsma sansinin diisiik olabilecegini
gostermektedir. Bu 0Ozellik iizerine yapilacak 1slah calismasi i¢in bulk yOnteminin

kullanilmasinin daha uygun olabilecegini gostermektedir.
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4.16. Lif Kopma Uzamasi (Elongation) (%)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin lif kopma uzamasina (%)
iliskin fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge
4.86’da verilmistir.

Cizelge 4.86’da goriildiigi gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama lif kopma
uzamasi degeri % 5.29 olarak gerceklesmistir. Ebeveynlere ait lif kopma uzamasi
ortalamast % 5.13 olurken, F; melez kombinasyonlarinin ortalamasi % 5.33 olarak
gerceklesmistir. Lif kopma uzamasi yoniinden ebeveynlere ait ortalama deger, F; melez
kombinasyonlarina ait ortalama degere gore daha diisiik ¢cikmistir. Her ebeveynin girdigi
kombinasyonlarin dizi ortalamas1 degerlerine gore; PG 53 genotipinin dahil oldugu dizi en
yiiksek ortalama degeri (% 5.76) verirken, PG 300 genotipinin dahil oldugu dizi en diisiik
ortalama degeri (% 4.66) vermistir. Ebeveynler arasinda karsilastirma yapildiginda en
yiiksek lif kopma uzamasi degeri PG 53 (% 6.16) ve BA 525 (% 6) genotiplerinden, en
diisiik 1if kopma uzamasi degeri ise PG 300 (% 3.91) ve PG 820 (% 3.95) genotiplerinden
elde edilirken, melezler arasinda karsilagtirma yapildiginda ise en yiiksek lif kopma
uzamasi % 7.63 ile PG 53 x Pima S7 melezinden, en diisiik lif kopma uzamasi ise % 3.83
ile Gloria x PG 53 melezinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonlarinda lif kopma uzamasina
iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri (%) Cizelge 4.87’de verilmistir.

Cizelge 4.87°de F; melez populasyonlarindaki lif kopma uzamasina ait heterosis
degerleri % -30.16 (Gloria x PG 53) ile % 48.27 (Gloria x PG 820); heterobeltiosise iliskin
degerler ise % -37.76 (Gloria x PG 53) ile % 34.07 (Gloria x PG 820) arasinda degisim
gostermistir. En yiiksek ortalama heterosis ve heterobeltiosis PG 820 genotipinin anag
olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % 19.38, Hb: % 4.52), en diisiik ortalama heterosis
ve heterobeltiosis degeri ise BA 525 genotipinin anag¢ olarak bulundugu melez serisinden
(Ht: % -2.60, Hb: % -10.39) elde edilmistir.

Ele alinan melez populasyonlarda lif kopma uzamasi 6zelligi yoniinden ortalama
% 4.62 oraninda heterosis, % -3.84 oraninda heterobeltiosis degerleri elde edilmistir

(Cizelge 4.87).
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Cizelge 4. 86. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Kopma Uzamasina (%) iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ve Hesaplanan
Varyans (Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaclar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 5.43 5.24 4.86 6.36 4.56 4.67 4.92 5.52 5.45 5.48 5.25 0.363 0.039
P(2) 5.54 5.67 5.14 5.8 4.88 5.67 5.6 6.04 491 5.45 0.255 0.116
P(3) 6.0 5.39 4.57 5.2 4.66 5.19 6.21 6.48 5.42 0.515 0.231
P(4) 5.35 5.79 4.88 4.82 5.84 5.67 5.04 5.43 0.360 0.075
P(5) 4.84 4.47 4.87 6.47 3.83 4.95 5.02 0.689  -0.221
P(6) 391 4.74 4.34 5.15 4.4 4.66 0.258 0.287
P(7) 5.08 6.06 6.44 5.78 5.30 0.465 0.081
P(8) 3.95 5.02 5.09 5.31 0.746 0.272
P(9) 6.16 7.63 5.76 1.118 0.306
P(10) 5.03 5.48 0.950 0.516

F.'ler Genel Ort. 5.33
Ebeveynler Ort. 5.13
Genel Ort. 5.29
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 87. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Kopma Uzamasina (%) Iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri

(%).
Anaglar | P(D) P(2) P3) P4 PG5)  P©6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1)  Ht 418  -1494 1830 -11.00  0.09 -6.08 18.12 -5.77 4.86
Hb 585  -18.86 1634  -15.92 -13.94  -9.26 1.56 -11.13 0.99
P2)  Ht 155 539 1197 3.42 7.03 18.90 3.50 -6.92
Hb 547 2703 495  -1148 196 1.41 -1.89 -10.99
P(3)  Ht 499  -1557 478  -15.83 4.52 2.74 17.42
Hb 991 -2376 -1349 222 -13.46 5.72 7.93
P(4)  Ht 13.68  5.16 -7.43 25.44 -1.34 245
Hb 8.07  -889  -9.87 9.88 -7.59 5.12
P(5)  Ht 2.26 -1.57 48.27 -30.16 0.4
Hb 7.08  -6.27 34.07 -37.76 -1.68
P(6)  Ht 6.08 11.23 2.14 -1.18
Hb -5.79 3.95 -16.45 -12.33
P(7)  Ht 34.30 14.53 14.7
Hb 20.03 4.92 11.16
P(8)  Ht 0.5 13.17
Hb 17.92 1.2
P(9)  Ht 36.72
Hb 24.45
P(10)  Ht
Hb
Ortalamatar -0.07 2.98 260 455  2.03 3.78 5.08 19.38 2.54 8.52
Hb -6.23 382  -1039 -1.57  -504 950  -1.70 4.52 -6.41 1.73
Ort. Ht: % 4.62 Ort. Hb: % -3.84
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda lif kopma
uzamasina iligkin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri
(SD), kareler ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.88’de verilmistir.

Cizelge 4.88’de goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
dominant allellerin ebeveynlerde dagilmis oldugunu gosteren ve ayni zamanda Ozel
kombinasyon yetenegini de belirleyen “bs” istatistiki olarak %1 diizeyinde Onemli
bulunurken, ortalama dominantlik varyansi ve heterosisi belirleyen “b,”, bir ebeveyndeki

dominant allellerin toplanmasini belirleyen “b,”, istatistiki agidan 6nemsiz bulunmustur.

Cizelge 4. 88. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Kopma Uzamasina (%)
[liskin Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik
Dereceleri (SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 1.04937 7.38%*
b 45 0.412519 2.90%**
bl 1 0.323284 2.27
b2 9 0.266058 1.87
b3 35 0.4527 3.18%#*
Hata 108 0.142086

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

10 pamuk genotipinin yarim diallel melez dollerinin meydana getirdigi
populasyonda lif kopma uzamas1 i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu parametreler
arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan t=1-b/SH; degeri
Cizelge 4.89°da verilmistir.

Cizelge 4.89°da lif kopma uzamasi agisindan, 10x10 yarim diallel melez semasina
gore yapilan degerlendirmede “t” degeri istatistiki olarak %35 dilizeyinde Onemli
(t=1-b/SHb=3.357) bulunmustur. Bu durum, regresyon hatt1 egiminin birim regresyon hatti
egiminden olan sapmasinin giiven smirlart disinda kaldigini ve bdylece varsayimin
gecersiz oldugunu gostermektedir. Bu sonuca gore, 10x10 yarim diallel melez semasi igin
lif kopma uzamas karakterini etkileyen genler arasinda allellik olmayan bir interaksiyonun
oldugu anlasilmaktadir. En biliyilk Wr-Vr degerine sahip dizileri olusturan ebeveynler
(Gloria ve PG 53) ve melezleri dnce teker teker ¢ikartilmis, “t” degeri yine onemli ¢iktigi
icin her ikisi birden analiz dis1 birakilarak degerlendirme 8x8 diallel semasi {izerinden
yeniden yapildiginda “t” degeri 6nemsiz (t=1-b/SHb=0.578) ¢ikmis ve lif kopma uzamasi

acisindan varsayimin 8x8 diallel semas1 tizerinden gecerli oldugu bulunmustur. Yapilan
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degerlendirme neticesine gore; lif kopma uzamasi i¢in hesaplanan genetik parametrelerin

tamamu istatistiki acidan 6nemli bulunmamastir.

Cizelge 4. 89. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Kopma Uzamasina (%)
Iliskin Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarimn
Gegerliliklerinin Sinanmasina Iliskin Degerler.

Genetik Tahminler SH Tahminler SH
Parametreler (10X10) (8X8)
E 0.050 +0.190 0.054 +0.105
D 0.615 +0.630 0.599 +0.316
F 0.570 +1.452 0.591 +0.747
H, 2.132 +1.340 1.471 +0.727
H, 2.011 +1.139 1.338 +0.632
D-H; -1.517 +1.126 -0.872 +0.624
(H,/D)"? 1.862 1.567
(Hy/4H,) 0.236 0.227
(KD/KR) 1.663 1.918
h? 0.113 +0.762 0.111 +0.424
K 0.056 0.083
Hg 0.623 0.567
Hd 0.259 0.354
ryr, (Wr+Vr) 0.112 -0.533
t=1-b/SHb 3.357* 0.578

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore, genetik parametrelerin tamamu istatistiki agidan
onemsiz ¢ikmustir. Ancak, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-
H)) negatif ¢ikmasi lif kopma uzamasi 6zelliginin ortaya ¢ikisinda dominant gen etkisinin
eklemeli gen etkisinden daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.89).

Cizelge 4.89°da ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)”2 1’den biiyiik (1.567)
olmasi tistiin dominantliligin var oldugunu gdstermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyans1 arasindaki farkin (D-H;) negatif olmasi dominant gen varyansinin eklemeli gen
varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir. Dominant ve resesif allellerin frekansinin
(H2/4H;) 0.25°den farkli (0.227) bulunmast populasyonda dominant ve resesif allellerin
frekanslarinin esit olmadigi anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii
belirleyen F degerinin pozitif (0.591) bulunmus olmasi, dominant allellerin ¢cogunlukta
oldugunu ve F;’lerin ebeveynlerinin ortalamalarini agtigin1 géstermektedir. Ayrica, H;’in

H,’den biiyiik olmast da genlerin dagilisinda bir esitsizligin oldugunu belirtmektedir.
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Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den biiyiik (1.918) olmas1 da dominant
allellerin ¢ogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen karakter acisindan, gen
sayisina K= (h*/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.083) bulundugu i¢in etkili gen sayis1 tespit
edilememistir. Incelenen karakterin genis anlamda kalitim derecesi (Hg) 0.567 ve dar
anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.354 olarak bulunmustur. Kuramsal dominantlik sirasi
ile ebeveynlerin gercek degerleri arasindaki korelasyon katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) negatif
(-0.533) c¢ikmasi lif kopma uzamasi yiiksek olan ebeveynlerin dominant genlere sahip
oldugunu gostermektedir.

8 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlarinin olusturdugu populasyonda
lif kopma uzamasi bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine
X y

ait Wr-Vr grafigi Sekil 4.15°de verilmistir.

0,58
AT
0 T4
0,00 =
B
W
a-0153 b0778 w0652 0,70

1-Lider(Migl119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-PG 300, 6-PG 318ACP, 7-PG 820, 8-Pima S7
Sekil 4. 15. Lif Kopma Uzamasi i¢in Wr/Vr Grafigi

Sekil 4.15°de lif kopma uzamasi agisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde, regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif yonde kestigi goriilmektedir (a:-0.153). Bu
durum, incelenen karakterin kalitminda {istiin dominanthigmm etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H/D)"?)
1’den biiyiik (1.567) olmasi1 (Cizelge 4.89) listiin dominanthigin varligini desteklemektedir.
Grafik iizerinde, anaglara ait noktalarin dagiliminda 1, 2, 4, 5, 6 ve 8 numarali genotiplerin

orijine yakin olmalar1 nedeniyle bu karakter agisindan daha ¢ok dominant genleri
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tagidiklari, 7 numarali genotipin ise orijinden uzakta olmasi nedeniyle daha c¢ok resesif
genleri tagidigr anlagilmaktadir. Ayrica, 5 ve 6 numarali anaclara ait noktalarin regresyon
dogrusundan uzakta yer almasi, epistatik etkinin olabilecegini gostermektedir.

Lif kopma uzamasina iligkin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve
GUY/OUY oranmi Cizelge 4.90°da, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.91°de

verilmisgtir.

Cizelge 4. 90. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyolarinda Lif Kopma Uzamasina (%) Miskin
Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden Elde
Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve Ortalamalari, F Degerleri

ve GUY/OUY Oran.
V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 9.444363 1.049374 22.15  ** 2.54
ouy 45 18.56339 0.41252 8.71  **
Hata 108 5.115 0.047

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.90°da goriildiigii gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak 0.01 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
0zel uyusma yetenegine orani 1’den biiyiik olmustur. Bu oranin 1’den biiyiik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve Onemli
oldugunu isaret etmektedir.

Cizelge 4.91 incelendiginde, en yiiksek GUY etkisinin PG 53 (0.463) anacindan,
en diisiik GUY etkisinin PG 300 (-0.637) anacindan elde edildigi goriilmektedir. En ytliksek
GUY etkisine sahip PG 53 anaci fenotipik olarak da en yiiksek degere (% 6.16) sahip
olmus ve en diisiik GUY etkisine sahip PG 300 anac1 da fenotipik olarak en diisiik deger
(% 3.91) gostermistir (Cizelge 4.86).

Cizelge 4.91°de gorilldiigii gibi en yiksek OUY etkisi 1.745 ile
PG 53 x Pima S7 melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik deger
de en yiiksek (% 7.63) olmustur. En diisiik OUY etkisi gdsteren melez ise —1.654 ile
Gloria x PG 53 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait lif kopma uzamas1 degeri de
en diisiik (% 3.83) bulunmustur (Cizelge 4.86).

Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi degerlerine gore,
PG 820 (0.254) ve Pima S7 (0.118) genotiplerinin dahil oldugu diziler pozitif yonde en
yiiksek, BA 525 (-0.082) genotipinin dahil oldugu dizi ise negatif yonde en diisiik degeri
almistir (Cizelge 4.91).
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Cizelge 4. 91. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Lif Kopma Uzamasina (%) iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi

Etkileri.
Anaclar Lider BA 707 BA 525 PG 910 Gloria PG 300 PG PG 820 PG 53 Pima S7 GUY
(Migl19) 318ACP Etkisi
Lider
(Migl19) -0.179 -0.578%* 0.973** -0.437* 0.041 -0.336 0.349 -0.279 0.076 -0.025
BA 707
0.058 -0.418* 0.626** 0.077 0.237 0.251 0.136 -0.668%* 0.153**
BA 525
-0.190 -0.619** 0.378* -0.795%* -0.167 0.291 0.884** 0.168**
PG 910
0.644** 0.105 -0.585%* 0.533%** -0.205 -0.499%* 0.117
Gloria
0.086 -0.144 1.544%* -1.654%** -0.209 -0.266%*
PG 300 0.097 -0.219 0.036 -0.388%* -0.637**
PG
318ACP 0.875%* 0.690%** 0.362* -0.007
PG 820
-0.639%* -0.240 0.099
PG 33 1.745%%* 0.463**
Pima S7 0.134*
ouy
Diziler Ort. -0.041 0.013 -0.082 0.040 -0.018 0.024 0.045 0.254 0.013 0.118
OUY Genel
Ort. 0.037
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Olusturulan F; melez populasyonlarinda lif kopma uzamasi yoniinden ortalama
% 4.62 oraninda heterosis ile % -3.84 oraninda heterobeltiosis saptanmas1 (Cizelge 4.86),
lif kopma uzamasi yoniinden F; melez giiciiniin olumlu ve diisiik oldugunu gostermektedir.
Bu o6zellik i¢in, Meredith ve Bridge (1971) benzer sekilde olumlu yonde heterosis
bildirmislerdir.

Incelenen populasyonlarda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
varyans “a”, dominantlik varyansi “b” ve “bs” unsuru 6nemli bulunmustur (Cizelge 4.88).
Yarim diallel melez analizi sonucunda genetik parametrelerin tamami Onemsiz
bulunmustur. Bu tiir uyumsuzluklara allellik olmayan gen interaksiyonunun neden
olabilecegi soylenebilir (Korkut, 1981). Varsayimlarin gegerliliklerinin sinanmasinda
onemli olarak saptanan (t=1-b/SHb) degeri bu kaniy1 dogrular niteliktedir. Ancak, D-H,’in
negatif oldugu saptanmistir (Cizelge 4.89). Uyum yetenekleri varyans analizi yontemine
gore degerlendirme de hem eklemeli varyansa karsilik gelen GUY varyanst hem de
dominantlik varyansma karsilik gelen QUY varyans1 énemli bulunmustur (Cizelge 4.90).
Incelenen ii¢ yontem karsilastirildiginda sonuglarin farkli oldugu gériilmektedir. Ancak,
Jones (1965) ve Griffing (1956)’a gore yapilan analizler esas alindiginda lif kopma
uzamast yoniinden hem eklemeli hem de dominant gen varyansinin hakim oldugunu
soyleyebiliriz. incelenen 6zelligin ydnetiminde, Antonio de Aguiar ve ark. (2007) eklemeli
gen etkilerinin 6nemli oldugunu belirtmislerdir.

Lif kopma uzamasi i¢in ortalama dominantlik derecesinin (H/D)"? 1°den biiyiik
(1.567) olmas1, Wr/Vr grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin altinda negatif
yonden kesmesi tistiin dominantligin etkili oldugunu gostermistir.

Kuramsal dominanthik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda negatif
korelasyon bulunmasi, yiiksek lif kopma uzamasi degerine sahip genotiplerin dominant
genleri tasidigimi gostermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.354
olarak diisiik bulunmustur.

Bu calismada lif kopma uzamas1 6zelligi icin hem eklemeli hem de dominant gen
varyansinin 6nemli ve dar anlamda kalittm derecesinin diisilk bulunmasi, bu o6zellik
tizerine yapilacak 1slah c¢aligmasi i¢in bulk ydnteminin kullanilmasinin daha uygun

olabilecegini gostermektedir.
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4.17. Sarilik Degeri (Yellowness) (+b)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin sarilik degerine (%) iliskin
fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge 4.92°de
verilmigtir.

Cizelge 4.92°de goriildiigii gibi, ebeveynler ve F;’lere ait ortalama sarilik degeri 8.7
olarak gerceklesmistir. Ebeveynlere ait sarilik degeri ortalamasi 8.7 olurken, F; melez
kombinasyonlarinin sarilik degeri ortalamasi da 8.7 olarak gerceklesmistir. Sarilik degeri
yoniinden ebeveynler ile F; melez kombinasyonlarina ait ortalama degerler birbirlerine esit
cikmistir. Her ebeveynin girdigi kombinasyonlarin dizi ortalamasi degerlerine gore; Pima
S7 genotipinin dahil oldugu dizi en yiiksek ortalama sarilik degerini (10.3) verirken, PG 53
ve PG 318ACP genotiplerinin dahil oldugu diziler en diisiik ortalama sarilik degeri (8.4)
vermistir. Ebeveynler arasinda karsilastirma yapildiginda en yiiksek sarilik degeri Pima S7
(11.1) genotipinden, en diisiik sarilik degeri BA 525 (7.7) genotipinden elde edilirken, F,;
melez kombinasyonlar1 arasinda karsilagtirma yapildiginda ise en yiiksek sarilik degeri
10.7 ile Gloria x Pima S7 melezinden, en diisiik sarilik degeri ise 7.9 ile Gloria x PG
318ACP ve PG 820 x PG 53 melezlerinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F, generasyonlarinda sarilik degerine
iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri Cizelge 4.93°de verilmistir.

Cizelge 4.93°de F; melez populasyonlarindaki heterosis degerleri % -7.05
(Lider (migl19) x PG 318ACP) ile % 11.81 (Gloria x Pima S7) arasinda degismistir.
Heterobeltiosise iliskin degerler ise % -14.06 (Lider (Migl19) x Pima S7) ile % 3.66
(BA 525 x PG 53) arasinda degisim gostermistir. En yiiksek ortalama heterosis ve
heterobeltiosis degeri Pima S7 genotipinin anag¢ olarak bulundugu melez serisinden
(Ht: % 5.02, Hb: % -7.58), en dislik ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri ise
Lider (Migl19) genotipinin ana¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % -1.86,
Hb: % -5.70) elde edilmistir.

Ele alinan melez populasyonlarinda bu 6zellik yoniinden ortalama % 0.54 oraninda

heterosis, % -4.33 oraninda heterobeltiosis degerleri elde edilmistir (Cizelge 4.93).
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Cizelge 4. 92. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Sarilik Degerine (%) iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ve Hesaplanan Varyans
(Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaclar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 8.9 8.4 8.3 8.9 8.6 8.8 8.0 8.6 8.2 9.5 8.6 0.210 0.307
P(2) 9.1 8.5 8.5 8.1 8.5 8.2 8.6 8.3 10.6 8.7 0.564 0.635
P(3) 7.7 8.4 8.3 8.7 8.4 8.2 8.5 10.0 8.5 0.390 0.506
P(4) 8.5 8.5 8.5 8.0 8.3 8.4 10.4 8.6 0.472 0.558
P(5) 8.1 8.2 79 8.0 8.2 10.7 8.5 0.705 0.683
P(6) 8.6 8.5 8.6 8.1 10.3 8.7 0.430 0.494
P(7) 8.4 8.2 8.3 10.2 8.4 0.460 0.493
P(8) 8.2 7.9 10.4 8.5 0.544 0.631
P(9) 8.2 9.9 8.4 0.345 0.436
P(10) 11.1 10.3 0.257 0.221
F.'ler Genel Ort. 8.7
Ebeveynler Ort. 8.7

Genel Ort. 8.7
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 93. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Sarilik Degerine (%) Iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri (%).

Anaglar | P() P(2) P(3) P@4) P(5)  P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht -6.62 0.27 2.69 1.68 025 -7.05 0.42 -3.81 -4.58
Hb -8.01 6.25 081 248  -1.04  -9.62 -3.25 -7.40 -14.06
P2) Ht 1.37 340 537 432 -5.50 -0.39 -3.46 5.65
Hb 6.21 622 -1025 -660  -9.13 -5.09 -8.06 -3.84
P(3)  Ht 398 532 648 5.05 3.18 6.9 6.6
Hb 112 255 0.83 0.88 0.05 3.66 9.55
P@4)  Ht 1.65  -0.96 49 -1.17 0.07 6.08
Hb 076 224 582 -3.07 -1.91 -6.03
P(5)  Ht 2.01 3.73 -1.61 0.55 11.81
Hb 487  -5.09 -3.59 -0.25 2.97
P(6)  Ht -0.36 1.78 3.73 4.26
Hb -1.85 0.7 -6.15 -7.23
P(7)  Ht -1.00 0.7 4.66
Hb 2.74 -0.32 -8.06
P(8)  Ht -3.64 7.92
Hb -5.55 -5.98
P(9)  Ht 2.8
Hb -10.48
P(10)  Ht
Hb
Ortalamalar ¢ -1.86 245 435 045 092  0.15 -1.35 0.61 -0.40 5.02
Hb -5.70 -7.05 168 293 -3.08  -332  -4.64 332 -4.05 -7.58
Ort. Ht: % 0.54 Ort. Hb: % -4.33
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda sarilik degerine
iliskin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri (SD), kareler
ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.94°de verilmistir.

Cizelge 4.94’de goriildiigli gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a” istatistiki olarak %1
diizeyinde, bir ebeveyndeki dominant allellerin toplanmasini belirleyen “b,” istatistiki
olarak %5 diizeyinde 6nemli bulunurken, dominant gen etkisi “b”, ortalama dominantlik
varyansi ve heterosisi belirleyen “b;”, dominant allellerin ebeveynlerde dagilmis oldugunu
gosteren ve ayni zamanda 6zel kombinasyon yetenegini de belirleyen “bs” istatistiki agidan

O6nemsiz bulunmustur.

Cizelge 4. 94. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Sarilik Degerine Iliskin Diallel
Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik Dereceleri (SD),
Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 3.60922 53.91%**
b 45 0.087384 1.30
bl 1 0.016162 0.24
b2 9 0.16694 2.49*
b3 35 0.0690 1.03
Hata 108 0.06694

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.94°de b, alt parametresinin biyometrik olarak 6nemli olmasi ise anaglarda
daha ¢ok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel melez doéllerinin meydana getirdigi
populasyonda sarilik degeri i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu parametreler
arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan t=1-b/SH; degeri
Cizelge 4.95°de verilmistir.

Cizelge 4.95°de sarilik degeri agisindan, 10x10 yarim diallel melez semasina gore
yapilan degerlendirmede t=1-b/SHy degerinin (0.592) 6nemsiz saptanmis olmasi 6nceden
kabul edilen varsayimlarin bu o6zellik agisindan gecerli oldugunu gostermektedir. Bu
sonuca gore, sarilik degeri karakterini etkileyen genler arasinda allellik bir interaksiyonun
oldugu anlagilmaktadir. Sarilik degeri i¢in hesaplanan genetik parametrelerden, eklemeli
gen varyansit (D) ve genlerin dagilisina gore diizeltilmis dominant gen varyansi (H;)
istatistiki olarak %1 diizeyinde, dominant gen varyansi (H;) ise istatistiki olarak %5
diizeyinde 6nemli bulunmustur. Cevre varyansi (E) 6nemsiz olmasindan dolayr bu 6zellik
icin genetik etkenlerin payinin ¢evre etkenlerinden daha fazla oldugu soylenebilir.
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Cizelge 4. 95. 10x10 Yarmm Diallel F; Generasyonlarinda Sarilik Degerine iliskin
Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Smanmasina Iliskin Degerler.

Tahminler
Genetik Parametreler (10X10) SH
E 0.023 +0.034
D 0.862** +0.114
F -0.252 +0.262
H, 0.587* +0.242
H, 1.342%* +0.206
D-H, 0.275 +0.203
(H,/D)"? 0.825
(Hy/4H,) 0.572
(KD/KR) 0.699
h? 0.000 +0.138
K= (h*/H>) 0.000
Hg 0.889
Hd 0.481
ryr, (Wr+Vr) -0.555
t=1-b/SH, 0.592

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore, eklemeli gen varyansi (D), dominant gen varyanslari
(H; ve H,) istatistiki acidan 6nemli ve eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki
farkin (D-H;) pozitif ¢ikmasi sarilik degeri ozelliginin ortaya ¢ikisinda eklemeli gen
etkisinin dominant gen etkisinden daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.95).

Cizelge 4.95’de ortalama dominantlik derecesinin (Hl/D)l/2 I’den kiigiik (0.825)
olmasi1 kismi dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki farkin (D-H,;) pozitif olmasi eklemeli gen varyansinin dominant gen
varyansindan biiyiik oldugunu gostermektedir. Dominant ve resesif allellerin frekansinin
(H2/4H;) 0,25°den farkli (0.572) bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile uyum
icindedir ve anaglarda dominantlik gosteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin
frekanslarinin esit olmadigir anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii
belirleyen F degerinin negatif (-0.252) bulunmus olmasi, resesif allellerin ¢ogunlukta
olduguna isaret etmektedir. Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den kiiciik
(0.699) olmas1 da resesif allellerin cogunlukta oldugunu desteklemektedir. Incelenen
karakter agisindan, gen sayisina K= (h?/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.000) bulundugu

igin etkili gen sayisi tespit edilememistir. Incelenen karakterin genis anlamda kalitim
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derecesi (Hg) 0.889 ve dar anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.481 olarak bulunmustur.
Kuramsal dominantlik sirast ile ebeveynlerin gergek degerleri arasindaki korelasyon
katsayisinin  (ryr, (Wr+Vr)) negatif (-0.555) c¢ikmasi sarilik degeri yiiksek olan
ebeveynlerin dominant genlere sahip oldugunu gostermektedir.

10 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlariin olusturdugu populasyonda
sarilik degeri bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr ) degerlerine ait Wr-
X y

Vr grafigi Sekil 4.16’da verilmistir.

0.73

.00

W
a0.090 B0923 0885 0.7

1-Lider(Mig119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318ACP, 8-PG 820, 9-PG 53, 10-Pima S7
Sekil 4. 16. Sarilik Degeri igin Wr/Vr Grafigi

Sekil 4.16’da sarilik degeri acgisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde, regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin lstiinde pozitif yonde kestigi goriilmektedir (a:0.090). Bu
durum, incelenen karakterin kalittminda kismi dominanthigin etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H/D)"?)
1’den kiigiik (0.825) olmas1 (Cizelge 4.95) kismi dominanthigin varligini desteklemektedir.
Grafik lizerinde, anaclara ait noktalarin dagiliminda 1 ve 10 numarali genotiplerin orijine
yakin olmasi nedeniyle bu karakter agisindan daha ¢ok dominant genleri tasidigi, 5
numarali genotipin ise orijinden en uzakta olmasi nedeniyle en fazla resesif gen tasidig:

anlagilmaktadir. Ayrica, 10 numarali anaca ait noktanin regresyon dogrusundan uzakta yer

almasi, epistatik etkinin olabilecegini gdstermektedir.
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Sarilik degerine iliskin genel ve 06zel uyusma yetenekleri varyans analizi ve
GUY/OUY orani Cizelge 4.96’da, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge 4.97°de

verilmistir.

Cizelge 4. 96. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyolarinda Sarilik Degerine Iliskin Genel
(GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans Analizinden Elde
Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplam1 ve Ortalamalari, F Degerleri

ve GUY/OUY Oran.
V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GuUY 9 32.483 3.6092 161.74  ** 41.30
ouy 45 3.932273 0.0874 3.91 *k
Hata 108 2.41 0.022

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.96’da goriildiigii gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak 0.01 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
0zel uyusma yetenegine orani 1’den biiylik olmustur. Bu oranin 1’den biiyiik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve onemli
oldugunu isaret etmektedir. Bu bulgu, diallel melez analizinden elde edilen D-H,’in pozitif
olmasi bulgusunu desteklemektedir.

Cizelge 4.97 incelendiginde, en yliksek GUY etkisinin Pima S7 (1.520) anacindan,
en diisiik GUY etkisinin PG 53 (-0.305) anacindan elde edildigi goriilmektedir. En yiiksek
GUY etkisine sahip Pima S7 anac1 fenotipik olarak da en yiiksek degere (11.1) sahip olmus
ve en diisik GUY etkisine sahip PG 53 anaci da fenotipik olarak diisiik deger (8.2)
gostermistir (Cizelge 4.92).

Cizelge 4.97°de goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkisi 0.742 ile Gloria x Pima S7
melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik deger de en yliksek
(10.7) olmustur. En diisik OUY etkisi gosteren melez ise —0.663 ile
Lider (Migl19) x Pima S7 kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait sarilik degeri
diisiik (9.5) bulunmustur (Cizelge 4.92).

Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi degerlerine gore,
Pima S7 (0.153) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek, BA 707 (-0.077)
genotipinin dahil oldugu dizi ise negatif yonde en diisiik degeri almistir (Cizelge 4.97).
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Cizelge 4. 97. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Sarilik Degerine Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi Etkileri.

Anaclar Lider _BA 707 BA525 PGO910  Gloa _ PG 300 PG PG820 PG53 PimaS?  GUY
(Mig119) 318ACP Etkisi
Lider
(Mig119) 0277%  -0.085 0.367%* 0237  0.173  -0363** 0154  -0.138  -0.663**  -0.074
BA 707 0.040  -0.141  -0.338**  -0202  -0205  0.112 0.08  0395%%  0.001
BA 525 0.051 0.120  0.290%  0254*  -0.030 0345 0020  -0.258**
PG 910 0.073  -0.091 -0327%* .0.144  0.031 0240  -0.077
Gloria
0221 -0258% 0208  0.034  0.742%%  _0.247%*
PG 300 0.079  0.129  -0263* 0079  -0.049
PG
318ACP 0.008  0.201 0209  -0.280%*
PG 820 L0.283*%  0.392%%  _0.230%*
PG 53 0033 -0.305%*
Pima S7 1.520%*
ouy
Diziler
Ort. 0066 0077 0112 0.007 0020  -0.003  -0.046 0013  -0.021  0.153
ouy

Genel Ort. 0.009

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Olusturulan F; melez populasyonlarinda, sarilik degeri yoniinden ortalama % 0.54
oraninda heterosis ile % -4.33 oraninda heterobeltiosis saptanmasi (Cizelge 4.93), sarilik
degeri yoniinden F; melez giiciinilin pozitif ve diisiik oldugunu gostermektedir.

Incelenen populasyonlarda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
varyans (a) ve dominantlik varyansi unsurlarindan (b;) 6nemli bulunmustur (Cizelge 4.94).
Yarim diallel melez analizi sonucunda genetik parametrelerden, eklemeli varyans (D),
dominant gen varyansi (H;) ve genlerin dagilisina gore diizeltilmis dominant gen varyansi
(Hz) 6nemli bulunmustur. Ayn1 zamanda, D-H,’in pozitif oldugu saptanmistir (Cizelge
4.95). Uyum yetenekleri varyans analizi yontemine gore degerlendirme de hem eklemeli
varyansa karsilik gelen GUY varyanst hem de dominantlik varyansina karsilik gelen OUY
varyansit Onemli bulunmustur (Cizelge 4.96). Hayman (1954)’a gore degerlendirme
yapildiginda, sarilik degeri yoniinden hem eklemeli varyansinin hem de dominantlik
varyansinin hakim oldugunu, dolayisiyla kalitiminin eklemeli-dominant modele uydugunu
sOyleyebiliriz.

Ortalama dominantlik derecesinin (H;/D)"* 1’den kiigiik (0.825) olmasi, Wr/Vr
grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin {istiinde pozitif yonden kesmesi kismi
dominantligin etkili oldugunu gostermistir.

Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda negatif
korelasyon bulunmasi, yiiksek sarilik degerine sahip genotiplerin dominant genleri
tasidigini gostermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.481 olarak
diisiik bulunmustur.

Bu calismada hem eklemeli hem de dominantlik varyansinin énemli oldugu ve dar
anlamda kalitim derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zellik iizerine yapilacak 1slah ¢aligsmasi

i¢in bulk yonteminin kullanilmasinin daha uygun olabilecegini gostermektedir.
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4.18. Grilik Degeri (Yansitma Degeri) (Reflectance Degree) (Rd)

10 pamuk genotipi ve bunlardan elde edilen melezlerin grilik degerine (%) iliskin
fenotipik degerler ile hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerleri Cizelge 4.98’de
verilmigtir.

Cizelge 4.98°de goriildiigii gibi, ebeveynler ve F’lere ait ortalama grilik (yansitma)
degeri 79 olarak gerceklesmistir. Ebeveynlere ait ortalama grilik (yansima) degeri 79.5
olurken, F; melez kombinasyonlarinin ortalamasi ise 78.9 olarak gerceklesmistir. Grilik
(yansima) degeri yoniinden ebeveynlere ait ortalama deger F; melez kombinasyonlarina ait
ortalama degerden yiiksek c¢ikmistir. Her ebeveynin girdigi kombinasyonlarin dizi
ortalamasi degerlerine gore; PG 300, PG 318ACP ve Lider (Migl19) genotiplerinin dahil
oldugu diziler en yiiksek ortalama degeri (80.2, 80 ve 80) verirken, Pima S7 genotipinin
dahil oldugu dizi ise en diisiik ortalama degeri (71.5) vermistir. Ebeveynler arasinda
karsilagtirma yapildiginda en yiiksek grilik (yansitma) degeri PG 318ACP (81.4)
genotipinden, en diisiik grilik (yansima) degeri Pima S7 (69.2) genotipinden elde edilirken,
melezler arasinda karsilagtirma yapildiginda ise en yiiksek grilik (yansitma) degeri 81.8 ile
PG 910 x PG 318ACP melezinden, en diigiik grilik (yansitma) degeri ise 69.2 ile PG 820 x
Pima S7 melezinden elde edilmistir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel F; generasyonlarinda grilik (yansitma) degerine
iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) degerleri Cizelge 4.99°da verilmistir.

F; melez populasyonlarindaki heterosis degerleri % -7.33 (PG 820 x Pima S7) ile
% 4.27 (Lider (Migl19) x Pima S7) arasinda degismistir. Heterobeltiosise iliskin degerler
ise % -14.19 (PG 318ACP x Pima S7) ile % 1.05 (BA 707 x Gloria) arasinda degisim
gostermistir. En yiiksek ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri Lider (Migl19)
genotipinin ana¢ olarak bulundugu melez serisinden (Ht: % 0.67, Hb: % -0.79), en diisiik
ortalama heterosis ve heterobeltiosis degeri ise Pima S7 genotipinin anag olarak bulundugu
melez serisinden (Ht: % -4.26, Hb: % -11) elde edilmistir (Cizelge 4.99).

Ele alinan melez populasyonlarinda bu 6zellik yoniinden ortalama % -0.80 oraninda

heterosis, % -2.69 oraninda heterobeltiosis degerleri elde edilmistir (Cizelge 4.99).
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Cizelge 4. 98. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Grilik (Yansitma) Degerine (%) iliskin Ortalama Fenotipik Degerler ile Hesaplanan
Varyans (Vr) ve Kovaryans (Wr) Degerleri.

Anaclar P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10) Ort. Vr Wr
P(1) 79.6 80.4 80.4 80.1 80.1 81.3 81 79.8 79.6 77.6 80.0 1.780 3.238
P(2) 79.5 79.2 79.9 81 80.8 80.7 79.9 79.4 71 79.2 9212 10425
P(3) 81.3 81.1 81.3 81 80.7 80.7 81.3 71.2 79.8 10.084 11.316
P(4) 81 80.8 81.5 81.8 79.6 80.6 71.5 79.8 9.619 10955
P(5) 80.1 81.3 81,6 81 80.1 70.4 79.8 11.705 11.991
P(6) 81.2 81 81.6 80.7 71.8 80.2 9.256 10.593
P(7) 81.4 80.8 81 69.9 80.0 13.090 12.765
P(8) 80.1 79.9 69.2 79.3 13.188 12.898
P(9) 81.3 72.9 79.7 6.574 9.016
P(10) 69.2 71.5 6.640 2.435
F.'ler Genel Ort. 78.9
Ebeveynler Ort. 79.5

Genel Ort. 79
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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Cizelge 4. 99. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Grilik (Yansitma) Degerine (%) Iliskin Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb)

Degerleri (%).
Anaglar ‘ P(1) P(2) P(3) P(4) P(5) P(6) P(7) P(8) P(9) P(10)
P(1) Ht 1.08 -0.06 -0.25 0.30 1.08 0.62 -0.02 -0.96 4.27
Hb 0.72 -1.10 -1.11 -0.21 0.05 -0.52 -0.41 -1.99 -2.50
P(2) Ht -1.45 -0.35 1.49 0.56 0.31 0.21 -1.16 -4.55
Hb -2.54 -1.28 1.04 -0.54 -0.89 -0.54 -2.25 -10.70
P(3) Ht 0.03 0.81 -0.31 -0.8 0.01 0.09 -5.37
Hb -0.16 0.09 -0.49 -0.98 -0.74 -0.32 -12.38
P(4) Ht 0.37 0.54 0.74 -1.18 -0.59 -4.79
Hb -0.16 0.29 0.37 -1.73 -1.18 -11.69
P(5) Ht 0.83 0.99 1.19 -0.72 -5.71
Hb 0.12 0.17 0.66 -1.59 -12.1
P(6) Ht -0.4 1.14 -0.64 -4.56
Hb -0.65 0.41 -1.1 -11.61
P(7) Ht 0.03 -0.45 -7.24
Hb -0.81 -0.8 -14.19
P(8) Ht -0.93 -7.33
Hb -1.66 -13.61
P(9) Ht -3.06
Hb -10.24
P(10) Ht
Hb
Ortalamalar Ht 0.67 -0.43 -0.78 -0.61 -0.05 -0.20 -0.69 -0.76 -0.94 -4.26
Hb -0.79 -1.89 -2.07 -1.85 -1.33 -1.50 -2.03 -2.05 -2.35 -11.00
Ort. Ht: % -0.80 Ort. Hb: % -2.69
P(1): Lider (Mig 119) P(2): BA 707 P(3): BA 525 P(4): PG 910 P(5): Gloria
P(6): PG 300 P(7): PG 318ACP  P(8): PG 820 P(9): PG 53 P(10): Pima S7
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10 pamuk genotipi ve bunlarin yarim diallel F; generasyonlarinda grilik (yansitma)
degerine iliskin diallel tablonun varyans analizinden hesaplanan serbestlik dereceleri (SD),
kareler ortalamalar1 (KO) ve F degerleri Cizelge 4.100’de verilmistir.

Cizelge 4.100°de goriildiigii gibi yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
gen etkisi ve genel kombinasyon yeteneginin tahminleyicisi “a”, dominant gen etkisi “b”,
bir ebeveyndeki dominant allellerin toplanmasini belirleyen “b,”, dominant allellerin
ebeveynlerde dagilmis oldugunu gosteren ve ayni zamanda 6zel kombinasyon yetenegini
de belirleyen “bs” istatistiki olarak %1 diizeyinde, ortalama dominantlik varyansi ve

heterosisi belirleyen “b,” istatistiki olarak %5 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4. 100. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Grilik (Yansitma) Degerine
Iligkin Diallel Tablonun Varyans Analizinden Hesaplanan Serbestlik
Dereceleri (SD), Kareler Ortalamasi (KO) ve F Degerleri.

VK SD KO F

a 9 74.97319 99.83%*
b 45 1.931165 2.57%*
bl 1 3.0889798 4.11*

b2 9 3.2183148 4.28%*
b3 35 1.5671 2.08#*
Hata 108 0.750938

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.100°de biyometrik olarak énemli belirlenen b, alt parametresi bu 6zellik
acisindan melezlerin kendi anaglarimin ortalamalarindan sapmalarinin 6nemli oldugunu
belirtmektedir. b, alt parametresinin biyometrik olarak 6nemli olmasi ise anaglarda daha
cok dominant genlerin toplandigina isaret etmektedir.

10 pamuk genotipinin yarim diallel melez dollerinin meydana getirdigi
populasyonda grilik (yansima) degeri i¢in hesaplanmis genetik parametreler ve bu
parametreler arasindaki oranlar ile varsayimlarin gegerliliginin tespitinde kullanilan
t=1-b/SHy, degeri Cizelge 4.101°de verilmistir.

Cizelge 4.101°de grilik (yansima) degeri acisindan, 10x10 yarim diallel melez
semasina gore yapilan degerlendirmede t=1-b/SH, degerinin (0.303) 6nemsiz saptanmis
olmast O6nceden kabul edilen varsayimlarin bu o6zellik agisindan gecerli oldugunu
gostermektedir. Bu sonuca gore, grilik (yansima) degeri karakterini etkileyen genler
arasinda allellik bir interaksiyonun oldugu anlasilmaktadir. Grilik (yansitma) degeri icin
hesaplanan genetik parametrelerden, eklemeli gen varyansi (D) %35 diizeyinde ve genlerin

dagilisina gore diizeltilmis dominant gen varyansi (Hz) %1 diizeyinde ise istatistiki olarak
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onemli bulunmustur. Cevre varyansi (E) 6nemsiz olmasindan dolay1 bu 6zellik i¢in genetik

etkenlerin paymin ¢evre etkenlerinden daha fazla oldugu sdylenebilir.

Cizelge 4. 101. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Grilik (Yansitma) Degerine
Iliskin Hesaplanan Genetik Parametreler ve Oranlar ile Varsayimlarin
Gegerliliklerinin Sinanmasina Iliskin Degerler.

Tahminler

Genetik Parametreler (10X10) SH
E 0.265 +1.237
D 13.505* +4.102
F -11.137 +9.464
H, 11.234 +8.731
H, 28.480** +7.421
D-H, 2.271 +7.339
(H,/D)"? 0.912

(Ho/4H;) 0.634

(KD/KR) 0.377

h? 1.088 +4.967
K= (h*/H>) 0.038

Hg 0.933

Hd 0.366

ryr, (Wr+Vr) 0.536

t=1-b/SH, 0.303

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Diallel melez analizine gore, eklemeli gen varyansi (D), genlerin dagiligina gore
diizeltilmis dominant gen varyansi (H,) istatistiki a¢idan dnemli ve eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H;) pozitif ¢ikmasi grilik (yansitma) degeri
ozelliginin ortaya cikisinda eklemeli gen etkisinin dominant gen etkisinden daha 6nemli
oldugunu vurgulamaktadir (Cizelge 4.101).

Cizelge 4.101°de ortalama dominantlik derecesinin (H,/D)"* 1°den kiigiik (0.912)
olmasi1 kismi dominantliligin var oldugunu gostermektedir. Eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki farkin (D-H,) pozitif olmasi eklemeli gen varyansinin dominant gen
varyansindan biiyiikk oldugunu gostermektedir. Dominant ve resesif allellerin frekansinin
(H2/4H;) 0.25’den farkli (0.634) bulunmasi b, alt parametresinin 6nemliligi ile uyum
icindedir ve anaglarda dominantlik gosteren lokuslarda dominant ve resesif allellerin
frekanslarinin esit olmadigir anlagilmaktadir. Dominant ve resesif allellerin yoniinii

belirleyen F degerinin negatif (-11.137) bulunmus olmasi, resesif allellerin ¢ogunlukta
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olduguna isaret etmektedir. Dominant ve resesif allellerin oraninin (KD/KR) 1’den kiiciik
(0.377) olmas1 da resesif allellerin gogunlukta oldugunu desteklemektedir. incelenen
karakter agisindan, gen sayisina K= (h*/H,) ait deger 1’in altinda (K=0.038) bulundugu
icin etkili gen sayisi tespit edilememistir. Incelenen karakterin genis anlamda kalitim
derecesi (Hg) 0.933 ve dar anlamda kalitim derecesi (Hd) ise 0.366 olarak bulunmustur.
Kuramsal dominantlik sirast ile ebeveynlerin gercek degerleri arasindaki korelasyon
katsayisinin (ryr, (Wr+Vr)) pozitif (0.536) ¢ikmasi grilik (yansima) degeri yiiksek olan
ebeveynlerin resesif genlere sahip oldugunu gostermektedir.

10 genotipe ait yarim diallel F1 melez generasyonlariin olusturdugu populasyonda
grilik (yansitma) degeri bakimindan hesaplanan varyans (Vr ) ve kovaryans (Wr)
X y

degerlerine ait Wr-Vr grafigi Sekil 4.17°de verilmistir.

13.48
°g
W
0
0,00
W
al965 B0943 13770 13119

1-Lider(Mig119), 2-BA 707, 3-BA 525, 4-PG 910, 5-Gloria, 6-PG 300, 7-PG 318ACP, 8-PG 820, 9-PG 53, 10-Pima S7
Sekil 4. 17. Grilik (Yansitma) Degeri i¢in Wr/Vr Grafigi

Grilik (yansitma) degeri agisindan Wr-Vr grafigi incelendiginde, regresyon
dogrusunun Y eksenini orijinin {istiinde pozitif yonde kestigi goriilmektedir (a:0.965). Bu
durum, incelenen karakterin kalittminda kismi dominanthigin etkili oldugunu
gostermektedir. Genetik parametrelerden ortalama dominantlik derecesinin ((H/D)"?)
I’den kiiciik (0.912) olmast (Cizelge 4.101) kismi dominanth@in varhigin
desteklemektedir. Grafik iizerinde, anaclara ait noktalarin dagiliminda 1 ve 10 numarali
genotiplerin orijine yakin olmasi nedeniyle bu karakter agisindan daha ¢ok dominant

genleri tasidigl, diger genotiplerin ise orijinden en uzakta olmasi nedeniyle resesif gen
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tagidig1 anlagilmaktadir. Ayrica, 9 ve 10 numarali genotiplere ait noktanin regresyon
dogrusundan uzakta yer almasi, epistatik etkinin olabilecegini gostermektedir.

Grilik (Yansitma) degerine iliskin genel ve 6zel uyusma yetenekleri varyans analizi
ve GUY/OUY oran1 Cizelge 4.102°de, genel ve 6zel uyusma yetenegi etkileri Cizelge
4.103°de verilmistir.

Cizelge 4. 102. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyolarinda Grilik (Yansitma) Degerine
Iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenekleri Varyans
Analizinden FElde Edilen Serbestlik Dereceleri, Kareler Toplami ve
Ortalamalari, F Degerleri ve GUY/OUY Orani.

V.K. S.D K.T. K.O. F GUY/OUY
GUY 9 674.7587 74.97319 208.02 38.82
ouy 45 86.90242 1.931165 7.67  **

Hata 108 27.169 0.252

(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli

Cizelge 4.102°de goriildiigii gibi hem genel uyusma yetenegi hem de 6zel uyusma
yetenegi istatistiki olarak 0.01 diizeyinde 6nemli bulunmus ve genel uyusma yeteneginin
6zel uyusma yetenegine orani 1’den biiylik olmustur. Bu oranin 1’den biiyilik olmasi, genel
uyusma yeteneginin ve dolayisiyla eklemeli gen varyansinin daha hakim ve Onemli
oldugunu isaret etmektedir. Bu bulgu, diallel melez analizinden elde edilen D-H,’in pozitif
olmasi bulgusunu desteklemektedir.

Cizelge 4.103 incelendiginde, en yiiksek GUY etkisinin PG 300 (1.24) anacindan,
en disik GUY etkisinin Pima S7 (-7.063) anacindan elde edildigi goriilmektedir. En
yiiksek GUY etkisine sahip PG 300 anaci fenotipik olarak da yiiksek degere (81.2) sahip
olmus ve en diisilk GUY etkisine sahip Pima S7 anac1 da fenotipik olarak en diislik deger
(69.2) gostermistir (Cizelge 4.98).

Cizelge 4.91°de goriildiigii gibi en yiiksek OUY etkisi 4.771 ile Lider (Migl19) x
Pima S7 melezinden elde edilmis, bu kombinasyondan elde edilen fenotipik deger (77.6)
olmustur. En diisiik OUY etkisi gdsteren melez ise —3.087 ile PG 318ACP x Pima S7
kombinasyonu olmus ve bu kombinasyona ait grilik (yansima) degeri (69.9) bulunmustur
(Cizelge 4.98). Her ebeveynin girdigi diziye ait ortalama 6zel uyum yetenegi degerlerine
gore, Lider (Migl19) (0.263) genotipinin dahil oldugu dizi pozitif yonde en yiiksek, Pima
S7 (-0.976) genotipinin dahil oldugu dizi ise negatif yonde en diisiik degeri almistir.
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Cizelge 4. 103. 10x10 Yarim Diallel F; Generasyonlarinda Grilik (Yansitma) Degerine iliskin Genel (GUY) ve Ozel (OUY) Uyum Yetenegi

Etkileri.
Anaclar Lider  BA707 BA 525 PG910  Glora _ PG 300 PG PG820 PG53 PimaS7  GUY
(Mig119) 318ACP Etkisi
Lider
(Mig119) 0291  -0334 -0651  -0.559  0.168 0.091 0384  -1.023%  4.771%*%  (.893%*
BA 707 -0.893*  -0.109  1.016* 0377 0.466 0424  -0.548  -1.154** 0218
BA 525 0.399 0.691 0115  -0226  0.466 066  -1.612%*  (.909%*
PG 910 0.241 0468  0.924*  -0.584 001  -1.262%*% (.859%*
Gloria
0.36 0782  0.974*  -0432  -227%  (.768**
PG 300 0257 1.035%% 027 -1343%% [ 04%
PG
318ACP 0.424 0152  -3.087*% 1.051%*
PG 820 0.19  -3.062%*  0.326*
PG 53 0232 0.798%*
Pima S7 -7.063**
ouy
Diziler
Ort. 0263  -0014 -0.107 -0.063  0.089 0.047  -0.081  -0.100  -0.157  -0.976
ouy

Genel Ort. -0.110
(*):0.05 Diizeyinde Onemli, (**):0.01 Diizeyinde Onemli
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Olusturulan F; melez populasyonlarinda, grilik (yansitma) degeri i¢in ortalama
% 0.54 oraninda heterosis ile % -4.33 oraninda heterobeltiosis saptanmas1 (Cizelge 4.99),
grilik (yansitma) degeri yoniinden F; melez giciiniin pozitif ve diisiik oldugunu
gostermektedir.

Incelenen populasyonlarda yarim diallel varyans analiz tablosunda, eklemeli
varyans (a), dominantlik varyansi (b) ve tiim unsurlart (b;, by, b3) 6nemli bulunmustur
(Cizelge 4.100). Yarim diallel melez analizi sonucunda genetik parametrelerden, eklemeli
varyans (D) ve genlerin dagilisina gore diizeltilmis dominant gen varyansi (H;) 6énemli
bulunmustur. Ayn1 zamanda, D-H;’in pozitif oldugu saptanmistir (Cizelge 4.101). Uyum
yetenekleri varyans analizi yontemine gore degerlendirme de hem eklemeli varyansa
karsilik gelen GUY varyansi hem de dominantlik varyansina karsilik gelen OUY varyansi
onemli bulunmustur (Cizelge 4.102). Incelenen ii¢ yontem karsilastirildiginda eklemeli
varyans acisindan sonuglarin benzer oldugu goriilmektedir. Bu durumda grilik (yansima)
degeri yoniinden eklemeli gen varyansinin hakim oldugunu soyleyebiliriz.

Ortalama dominanthik derecesinin (H;/D)"* 1’den kiigiik (0.912) olmasi, Wr/Vr
grafiginde regresyon dogrusunun Y eksenini orijinin {istiinde pozitif yonden kesmesi kismi
dominantligin etkili oldugunu gostermistir.

Kuramsal dominantlik ile ebeveynlerin ortalama degerleri arasinda pozitif
korelasyon bulunmasi, yiiksek grilik (yansima) degerine sahip genotiplerin resesif genleri
tasidigini gostermistir. Melez populasyonda dar anlamda kalitim derecesi 0.366 olarak
diisiik bulunmustur.

Bu c¢alismada grilik (yansitma) degeri 6zelligi i¢in eklemeli gen varyansin onemli
ve dar anlamda kalitim derecesinin diisiik bulunmasi, bu 6zellik iizerine yapilacak 1slah

caligmasi i¢in bulk yonteminin kullanilmasinin daha uygun olabilecegini gostermektedir.
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5. SONUCLAR VE ONERILER

Islah¢inin iizerinde ¢alisacagi populasyonun genetik yapisi konusunda bilgi sahibi
olmasi, sliphesiz ki bagar1 sansini1 artiracaktir. Islah¢1 sahip olacagi bu genetik bilgilere
dayanarak 1slah programini olusturur, genigletir ve bir yon verir. Islah programlarinin
yonlendirilmesinde 6nemli rol oynayan eklemeli ve dominant gen etkileridir. Eklemeli ve
dominant gen etkileri asagidaki {i¢ biyometriksel degerlendirme yontemine gore tahmin
edilir.

I- Yarim diallel tablolarin varyans analizleri (Jones, 1965),

2- Diallel melez analizi ile genetik parametrelerin tahmin edilmesi (Jinks-Hayman,

1953; Hayman, 1954a, b; Jinks, 1954, 1956),

3- Kombinasyon yetenekleri analizleri (Griffing, 1956).

2011-2012 yillarinda, Antakya kosullarinda, Yarim Diallel melezleme ydntemi
uyarinca elde edilen pamuk (Gossypium hirsutum L., Gossypium barbadense L ve
Gossypium hirsutum L. X Gossypium barbadense L.) melezlerinde tarimsal ve lif kalite
ozelliklerinin kalitimini arastirmak amaciyla yiiriitiilen bu ¢aligmadan elde edilen sonuglar
asagida verilmistir.

Bu caligmada F; generasyonunda saptanan ortalama gozlem degerlerine, genel ve
0zel uyusma yetenegi etkilerine ve heterosis degerlerine gére degerlendirmeler neticesinde
timitli bulunup seg¢ilen anaclar ve melezler ile ilgili ayrintili bilgi Cizelge 5.1°de verilmistir.

Incelenen 6zelliklerin F; generasyonlarindan elde edilen genetik parametrelere iliskin

onemlilik durumlar1 Cizelge 5.2, 5.3, 5.4 ve 5.5°de verilmistir.

Cizelge 5. 1. Incelenen Ozelliklerde Fenotipik Deger ve Heterosis Durumlarina Gore
Secilen Melez Kombinasyonlari.

INCELENEN SECILEN ANACLAR | SECILEN MELEZLER
OZELLIKLER
Kiitlii Pamuk Verimi Lider (Migl19) BA 707 x Pima S7
(kg/da) BA 707 Gloria x PG 318ACP
PG 910 BA 525 x PG 820
Gloria PG 910 x Pima S7
PG 300 BA 525 x PG 318ACP
PG 53 PG 910 x PG 820
PG 300 x PG 820
Lider(Mig119) x BA 525
BA 525 x Gloria
Lider(Mig119) x PG 318ACP
BA 707 x PG 820
PG 910 x PG 300
BA 707 x BA 525
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BA 707 x Gloria
BA 707 x PG 910
Gloria x PG 820
BA 525 x PG 910
PG 820 x PG 53
BA 525 x PG 300
Gloria x PG 300

Koza kiitlii agirhig (g) BA 525 PG 318ACP x PG 820
PG 910 BA 707 x PG 53

Gloria PG 318ACP x PG 53

PG 300 PG 910 x PG 318ACP
PG 318ACP BA 707 x PG 820

PG 53 Gloria x PG 318ACP

PG 300 x PG 820

Lider (Migl119) x PG 820
Lider (Migl19) x PG 53
Lider (Migl19) x BA 525
BA 707 x PG 300

Lider (Migl19) x PG 318ACP
BA 707 x BA 525

PG 910 x Gloria

BA 525 x PG 318ACP
PG 910 x PG 820

PG 820 x PG 53

Lider (Migl119) x PG 910
PG 910 x PG 300

PG 910 x PG 53

BA 525 x PG 820

Lider (Migl119) x PG 300
Gloria x PG 53

BA 707 x PG 318ACP
PG 300 x PG 318ACP
Gloria x PG 300

BA 707 x PG 910

BA 525 x PG 910

BA 525 x PG 300

BA 707 x Gloria

BA525 x PG 53

Gloria x PG 820

100 Tohum agirligi (g) Lider (Migl19) PG 300 x PG 53

BA 707 PG 820 x PG 53

BA 525 BA 525 x PG 53

PG 910 Gloria x PG 820

PG 820 PG 910 x PG 53

PG 53 PG 910 x Gloria

BA 707 x PG 910

Lider (Migl19) x PG 53
PG 300 x PG 820

BA 707 x PG 53

Lider (Migl19) x PG 910
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Bitki Boyu (cm) Lider (Migl19) Lider (Migl19) x PG 53
BA 707 PG 300 x PG 53
Gloria Lider (Migl19) x BA 525
PG 300 Gloria x PG 300
Bitkideki Odun Dal1 Sayis1 | PG 820 PG 300 x PG 820
PGS53 Lider (Migl19) x PG 53
BA 707 x PG 318ACP
BA 707 x PG 53
BA 525 x PG 53
Bitkideki Meyve Dal1 Sayis1 | Gloria PG 300 x Pima S7
PG 53 PG 318ACP x PG 53
Pima S7 PG 820 x Pima S7
Lider (Migl119) x PG 300
Gloria x PG 53
BA 525 x Pima S7
PG 53 x Pima S7
BA 707 x PG 910
BA 707 x Pima S7
PG 300 x PG 53
Gloria x PG 820
PG 910 x PG 318ACP
Lider (Migl19) x PG 318ACP
BA 707 x PG 300
Gloria x Pima S7
BA 525 x PG 300
Bitkideki Koza Sayis1 Lider (Migl19) Gloria x PG 318ACP
PG 910 PG 910 x PG 300
Gloria PG 300 x PG 820
PG 300 PG 910 x PG 820
PG 53 BA 707 x Pima S7
Pima S7 Lider (Migl19) x BA 525
Gloria x PG 820
BA 707 x Gloria
PG 910 x Pima S7
PG 820 x PG 53
BA 525 x PG 820
BA 525 x Pima S7
Cir¢ir Randimani (%) Lider (Migl19) BA 525 x PG 820
BA 707 BA 525 x Gloria
PG 910 Lider (Migl19) x BA 525
Gloria PG 300 x PG 53
PG 300 Lider (Migl119) x PG 300
PG 820 Gloria x PG 820
PG 53 BA 525 x PG 910
Lider (Migl19) x PG 820
Lider (Migl19) x PG 910
Lider (Migl19) x PG 53
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Erkencilik Orani1 (%)

Lider (Migl19)
BA 707

BA 525

PG 318ACP
PG 53

PG 318ACP x PG 820
Lider (Migl19) x PG 820
Lider (Migl119) x PG 300
Lider (Migl19) x Gloria
BA 525 x PG 910

Lider (Migl19) x PG 910
Lider (Migl19) x BA 707
PG 318ACP x PG 53

BA 707 x PG 820

Lider (Migl19) x PG 53
BA 707 x BA 525

BA 707 x PG 910

Lif Uzunlugu (mm)

Gloria
PG 318ACP
Pima S7

BA 707 x Pima S7

PG 820 x Pima S7

BA 525 x Pima S7

PG 300 x Pima S7

PG 910 x Pima S7

PG 318ACP x Pima S7
Gloria x Pima S7

Lider (Migl19) x BA 525
Lider (Migl119) x PG 300
Gloria x PG 318

PG 318ACP x PG 820
BA 525 x PG 53

PG 820 x PG 53

PG 53 x Pima S7

Lider (Migl19) x BA 707
Lider (Migl19) x Pima S7
BA 707 x PG 300

PG 318ACP x PG 53

Lif Kopma Dayaniklilig
(g/tex)

Gloria

PG 300

PG 318ACP
Pima S7

BA 707 x PG 318ACP
BA 707 x Pima S7

PG 318ACP x PG 53
PG 318ACP x PG 820
BA 525 x Gloria

PG 53 x Pima S7

PG 300 x Pima S7

PG 910 x Pima S7

BA 525 x Pima S7
Gloria x Pima S7

PG 300 x PG 318ACP
PG 318ACP x Pima S7
Lider (Migl19) x Pima S7
Lider (Migl119) x Gloria
PG 820 x Pima S7
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Lif Inceligi (mic.)

BA 707
PG 318ACP
Pima S7

BA 707 x BA 525

BA 525 x PG 53

BA 525 x Pima S7

PG 820 x Pima S7

BA 707 x Pima S7
BA 707 x Gloria

BA 707 x PG 300

BA 525 x PG 318ACP
PG 910 x Pima S7

PG 318ACP x Pima S7
PG 318ACP x PG 820
Gloria x Pima S7

PG 53 x Pima S7

PG 910 x PG 318ACP
PG 300 x Pima S7

Kisa Lif Orani (%)

PG 318ACP
Pima S7

PG 820 x Pima S7

PG 820 x PG 53

PG 318ACP x PG 820
PG 300 x Pima S7

BA 525 x Pima S7

BA 707 x Pima S7

PG 910 x Pima S7
Gloria x PG 820

PG 318ACP x Pima S7
PG 910 x PG 318ACP
BA 525 x PG 318ACP
Gloria x PG 318ACP
PG 53 x Pima S7
Gloria x Pima S7
Lider (Migl19) x Pima S7

Lif Uzunluk Uyum Indeksi
(%)

BA 707
PG 318ACP
Pima S7

PG 318ACP x Pima S7
BA 525 x Gloria

PG 318ACP x PG 820
PG 910 x Pima S7
Gloria x Pima S7
Lider(Migl119) x Gloria
Gloria x PG 318ACP
BA 707 x Gloria

BA 525 x PG 318ACP
PG 820 x Pima S7

BA 707 x Pima S7

PG 318ACP x PG 53
PG 300 x Pima S7

PG 300 x PG 820

BA 707 x PG 300

BA 707 x PG 318ACP
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Lif Kopma Uzamasi (%)

BA 525
PG 353

Gloria x PG 820

PG 53 x Pima S7

PG 318ACP x PG 820
PG 910 x PG 820

BA 707 x PG 820
Lider (Migl19) x PG 910
BA 525 x Pima S7

PG 318ACP x Pima S7
PG 318ACP x PG 53
PG 910 x Gloria

BA 707 x Gloria

BA 707 x PG 318ACP
BA 707 x PG 53

BA 525 x PG 53

Sarilik (yellowness) Degeri

BA 525
Gloria

PG 318ACP
PG 820

PG 53

Lider (Migl19) x PG 318ACP
BA 707 x PG 318ACP
BA 707 x Gloria

PG 910 x PG 318ACP
PG 300 x PG 53

Gloria x PG 318ACP
Lider (Migl19) x PG 53
PG 820 x PG 53

BA 707 x PG 53

Gloria x PG 300

Gloria x PG 820

PG 318ACP x PG 820
BA 525 x PG 820

Grilik (Yansitma) Degeri

BA 525

PG 910
Gloria

PG 300

PG 318ACP
PG 820

PG 53

BA 707 x Gloria

Gloria x PG 820

PG 300 x PG 820
Lider(Migl19) x BA 707
Lider(Migl119) x PG 300
Gloria x PG 318ACP
Gloria x PG 300

BA 525 x Gloria

PG 910 x PG 318ACP
Lider(Migl19) x PG 318ACP
BA 707 x PG 300

PG 910 x PG 300

PG 910 x Gloria

BA 707 x PG 318ACP
Lider(Migl119) x Gloria
BA 525 x PG 53

PG 318ACP x PG 820
BA 525 x PG 910

BA 525 x PG 820

PG 318ACP x PG 53

PG 910 x PG 53
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Verim ve verim unsurlarina gore degerlendirme yapildiginda, Lider (Migl19) x BA
525, BA 707 x Pima S7, BA 707 x PG 820, BA 707 x BA 525, BA 707 x Gloria, BA 707 x
PG 910, BA 525 x PG 910, BA 525 x PG 318ACP, BA 525 x PG 820, BA 525 x Gloria,
BA 525 x PG 300, PG 910 x PG 300, PG 910 x PG 820, PG 910 x Pima S7, Gloria x PG
318ACP, Gloria x PG 820, Gloria x PG 300, PG 300 x PG 820, PG 820 x PG 53 melezleri
timitvar melezler olarak 6n plana ¢ikmistir (Cizelge 5.1).

Lif kalite 6zelliklerine gore degerlendirme yapildiginda, Lider (Migl19) x BA 525,
Lider (Mig119) x PG 300, Lider (Migl119) x Gloria, Lider (Migl19) x Pima S7, BA 707 x
Pima S7, BA 707 x Gloria, BA 707 x PG 300, BA 525 x PG 318ACP, BA 525 x PG 53,
BA 525 x Pima S7, PG 910 x Pima S7, PG 910 x PG 318ACP, Gloria x PG 318ACP,
Gloria x Pima S7, PG 300 x Pima S7, PG 318ACP x PG 820, PG 318ACP x PG 53, PG
318ACP x Pima S7, PG 820 x PG 53, PG 820 x Pima S7, PG 53 x Pima S7 melezleri
timitvar melezler olarak 6n plana ¢ikmistir (Cizelge 5.1).

Hem verim hem de lif kalite 6zelliklerine gore degerlendirme yapildiginda ise,
Lider (Migl19) x BA 525, BA 707 x Pima S7, BA 707 x Gloria, BA 525 x PG 318ACP,
PG 910 x Pima S7, Gloria x PG 318ACP, PG 820 x PG 53 melezleri timitvar melezler
olarak 6n plana ¢ikmistir (Cizelge 5.1).

Cizelge 5. 2. Diallel Tablolarin Varyans Analizinden Genetik Komponentlerin F,
Generasyonunda Onemlilik Durumlari.

Incelenen Ozellikler a b b, b, b;
Kiitlii Pamuk Verimi (kg/da) % ok OD ** **
Koza Kiitlii Agirligi (g) o o ok * *
Bitkideki Koza Sayisi (adet/bitki) o o o o o
100 Tohum Agirligi (g) o o ok o *
Bitki Boyu (cm) ok ok ok ok ok
Bitkideki Odun Dal1 Sayis1 (adet/bitki) ok OD OD OD OD
Bitkideki Meyve Dal1 Sayis1 (adet/bitki) o OD ok OD OD
Cirgir Randimani (%) ok ok *x *x *x
Erkencilik Orani (%) o o o * *
Lif Uzunlugu (mm) o ok ok *x *x
Lif Kopma Dayaniklilig1 (g/tex) ok o * o ko
Lif inceligi (mic.) ok ok ok ok ok
Kisa Lif Orani (SFI) (%) o OD OD OD OD
Lif Uzunluk Uyum indeksi (UT) (%) OD OD | OD | OD | OD
Lif Kopma Uzamasi (Elongation) (%) ok ok OD OD %
Sarilik Degeri (Yellowness) ok ok OD * OD
Grilik Degeri (Yansima Degeri) (Rd) o OD * * *

*: %5 diizeyinde 6nemli, **:%]1 diizeyinde 6nemli, OD: Onemsiz
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Cizelge 5. 3. Diallel Melez Analizi ile F; Generasyonlarindan Tahmin Edilen Genetik
Parametrelerin Onemlilik Durumlari.

Incelenen Ozellikler D H, H, F h? E |D-H,
Kiitlii Pamuk Verimi (kg/da) * * * |OD| OD | OD | OD
Koza Kiitlii Agirligi (g) o * * | OD | * OD | OD
Bitkideki Koza Sayisi (adet/bitki) OD * * |OD| OD | OD *
100 Tohum Agirhgi (g) ** ** ** OD ok OD OD
Bitki Boyu (cm) oD | OD | OD |OD| ** | OD | OD
Bitkideki Odun Dali Sayisi (adet/bitki) * o * |OD| OD | OD *
Bitkideki Meyve Dali Sayist (adet/bitki) | OD * * |OD | * * *
Cirgir Randimani (%) OD OD * |OD| OD | OD | OD
Erkencilik Orami (%) = OD ok (?D OD C:)D (?D
Lif Uzunlugu (mm) OD * ** | OD| * | OD | OD
Lif Kopma Dayaniklilig1 (g/tex) o OD * | OD| OD | OD | OD
Lif Inceligi (mic.) ** OD * | OD| OD | OD | OD
Kisa Lif Orani (SFI) (%) OD * * |OD| OD | OD | OD
Lif Uzunluk Uyum indeksi (UI) (%) OD * * |OD| OD | OD | *
Lif Kopma Uzamas (Elongation) (%) OD OD OD |OD| OD | OD | OD
Sarilik Degeri (Yellowness) o * ** |OD| OD | OD | OD
Grilik Degeri (Yansima Degeri) (Rd) * 6D | ** [OD| OD | OD | OD

*: %5 diizeyinde 6nemli, **:%] diizeyinde énemli, OD: Onemsiz

Cizelge 5. 4. Diallel Melez Analizi ile F; Generasyonlarindan Tahmin Edilen Genetik
Parametrele iliskin Cesitli Oransal Degerler.

Dar anlamda

kalitim

Incelenen Ozellikler (Hl/D)l/2 (H,/4H,) | (KD/KR) K derecesi
Kiitlii Pamuk Verimi (kg/da) 1.524 0.228 2.085 0.008 0.433
Koza Kiitlii Agirhg (g) 0.944 0.497 0.728 0.224 0.424
Bitkideki Koza Sayisi (adet/bitki) 2.197 | 0244 | 1435 | 0.100 0.190
100 Tohum Agirhg (g) 0.857 0.528 0.770 0.314 0.464
Bitki Boyu (cm) 1.641 0.206 2.405 1.321 0417

Bitkideki Odun Dal1 Sayisi (adet/bitki) 1592 | 0214 | 1.678 | 0.038 0.276
Bitkideki Meyve Dal1 Sayisi (adet/bitki) | 3.602 | 0.211 1.293 | 0.475 0.055

Cir¢ir Randimani (%) 1.572 0.345 0.675 0.355 0.240
Erkencilik Orani (%) 0.900 0.526 0.750 | 0.044 0.473
Lif Uzunlugu (mm) 1.891 0.368 0.365 0.388 0.152
Lif Kopma Dayaniklilif1 (g/tex) 0.728 0.573 1.053 0.025 0.660
Lif Inceligi (mic.) 0.820 0.522 0.925 0.161 0.559
Kisa Lif Orani (SFT) (%) 1.489 0.292 1.084 | 0.090 0.284
Lif Uzunluk Uyum Indeksi (UI) (%) 2.135 0.191 1.956 | -0.041 0.177
Lif Kopma Uzamasi (Elongation) (%) 1.567 0.227 1.918 0.083 0.354
Sarilik Degeri (Yellowness) 0.825 0.572 0.699 0.000 0.481
Grilik Degeri (Yansima Degeri) (Rd) 0.912 0.634 0.377 0.038 0.366
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Cizelge 5. 5. Kombinasyon Yetenekleri Analizi ile F; Generasyonlarindan Tahmin Edilen
GUY ve OUY Onemlilik Durumlari ve GUY/OUY Oranlari.

Incelenen Ozellikler GUY ouy GUY/OUY
Kiitlii Pamuk Verimi (kg/da) ok ok 2.87
Koza Kiitlii Agirhigi (g) o o 18.23
Bitkideki Koza Sayisi (adet/bitki) o ok 2.56
100 Tohum Agirhig: (g) o ok 10.55
Bitki Boyu (cm) ** *x 136
Bitkideki Odun Dali Sayisi (adet/bitki) o OD 7.42
Bitkideki Meyve Dali Sayisi (adet/bitki) o o 2.34
Cir¢ir Randimani (%) o ok 13.74
Erkencilik Orami (%) ok o 23.99
Lif Uzunlugu (mm) * o 24.39
Lif Kopma Dayaniklilig (g/tex) o ok 29.48
Lif inceligi (mic.) ok HE 19.54
Kisa Lif Orani (SFI) (%) ok ok 11.33
Lif Uzunluk Uyum Indeksi (UI) (%) o o 2.08
Lif Kopma Uzamasi (Elongation) (%) * o 2.54
Sarilik Degeri (Yellowness) o ok 41.30
Grilik Degeri (Yansima Degeri) (Rd) * o 38.82

*: %5 diizeyinde 6nemli, **:%] diizeyinde énemli, OD: Onemsiz
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