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KABUL VE ONAY



TESEKKUR

Bu calismanin amaci, li¢ adet kuraklik stresine tolerant, li¢c adet kuraklik stresine
hassas olmak iizere toplam alt1 adet pamuk genotipinin, tam diallel melezleme yontemine
uygun olarak yapilan melezleme sonucunda elde dilen F1 ve F2 generasyonlarinda; pamukta
verim, verim komponentleri ve lif kalite parametrelerinin genetik yapisit ve incelenen
ozelliklere iliskin kantitatif kalitim O6zelliklerinin F1 ve F2 generasyonlarinda optimum (%
100) ve kisitlt (%50) sulama kosullarinda belirlenmesi, tam ve kisith sulama kosullarinin
incelenen o6zelliklerde, genotipik varyasyon iizerine olan etkisinin saptanmasi ve incelenen
ozelliklere iliskin anasal etkiyi arastirarak daha sonra yapilacak gesit 1slaht ¢alismalarina

yardimci olabilmektir.

Bu c¢alismanin fikir sahibi, beraber yola ¢iktigimiz, hayatinin son anina kadar yardim
ve desteklerini eksik etmeyen Saym Hocam Prof. Dr. Hiiseyin BASAL’a, her tiirlii bilgi
birikimini, anlayisini, destegini ve bana olan giivenini eksik etmeyen Sayin Hocam Dog. Dr.
Oner CANAVAR’a, calismanin her asamasinda bilimsel desteklerini eksik etmeyen tez
izleme komitesi iiyeleri Saymn Prof. Dr. Mustafa Ali KAYNAK’a ve Saym Prof. Dr. Necdet
DAGDELEN’e, calismaya yaptiklar1 degerli yardim ve katkilarindan dolay:1 Sayimn Prof. Dr.
Emine KARADEMIR’e, Sayin Prof. Dr. Sema BASBAG ve Saym Dr. Ogr. Uyesi Kamil
OZCAN’a, maddi-manevi desteginden dolay1 Ars. Gér. Ugur Tan ve aileme tesekkiir ederim.
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OZET

PAMUKTA (Gossypium hirsutum L.) TAM VE KISITLI SULAMA KOSULLARINDA
VERIM VE LiF KALITE OZELLIiKLERINIiN TAM DIiALLEL MELEZLEME
YONTEMI iLE GENETIK ANALIZi

Goren HK. Aydin Adnan Menderes Universitesi, Fen Bilimleri Enstitiisii, Tarla
Bitkileri Programi, Doktora, Aydin, 2022.

Amac: Bu calisma, ii¢ adet kuraklik stresine tolerant, {i¢ adet kuraklik stresine hassas olmak
lizere toplam alt1 adet pamuk genotipinin, tam diallel melezleme yontemine uygun olarak
yapilan melezleme sonucunda elde edilen F1 ve F2 generasyonlarinda; pamukta verim, verim
komponentleri ve lif kalite parametrelerinin genetik yapis1 ve incelenen ozelliklere iliskin
kantitatif kalitim o6zelliklerinin optimum (% 100) ve kisith (%50) sulama kosullarinda ,
genotipik varyasyonun saptanmasi ve anasal etkiyi arastirarak daha sonra yapilacak gesit

1slahi1 ¢aligmalarina yardimei olabilmek amaciyla yiriitiilmistiir.

Metaryal ve Yontem: Calismanin birinci yilinda Gloria, Nazilli 84-S, NP Ege, Nazilli M-
503, DAK 66:3, NIAB 999 cesitleri tam diallel olarak melezleme yapilmis ve F1 tohumluklar
elde edilmistir. Ayn1 zamanda, ADU Ziraat Fakiiltesi Tarla Bitkileri Béliimiinde dnceki yil
belirtilen pamuk genotipleri kullanilarak yiiriitiilen tam diallel melezleme sonucunda elde
edilen F1 generasyonuna ait tohumlar ekilerek F2 generasyonuna ait tohumlar da elde
edilmistir. Calismanin ikinci yilinda, materyal olarak kullanilan ebeveynler, F1 ve F2
generasyonuna ait melez kombinasyonlari, sira arasi 70, sira lizeri 12 cm, sira uzunlu 6 metre
bir sirali, tesadiif bloklar1 deneme desenine uygun olarak 4 tekerriirlii olarak ekilmis ve tiim
denemeler tam (% 100) ve kisith sulama kosullarinda (% 50) yiiriitiilmistiir. Calismada
oOlgiilen agronomik ve lif kalite 6zelliklerinden elde edilen veriler, Griffing Metot |, Model |
uyum yetenekleri analizi, tam diallel tablo varyans analizi, Jinks-Hayman diallel melez analizi

ve heterosis-heterobeltiosis oranlari ile degerlendirilmistir.

Bulgular: Jinks- Hayman tipi varyans analizinde tiim popiilasyonlar ve ozellikler igin;
eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi tiim
ozelliklerin kalittminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve dominantlik derecesinin
(H1/D)¥? 1°den biiyiik olmasi iistiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur. Wr/Vr

grafikleri incelendiginde ise yine tim popiilasyonlar ve ozellikler i¢in dominant gen
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etkilerinin (listiin dominant, kismi dominant, tam dominant) 6nemli oldugu saptanmistir.
Griffing tipi analiz yonteminde ise, ¢ir¢ir randimani, tek koza kiitlii agirligi, koza sayisi,
meyve dali, lif uzunlugu, lif inceligi, lif kopma dayanikliligi, lif elastikiyeti, sulama suyu
kullanim randimani, su kullanim randimani ve verim degeri i¢cin GKY/OKY oraninin 1°den
bliyiik oldugu tespit edilmis ve 6zelliklerin kalitiminin eklemeli genlerin etkisi altinda oldugu
sonucuna varilmistir. Bununla beraber kombinasyon yetenekleri varyans analizinde tiim
poplilasyonlar i¢in, hem eklemeli gen etkilerini isaret eden GKY hem de eklemeli olmayan
gen etkilerini temsil eden OKY o6nemli bulunmustur. Tiim bunlarin 1s13inda bu analiz
yonteminde incelenen Ozellikler icin eklemeli ve eklemeli olmayan genlerin birlikte etki
etmesine ragmen GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik olmas1 eklemeli genlerin ¢ogunlukta

oldugunu gostermektedir.

Sonu¢: Yapilan ¢alismada, kurakliga dayanikli pamuk islah galismalarinda seleksiyonun Fs-
Fe generasyonunda yapilmasinin uygun oldugunu, tam sulama ve kuraklik stresi kosullarinda
melezlerdeki gen hareketlerinin farkliligindan dolayi, kurakliga dayanikli bitki 1slahinin
kuraklik kosullar1 altinda yapilmasi gerektigini, metodun uygulanacagi popiilasyonun se¢imi,
cevre faktorii, degerlerin elde edilmesi ve analizin yorumlanma sekli 6nemli olmasiyla birlikte
melez varyete 1slahi ile iligili calismalarda Griffing tipi diallel analiz yontemi,
popiilasyonlarin genetik yapilarii arastirmada ise Jinks-Hayman tipi analiz ydnteminin

uygun olacagi sonucuna varilmstir.

Anahtar Kelimeler: Pamuk, Diallel analiz, Anasal etki, Kurakliga dayaniklilik/tolerant.
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ABSTRACT

Genetic Analysis of Cotton (Gossypium hirsutum L.) Yield and Fiber Quality by Full
Diallel Method Under Full and Deficit Irrigation Conditions

Objective: In this study, six cotton genotypes, including three drought stress tolerant and
three sensitive to drought stress, were crossed using complete full diallel cross method,
obtaining F1 and F2 generations; to determine the genetic structure and quantitative
heritability of cotton yield, yield components and fiber quality parameters under well watered
(100%) and deficit (50%) irrigation conditions. This study was carried out to determine the
effect of well watered and deficit irrigation conditions on genotypic variation and the maternal

effect on the examined traits to support further breeding studies.

Materials and Methods: In the first year of the study, Gloria, Nazilli 84-S, NP Ege, Nazilli
M-503, DAK 66:3, NIAB 999 varieties were crossed with full diallelmethod and F1
generations were obtained. At the same time, F2 generation seeds were obtained from the
seeds of the F1 generation in the Field Crops Department of ADU Faculty of Agriculture. In
the second year of the study, parents, F1 and F2 generations were planted with an inter-row
spacing of 70 cm and intra-row spacing of 12 cm, in Randomized Complete Block Design
with four replications under the well watered (100%) and deficit (50%) irrigation conditions.
Selected agronomic and fiber quality characteristics of the Parents, F1 and F2 generations were
measured. The data obtained as a result of the agronomic and fiber quality characteristics
measured in the study were evaluated by Griffing Method I, Model | adaptability analysis, full
diallel table variance analysis, Jinks-Hayman diallel hybrid analysis and heterosis-

heterobeltiosis ratios.

Findings: For all populations and traits in Jinks- Hayman analysis of variance; The dominant
effects were found more important in the inheritance of all traits, because the negative value
of the difference between the additive variance and the dominance variance (D-H1). Also it
denotes the overdominance type of gene action predominant for inheritance, because of the
fact that the average degree of dominance (Hi/D)Y? was greater than 1. When the Wr/Vr
graphs were examined, it was determined that the dominant gene effects (over-dominance,
partial dominance, complete dominance) were important for all populations and traits. In the
Griffing type analysis method, It was determined that the ratio of GCA/SCA was greater than
1 for ginning percentage, boll weight, number of bolls, sympodial branch, fiber length, fiber
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fineness, fiber strength, fiber elongation, water use efficiency, intrinsic water use efficiency
and cotton yield value. It was thus concluded that the inheritance of traits is under the
influence of additive genes. However, in the analysis of variance in combination abilities,
both SCI indicating additive gene effects and SCA representing non-additive gene effects

were found to be significant for all populations.

Conclusion: It is concluded that the beginning of selection in the Fs-Fs generation is
appropriate in drought-resistant cotton breeding studies. Drought-resistant cotton breeding
should be carried out under drought conditions due to the difference in gene movements in
crosses between well watered irrigation and drought stress conditions. The selection of the
population to which the method will be applied, the environmental factor, the obtaining of the
values and interpretation of the analysis are important. The Griffing diallel analysis method
would be appropriate in studies on hybrid variety breeding, while Jinks-Hayman type analysis
method would be appropriate in researching genetic structures of populations.

Keywords: Cotton, Diallel analysis, Maternal effect, Drought resistance/tolerant.
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1. GIRIS

Pamuk bitkisi, islenmesi agisindan ¢irgir sanayisinin, lifi ile tekstil sanayisinin,
tohumu ile yag ve kiispesi ile yem sanayisinin, linteri ile de kagit sanayisinin hammaddesi
durumundadir. Bu nedenle, pamuk Tiirkiye ekonomisinde ve ihracatinda 6nemli bir yere sahip
staretejik bir tarim {irlindiir. Pamugun her yonii ile iilkemiz ekonomisinde dnemli bir yeri
vardir. Genis {iretici kitlesinin gecim kaynagi ve ulusal dokuma sanayiinin hammaddesi
olmasi, hepsinden Onemlisi ise Tllkemize tekstil sektorii ile kazandirilan dévizin
kiiciimsenmeyecek Olgiide pamuk {irtinleri ve tlirevlerinden saglanmasi, pamugun Onemini
ortaya koyacak nitelikte gostergelerdir. Bu sebeplerin yaninda niifus artist ve yasam
standardinin yiikselmesi, pamuk bitkisine olan talebi de artirmaktadir (ICAC, 2016). Bu
yonleriyle pamuga olan ihtiyag, tiim diinyada artis gostermektedir. Bilindigi gibi pamuk
bitkisi esas itibariyle lifi i¢in yetistirilmektedir. Ancak pamuk bitkisinden lif ile birlikte yan
irlin olarak pamuk ¢igidi ve linter pamugu da elde edilmektedir. Yan {iriin olan ¢igidin bir
kism1 tohumluk, pek az kismi hayvan yemi ve geri kalan biiyiik bir kismi ise bitkisel yag

lireten sanayinin hammaddesi olarak kullanilmaktadir (Basal, vd., 2009; Goren ve Basal
2020).

Pamuk tariminin yapildig: tilkelerdeki 1slah programlarinin amaci, yiliksek verimli ve
yeni teknolojiye uygun lif kalitesine sahip pamuk ¢esitlerinin gelistirilmesidir. Bu 6zelliklerin
cogu kantitatif kalittm 6zelligi tasimaktadir. Bu nedenle, birka¢ genetik parametreyi iceren
basit genetik modeller yardimiyla, karmasik olan bu iliskileri ¢ozmeye ¢alisan bir¢ok 1slahgi,
istedikleri basariya ulasmakta zorluklarla karsilasmislardir (Verhalen ve Murray, 1967,
Yates). Diallel analiz yontemi, 1slahgilara melezleme 1slahinda anaglarin segimine ve 1slahin
erken donemlerinde anaglarin kombinasyon yeteneklerinin belirlenmesinde sistematik bir
yaklagim imkani verir, istenilen 6zellikler yoniinden iistiin olan anacglarin arasinda melezleme
yapma olanagt saglar (Aksel vd., 1942; Yates, 1942) Ayni1 zamanda, farkli genetik
parametrelerin tahminlerine olanak sagladigi i¢in 1slahgilarin en etkili 1slah yOntemini
segmesine yardimeci olmaktadir (Jinks and Hayman, 1953; Hayman, 1954b; Jinks, 1956;
Griffing, 1956; Hayman, 1960).

Herhangi bir karakterin gelistirilmesi amaglandiginda, 1slah¢iya en fazla yardimci
olacak olan bilgilerin basinda ele alinan genotiplerin 1slah amacina uygun ebeveyn ve

bunlardan olusturulan melez popiilasyonun sahip olabilecegi genetik varyansin erken



kusaklarda saptanabilmesi gelmektedir (Cigek, 2007). Bitki 1slah¢is1 amacina uygun c¢esitleri
gelistirebilmek i¢in, elinde bulunan genetik materyal ile melezlemeler yaparak varyasyonlar
olusturur. Islah¢i, bu yeni gelistirilen melez popiilasyonlarda yer alan ebeveyn ve melez
dolleri agronomik 6zellikler bakimindan erken generasyonlarda tanimak ve {iistiin 6zelliklere
sahip olanlar1 se¢mek ister. Ebeveynlerin ele alinan Ozellikler bakimindan elde edilen
ortalama degerleri, melez performanslarinin tahmin edilmesi ve iistiin ebeveynlerin sec¢ilmesi
bakimindan o©6nemli olmaktadir (Poehlman and Sleeper, 1995). Ebeveynlerin melez
performansi, heterosis olgusundan yararlanarak ortaya cikarilabilir (Knott, 1965).
Ebeveynlerin genetik yapisi ve ele alinacak kalitimlari cesitli yontemlerle belirlenirse, bu
temel bilgilere dayanan 1slah programlarinin basar1 orami yiiksek olur. Ebeveynlerin amaca
uygun olarak belirlenen oOzelliklerinin  kalittm  derecelerinin ~ bilinmesi, gereksiz
kombinasyonlar1 ortadan kaldirmakta ve hangi generasyonda seleksiyona baslanacagi
yoniinde fikir vermektedir (Yildirim, 2005). Ayrica, ebeveynlerin istenen 6zellikler agisindan
genel ve Ozel kombinasyon yeteneklerinin bilinmesi ve aktarilmak istenen karakterin
olusumundaki gen etki tipinin bilinmesi, ¢esit gelistirme c¢alismalarina kolaylik getirmesi ve

anilan 6zelligin gelistirilebilmesi i¢in belirlenecek 1slah metodu agisindan 6nem tasimaktadir.

Bitki 1slahinda diallel analiz metodu; melez dol popiilasyonlariin genetik yapilarini
arastirmak, timitvar melez kombinasyonu ve ebeveynlerin genel ve 06zel kombinasyon
yeteneklerini saptamak i¢in yapilmakta (Yildirrm vd., 1979), kendine ve yabanci dollenen bir
cok bitkide genis bir uygulama alan1 olan Diallel Analiz Yontemi, Schmidt (1919), Yates
(1947), Jinks ve Hayman (1953), Hayman (1954 a,b), Jinks (1954, 1956), Griffing (1956), ve
Hayman (1958, 1960) gibi arastiricilar tarafindan gelistirilmistir. Ulkemizde Genger (1978),
Turan (1979), Yelin (1985), Kaynak (1990), Efe ve Genger (1995a, b), Basal (2001), Efe
(1994), Akiscan (2011) ve Akgol (2012) tarafindan pamuk bitkisinde uygulanmustir.

Bir organizmanin kalitim1 ¢gogunlukla ¢ekirdek genleri tarafindan yonetilir. Ancak bazi
durumlarda kalitim sitoplazmik faktorler veya genler tarafindan yonetilir Karakterlerin
ebeveynlerden dollere gegmesi mitokondri ve kloroplast iizerinde bulunan sitoplazmik genler
tarafindan yonetildigi zaman bu anasal etki (¢ekirdek dis1 kalitim, sitoplazmik kalitim, non-
Mendel kalitim1) olarak bilinir (Karakaya, 2002; Kumar vd., 2004). Bir ¢ok popiilasyonda
bireyin uyum giicii (fitness) kendi fenotipine bagli oldugu kadar ebeveynlerinin fenotipine de
baghdir (Kirkpatrick and Lande., 1989). Kloroplast genomu hiicredeki toplam proteinin
%10’unu kodlarken; %90°1 hiicre ¢ekirdegi tarafindan kodlanir (Gatehouse, 2008). Cekirdek

dis1 maddeler (sitoplazmik kalitim 6geleri) tamamen anadan gegtigi i¢in, yavru dol 6zellikleri



tizerindeki sitoplazmik kalitim etkisinin ana ebeveynden kaynaklandigi rahatlikla sdylenebilir.
Bu tip kalitimda yavrularin fenotipi kloroplast veya mitokondrilerdeki DNA tarafindan
belirlenir. Yapilan ¢aligmalar bu organellerin yavrulara tek ebeveynden (uniparental) gegtigini

gostermektedir (Miko, 2008).

Islah c¢alismalarinda anasal etkinin bilinmesi 1slah amacima ve siiresine hizmet
etmektedir. Bununla birlikte melezlerdeki resiprok etkiyi sadece anasal etkiye baglamak
dogru olmaz. Stoplazma x ¢evre intraksiyonu, ana olarak kullanilan ebeveynin nesiller boyu
gelistirdigi cevreye uyum, ayakta kalabilme gibi adaptasyonlar1 da aktardigi birgok arastiric
tarafindan bildirilmektedir (Bernardo 1996; Mousseau ve Fox 1998; Maestripieri ve Mateo,
2009). Bu calisma incelenen ozellikler bakimindan islah edilmek istenen 6zelligin bir
kisminin veya tamaminin anasal kalitim etkisi altinda olup olmadigini arastirarak bundan

sonraki ¢aligmalara 151k tutmay1 amaglamstir.

Kurakliga dayanikli ¢esit 1slahinda seleksiyonun yapilacagi c¢evre kosuluna iliskin
birbirine karsit iki yaklagim bulunmaktadir. Birincisi seleksiyonun optimum (tam sulama,
%100) kosullarda yapilmasi ve bu sartlarda yiiksek verimli hatlarin olumsuz sartlarda da
yiiksek verimli olacagi goriisii iken ikici bir goriis ise seleksiyonun kuraklik (kisitli sulama-su
stresi %50) kosullarinda yapilmasi; burada da iki farkli goriis bulunmakta; verime bakilarak
direk seleksiyonun yapilmasi (empirik veya pragmatik islah) ve seleksiyonun fizyolojik,

morfolojik, verim komponentleri gibi 6zelliklere gore dolayli yapilmasi dir (analitik 1slah).

Piepho (2000), arpada kurakliga karsi dayaniklilik 1slahinda seleksiyonun sadece su
stresi kosullarinda yapildig1 zaman; genotip X ¢evre interaksiyonu, epistatik gen etkileri ve
diisiik kalitim dereceleri tarafindan genetik ilerlemenin engellendigini ve yapilacak olan 1slah
calimasinin hem tam sulama hem de stres kosullarinda yapilmasi gerektigini bildirmistir
Rizza vd., (2004) ve Ober vd., (2004) arpa ve seker pancarinda yaptiklar1 caligmalarda
cesitlerin sulama kosullarinda ve farkli lokasyonlardaki ortalama verimlerinin kullanilmasinin
seleksiyonun basarisin1 artirdigini, uygun kosullarda yiiksek verim kapasitesine sahip

cesitlerin kuraklik kosullarinda da verim performanslarinin iyi olduklarin1 saptamiglardir.

Optimum kosullar altinda gelistirilen hatlarin olumsuz ¢evre kosullarindaki
performanslarinin iyi olmadigi, kurakliga karsi dayanikli bitki seleksiyonunun su stresi
kosullarinda yapilmasi gerektigi farkli arastiricilar tarafindan 6ne siiriilmistiir (Simmonds,
1984; Ludlow ve Muchow, 1990; Ceccarelli, 1996; Ceccarelli ve Grando, 1997; Shakoor vd.,

2010). Diger bir goriis ise; 1slah programlarinda sadece verime bakarak degil, kuraklik



stresine yoOnelik fizyolojik ve morfolojik mekanizmalarin da dahil edilmesi yoluyla ¢esitlerin

gelistirilmesini savunmaktadir (Morgan 1989; Winter vd., 1989; Foulkes vd. 2001)

Pamukta diallel analiz ile ilgili litaratiirlerde bir¢ok caligma bulunmaktadir. Raza vd.
(2013) bes cesitle yaptiklar1 ¢alismalarinda bitki boyu, lif verimi, ¢ir¢ir randimani ve koza
agirhigt i¢in eklemeli genleri 6nemli bulurken, Han ve Hasan (2011) 12 pamuk ¢esidiyle
yaptiklar1 diallel ¢aligmanin sonucunda Raza vd. (2013) bulduklar1 sonucun aksine eklemeli
olmayan genlerle yonetildigini bildirmislerdir. Heterosis ile ilgili konugmak gerekirse yine
normal sulama kosullarinda meyve dali, verim, ¢ir¢ir randiman1 ve koza sayisi gibi ozellikler
yiiksek oranda heterosis yiizdesi verirken, bu 6zellikler Kisitli sulama i¢in ayni olmamustir (
El-Dahan vd., 2003). Yine Ezfa vd. (2022) de yaptiklari ¢alismalarinda pamuk 1slahinda
kurakliga tolerans ¢aligmalarinin, kuraklik stresi altinda yapilmasi gerektigini savunmuglardir.
Yapilan bu calismalarin bulgular incelendiginde ayni metaryallerle farkli ¢evrelerde aym
sonuglarin elde edilemeyebilecegi sonucu ortaya ¢ikmaktadir. Stres kosullari disinda elde
edilen genetik bulgularin, stres kosullarinda kendini gdsterememesi, var olan parametrenin
etkisini yitirmesi, heterosisin azalmasi ve genotip x ¢evre interaksiyonlarindan kaynakli
olarak genetik ilerlemenin olmamasi veya diisiik olmas1 gibi 1slah¢inin karsilasacagi sorunlar

arasinda yer almaktadir.

Bu caligmanin amaci, Ui¢ adet kuraklik stresine tolerant, lic adet kuraklik stresine
hassas olmak lizere toplam alt1 adet pamuk genotipinin, tam diallel melezleme yontemine
uygun olarak yapilan melezleme sonucunda elde dilen Fi1 ve F2 generasyonlarinda; Pamukta
verim, verim komponentleri ve lif kalite parametrelerinin genetik yapist ve incelenen
ozelliklere iligkin kantitatif kalittm oOzelliklerinin F1 ve F2 generasyonlarinda optimum (%
100) ve kisitli (%50) sulama kosullarinda belirlenmesi, tam ve kisith sulama kosullarinin
incelenen ozelliklerde, genotipik varyasyon iizerine olan etkisinin saptanmasi ve incelenen
ozelliklere iliskin anasal etkiyi arastirarak daha sonra yapilacak gesit 1slaht ¢alismalarina

yardimc1 olabilmektir.



2. KAYNAK OZETLERI

Genger (1978), G. hirsutum L. ve G. barbadense L, tiirlerine iliskin sekiz cesitle
yaptig1 tam diallel melezleme ¢alismasinda, bitki koza sayisi, bitki kiitlii pamuk verimi,
100 tohum agirhigi, lif inceligi ve lif uzunlugu yoniinden olumlu yonde heterosis ve
heterobeltiosis degerleri saptamustir. Arastirici, populasyonda, incelenen biitiin 6zellikler
yoniinden genel uyusma yetenegi etkilerinin, lif inceligi diginda diger 6zellikler yoniinden

de 6zel uyusma yetenegi etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmistir.

Ashraf ve Ahmad (2000), 6 pamuk c¢esidinin tam diallel melezlenmesi ile
olusturduklart popiilasyonda, odun dali sayisi sayisi harig, incelenen tiim 6zelliklerde genel
uyusma yetenegi etkilerinin 6nemli oldugunu; 6zelliklerin kalittminda, hem eklemeli, hem de
dominant gen etkilerinin etkin oldugunu; 6zelliklerin ¢ogunda heterosis ve anaclarin etkisinin

bulundugunu bildirmislerdir.

Kapoor (2000), MU-2 ve RS-453 pamuk gesitlerinin kullanildigi melezleme
programinda incelenen koza sayisi, ¢ir¢ir randimani ve lif verimi 6zelliklerinin kalitiminda
eklemeli olmayan; kiitlii verimi ve koza agirligi 6zelliklerinin kalitiminda eklemeli gen

etkilerinin etken oldugunu belirtmislerdir.

Khorgade vd. (2000), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 7 pamuk ¢esidi ile yaptiklari
yarim diallel melez calismalarinda, lif indeksi ve bitki meyve dali sayist hari¢ incelenen biitiin
ozelliklerde iistiin dominantligin 6nemli oldugunu belirtmislerdir. Ayrica, kiitlii verimi ve bazi
onemli lif 6zellikleri i¢in DHY 286, PH 93 ve PKV Rajat ¢esitlerinin; mikroner i¢in ise LRA

5166 ¢esidinin en iyi genel uyusma yetenegine sahip oldugunu saptamiglardir.

Mukhtar vd. (2000), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 4 ¢esidin tam diallel melez
analizinde, lif uzunlugu, c¢ir¢ir randimani, tohum indeksi ve lif indeksi Ozelliklerinin

kalitiminda iistiin dominantliin etkili oldugunu bildirmislerdir.

Piepho (2000), arpada kurakliga karsi dayaniklilik 1slahinda direk seleksiyon
yonteminin su stresi kosullarinda yapildigi zaman genetik ilerlemenin, genotip ¢evre
interaksiyonu, epistatik gen etkileri ve diisitk kalitim dereceleri tarafindan engellendigini
bildirmistir.

Basal (2001), G. hirsutum L. tiirine ait 6 pamuk ¢esidi ile yarim diallel (6x6) melez

yontemine gore olusturduklari popiilasyonda, koza kiitli agirhig ve kiitli verimi igin



¢ogunlukla olumlu, diger 6zellikler (koza sayisi, erkencilik orani, ¢ir¢ir randimani, 100 tohum
agirhigi, lif kopma dayanikliligi, lif uzunlugu ve lif inceligi) i¢in ise ¢ogunlukla olumsuz
yonde heterosis ve heterobeltiosis oldugunu; koza sayisi, ¢ir¢ir randimani ve lif inceligi i¢in
hem eklemeli hem dominant; koza kiitli pamuk agirligi, 100 tohum agirligi, lif kopma
dayaniklilig1 ve lif uzunlugu icin eklemeli; kiitlii verimi ve erkencilik orani i¢in ise dominant

gen etkilerinin etkin oldugunu belirtmislerdir.

Bertini vd. (2001), melez Upland (Gossypium hirsutum L) pamuklarinda, kalitim
parametrelerinin arastirildigi ¢alismada; incelenen ilk c¢igeklenme zamani, koza sayisi, koza
agirhigr ve lif verimi Ozelliklerinin yonetiminde dominant; 100 tohum agirhigi ve circir
randimani 6zelliklerinin yonetiminde eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu; lif veriminde
% 96.41 ve ilk ciceklenme zamaninda %0.77 oraninda heterotik etki gdzlendigini ifade

etmislerdir.

Braden vd. (2002), G. hirsutum L. tiiriine ait 5 gesit ile (TAM94L-25, TTU-202,
ACALA 1517-99, FIBER MAX 832, TAMCOT CAMD-E) ile yaptiklar1 diallel ¢calismada lif
uzunlugu tzerine kombinasyon yeteneklerini incelemislerdir. Arastirmacilarin tim Fi1
hibritleri arasindan 6zellikle Fiber max 832 x TAM 94L-25 kombinasyonunda en uzun lif
uzunlugu degerlerini saptamistir. Bunun yani sira Acala 1517-99 ve TTU202 ebeveynlerinin
TAM 94 L-25 ve Fiber max 832 ebeveynleri arasinda yapilan melezlerde lif uzunlugu
bakimindan 6nemli genel uyusma yetenegi etkisi saptamislardir. Arastirmacilar lif uzunlugu

tizerine eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu tespit etmislerdir.

Ahmad vd. (2003), Gossypium hirsutum L. tiirine ait 6 ¢esit ile yaptiklar: tam diallel
melez calismada, meyve dali sayisi, bitki boyu, koza sayist ve kiitlii pamuk verimi
ozelliklerinin kontroliinde eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu; bitki boyu, koza sayisi
ve kiitli pamuk verimi i¢in bulunan dar anlamda kalitim derecesinin ise erken dénem

seleksiyon kriteri olarak kullanilabilecegini saptamislardir.

Ashwathama vd. (2003), pamuk bitkisinde, 4 tiirler arasi ve 4 tiir i¢i melezlemeden
elde ettikleri popiilasyonlari materyal olarak kullandiklar1 ¢aligmada; tiirler aras1 melezlerde
heterosis oranlarinin, kiitlii veriminde %79.3, toplam kuru madde oraninda %10.2, koza
sayisinda %060, koza agirhginda %12.8; tiir i¢ci melezlerde heterosis oranlarini, kiitlii
veriminde %32.9, toplam kuru madde oraninda %3.6, koza sayisinda %13.6, koza agirliginda

%3.8 olarak tespit etmislerdir.



Basal ve Turgut (2003), 6 farkli pamuk ¢esidinin yarim diallel melezlenmesiyle
olusturulan popiilasyonda saptadiklar1 uyusma yetenekleri ve heterosis degerlerine gore,
bitkide koza sayis1 i¢cin DPL 5690; koza kiitlii pamuk agirligi ve lif uzunlugu i¢in Acala SJ-5;
kiitlii pamuk verimi ve ¢ir¢ir randimant i¢in Nazilli 84 ve Carmen; erkencilik orani ve lif
inceligi icin Tamcot CAMD-E ve lif kopma dayaniklilig1 igin PD 6168 cesitlerinin uygun
olabilecegini, tiim 6zellikler birlikte incelendiginde Tamcot CAMD-E x Carmen, Nazilli 84 x
PD 6168, DPL 5690 x Tamcot CAMD-E ve Tamcot CAMD-E x PD 6168 melezlerinin
gelecekteki 1slah ¢aligmalari icin timit verici oldugunu saptamis, degistirilmis geri melezleme
veya tekrarlamali seleksiyon yontemi uygulanarak verim ve lif kalite 6zelliklerinin birlikte

gelistirilebilecegi sonucuna varmiglardir.

Cheatham vd. (2003), Avustralya cesitleri ve yabani pamuk tiirlerinde verim ve lif
kalitesinin artirilmasi i¢in mevcut genlerin bulundugunu, ancak bunlarin Amerika cesitleri ile
uyum yeteneklerini belirlemeye calistiklart aragtirmalarinda, yarim diallel melezleme ile elde
ettikleri F2 hibritlerini, ebeveynlerle kiyaslamali olarak denediklerini, F2 hibritlerinin lif
verimi, lif uzunlugu ve koza agirhigi yoniinden ebeveynlerden daha iyi deger gosterdiklerini,
verim i¢in Stoneville 474, verim ve lif uzunlugu i¢in Fibermax 832, lif kopma dayaniklilig
icin B 1388 cesitlerinin en iyi genel uyusma yetenegi sergilediklerini, kisa lif oran1 ve lif
kopma dayanikliliginin eklemeli gen etkileri ile yonetildigini, 1if verimi, koza biiyiikligl ve
lif elastikiyetinin hem eklemeli hem de dominant gen etkileri ile yonetildigini, bu ¢esitlerin
A.B.D 1slah programlarinda kullanilmasi ile verim ve lif kalitesinde artis saglanabilecegini

belirtmiglerdir.

El-Dahan vd. (2003), 2 adet kurakliga kars1 yliksek toleransli, 2 adet diisiik toleransh v
4 adet orta toleransh toplam 8 adet ebeveynle tam diallel melezleme yontemine gore elde
ettikleri F1 melezlerini kuraklik stresi altinda (¢i¢ceklenme doneminde tek sulama ile)
yetistirmiglerdir. Elde ettikleri verileri Griffing tipi analiz yontemine gore analiz etmislerdir.
Bu ¢alismada, genel ve 6zel uyum varyanslari kiitlii pamuk verimi, koza sayisi, koza agirligi,
¢ir¢ir randimani, tohum ve lif indeksi ¢alismiglardir. Calisma sonucunda genel uyum yetenegi
tiim Ozellikler i¢cin 6nemli ¢ikarken, 6zel uyum yetenegini de kiitlii pamuk verimi ve koza
sayis1 disindaki Ozellikler icin 6nemli bulduklarini bildirmislerdir. GKY/OKY oram tiim
Ozellikler i¢in 1 den biiyiik saptanmis ve bahsedilen 6zelliklerin eklemeli gen etkisi altinda

yonetildigini belirtmislerdir.

Genger ve Giivercin (2003), Harran ovasi kosullarinda, G. hirsutum L. tiiriine ait 3

¢esit ve bunlardan elde ettikleri 2 melez ile yaptiklar1 ¢alismada, kiitlii verimi ve bitki boyu
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ozellikleri i¢in pozitif, ilk el (erkencilik) orani i¢in negatif heterosis; kiitlii verimi 6zelligi i¢in
pozitif; ilk el orani i¢in ise negatif heterobeltiosis oldugunu ve ilk el orani ile kiitli verimi

arasinda istatistiksel olarak onemli, negatif bir iliskinin bulundugunu bildirmislerdir.

Kiani (2003), 6x6 diallel analizi ile kombinasyon yeteneklerinin incelendigi
calismada, odun dali sayist sayisinin kalittminda, eklemeli genlerin; bitki boyu, koza sayisi,
koza agirhig ve kiitli verimi o6zelliklerinin yonetiminde, hem eklemeli, hem de eklemeli
olmayan genlerin; erkencilik oran1 ve meyve dali sayisina eklemeli olmayan genlerin etkili
oldugunu; Cukurova 1518 x Siokra 324 melezi kombinasyonunun, koza sayisi ve erkencilik

ozellikleri {lizerine, en 1yi 6zel uyusma yetenegi etkileri gésterdigini belirtmistir.

Murtaza vd. (2004), 8x8 diallel melezleme sonucu olusturduklar1 popiilasyonda, lif
uzunlugunun epistatik genler tarafindan kontrol edilirken lif kopma dayanikliliginin ise
eklemeli dominant genler tarafindan kontrol edildigini bildirmislerdir. Ayrica, ebeveynlerde

dominant ve resesif genlerin asimetrik bir dagilim sergilediklerini saptamiglardir.

Rizza vd., (2004) ve Ober vd., (2004) arpa ve seker pancarinda yaptiklar1 ¢alismalarda
cesitlerin sulama kosullarinda ve farkli lokasyonlardaki ortalama verimlerinin kullanilmasinin
seleksiyonun basarisin1 artirdigini, uygun kosullarda yiiksek verim kapasitesine sahip

cesitlerin kuraklik kosullarinda da verim performanslarinin iyi olduklarini saptamiglardir.

Giivercin ve Genger (2005), Harran ovasi kosullarinda, G. hirsutum L. tiirtine ait 3
cesit (Nazilli 84, Sayar 314 ve Stoneville 453) ve bunlardan elde ettikleri 2 melez (Sayar 314
x Nazilli 84 ve Stoneville 453 x Nazilli 84) ile yaptiklar1 ¢calismada, her iki kombinasyonda da
kiitli pamuk verimi ve lif verimi yoniinden yiiksek diizeyde heterosis olustugunu tespit

etmislerdir.

Karademir (2005), Diyarbakir kosullarinda, G. hirsutum L. tiiriine ait 7 pamuk ¢esidi
ile yarim diallel (7x7) melez yontemine gore olusturdugu popiilasyonda, bitki boyu, odun dali
sayist, meyve dali, koza sayisi, koza kiitlii pamuk agirlig, ilk el kiitlii orani, ¢ir¢ir randimant,
100 tohum agirhgi, lif uzunlugu ve lif inceligi 6zelliklerinin yonetiminde eklemeli; kiitli
pamuk verimi ve lif kopma dayaniklilig1 6zelliklerinin yonetiminde eklemeli olmayan gen
etkilerinin etkin oldugunu; bitki boyu, ilk meyve dali bogum sayisi, odun dali sayis1 sayisi,
meyve dali sayisi, koza sayisi, koza kiitlii pamuk agirhigi, kiitlii pamuk verimi, ilk el kiitlii
orani, lif uzunlugu, lif inceligi ve lif kopma dayanmiklilig1 6zelliklerinde pozitif yonde; ¢ir¢ir
randimant ve 100 tohum agirhgi oOzelliklerinde ise negatif yonde heterosis olustugunu

saptamistir.



Murtaza (2005), 8 pamuk ¢esidi (Laokra 5.5, DPL-7340-424, Fregobract, Glandless
4195-220, SA100, Stoneville-857, S-14 ve B-557) ile yaptigi tam diallel ¢alismasinda 64 adet
kombinasyon iizerinde calismis ve Fi1 generasyonunda koza agirligi ve koza sayisinin
kalitminda eklemeli olmayan (iistin dominant) gen etkilerinin dnemli oldugunu; tohum
indeksi, koza agirligi ve koza sayisi i¢in kalitim derecelerinin yliksek olmasindan dolay: tek

bitki seleksiyonu ile genetik kazancin saglanabilecegini 6n gormektedir.

Rauf vd. (2006), G. hirsutum L. tiirline ait 5 pamuk ¢esidi ile yarim diallel (5x5) melez
yontemine gore olusturduklar1 popiilasyonda, lif kopma dayanikliligi ve lif uzunlugu
ozellikleri icin eklemeli; kiitlii verimi, odun dal1 sayis1 sayisi, meyve dali sayisi, koza sayisi,
circir randimani ve lif inceligi 6zellikleri i¢in ise hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen

etlilerinin etkin oldugunu bildirmistir.

Antonio de Aguiar vd. (2007), G. hirsutum L. tiirline ait 5 ticari pamuk ¢esidi ile yarim
diallel melez yontemine gore olusturduklar1 popiilasyonda inceledikleri, kiitlii pamuk verimi,
lif verimi, tohum indeksi, mikroner indeksi, lif kopma dayanikliligi, lif uzunlugu, kisa lif
indeksi, lif elastikiyeti ve sarilik 6zelliklerinin ¢ogu icin eklemeli gen etkilerinin hakim

oldugunu ifade etmislerdir.

Duymaz (2007), G. hirsutum L. tiiriine ait 2 ve G. barbadense L. tiiriine ait 1 pamuk
¢esidinin melezlenmesi ile olusturdugu popiilasyonlar ile yaptigi ¢alismada bitki boyu, meyve
dali sayisi, koza sayisi, koza kiitlii agirligi, koza kiitli pamuk verimi ve lif kopma

dayaniklilig1 6zelliklerinde olumlu yonde heterosis olustugunu saptamistir.

Karademir vd. (2007), Maras 92 ve Chirpan 603 ¢esitlerinin melezlenmesi sonucunda
elde ettikleri F1, F2, BcP1 ve BcP2 dol kusaklarinda erkencilik, verim ve lif teknolojik
Ozelliklerinin kalitimini inceledikleri arastirmada; koza sayisi, ilk el kiitlii orani, kiitlii pamuk
verimi, ilk meyve dali bogum sayis1 6zelliklerinden en yiiksek heterosis degeri; koza sayisi,
ilk el kiitlii oran1 ve ¢ir¢ir randimani 6zelliklerinden en yiiksek heterobeltiosis degeri elde

ettiklerini bildirmislerdir.

Kiani vd. (2007), G. hirsutum L. tiirine ait 6 pamuk ¢esidi ile yarim diallel (6x6)
melez yontemine gore olusturduklari popiilasyonda, odun dali sayisi sayisi 6zelliginin
yonetiminde eklemeli; bitki boyu, koza sayisi, ve kiitlii verimi 6zelliklerinin yonetiminde,
hem eklemeli, hem de eklemeli olmayan; erkencilik oran1 ve meyve dali sayis1 6zelliklerinin

yonetiminde ise eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu bildirmistir.



llyas vd. (2007), G. hirsutum L. tiiriine ait 4 pamuk c¢esidi ile diallel (4x4) melez
yontemine gore olusturduklar1 popiilasyonda, inceledikleri bitki boyu, koza sayisi, kiitli
verimi, ¢ir¢ir randimant, lif uzunlugu, lif kopma dayanikliligi ve lif inceligi 6zelliklerinin

kalitminda sadece eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu belirlemislerdir.

Cicek ve Kaynak (2008), yiirtttiikleri calismada, genel uyusma yeteneginin tim
ozelliklerde, 6zel uyusma yeteneginin ise bitki kiitlii pamuk verimi, koza kiitlii pamuk agirlig
ve c¢ir¢ir randimaninda 6nemli oldugunu; bitki kiitlii pamuk verimi ve koza kiitlii pamuk
agirliginda olumlu, koza sayisinda olumsuz heterosis ve heterobeltiosisin, diger 6zelliklerde
ise olumlu heterosis fakat olumsuz heterobeltiosis degerlerinin olustugunu; bitki kiitlii pamuk
verimi ve koza kiitlii pamuk agirligi i¢in dominant, ¢ir¢ir randimani, erkencilik orani, 100
tohum agirligi, lif uzunlugu ve lif kopma dayanikliligi i¢in eklemeli, bitkide koza sayist ve lif
inceligi icin ise hem dominant hem de eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu

saptamiglardir.

Minhas vd. (2008), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait bes pamuk ¢esidi (Coker-4601,
MNH-552, S-14, Stoneville ve Allepo-41) ile yaptiklar1 tam diallel melezleme ¢alismalarinda,
lif inceligi, lif uzunlugu ve lif kopma dayaniklilig1 6zellikleri i¢in kismi dominanthik ile
birlikte eklemeli gen etkilerinin etken oldugunu; lif iniformite oraninin yonetiminde ise iistiin
dominantligin oldugunu; Coker-4601xAllepo-41 ve Coker-4601xS-14 melezlerinin lif inceligi
ve lif tiniformite oran1 degerleri bakimindan en yiiksek 6zel uyusma yetenegi degerine sahip
oldugunu; Coker-4601xStoneville melezinin lif uzunlugu ve lif kopma dayaniklilig1 degerleri
bakimindan en yiiksek 6zel uyusma yetenegi degerine sahip oldugunu; Coker-4601 ¢esidinin
lif inceligi ve lif uzunlugu degerleri bakimindan en iyi genel uyusma yetenegine sahip
oldugunu; S-14 ve Stoneville c¢esitlerinin lif kopma dayaniklilig1 ve lif tiniformitesi orani

degerleri bakimindan en iyi genel uyusma yetenegine sahip oldugunu bildirmislerdir.

Shah ve Shah (2008), G. hirsutum L. tiiriine ait olusturulan diallel melez popiilasyonu
lizerine yaptiklar1 ¢alismada, incelenen ozellikler yoniinden heterosis oranlarini, sirasiyla,
verim i¢in % 28.92, bitkideki koza sayisi i¢in % 17.27, koza agirhigr i¢in % 3-3.81
diizeylerinde bulmuslar, ayrica bu melez kombinasyonlarda lif uzunlugu ve ¢ir¢ir randimani

ozellikleri yoniinden de pozitif heterosis degerleri gézlendigini belirtmislerdir.

Soomro vd. (2008), G. hirsutum L. tiirine ait 5 gesit (TH-3/83, NIAB-78, CIM-1009,
Mc-Nair-3150 ve Reshmi) ile yaptiklar1 tam diallel ¢alismada, bitki boyu, koza sayisi ve koza
agirhigr ozelliklerinin kontroliinde dominantlik varyanslar1 ve eklemeli varyansin oldukga
onemli oldugunu bildirmislerdir.
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Abro vd. (2009), G. hirsutum L. tiirline ait 4 gesit ile (Sadori, CRIS-134, Sohni ve
CIM-448) yaptiklar1 diallel ¢alismada; Sadori ¢esidinin bitki boyu, bitkide koza sayisi ve
kiitlii verimi degerleri bakimindan en iyi genel uyusma yetenegi’ne sahip oldugunu; Sadori x
CIM-448 ve Sadori x CRIS-134 melezlerinin ise bitkide koza sayisi igin en yiiksek &zel
uyusma yetenegi degerine sahip olduklarini bildirmislerdir. Ayrica, yapilan tim melezleme
kombinasyonlarinda bitki boyu i¢in pozitif ve yiiksek heterosis degerleri elde etmislerdir.
Sadori x CIM-448 ve CIM-448 x Sohni kombinasyonlarinin kiitlii verimi ve bitkide koza
sayist Ozellikleri bakimindan pozitif, yiiksek heterosis ve heterobeltiosis degerleri

gosterdiklerini saptamiglardir.

Ahmed vd. (2009), Pamukta (Gossypium hirsutum L.) kurakliga dayaniklilik 1slahina
yardime1 olmak adimna kuraklik stresi altinda bazi morfolojik ve fizyolojik 6zelliklerin genetik
analizini yaptiklar1 caligmalarinda; altt adet pamuk genotini (S-12,NIAB-78, CIM-240,
Karishma, CP-1521 & ACALA-15/17) melezlemis; ebeveynler, F1, F2 ve bunlarin geri
melezleriyle tarlada su stresi altinda ¢alismislardir. Bitki boyu, bitki basina meyve dali sayisi,
bitki basina odun dali sayis1 sayisi, bitki basina koza sayisi, koza agirligi, ¢ir¢ir randimant, lif
uzunlugu, lif dayanmikliligi, lif inceligi, gibi ozellikleri incelemis; ¢alisilan 6zelliklerin

kalitminda eklemeli, dominans ve epistatik gen etkilerinin oldugunu bildirmislerdir.

Mohamed vd. (2009), G. barbadense L. tiiriine ait 6 pamuk ¢esidi ile yarim diallel
(6x6) melez yontemine gore olusturduklari popiilasyonla, iki farkli gevre (killi-verimli ve
kumlu-kiregli verimsiz toprak) kosulunda ytirtittiikleri ¢alismada, her iki ¢evre kosulunda da,
F1 ve F2 dol kusaginda, kiitlii verimi ve ¢ir¢ir randimani 6zelliklerinin yonetiminde hem

eklemeli hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu belirlemislerdir.

Smith vd. (2009), G. hirsutum L. tiiriine ait 4 uzun elyafa yakin (TAM 94L-25,
Fibermax 832, TTU 202, ve Acala 1517-99) ve 1 kisa elyaf (Tamcot CAMD-E) 6zelliklerine
sahip genotipin yarim diallel melezlenmesi ile olusturulan popiilasyonlarda yapilan
incelemeler sonucuna gore; TAM 94L-25 genotipinin en yiiksek genel uyusma yetenegi
etkisini gosterdigini ve bu c¢esidin A.B.D. 1slah programlarinda kullanilmasi ile lif

uzunlugunda artis saglanabilecegi sonucunu ¢gikarmiglardir.

Giivercin ve Sunulu (2010), Kahramanmaras kosullarinda, G. hirsutum L. tiiriine ait 7
pamuk ¢esidini ana ve G. barbadense L. tiiriine ait bir pamuk ¢esidini baba olarak kullanarak
olusturdugu popiilasyonda, F1 melezlerinde, lif verimi ve lif mukavemeti yoniinden iki, lif
inceligi yoniinden bir, lif uzunlugu yoniinden tii¢ ve lif iiniformitesi yoniinden bir
kombinasyonda pozitif ve istatistiksel olarak dnemli diizeyde heterosis; lif verimi yoniinden
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bes, lif mukavemeti yoniinden ti¢, lif uzunlugu ve lif iniformitesi yoOniinden bir
kombinasyonda negatif ve istatistiksel olarak onemli diizeyde heterobeltiosis; lif uzunlugu
yoniinden ise bir melez kombinasyonda pozitif ve istatistiksel olarak ©nemli diizeyde
heterobeltiosis oldugunu ve ayrica lif verimi ile lif inceligi arasinda istatistiksel olarak 6nemli

diizeyde olumlu bir iligkinin oldugunu bildirmislerdir.

Hussaini vd. (2010), 5 adet Upland (Gossypium hirsutum L.) pamuk ¢esidi arasinda
yaptiklar1 tam diallel melezleme caligmasinda, lif uzunlugu, lif kopma dayanikliligi, lif
inceligi ve lif iiniformitesi 6zelliklerinin kontroliinde eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli

oldugunu tespit etmislerdir.

Karademir ve Genger (2010), G. hirsutum L. tiiriine ait 7 pamuk ¢esidi ile yarim
diallel (7x7) melez yontemine gore olusturduklari popiilasyonda, ¢ir¢ir randimanmi ve lif
inceligi Ozelliklerinin yonetiminde eklemeli; kiitlii verimi ve lif kopma dayaniklilig
ozelliklerinin yonetiminde ise eklemeli olmayan gen etkilerinin etkin oldugunu

bildirmislerdir.

Akiscan (2011), 6 pamuk (Gossypium hirsutum L.) genotipi ile (VD-4, PAUM-15,
Cukurova 1518, VD-18, Stoneville 468 ve Nazilli 84S) yarim diallel melez yontemi uyarinca
olusturulan popiilasyonda genetik yapiyr irdelemek; F1 melez giiciini saptamak; uygun
anaglart ve melez kombinasyonlarini belirlemek amaci ile yaptig1 calismada; lif inceligi
0zelligi i¢in olumsuz; bitki boyu, meyve dali sayisi, odun dali sayis1 sayisi, koza sayisi, koza
kitlii agirhigr, kiitlii verimi, ¢ir¢ir randimani, 100 tohum agirligi, lif uzunlugu, lif kopma
dayanikliligr 6zellikleri i¢in olumlu yonde heterosis; meyve dali sayisi, kiitlii verimi, lif
uzunlugu, lif kopma dayanikliligr 6zellikleri i¢in ¢ogunlukla olumlu; bitki boyu, odun dali
sayis1 sayisi, koza sayisi, koza kiitli agirhigi, cir¢ir randimani, 100 tohum agirlig, lif inceligi

ozellikleri yoniinden olumsuz yonde heterobeltiosis saptamistir.

Ali vd. (2011), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 6 cesit ile yaptiklar1 tam diallel
calismada, koza agirligi, bitkide koza sayisi, bitki boyu, odun dali sayis1 sayis1 ve meyve dali
sayisinin  kalitminin  kontroliinde {stiin dominant gen etkilerinin 6nemli oldugunu

bildirmislerdir.

Igbal vd. (2011), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 6 cesit ile yaptiklar1 tam diallel
calismada, genotiplerin ortalama degerlerinin dominantlik varyanslarindan (H1 ve H2) daha

biiylik ve biitiin 6zellikler i¢in énemli oldugunu; dominantlik varyanslar1 H1 ve H2’nin lif
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uzunlugu ve bitkide koza sayisi i¢in dnemli olmadigini; H2/4H1 degerini 0.24; dar anlamda

kalitim derecesinin ise biitiin 6zellikler i¢in ¢ok yiiksek oldugunu saptamigslardir.

Khan vd. (2011), Gossypium hirsutum L. tiiriine ait 6 g¢esidin (CIM-446, CIM-496,
CIM-499, CIM-506, CIM-554 ve CIM-707) diallel melez popiilasyonunda yaptiklari
calismada; ilk c¢iceklenme giin sayisi, kozada c¢enet sayisi, ¢enette tohum sayisi, ¢irgir
randimani ve kiitlii pamuk verimi 6zelliklerini inceledikleri arastirmada biitiin 6zellikler i¢in

genel ve 6zel uyusma yetenegi etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Shakeel vd. (2011); yaptiklar1 ¢calismalarinda dort erkenci ve 3 gecg¢i pamuk hattini
(Gossypium hirsutum L.) tam diallel melezleme yontemine gére melezlemis ve elde ettikleri
melezleri erkencilik ve kiitlii pamuk verimi bakimindan karsilastirmislardir. On varyans
analizi sonucuna gore; erkencilik ve kiitlii pamuk veriminin eklemeli ve dominat genler

tarafindan kontrol edildigini bildirmislerdir.

Zeng vd. (2011), Gossypium hirsutum L. tiirline ait 16 g¢esit ile yaptiklar1 diallel
calisma sonucunda lif verimi ve lif Ozellikleri {izerine kombinasyon yeteneklerini
incelemislerdir. Arastirmacilar, inceledikleri 48 F2 hibrit kombinasyonu arasinda genel
uyusma yetenegi etkilerini tiim lif 6zellikleri ve lif verimi i¢in 6nemli bulmuslardir. SP156 ve
SP224 c¢esitleri lif verimi ve lif kopma dayanikliligi; SP192, SP205 ve JC65 cgesitleri lif
verimi, lif inceligi ve lif elastikiyeti; SP192 ve SP224 ¢esitleri lif verimi ve kisa lif orani
ozellikleri bakimindan pozitif genel uyusma yetenegi etkileri saptamislardir. Ayrica, FM832 x
SP205 kombinasyonunda %14, MD15 x SP205 kombinasyonunda ise % 26 heterosis degeri
bulduklarini bildirmislerdir.

Méndez-Natera vd. (2012), Venezuella kosullarinda Gossypium hirsutum L. tiiriine ait
6 cesit ile yarim diallel analiz yontemi uyarinca yaptiklar1 ¢alisma sonucunda, g¢igeklenme
baslangici, 100 tohum agirligi, kiitlii pamuk verimi, lif mukavemeti ve lif inceligi
ozelliklerinin yonetiminde hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen etkilerinin énemli
oldugunu; buna karsilik bitki boyu, meyve dali sayisi, koza periyodu, ¢igeklenme periyodu ve
koza agirligi oOzelliklerinin ydnetiminde ise eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu

bildirmislerdir.

Simon ve Louis (2014); sekiz pamuk genotipini tam diallel olarak melezlemis, elde
ettikleri 56 melezi ebeveynlerle yetistirmis ve yaptiklar: ¢alisma sonucunda verim ve verim

komponentleri (bitki boyu, koza sayisi, koza biiyiikligi, lif verimi, kiitli pamuk verimi ve
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erkencilik 6geleri) iizerinde anasal etkinin oldugunu, SAMCOT 12 adli metaryalin ise en

bliyiik anasal etkiyi gosterdigini bildirmislerdir.

Ruiz-Nieto vd. (2015) yilinda, kisitli sulama rejimleri (%20-40-60-80) altinda biri
dayanikli biri hassas iki fasulye (Phaseolus vulgaris) g¢esidinde kloroplast genleri ve su
kullanim randimaninin iligkisi lizerine yaptiklar1 calismalarin da; kloroplastta su kullanim
randimani ile iliskili toplam 13 genin bulundugunu ve bu genlerden 6 tanesinin sadece

kloroplasta 6zgii oldugunu bildirmislerdir.

Yamburenko vd. (2015), yaptiklar1 ¢alismalarinda, bitkide absisik asit seviyesinin
artmasinin  (kuraklik stresi cevap mekanizmasi), c¢ekirdekte bulunan ve kloroplastta
transkripsiyonu yoOneten proteinlerin sentezlenmesini etkiledigini ve bunun sonucunda da

kloroplastta bulunan genlerin aktivitesini engelledigini bildirmislerdir.

Dinh vd. (2016) abiyotik stress faktorleri (kuraklik, soguk ve kuraklik ve yiiksek
sicaklik) altinda kloroplasttaki gen ekspresyonlarinin nasil etkiledigini arastirmak igin
monokotiledonlardan kahve (Coffea arabica), dikotiledonlardan ise ¢eltik (Oryza sativa)
bitkisinde yiiriittiikkleri ¢aligmalarinda; hem celtikte hem de kahvede genin kopyalanmasi
asamasinda mRNA ve tRNA larin stres faktorleri altinda baglanma sekillerinde farkliliklarin
meydana geldigini ve kloroplastta bulunan bazi gen gruplarinin ekspresyonunu diizenleyerek

abiyotik streslere yanit verdigini ortaya koymuslardir.

Kmiecik vd. (2016) tarafindan yapilan derleme ¢alismasi sonucunda kloroplastta
bulunan genlerin; kuraklik stresi altinda % 19.3 (Huang et al., 2008), ABA uygulamas: altinda
ise %4.6’sinin  (Goda et al., 2008) farkli sekilde ifade edildigini ve kloroplastlarin kuraklik
stresi ve ABA uygulamalarindan etkilendigini ayni sonuclarin celtik ve tiitiinde (Taylor vd.,
2009) de benzerlik gosterdigini ayn1 zamanda kuraklik stresi altinda hiicredeki toplam protein
igeriginin %56’sinin oraninin arti§ini ve artan proteinlerin  %28’nin koroplastta bulunan

proteinler oldugunu bildirerek kuraklik stresi altinda kloroplastin 6nemini vurgulamiglardir.

Magwanga vd. (2018a), upland pamuk tiirlerinde LEA genlerinin sekiz sinifta
toplandigini ve en biiylik sinifi LEA 2 grubunun olusturdugunu ve Gossypium hirsutum
tiiriinde kuraklik ve tuzluluk stresinde kullanilan 63 farkli miRNAs ile taranan toplam 242
adet LEA geninde 89 adet genin tuz ve kuraklik streslerinde Onemli rol oynadigini

bildirmislerdir

Magwanga vd. (2018b), LEA2 genlerinin su stresi altinda yapraklarda ve koklerde
yiiksek oranda ortaya ¢iktigini1 ve sitoplazmada 24, ¢ekirdekte 20 ve mitokondride 16 farkl
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gen oldugunu ve LEA proteinlerinin ¢ogunun kloroplastta (73 gen ile) lokalize oldugu 10
farkli bolge tespit edilmistir ve LEA genlerin % 70'inden fazlasinin ise sentez yolunun
kloroplast ile iliskili oldugunu, toleransli genotip daha fazla LEA2 genini indiikleme

kapasitesine sahip oldugunu bildirmislerdir.

Vasconcelos vd. (2018), 5 adet lif verimi yiiksek ve 4 adet kurakliga dayanikl ¢esidi
yarim diallel yontemine uygun olarak melezlemis ve elde ettikleri F1 melezlerini iki yil st
liste tam sulama, yagmurlama sulama ve kisith sulama kosullarinda yetistirmislerdir.
Yaptiklart ¢aligma sonucunda, ¢igit verimi, ¢ir¢ir randimani, ¢igeklenme siiresi ve koza
agirhigiin eklemeli gen etkileri, bitki boyunun ise dominant gen etkileri altinda yonetildigini

yaptiklar1 ¢alisma sonucunda ortaya koymuslardir.

Vasconcelos vd. (2020), 5 adet lif verimi yliksek ve 4 adet kurakliga dayanikli ¢esidi
yarim diallel yontemine uygun olarak melezlemis ve elde ettikleri F1 melezleri su stresine
(¢iceklenmeden o©nce bir sulama) tabi tutmuslardir. Yaptiklar1 g¢alisma sonucunda, lif
uzunlugu, lif inceligi, lif kopma dayanikliligi, lif elastikiyeti, tiniformite, lif olgunluk indexi,

kisa lif indeksi 6zelliklerinin tiimiiniin eklemeli genler altinda yonetidigini bildirmislerdir.

Javaid vd. (2021) yaptiklar1 ¢caligmalarinda 50 adet pamuk genotipini kuraklik stresine
(tarla kapasitesini %20 de tutarak) tabi tutarak iglerinden bazi fizyolojik ve agronomik
parametreler yardimiyla 5 adet kuraklik stresine tolerant, 4 adet kuraklik stresine hassas
ebeveynler segmislerdir. Segtikleri bu ebeveynleri line x tester yontemi kullanarak melezleyip
F1 melezleri elde etmisler ve bu F1 melezlerini kuraklik stresi altinda (%50) yetistirmislerdir.
Yaptiklar1 ¢caligma sonucunda, koza sayisi, koza agirligr ve lif ylizdesi i¢in eklemeli olmayan

genlerin etkili oldugunu bildirmislerdir.

Shavkiev vd. (2021), 4 pamuk ebeveyni ve F1 melezleri ile yaptiklari ¢aligmalarini
normal sulama ve su stesi kosullarinda yiiriitmiiglerdir. Yirtttiikleri ¢aligma sonucunda dar
anlamda kalitim derecelerini saptamislardir. Koza sayisi i¢in tam sulamada %24 iken kisith
sulamada %44, koza agirlig1 icin tam sulamada %97 iken kisith sulamada %88, 100 tohum
agirhigr icin tam sulamada %86 iken kisitli sulamada %50, bitki verimi i¢in tam sulamada
%40 iken kisith sulamada %72, lif (%) icin tam sulamada %66 iken kisitli sulamada %72
olarak tespit ettiklerini belirtmislerdir.

Esmaeel vd. (2022) baz1 pamuk genotiplerinin su stresi altinda, uyum yetenekleri ve
genetik parametrelerini hesaplamak amaciyla bu ¢aligmay1 yiirlitmiislerdir. Calismada yaprak

alani, kuru yaprak agirligi, bitki boyu, lif uzunlugu ve bitki basina lif verimini incelemislerdir.
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Calisma 6 ebeveynle yarim diallel analiz yontemine gore tesadiif bloklarinda ve su stresi
altinda yiiriitiilmiistiir. Tiim 6zellikler i¢in genel ve 6zel uyum yeteneginin énemli oldugunu
saptamis ve bu 5 0Ozelligin hem eklemeli hem de eklemeli olmayan genler tarafindan

yonetildigi sonucuna varmiglardir.
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3. MATERYAL VE YONTEM

3.1. Materyal

Yiiriitilen calismanin baslangic materyalini olusturan {i¢ tanesi kuraklik stresine
tolerant, diger ii¢ tanesi ise kuraklik stresine hassas olmak iizere alti adet pamuk genotipi;
TUBITAK tarafindan desteklenen “Molekiiler Teknolojiler Kullanilarak Kuraklik stresine
Tolerant Lif ve Kalite Ozellikleri lyilestirilmis Pamuk Hatlarmin Gelistirilmesi’ adl1 projesi
sonuglarindan yararlanilarak belirlenmistir. Calismada kullanilan genotiplerin se¢iminde
pamuk cesitlerin geometrik ortalama verim degerleri ve kuraklik hassasiyet indeks degerleri
kullanilmistir (Sezener vd., 2015). Calismanin ebeveynlerini; DAK 66/3, NIAB 999, Nazilli
M503 (93/7), NP-Ege, Nazilli 84S ve Gloria isimli gesitler olusturmus, belirlenen alt1 adet

ebeveyn tam diallel melezlenmistir.
Arastirmada kullanilan ebeveyn pamuk ¢esitlerinin 6zellikleri asagida verilmistir:

Gloria (Hassas): Avustralya’da melezleme islahi sonucunda elde edilmis, 2010 yilinda
Tirkiye’de Bayer Tiirk Kimya San. Ltd. Sti. tarafindan tescil ettirilmistir. Konik bitki
formuna sahip ¢esidin kozalar1 oval sekildedir. Verimli ve adaptasyon yetenegi yliksek bir

gesittir. Cirgir randimani %40-41"dir.

Nazilli 84S (Tolerant): Nazilli Pamuk Arastirma Istasyonu Miidiirliigii tarafindan
gelistirilmis bir ¢esittir. Konik bir bitki formuna sahiptir. Cirgir randiman1 %44-45dir. Lif
uzunlugu 28.5-29.5 mm, lif inceligi 4.3-4.8 mic. olup lif mukavemeti 78-84 (Ib/ Inch?)’dir.

NP Ege (Hassas): Nazilli Pamuk Arastirma Istasyonu Miidiirliigii tarafindan gelistirilmis bir
cesittir. Konik bir bitki formuna sahiptir. Cir¢ir randiman1 %39.2°dir. Lif uzunlugu 29.2 mm,
lif inceligi 5.2 mic.’dir. Cesidin lif kopma dayanikligi ise 31.9 (gr/tex)’dir.

Nazilli M-503 (Hassas): Nazilli Pamuk Arastirma Istasyonu Miidiirliigii tarafindan
gelistirilmis ve 1992 yilinda tescil ettirilmis bir ¢esittir. Su stresine dayanikli bir ¢esittir. Uzun
boylu ve yari kloster bitki formuna sahip erkenci bir gesittir. Verimli, solgunluk hastaligina

oldukga tolerant bir ¢esittir. Cir¢ir randimani %40-41" dir.

DAK 66/3 (Nazilli 663) (Tolerant): Nazilli Pamuk Arastirma Istasyonu Miidiirliigii
tarafindan DAK 66/3 hat adiyla 2001 yilinda tescil denemelerine alinmis ve 2003 yilinda
Nazilli 663 adiyla tescil edilmistir. Konik- silindirik bir bitki formuna sahiptir. Cir¢ir
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randimant %44’ tir. Lif uzunlugu 27.2-30.3 mm, lif inceligi 4.2-5.8 mic.’dir. Cesidin lif
kopma dayanikliligi ise 29.1-31.1 (gr/tex)’dir.

NIAB 999 (Tolerant): Pakistan’da melezleme 1slah1 sonucunda elde edilmis ve ve 2003
yilinda tescil ettirilmis bir gesittir. Cir¢ir randimani %36.5, lif uzunlugu 28.7, lif inceligi 4.6
mic.’dir.
3.1.1. Arastirma Alammmn iklim ve Toprak Ozellikleri

Arastirmanin yapildig: alanin iklim 6zellikleri Akdeniz iklim kusag1 igerisinde yer alir.
Kis aylar 1lik ve yagisl, yaz aylari ise sicak ve kurak gecmektedir. Aydin ilinin uzun yillar
ortalama iklim verileri incelendiginde, pamuk ekim sezonunun basladigi Mayis ayinda hava
sicakliklart minumum 14 °C ve maximum 28 °C olup, en yiiksek sicaklik ortalamasi 37 °C ile
Temmuz ve Agustos aylarinda goriilmektedir. (Sekil 3.1). Denemenin yiritildiigi 2020
yilina ait iklim verilerinde ise pamuk ekimi yapilan Mayis ayinda 40.3 mm yagis olmustur.
Mayis ay1 ortalama sicakli 21.5 °C olmus ve en yiiksek sicaklik Temmuz ayinda yasanmistir (

Cizelge 3.1)

50 °C 125 mm
40 °C ° °
J7-°C 375C 100 mm
33 '°C” \32 °c
° 28 °C
30 °C 26 °C
22 °C 75 mm
20 °C
50 mm
102C
25 mm
0 ~°C
-10 °C 0O mm
Oca Sub Mar Nis May Haz Tem Agu Eyl Eki Kas Ara
Yagis — Ortalama giunliik maksimum
Sicak guinler — Ortalama giinliik minimum

Soguk geceler

* Meteoblue, 2021

Sekil 3.1. Denemenin yliriitiildigii bolgeye ait son 30 yillik iklim verileri.*
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Cizelge 3.1. Denemenin yiiriitiildiigii yetistirme sezonundaki bazi iklim parametreleri.*

Kocarh 2020 Yih
Iklim _ - - _
Parametreleri Mayis | Haziran | Temmuz | Agustos | Eyliil Ekim
Yagis (mm) 403 | 87 1.4 0.7 00 | 388
Ortala'}ﬁé)smkhk 215 | 246 202 | 281 | 255 | 197
Aylik En Diisiik
Sicaklik (°C) 4.9 114 15.5 16.7 13.2 9.3
Aylik En Yiiksek
Sicakhik (°C) 32.2 36.8 39.8 41.0 38.2 37.6
Ortalama Nispi
Nem (%) 63.8 63.4 55.6 56.6 64.4 72.4

*: Meteroloji Genel Mudiirliigii, 2021.

Cizelge 3.2.Melezlemenin yiiriitiildiigi yetistirme sezonundaki bazi iklim parametreleri.*

Koc¢arh 2019 Yih
IKklim . y " :
Parametreleri Mayis | Haziran | Temmuz | Agustos | Eyliil | Ekim
Yagis (mm) 33.9 20.2 0 0.7 0.0 42.8
Ortala‘?,ac)s‘cakl‘k 22 | 253 | 208 | 201 | 27 | 212

*: Meteroloji Genel Midiirliigii, 2020.

Aragtirma alaninda yer alan topraklarin biitiini AC horizonlu gen¢ topraklardir.
Koluviyal araziler %20-30 oraninda, aluviyal araziler ise %60-70 oraninda yer almaktadir
(Cizelge 3.4). Diger bolimler ise koyu kahverengi veya kirmizimsi kahverengi topraklardan
olusmaktadir. Toprak profillerinin tamami 9%0.7-53.5 arasinda degisen oranlarda kireg
icermektedir. Kampiis serisi disinda, organik madde icerikleri diisiik seviyededir (Cizelge
3.4). Yilzey horizonlarinda organik madde degerleri %0.94-5.63 arasinda degismekle
derinlikte diizensiz olarak azalmaktadir. Arastirma alani topraklari, biinye bakimindan tinli-
kum ile kumlu killi tin arasinda degismekle beraber, cogunlugu orta biinyeli topraklara

sahiptir (Cizelge 3.4)
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3.2. Yontem

Tez ¢alismas1 Aydim Adnan Menderes Universitesi Ziraat Fakiiltesi Arastirma ve

Uygulama arazilerinde gergeklestirilmistir.
3.2.1. Birinci Y1l (2019)

Calismanin ilk asamasinda melez popiilasyonlari olusturmak amaciyla 2019 yazlik ana
iiriin ekim sezonunda ( Nisan- Mayis) ADU Ziraat Fakiiltesi Arastirma ve Uygulama
Arazilerinde ii¢ tanesi kuraklik stresine tolerant, diger ii¢ tanesi ise kuraklik stresine hassas
olmak {izere alt1 adet pamuk genotipi; ( DAK 66/3, NIAB 999, Nazilli M503 (93/7), NP-Ege,
Nazilli 84S ve Gloria), sira aras1 70, sira iizeri 20 cm, olarak her bir ¢esitten 2 sira ana
ebeveyn ve her bir cesitten tek sira baba ebeveyn olmak {iizere 30.04.2019 tarihinde
melezleme bahgesine ekilmistir. 20.05.2019 tarihinde ara ¢apa yapilmustir ve yaprak biti ve
empoasca i¢in 15.06.2019 ve 31.05.2019 tarihlerinde olmak {izere iki defa ilaglama
yapilmistir. Yukarida belirtilen alt1 adet pamuk genotipleri tam diallel melezleme yontemine
uygun olarak melezleme yapilmis, melezlemelerde Poehlman (1959)’1n belirttigi teknikler

uygulanmigtir.

Melezlenen c¢igek sayist ve her bir kozadan elde edilecek tohum sayisi dikkate
aliarak her kombinasyondan yeterli tohum elde edilebilecek sekilde melezlemelere devam
edilmistir. Hasat doneminde agan kozalar meyve saplari ile birlikte toplanarak, aym
kombinasyonda olan kozalar bir torbada toplanarak, tohumlar liflerinden elle ayrilarak F1

tohumluklar1 elde edilmistir.

Melezleme, ciceklenme doneminin baglangicindan, c¢iceklenme doneminin sonuna
degin olan siireyi kapsayan Temmuz ve Agustos aylarinda yapilmistir. Melezleme islemine
ciceklenmenin basladigi 16.07.2019 tarihinde baslamis ve ¢iceklenme doneminin sonuna denk

gelen 16.08.2019 tarihine kadar melezlemelere devam edilmistir.

Her melezlemeden 6nce ana olarak kullanilacak cigeklerde emaskulasyon yapilarak
etiketlenmistir. Emaskulasyon yapilan ¢igekler, takip eden giinde baba olarak kullanilan
cigceklerin polenleri ile tozlanmistir. Emaskulasyon islemi 14.00-16.00 saatleri arasinda,
tozlama islemi ise emaskulasyonu takip eden giiniin ilk yarisinda 10.00-13.00 saatleri
arasinda yapilmistir. Emaskule edilen ve polen ile tozlanan her cigek izole edilerek yabanci
tozlanmaya olanak verilmemistir. Melezlenen her cicek sapina kombinasyona ait bilgileri
iceren etiketler baglanmistir. Melezlemeler sirasinda kayit tutulmus, silkme gosteren etiketler

toplanarak yeterli miktarda tohum elde edilinceye kadar kombinasyonlar iizerinde
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calisilmistir. Melezlenen cigeklerin tutum oranini arttirmak amaciyla birinci pozisyondaki
cicekler iizerinde calisilmig, melezlenmeyen cicekler tutum oranini arttirabilmek amaciyla
kopartilmistir. Ayrica ertesi yilin anag tohumlarini elde etmek amaciyla melezleme ile es
zamanl olarak ebeveyn bitkilerde kendileme yapilmistir. Boylece gerekli olan Fi1 tohumlari

ve anaglara iliskin kendilenmis tohumlar elde edilmistir.

Aym zamanda, ADU Ziraat Fakiiltesi Tarla Bitkileri Boliimiinde énceki yil yukarida
belirtilen pamuk genotipleri kullanilarak yiiriitiilen tam diallel melezleme sonucunda elde
edilen F1 generasyonuna ait tohumlar ekilerek ve her bitkide bir ¢igekte kendileme yapilarak

F2 generasyonuna ait tohumlar elde edilmistir.

Calisma F1 tohumlarmin elde edildigi sezon boyunca toplam 6 defa (3.07.2019-
12.07.2019- 16.07.2019- 2.08.2019- 9.08.2019- 6.08.2019) sulama yapilmustir.

Hasat doneminde (07.10.2019) acan kozalar meyve saplari ile birlikte toplanarak, ayni
kombinasyondan olan kozalar bir torbada toplanarak siniflandirilmig, tohumlar liflerinden
ayrilarak F1 tohumluklari elde edilmistir. Hasat edilen melez kozalar, elle siftleme yapilarak

F1 tohumlar elde edilmistir.
3.2.2 ikinci Y1l (2020)

Calismada materyal olarak kullanilacak F1, F2 generasyonuna ait melez
kombinasyonlar1 ve ebeveynler; sira arasi 70, sira {izeri 12 c¢cm, sira uzunlu 6 metre olan bir
sirali parsellere, tesadiif bloklari deneme desenine gore; 4 tekerriirlii olarak 12 Mayis 2020

tarihinde ekilmistir.

Cikislar gerceklestikten sonra 18 Mayis tarihinde asilama islemleri yapilarak
siralardaki tek diizelik saglanmistir. 6 Haziran 2020 de ara capa islemi gerceklestirilmis olup,
14 Haziran da sira {izeri ¢capa ve seyreltme islemi yapilmistir. Seyreltme islemi iki agamali
olarak gergeklestirilmistir. Sira tizerindeki istenilen bitki yogunlugunun ayarlanmasi (12 cm

arayla) 17-18 Haziran 2020 tarihlerinde mibzerle gergeklestirilmistir.

Bu tarihe kadar toplamda 4 defa ilaglama yapilmistir. 3 Haziran 2020 yaprak biti; 5
Haziran 2020 empoasca; 16-20 Haziran 2020 tarihlerinde yaprak biti, empoasca ve kirmizi
ortimcege karsi ilaglama yapilmistir. Ekimden once 40 kg/da 15-15-15 NPK ve iist giibre
olarak 22 Haziran 2020 tarihinde 35 kg/da amonyum siilfat giibresi verilmistir.

Hasat doneminde agan kozalar meyve saplar1 ile birlikte toplanarak, ayni

kombinasyondan olan kozalar bir torbada toplanarak siniflandirilmig, tohumlar liflerinden
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ayrilarak F1 tohumluklari elde edilmistir. Hasat edilen melez kozalar, elle siftleme yapilarak

F1 tohumlar elde edilmistir.

Resim 3.1. Calismanin yapildigi deneme alanindan farkli zamanlarda drone ile ¢ekilmis

gorseller.
3.2.3. Sulama Zamaninin Tespiti ve Sulama Islemleri

Denemede sulama seviyelerinin daha kolay ayarlanabilmesi acisindan damla sulama
yontemi tercih edilmistir. Deneme parsellerinin sulanmasi i¢in gerekli olan sulama su yer alt1
su kaynagindan (artezyen) temin edilmistir. Deneme parsellerinde toprak neminin izlenmesi;
gravimetrik yonteme uygun olarak 90 cm’ye kadar {i¢ toprak katmanindan alinan 6rneklerde
nem igerigi yiizde (%) olarak hesaplanmistir. Belirlenen katmanlardan Petersen ve Calvin
(1965)'de belirlenen esaslara gore her sulamadan 6nce bozulmus toprak ornekleri alinmustir.
Sulama zamani tam sulama uygulanan parsellerdeki kullanilabilir su miktarinin %50'ye
diistiigiinii an olarak belirlenmistir. Tam sulama (%2100) uygulanan parsellere belirlenen nem

ac1gmin tamami, kisith sulama (%50) uygulanan parsellere ise yarisi kadar su verilmistir.

Ekimden itibaren topraktaki nem degisimini belirlemek amaciyla yukarida s6zii edilen

toprak katmanlarindan gravimetrik yonteme gore toprak ornekleri alinarak nem kapsamlari
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belirlenmis;

kullanilmustir.

ET=1+R+Cr—-Dp+Rf £AS

bitki su tiiketiminin belirlenmesinde James (1988) tarafindan verilen iliski

Esitlikte; ET: Bitki su tiiketimi (mm), I : Sulama suyu (mm), R : Etkili yagis (mm), Cr : Kapilar yiikselme

(mm), Dp : Derine sizma (mm), Rf : Yiizey akis kayiplar1 (mm), AS : Toprak profilindeki nem degisimi (mm).

Denemelerin yiiriitiillmesi planlanan arazi derin, drenaj ve tuzluluk sorunu olmayan bir

yapiya sahip oldugu i¢in taban suyundan kapilar su yilikselmesi (Cr) ihmal edilmistir. Damla

sulama sistemi ile sulama yapildigindan yilizey akis (Rf) s6z konusu olmadigi

varsayildigindan bu parametre de hesaplamada g6z ardi edilmistir.

Denemenin ilk yilinda kisith sulama uygulanmamistir. Bitkiye ihtiyact duyulan suyun
tamam verilmistir. Denemenin ikinci yilida ise, tam ve kisitli sulama kosullarina toplam 7

defa sulama yapilmistir. Sulama tarihleri ve miktarlari asagidaki gibidir (Cizelge 3.3)

Cizelge 3.3. Denemeki sulama tarihleri ve miktarlari.

Sulama Suyu Miktar1 ET (mm)
Sulama Tarihleri (mm /1 m? Mevsimlik Bitki Su Tiiketimi
%100 %50
1. Sulama 02/07/2020 176.46 88.23 & 71087
2. Sulama 14/07/2020 151.32 75.66
3. Sulama 22/07/2020 144.46 72.23 KRG 710.865
4. Sulama 30/07/2020 128.81 64.405
5. Sulama 07/08/2020 180.33 90.165 TSFL 1010.67
6. Sulama 17/08/2020 195.54 97.77
7. Sulama 25/08/2020 124.72 62.36 TSF2 1204.67
Toplam 1101,64 550,82
Cizelge 3.4. Deneme alaninin farkli toprak derinliklerindeki 6zellikleri.
Kullanilabilir | Kullamlabilir
KATMAN | Hacim | tarla | Tarla - Solma - Solma =g ';\p oo™l g, Tuma
. Kapasitesi | Kapasitesi | Noktasi Noktasi L L
(cm) Ag (%) (mm) (%) (mm) Kapasitesi Kapasitesi
’ ’ (%) (mm)
0-30 1.35 23.10 93.55 10.10 40.90 13.00 52.60
30 - 60 1.45 22.90 99.60 9.40 40.80 13.50 58.80
60 - 90 1.52 18.40 83.90 7.30 33.20 11.10 50.60
90-120 1.50 20.30 91.30 7.20 32.30 13.10 59.00
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3.2.4. incelenen Parametreler
3.2.4.1. Kiitlii pamuk verimi (kg/da)

Tam ve Kisitlt sulama kosullarinda yetistirilmis tam diallel melezlemesi ile elde edilmis F1,
F2 ve ebevynlerinin hepsi ayr1 ayr1 parsellerden el ile toplanip kiitlii pamuklar1 tartilmis ve

dekara oranlanarak hesaplanmustir.
3.2.4.2. Bitkide koza sayis1 (adet/bitki)

Hasat doneminde her parselden rastgele aliman 10 bitki lizerinde a¢gmis ya da

toplanabilecek durumda olan kozalar adet olarak sayilmistir.
3.2.4.3. Tek koza kiitlii pamuk agirhg (g)

Her bir genotipin hem kisitli hemde tam sulama kosullarindaki parsellerden rastgele
toplanmig 25 kozadan alinmus kiitliiler, 0.01 g duyarh terazide tartilarak bir kozanin ortalama

agirlig1 bulunmustur.
3.2.4.4. Su Kullanim Randimani1 (WUE)

Denemede su kullanim randimani degerleri, konulardan elde edilen pamuk kiitlii

verimlerinin sezonluk bitki su tiikketimine oranlanmasi ile belirlenmistir (Howell vd., 1990).
Hesaplamada kullanilan esitlik;

WUE =Y /ET dir.

Esitlikte; WUE = Toplam su kullanim randimani (kgm)

Y = Kiitlii verimi (kgda™)

ET = Mevsimlik bitki su tiikketimi (mm)’dir.

3.2.4.5. Sulama suyu kullamim randimam (IWUE)

Su kullanim randimani1 Howell ve Hiler, (1975)’de verilen esaslara gore asagidaki

esitlikler kullanilarak belirlenmistir.

Sulama suyu kullanim randimam (IWUE) = Verim (kg da) / Uygulanan toplam sulama

suyu miktart (mm)
Y = Kiitlii verimi (kgda™)

| = Sulama suyu miktar1 (mm)’dar.
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3.2.4.6. Bitki Boyu (cm)

Parselden rasgele segilen 10 bitkinin kotiledon bogumlar1 ile biiyiime terminal noktasi

arasindaki uzunluk 6l¢iiliip ortalamasi alinarak belirlenmistir.
3.2.4.7. Cir¢ir randimam (%)

Kozalardan alinan kiitlii pamuk, rollergin deneme ¢ir¢ir makinesinden gegcirildikten

sonra, lif agirlig: kiitlii agirligina boliinerek hesaplanmustir.
3.2.4.8. Odun dal sayis1 Sayisi(adet)
Her parselden ardigik 10 bitkinin odun dali sayis1 sayis1 belirlenmistir.
3.2.4.9. Meyve Dali Sayis1 (adet)
Her parselden ardisik 10 bitkinin meyve dali sayis1 belirlenmistir.
3.2.4.10. Lif kalite 6zellikleri
Ayrica her parselden alinan lif 6rneklerinin HVI (High Volume Instrument) aleti ile;
a.Lif uzunlugu (mm),
b.Lif inceligi,
c.Lif kopma dayaniklilig1 (gr/tex),
d.Uzama katsayisi (elongation)
belirlenmistir.
3.3. Genetik Analiz Yontemleri

Bu ¢alismada yer alan analizlerden, tesadiif bloklar1 6n varyans analizi JMP istatistik
paket programinda (Version <2020>. SAS Institute Inc., Cary, NC, 1989-2021), Diallel
tablolarin varyans analizleri, Jinks and Hayman (1953), Mather and Jinks (1971) ve Aksel vd.
(1982) tarafindan Onerilen diallel varyans analiz yontemine gdére SAS/Sashadiall paket
programinda (Makumbi et al. 2018) SAS software, version 9.4 of the SAS System, Copyright
2016, Sas Institute, Inc.”, Jinks-Hayman tipi diallel analiz ve Griffing tipi diallel analiz
yontemleri asagida yer alan matematiksel formiillere uygun olarak Tarpopgen paket

programinda (Ozcan, 1999) yapilmistir.
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3.3.1. On Varyans Analizi

Bir populayonda genetik analiz yapilabilmesi ig¢in o popiilasyonda genetik veya
genotipik bir varyasyonun bulunmasi gerekir (Allard, 1960; Mather ve jinks, 1971). Bu
nedenle diallel analizlerde de ele alinan 6zelliklere ait verilerin 6nce varyans analizi yapilarak,
analiz sonunda genotipler arasinda istatistiki énemli farkliliklar bulunmasi halinde genetik
analize devam edilmesi gerekmektedir (Hayman, 1954 b; Griffing, 1956 b; Mather ve jinks,
1971; Yildirim, 1974).

Bu diallel melezleme Calismainda elde edilen degerlerde Griffing (1956b) tarafindan

verilen asagidaki istatistiki modele dayanan bir varyans analizi yapilmistir.
Xijki= U + Vij + bk + (bv)ijk + €ijki
Burada;
Xijki= 1j ninci genotipin k ninci bloktaki birinci fenotipik degeridir.
u= Popiilasyonun ortalama etkisi.
Vij = ij ninci genotipin etkisi.
bk= k ninci blokun etkisi.
(bv)ijk= 1j ninc1 genotipin k ninci blok arasindaki interaksiyon etkisi.
eijki= Cevresel etki.

Arastirma sonucu bulunan agronomik ve lif 6zellikleri degerleri i¢in varyans analizi
Steel ve Torrie (1960 ) , Freund vd., (1962) ve Diizgiines (1963 ) tarafindan verilen esaslar
dahilinde yapilmigtir. Ebeveyn ve melezlere ait ortalamalarin karsilastirilabilmesi i¢in 0.05

AOF degeri tablodaki Deneysel Hata K.O.'sin1 kullanarak hesaplanmistir.
3.3. Griffing Tipi Diallel Analiz
3.3.2.1. Yontemin tanitim ve istatistikleri

Tesadiifi olarak alinmayan P adet ebeveynin veya genotipin miimkiin biitliin
kombinasyonlarda melezlenmesiyle (resiproklar dahil) meydana galen p? genotipli
popiilasyonda ebeveynlerin uyum yeteneklerinin saptanmasi i¢in Griffing (1956 b) asagidaki

modeli onermektedir (Griffing'in Metod 1, Model 1').
Xij= U +gi + gj + Sij + rij + (1+bc).> k. Y. ijki

Modelde;
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xij :Diallel tabloda I ve j ninci ebeveynlerin melezlerinin fenotipik degeri

Ll p (ebeveyn sayist)
kilooooie b (blok sayis1)
| ¢ (parsel gozlem sayisi)

u : Popiilasyon ortalamasi
gi: 1 ninci ebeveynin genel uyum yetenegine etkisi
gj: J ninci ebeveynin genel uyum yetenegine etkisi

(2 gi=0dir.)

sij : I ve j ninci ebeveyn arasindaki melez i¢in 6zel uyum yetenegi etkisi (sij = Sji Ve her bir |

icin 1 sij=0 dir)
rij :Resiprokal etki ( rij= rji)

eijk :Cevresel etki

Herhangi bir agronomik veya lif 6zelligi i¢in p kadar ebeveynin miimkiin biitiin

kombinasyonlarda melezlenmesiyle, ebeveynlerin ve F1 lerin denenmesi sonucunda, parsel

ortalamalarina dayanan asagidaki diallel tablo elde edilir.

Cizelge 3.5. F1 lerin denenmesi sonucunda, parsel ortalamalarina dayanan diallel tablo.

Erkek Ebeveynler

Disi

) Top.
Ebeveynler 1 2 3 | p _

(xi.)

1 X11 X12 X13 Xij Xip X1.
2 X21 X22 X23 X2j Xop X2.
3 Xa1 X32 X33 X3j X3p Xs.
I Xi1 Xi2 Xi3 Xii Xip Xi.
P Xpl Xp2 Xp3 ij pr Xp .
Top. (X.1) x.1 X.2 X.3 X.J X.p X..

Boyle bir tablodan ve verilen istatistiki modelden cetvel 2 de verilen varyans analizi

tablosu ortaya ¢ikmaktadir (Griffing , 1956b).
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Cizelge 3.6. Griffing Tipi Diallel Varyans Analiz Tablosu.

VK SD KT KO KO’nun beklenenleri
Genel Uyum Yetenegi (p-1) Sg Mg 62+ 2p.(1/(p-1))> gi?

Ozel Uyum Yetenegi Y2.p.(p-1) Ss M 62+ 2/(p.(p-1).3i.3j 52
Resiprokal Etkiler 2.p.(p-1) S My 62+2.( 2/(p.(p-1)).31.5j.1ij?
Hata m Se Me Be?

Cizelge 3.6’daki kareler toplamlar1 diallel tablodan yararlanilarak asagidaki

formiillerden bulunur.

Sy = 1/2p. Yi (xi .+ X.i)>—(2.( X2../p?))

Ss=1/2. Y. 3. Xij .( Xij + Xji) -1/2p. Yi. (xi .+ X.0)?+.( X%../p?)

Sr=1/2. 31. 3j. (xi .- X.i)?

Se = Cetvel 1 deki Me degeri olarak alinir ve SD de ayni tabloda ulunan a.b.(c-1) dir.

Kareler ortalamalar ilgili olduklar1 SD degerine boliinerek KO lart bulunur. Ancak

Griffing (1956b) belirttigine gore hata KO=M’e =Me /bc olarak saptanir.

Modelde belirtilen genel ve 6zel uyum yetenekleri ve bunlarin varyanslari ise

asagidaki formiillerden hesaplanir.

gi: 1/2 (xi .+ X.i) — 1/p?x..

Var (gi- g) =1/p 6° (i#)
Var (gi )= p-1/ 2p? 62

Sij =1/2 ( Xij+ Xji) — 1/2p (Xi. + X.i + X,j + Xj.) + 1/p?X..

Var (sij - sk ) = p-2/p 62 (4, k, 1; j£k, I; k1)
Var (sij - Sik ) = p-1/p 62 (i, k; j#£ k)
Var (sij) =1/2p? (p?-2p+2) (i#)

Ebeveynlerin gevresel varyansa (M’e =62 ) gore diizeltilmis genel ve 6zel uyum

varyanslari ise;
6%gi = (91)* -(p-1/ p(p-2)) 67
62si=1/p -2 Y i) Sij? —(p-3/p-2) 6

Formiilleri kullanilarak hesaplanir.
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3.3.2.2. istatistiki Degerlendirmeler

1- Arastirmada 3 blogun ortalamas alinarak tek bir diallel tablo hazirlanmistir (Griffing, 1956
b; Yildirim 9 1974).

2- Bu diallel tablo degerlerinde varyans analizi yalpilarak 1, 2 ve 3 nolu formiillerden KT'leri
ve bunlarin ilgili oldugu SD sine boliinmesiyle KO bulunmustur. Hata varyansi olarak m =
ab(c-1) SD'li Me alinarak, kaynaklari KO lari 0.05 ve 0.01 seviyesinde dnemlilik kontroliine
tabi tutulmustur (Leffel va Weiss, 1958; Kaltsikes ve Lee, 11971; Yildirim, 1974).

3- Genel ve 6zel uyum yetenekleri etkileri 4 ve 7 ve bunlrin farkliliklarin standart hatalari ise
5, 8 ve 9 nolu formiillerden hesaplanarak, 0.05 AOF degerleri bulunmustur. 6 ve 10 nolu
formiillerden bulunan standart hata degerleri ile etkiler 0.05 ve 0.01 seviyesinde sifir testine

tabi tutulmustur.

4- Son olarak 11 ve 12 nolu esitlikleri kullanarak ebeveynlerin cevresel varyansa gore

diizeltilmis genel ve 6zel uyum yetenekleri varyanslari saptanmustir.
3.3.3. Diallel Tablo Varyans Analizi
3.3.3.1. Yontemin Tanitin ve istatistikleri

Diallel melezleme ile meydana getirilen bir popiilasyonda, multiple alleli durumunda
eklemeli ve eklemeli olmayan varyasyonun dnemliliginin kontrol edilmesinde, Hayman (1954
a) tarafindan Onerilen diallel tablo varyans analizi kullanilir. n adet ebeveyn hattinin miimkiin
biitiin kombinasyonlarda melezlenmesiyle (resiproklu olarak) Griffing (1956 b) tarafindan
tanim1 yapilan bir diallel tablo meydana gelebilir. Ancak Hayman (1954 a) bu tablodaki

elemanlar1 ve toplamlar1 farkli harflerle ifade etmektedir. Arastiricinin verdigi model;
Yrs= M+ jr +js+ jrs + Kr —Ks + Krs dir.

Burada. ;

m= Biiytik ortalama

Jr (Js)= r ninci (veya s ninci) ebeveynin (r, s = leseen ) biiyiik ortalamadan sapmasi .
Jrs= rs ninci resiprokal toplamda geri kalan farklilik.

Kr(ks )= Anne ve baba ebeveyn olarak kullanilan r ninci (veya s ninci) ebeveynin etkileri arasi

farklilik.

Krs = rs ninci resiprokal farklilikda geri kalan miktar .
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Yrs = 1 ninci ve s ninci ebeveynlerin melezinin fenotipik degeridir.
Hayman (1954 a), ayrica bu modeldeki jrs'ninde 4 etkinin toplami sonucu meydana
geldigini belirtir.
Jrs =1+ Ir+ls+ lrs
Burada ise ;
| = ortalama dominans sapma
Ir (+1s)=r ninci ebeveyne gore daha ileri dominans sapma
Irs =rs ninci resiprokal toplamda geriye kalan farklilik

Hayman (1954a) Jr deki varyasyonu (a), Jis varyasyonunu (b) ve |, Ir, s ke, kis

varyasyonslarini ise sirast ile (b1), (b2), (bs), (c) be (d) kaynaklar1 ile gdstermistir.
Melezleri ve ebeveynleri igeren bir diallel tabloda;

r ninci dizi (veya siranin) toplami; yr. =Y s yrs

s ninci dizi (veya siitunun) toplami; y.r=)r yrs

diallel tablonun genel toplami; y..= >t >'s yrs Ve

ebeveynlerin toplami y.= >'r=s yrs=) yr

ebeveynlerin toplam1 y.= Y r=s yrs=)_ yr ise arastiricinin modele uygun olarak verdigi varyans

analiz tablosu gizelge 3.7’ dedir.

Cizelge 3.7. Hayman tipi diallel analiz tablosu.

VK Sabit SD KT

a jr (n-1) S (yr. +ya)?/2n -2y?..In?

b jrs 1/2n(n-1) Y (yrs + Ysr)Ply = 3 (yr. + yn)?2n+y?.In?

b1 I 1 (y..- ny.)?n?(n-1)

b2 Ir (n-1) Y (yr. + Y.r-nyr)2n(n-2)-(2y.. — ny.)? In?(n-2)
bs Ik 1/2n(n-3) b - (b1+ b2)

c Kr (n-1) Y (yr. +Yr)?/2n

d Krs 12(0-1) (n-2) 3 (yrs - Ysi)2/2 - (yr. + yr)2/2n

Genel n2-1 Y yrs? — y2.In?
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Cizelge 3.7'deki (b) kaynagi dominans varyansin bir tahminleyicisidir ve Onemli
bulunmadiginda (a ) eklemeli genetik varyansi kontrol eder. Diger yandan (b1) F1 lerin onu
veren iki ebeveyn ortalamasindan olan sapmay1 gosterir ve genlerin teksel dominant etkileri
bir yonlii oldugu zaman 6nemli olur. (b2 ) kaynagi da dominans hakkinda bilgi verir ve ayni
zamanda gen dagilisini (simetri veya asimetri) gosterir.b — (b1 + b2) seklinde tahminlenen (bs)
ise bive b2 tarafindan yorumlanmayan dominansi gosterir. Genotip x ¢evre interaksiyonu yok
ve resiprokal melezler farkli degilse (c) ve (d) ¢evresel varyans komponentinin bir tahminini
verir. Resiprokal melezler farkli ise (¢ ) ebeveynlerin maternal etkisini ve (d) resiprokal

farkliliklar1 (c den ileri gelmeyen) kontrol eder (Hayman, 1954 a ve Mather ve Jinks, 1971).
3.3.3.2. istatistiki Degerlendirmeler

Arastirmada parsel ortalamalar1 esasina getirilen biitlin gozlemlere ait degerleri icin
yontemin uygulanmasinda Rayman (1954 a) ile Mather ve Jinks (1971) tarafindan verilen

asagidaki yol izlenmistir.

1- Cetvel-3'de verilen esitlikleri kullanarak 3 blokun her biri i¢in ayr1 ayr1 a,b, b1, bz,

bs, ¢ ve d kareler toplamlar1 bulunmustur.

2- Gozlemlerin bloklar lizerinden toplanmasi ile dordiincii bir diallel tabla hazirlanmig

ve tablodan da 7 kareler toplami bulunmus ve blok sayisina boliinerek diizeltilmistir.

3-Her bir kaynak ig¢in blok interaksiyon kareler toplami ise sOyle hesaplanmistir.
Ornegin, 3 bloklu bir denemede (r =3) a kaynaginin 3 bloktaki kareler toplamlari sira ile 30 ,
35 ve 30 olsun. Aymi kaynagin (2)'de belirtilen kareler toplami 270/3=90 ise; a'nin blok
interaksiyonu kareler toplami= (30+ 35 + 30)-90=5 ve serbestlik derecesi de (n-1)(r-1) dir.

4-Kaynaklarin ve bunlarin blok interaksiyon kareler toplamlari ilgili olduklari
serbestlik derecesine boliinerek kareler ortalamalar1 bulunmustur. a,b, b1, bz, bs, ¢ ve d'nin
kareler ortalamalar1 hem kendi blok intereksiyon kareler ortalamasina ve hem de toplam blok
interaksiyon kareler ortalamasia bdliinerek bulunan F degerleriyle kontrol edilmislerdir.

Testler 0.05 ve 0.01 6nemlilik seviyelerinde yapilmistir.
3.3.4. Jinks-Hayman Tipi Diallel Analiz
3.3.4.1. Yontemin Tanitimi

Genetik ¢alismalarda yaygin bir sekilde kullanilan bu yontemin birgok yonleri ilk defa
Hull (1945) tarafindan ortaya konulmustur. Daha sonra Jinks ve Hayman (1953) beraberce ve
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ayri ayr1 (Jinks, 19547 1956; Hayman, 1958 a, 1960) calismalariyla yontemi gelistirmisler ve

pratik 1slahta kullanilmasini saglamislardir.

Daha once de belirtildigi gibi diallel melezleme bir ¢ok genotiplerin miimkiin biitiin
kombinasyonlarda melezlenmesiyle meydana getirilen kiigiik bir popiilasyondur. Boyle bir
populayonda gesitli genetik ve c¢evresel komponentlerin tahminlenmesi ve bunlardan
yararlanilarak ebeveynler hakkinda bilgi edinilmesi miimkiindiir. Ancak bunlarin giivenirligi

asagidaki varsayimlara baghdir.
1-Ebeveynler (genotipler) homozigottur.
2- Diploid a¢ilma vardir.
3- Resiprokal farklilik yoktur.
4- Genotip X ¢evre interaksiyonu yoktur.
5- Allel olmayan genler arasinda interaksiyon (epistasi) yoktur.
6- Multiple alleli yoktur.
7- Ebeveynlerde genlerin dagilisi bagimli degildir .
3.3.4.2. istatistikler ve Varyans Komponentleri Cinsinden Beklenenleri

Yukaridaki varsayimlarin gegerli olmasi halinde ikinci dereceden istatistikler (varyans
ve kovaryanslar) bir diallel melezleme tablosundan elde edilebilir. Bunun i¢in en basit olan iki
ebeveynli bir diallel melezleme Ornegini ele alalim. Ebeveynlerden biri AA ve
popiilasyondaki frekansi Ua, genotipik degeri +da, diger ebeveyn aa, frekansi va (Uat+ Va= 1) ve
genotipik degeri -da ve heterozigotun genotipik degeri (her iki ebeveyn ortalamasindan sapma
olarak) haolsun. AA nin biiyiik aa nin kii¢iik ebeveyn oldugunu varsayarak durumu asagidaki

cetvelde oldugu sekilde gdstermek miimkiindiir (Mather ve Jinks 1971; Faloonar, 1960).

aa m ha Aa AA

Burada, da= eklemeli genetik etki, ha= dominant etki ve m ise iki ebeveynin
ortalamasidir. Bu iki ebeveynin miimkiin biitin kombinasyonlarda melezlenmesiyle (

resiprokal dahil) Cizelge 4.8’deki diallel tablo ortaya cikar.
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Cizelge 3.8. iki Allelli Bir Locus Durumunda (A, a) , AA ve aa Genotipleri Arasinda Yapilan
Melezleme Ile Elde Edilen F1 'ler, Frekanslari ve Genotipik Degerleri (Mather ve Jinks,
1971).

Erkek Ebeveynler

Genotip AA aa
Frekans Ua Va
G.Deger  +da -Ca da(Ua- Va) (Ebeveynlerin ort

5 AA AA Aa Uada+ hava (1. Dizi ort.)

= Ua Ua2 UaVa

Q? +da +0da ha

é aa Aa aa -Vada+ haua (2. Dizi ort.)

RZ) Va Ua Va Va?

s -da ha -da

Uada+ haVa -Vada+ haUa da(Ua- Va) + 2Uavaha (Genel ort.)

Bu cetvelden bulunabilen varyans ve kovaryanslar agagida oldugu gibidir.

1-Ebeveynlerin varyansi (VOLO): Varyans, genotip frekanst x genotip degerinin
karesi ve bunlarin genotipler iizerinden yapilan toplamindan, ortalama degerin karesinin

¢ikarilmasiyla bulunur (Falconer, 1960; Li, 1968). Buna gore;
VOLO = UaXada? + VaX(-da)2 — (da(Ua- Vva ))2 =4 UaValaZ. ... (D)

2-Dizi ortalamalarmin varyansi (VOLI): Diallel tabloda ebeveyn sayisit kadar dizi
vardir. Bir ebeveynin dizisi o ebeveynin miisterek olarak bulundugu melezleri igerir.
ornegimizde AA ebeveyninin diziei AA ve Aa genotiplerinden olusur. Dizi ortalamalari

Cetvel-4'nin sag tarafinda verilmistir. Bunlardan yararlanarak;
VOLI= UaX (Uada+ ha Va)2 + VaX (-VaOa+ ha Ua)2 — (da(ua-Vva) + 2UaVaha)2
VOLI = UaVa 0a?-2 UaVa (Ua-Va) da a2 -4 Ua? Va? da®+ UaVa Na? ......ooooiiiiiiiiiiiiiee 2)

3- Dizi varyanslariin ortalamasi (VILI) : 6rnegimizde iki dizi oldugundan 6nce her
bir dizinin varyansi bulunur ve sonra ortalamasi alinir. Jinks- Hayman tipi diallel analizde dizi
varslart Vr ile gosterilir ve burada r=1............. n 'e kadar (n=ebeveyn sayisi) deger
alir Ancak burada AA dizisinin varyanst VrA ve aa dizisinin varyansi ise Vra ile

gosterilecektir.
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VrA =UaXada? + Vaxha?- (Ua da +Va ha)2 =UaVa (da -

N2 e G.1)
Vra = VaXaOa? + UaXha?- (-Va da +Ua ha)2 =UaVa (da +
N2 (3.2)

Bunlarin ortalamasi ise;
VILI = uaXVrA + Va XVIA =UaX(UaVa (da — ha)z) + VaX( UaVa (da + ha)2
VILI = UaVa da®-2 UaVa (Ua-Va) daha - UaVa a2 (3.3)

4-Ebeveyn-dol kovaryanslari ortalamasi (WOLOI ): Bir diallel tabloda her bir dizinin
miisterek olmayan ebeveynler iizerine olan kovaryanslart Wr ile gosterilir (vr’ye benzer
olarak). VILI 'da oldugu gibi burada dizilerin kovaryanslari ayr1 ayr1 (WrA, Wra) bulunarak

ortalamasi alinir. Basit diallel 6rnegi i¢in;

WA =Ualaxda - VadaXha — (da(Ua - Va) X (Uada + Vaha)) = 2 UaVa da(da —ha)................... 4.1)
Wra = VadaXda + UaOaXha — (da(Ua - Va) X (-Vada + Uaha)) = 2 UaVa da(da +ha)................ 4.2)
Bunlardan ise;

WOLO1 = uaXWrA + va XWra =Ua X(2UaVa da(da — ha)) + VaX(2UaVa da(da + ha))
WOLO1=2UaVa da? - 2UaVa (Ua —Va) daha olur...............cccoeiueeiniinenn.., (4.3)

Gen etkilerinin eklemeli-dominant olmasi veya varsayimlarin gegerli olmasi ve

herhangi bir 6zelligin ¢ok sayida gen ¢ifti tarafindan (ck lokuslu) yoneltilmesi halinde;
D= Y 4uvd?

Hi= Y 4uvh?

Hi= Y 16u v 2h?

F= Y 8uv (u-v)dh denirse Mather ve Jinks, 1977 ), 1, 2, 3 ve 4 nolu istatistikler Hayman
(1954 b) tarafindan verilen g¢evresel varyans komponentlerininde eklenmesiyle asagidaki

duruma gelirler.

VOLO =D 4 E oot e, 5)
VOLI = Y4 D -V4F + YaH1 -VaH2 1/N2E0 +N-2/202E1.. ... (6)
VILI =% D -Y4F + VaH1+1/NEo +N-1/2NE1.......ooooiiieieiinn, (7)

WOLOTL = V4D -VaF + 1/MEO ..uviiiiie e (®)
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Burada;
D: Eklemeli genetik varyans
Hi:Dominans varyans
H2:Gen dagilimina gore diizeltilmis dominanslik varyansi
F : Dominant ve resesif allellerin ebeveynlerde dagilis yonii ile ilgili komponent
Eo: Ebeveynlerin ¢evresel varyansi
Ei1 : F1’lerin gevresel varyansi
n :Ebeveyn sayisi

Eo ve Ei1 hari¢ tutulursa (bunlar ayrica tahminlenir) yukaridaki 4 bilinmeyenli 4 denklemden

D, F, Hive Honin bulunmasi miimkindir.

D = VOLO = EO vttt 9)

F = 2VOLO — 4 WOLOL — 2(N-2)/N EO- e, (10)
Hi= VOLO -4WOLOL +4VILI — Eo = 2(N-1)/N B vveoee e (11)

H2 =4VILI — 4VOLI -4(n-1)/N2Eo— 2 (N2-2N +2)/0% EL....eovoeeoeeeeeeeee e, (12)

Diallel tablonun birinci dereceden istatistiklerinden (ortalamalar/ebeveyn ort.)
asagidaki iki iligki daha bulanabilir. Tabloda F1 lerin ortalamas1 ML1 ve MLo ise; iki ebeveynli

diallel analiz 6rnegi i¢in;
ML1- MLo :( da (Ua' da) +2 UaVaha) - a (Ua' da) = 2 UaVaha

Cok sayida gen durumunda; h = Y4uavaha olursa (Hayman, 1954 b ve Mather ve
ajinks, 1971).

1/2h = ML1— MLo
N=2(ML1—MLO0) OIUL. ..t (13)
Bulunan h degeri dominansin yoniinii ve biiytikliigiinii gosterir.

Ayrica (ML1— MLo)? = 4 Ua®va?ha? dir ve ¢ok sayida gen ¢ifti durumunda h? = 316 ua ?va?ha?

olursa;

Ysh? = (ML1— MLo)?ve
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h? =4 (ML1 — MLo)? olur ki; bu dominanthik degeridir. Ancak Jinks ve Hayman
(1953), Jinks (1956), ve Hayman (1954 b, 1958 a) bunun ¢evresel varyans komponenti

tagidigini belirtir. Arastiricilara gore;
h? =4 (ML1— MLo)? - (n-1)2/n® Eo - (N-1)/M3 Eadir........ooooimiiiiiiiiie e (14)
ac ) Varyans Komponentleri Arasindaki Oranlar

Popiilasyonun ve ebeveynlerin genetik yapis1 hakkinda daha fazla bilgi edinebilmek
icin varyans komponentleri arasindaki c¢esitli oranlardan yararlanilmaktadir. Bu oranlar
asagidaki formiillerle bulunur (Hayman, 1954 b; Jinks, 1956; Aksel ve Johnson, 1959;
Crumpacker ve Allard, 1962; Lee ve Kalt- sikes, 1972; :Baker ve Verhalen, 1973; Mather ve
Jinks, 1971).

Ortalama dominantlik derecesi; VH1/D ve VILI -E/WOLO1 -E/n ................ (15) ve (16)
Frekans ortalamalarinm ¢arpimlariu v=H2/4H1.................co (17)
Dominant ve resesif allellerin oran1 ( KD/KR); KD/KR = V4DH1+ F/ V4DHi1 - F ....... (18)
Gen gifti say1s1 (K); K=h%/ (Ya)H2 .....ooooiiiiiie e (19)

Dar anlamda kalitim derecesi (KD); KD = (L/4D) /4D + “4H1-%4 F+E ................ (20)
3.3.4.3. Varsayimlar ve Wy, Vr lliskileri

Jinks-Hayman yonteminde varsayimlarin (6zellikle 1, 5, 6 ve 7 nolu ) test edilmesi Wr,
V: arasindaki ilisiklerle saglanir (Hayman, 1954 b, Mather ve Jinks, 1971).Bunlar asagida

oldugu gibi 6zetlemek miimkiindiir.

1- Dizilerin Wr -V farkliliklari: Daha 6nce verilen 3.1, 3.2 ve 4.1, 4.2 nolu esitliklere
gore diallel 6rnegi igin;
AA ebeveyn dizisinde Wra - Via = UaVa (da® - ha?)
aa ebeveyn dizisinde Wra - Vra = UaVa (da® - ha?) dir. Gériiliiyor ki varsaymmlarin gegerli

olmasi halinde dizilerin Wr - V, farkliliklar1 sabittir ( Hayman 1954 b; Mather ve Jinks,
1971; Yildirim.1974).

2- Wi nin Vr lizerine olan regresyon katsayisi (b): Normal bir regresyon katsayisi
bulunmasinda kullanilan yontem takiip edilirse, varsayimlarin gecerli olmasi halinde, bu

katsayinin;
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b=Wn- Wn/ Via- Vi = -4 Uavadaha / -4 UaVaOaha =1 oldugu bulunur. Regresyon

dogrusunun denklemi y = a+ bx seklinde diisiiniiliirse (Diizgiines, 1963) ;

a=W:a - bxVia ve b=I oldugundan

a=Wia - Via = UaVa (da? - ha®) = UaVada? - Uavaha? ve ¢ok sayida gen ¢ifti durumunda;
a =" (D —H1) olur. Buna gore regresyon dogrusunun denklemi

W, =" (D —Hz1) + bV dir.

Varsayimlarin test edilmesi yaninda Wr , Vi iliskilerinden ebeveynlerle ilgili bazi

bilgilerin de elde edilmesi miimkiindiir. Bunlar soyledir:

1- Wr , Vi degerleri ait oldugu dizinin miisterek ebeveyninde dominant ve resesif
allellerin oransal miktar1 hakkinda bilgi verir. Ornegin, herhangi bir 6zelligi yoneten gen ifti
say1st k ve miisterek ebeveyn pi olsun. Bu ebeveyn k' adet dominant ve k-k' adet resesif allel

tagyorsa bunun dizi varyans ve kovaryanslart,
Vi =Yk 'uv (d-h ) 2+ Yk-k "uv (d+h)?

Wii=) k'2 uvd(d-h) + Y k-k ' 2uvd (d+h ) olur . Eger biitiin locuslar {izerinden h pozitif ise k
=k' oldugu zaman ( pi ebeveyninin  yalniz dominat allelleri tasimasi hali) Vi ve Wi

minimun degerleri alir.
Vi (min) =Yk uv (d-h) 2
Wri (min) =)’ k 2 uvd(d-h)

Eger y ekseninde Wri ve x ekseninde Vi degerleri gosterilirse (Wri Ve Vii grafigi)
dominant alleleri tasiyan ebeveyn dizisinin Wri ve Vii degerleri orjine yakin bir noktada
kesisirler (Mather ve Jinks, 1971; Yildirim, 1974).Yine h pozitif e dizinin miisterek

ebeveyninde k'=0 (ebeveyn tamamen if allelleri tasiyor) ise Wri ve Vi degerleri

maximum olur. Yani;
Vi (max) =Yk uv (d+h ) ?

Wii (max) =) k 2 uvd(d+h) dir. Bu nedenle tamamen veya ¢ogunlukla resesif allelleri tagiyan

ebeveynlerin dizilerinin Wri ve Vii degerleri orjinden uzakta kesisirler.

Diger yandan varsayimlarin gegerli oldugu bir diallel melezlemede dizilere ait Wri ve
Vii degerlerinin kesisme noktalar1 ayni grafik iizerinde gosterilebilen regresyon dogrusun Wri?

= Vii X VOLO sinirlandirict parabolii tarafina ve bu dogru iizerine diiserler.
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2- Wy, Vi degerleri ortalama dominant derecesi hakkinda da bilgi verebilir. Regresyon
dogrusunun W eksenini kesme noktasi a= %4 (D-Hz1 ) idi. Dominantlik yoksa (H1 =0) dizilere
ait biitiin Wy, Vr degerleri Wri2 = Vi x VOLO parabolii iizerinde ordinat1 4 VOLO ve apsisi
%2 VOLO olan tek bir noktada toplanirlar (Hayman, 1954 b). Tam dominant durumunda (D-
Hi) a=0 olup regresyon hatti orjinden, kismi dominansa (H < D) orjinin art1 ve

overdominansda/ asir1 dominans (H1> D) ise orjinin eksi tarafindan gecer.

3- Ebeveyn degerleri (yr) ile Wr +Vr arasindaki  korelasyon katsayisi (r ), h gibi
dominansin yonii hakkinda bilgi verir. r = +1 ise 6zelligi azaltic1 alleller, r = -1 ise artirict
alleller dominanttir. Katsayinin bu iki degerden daha kii¢iikk olmasi dominantsin ¢ok yonlii
oldugunu gosterir (Jinks, 1956; Yildirim, 1974).

3.3.4.4. Istatistiki Degerlendirmeler

Jinks-Hayman tipi diallel analizde her bir blok i¢in hazirlanan diallel tablolar ayr1 ayri
analiz edilir (Hayman, 1954 b; Nelder 1953; Aksel ve Johnson, 1959; Mather ve Jinks, 1971,
Yildirim, 1974).

1- Varsayimlarin kontrol edilmesi: Arastirma ebeveyn ve Fi 'leri icerdiginden burada
Hayman (1954 b), Jinks (1956) ve Mather ve Jinks (1971) e gore genel varsayim testleri

yapilmistir. Bu testler asagida verilmistir.

W -V, Varyans Analizi: Her bir blok i¢in 8 adet Wr —Vr degeri bulunarak 3 blok {izerinden
(8 ¢esitli 3 tekerriirlii tesadiif bloklar1 deneme deseni analizinde oldugu gibi) varyans analizi
yapilmistir. Bu analizde “°Wr -Vr Bloklar’” kaynagiin serbestlik derecesi=2, “"Wr -V
Diziler’” in serbestlik derecesi=7 ve hatanin serbestlik derecesi de 14 diir . Kareler
toplamlarinin ilgili oldugu SD sine boliinmesiyle elde olunan Bloklar ve Diziler kareler
ortalamalar1 0.05 ve 0.01 onemlilik seviyelerinde F degerleriyle hata kareler ortalamasini

kullanarak kontrol edilmistir.

W: 'nin V, Uzerine Olan Regresyon Katsayis1 (b) :Mather ve Jinks (1971) tarafindan
yapilan Onerilere dayanarak bloklar i¢in ayr1 ayr1 degil de {i¢ blok i¢in miisterek bir regresyon
katsayis1 bulunmus ve miisterek regresyon analizi yapilarak bloklarin bu katsayr ve
regresyondan sapip sapmadiklart saptanmistir. Bu iglemler Diizgiines (1963), Mather ve Jinks
(1971), Mather (1972)’ e gore asagida oldugu gibi yapilmistir. Once her bir blok i¢in ayr1 ayri
GKT = Yd%wr = Y W4~ (XWi)?/n SD=7

Vy’ler KT= Zdzvr = szr— (ZVr)z /n
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Carpimlar Toplam1 =) dwr dvr= Y WrxX Vr - 3 Wr) (X Vr)/n
Regresyon KT=(3 dwr dvr )%/ Y. d?ur SD=1
Hata KT = GKT — Regresyon KT SD=7-1=6

degerleri bulunarak daha sonra bloklar {izerinden toplanmis ve miisterek regresyon analizi
yapilmistir. Wr, Vi regresyon katsayist genel varsayim testlerinin en 6nemlisi oldugundan

bundan sonraki islemleri 3 bloklu 8 ebeveynli bir rakamsal 6rnekle agiklanabilir.

Cizelge 3.8. Wi, Vi regresyon katsayist genel varsayim testlerinin 3 bloklu 8 ebeveynli bir

rakamsal 6rnek

Blok SdPwr  Yd?wr Ydwrdw  Reg. KT Hata KT Hata SD
1 37.5 27.3 26.4 25.5 12.0 6

2 34.6 34.6 30.6 27.0 7.6 6

3 23.1 19.2 19.8 20.5 2.6 6

Top. 95.2 81.1 76.8 73.0 22.1 (Hata 1) 18

Bu tablodaki degerlerden yararlanilarak;

GKT=95.2 SD=21
Reg. KT= (76.8)%/81.1 = 72.8 SD=1
Hata, KT=95.2 — 72.8 =22.4 ve SD=21 -1 =20

Regresyondan sapmalar KT = Hataz-Hatai= 22.4.-22.2=0.2 ve SD=20-18=2 islemleri yapulir.

Boylece 1 SD’li Birlestirilmis (miisterek) Regresyon KT (6rnekte 73.0), 2 SD’li
Regresyondan sapmalar K.T.ve Hatai kT ayni varyans analizi tablosunda toplanir. Arastirmada
ilk iki kaynagin KO’lar1 Hatai KO suna bdliinerek bulunan F degerleriyle 0.05 ve 0.01

seviyelerinde kontrol edilmistir.

Birlestirilmis veya miisterek regresyon katsayis1 (b ) ve standart hatasi ise asagidaki

formiillerle hesaplanarak 0.05 olasiliginda giiven araligi bulunmustur.

b = Birlestirilmis Ydwrdv / Birlestirilmis Yd?vr = % =0.9

Sh /2 _ —btVHatalKO _ V1.2 _
1

~ /Birles. ¥d2vro V811 0.9
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Arastirmada ayrica, a=WOLOI - bVILI d egeri hesaplanarak, W =a+b VV r olan
regresyon dogrusu denklemi, Wi® =V x VOLO smirlandirict parabolii ve blok ortalamalarinin

Wi, Vrdegerleri ayni x, y ekseninde gosterilerek Wy, Vr  grafigi ¢izilmistir.

2- Varyans Komponentleri, Oranlar ve Standart Hatalarinin Bulunmasi: Agronomik
ozelliklerin ¢evresel varyans komponentleri (Eo ve E1) Verhalen ve Murray (1967), Verhalen
vd., (1970) ve Baker ve Verhalen (1973) tarafindan verilen yonteme goére bulunmustur.
Ornegin, Eo 'in hesaplanmasi igin her bir blokta ebeveynlerin parsel gdzlemlerini kullanarak
parseller arast ve parseller i¢i varyans analizi yapilmistir. Parseller ici KO’su Eo ''n bir
tahminidir ancak bu kareler ortalamasi parsel basina gozlem sayisina (arastirmada c=6)
boliinerek parsel ortalamasi esasina getirilmistir (Hayman, 1958 a) . Ei'de (F1’lerin ¢evresel
varyanst) ayni sekilde, F1 'lerin parsel gozlemlerinden her bir blok i¢in ayr1 ayr1 bulunmustur.
Lif ozeliklerinde F1 ve ebeveynler i¢in miisterek olmak iizere gevresel varyans komponenti
olarak (E) 6n varyans analizindeki Hata KO’su alinmistir (Aksel ve Johnson, 1959; Lee ve

Kaltsiker, 1972; Yildirim, 1974).

Her bir blogun VOLO, WOLOs, VILI, VOLI, MLo ve ML1 degerleri bilgisayarla,
(Yildirnm ve Sengonca, 1978) hesaplanmis ancak bunlardan 9, 10 11, 12, 13 ve 14 nolu
esitlikleri kullanarak D, F, Hi1, Hz, h ve h? 'nin bulunmasi ise elde gergeklestirilmi tir. Ayrica
daha oOnce belirtilen ¢eitli oranlar 15, 16, 17, 18, 19 ve 20 nolu esitliklerden yine elle
bulunmustur. Ancak 16 ve 20 nolu esitliklerde agronomik 6zellikler i¢in E yerine E1 ve Eo’ n

ortalamalar1 konulmustur.

Bloklar iyin ayr1 ayri1 hesaplanabilen varyans komponentleri (D, F, Hi, Hz, E1 ve Eo),
dominantlikla ilgili degerler (h ve h?) ve ¢esitli oranlar icin (ort . dominans derecesi, K, uv .
v.b .)standart hatalar Nelder (1953) ve Mather ve Jinks (1971)'e gére bulunmustur. Ornegin

D’nin standart hatasi;

gp =Y (&bD2- (ZE)Z/b)/ b=T g

b: Blok sayis1 =3

Daha sonra komponentlerin ve oranlarin 3 blok {izerinden ortalamalar1 bulunmus ve t-
testi ile (0rnegin D ig¢in t=D/ Sp) bu ortalama degerler, 0.05 olasiliginda sifir testine tabi
tutulmustur. Lif 6zellikleri i¢in E’nin standart hatasi ise Hayman (1954 b) tarafindan verilen

varyans-kovaryans matrixinden bulunarak E'nin sifir testi yapilmistir.

3- Arastirmada, son olarak blok ortalamalari {izerinden bulunan ebeveyn degerleri (yr

)ve bunlarin dizilerinin Wi+ Vr degerleri arasindaki korelasyon katsayisi (r, (We+ Vi), yr
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) ve standart hatas1 Diizgiines (1963 ) ve Mather (1972) ¢ gore bilinen  sekilde

hesaplanmistir. Burada da t-testi yapilmis ve 0.05 olasiliginda giiven araligi bulunmustur.
3.3.5. Heterosis

Heterosis % olarak ii¢ sekilde hesaplanmustir.

Hi=""—""x 100
EO
Ho= = =% 100
EYE
Ha = == 2x 100
EDE

Burada; EO meleze giren iki ebeveyn ortalamasi,
EYE= melezin on ytiiksek degerli ebeveyni,
EDE= melezin en diisiik degerli ebeveynidir.

Heterosis h flamalar1 i¢cin 6nce melezlerin resiproklar {izerinden ortalamalar1 alinmis
(F1) ve sonra bu ortalamalarin EO, EYE, EDE degerlerinden sapmalar1 bulunarak yine ayni
degerlere boliinmiistir. F1- EO, F1- EYE, F1- EDE farkhiliklarinin sifira karsi test
edilmesinde kullanilan standart hata on varyans analizindeki Deneysel Hata KO’ sundan

bulunmustur
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4. BULGULAR

Bu arastirmada kullanilan 6 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez
kombinasyonu ve 30 tam diallel F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisith (%50)
sulama kosullar1 altinda incelenen 6zellikler bakimindan genotipik varyasyonlarini tespit
etmek amaciyla ayr1 ayr1 6nvaryans analizleri yapilmistir. On varyans analizleri her bir dzellik

icin kendi baslig1 altinda verilmistir.

Calisma icinde incelenen oOzelliklerin tiimiinde genotiplere ait on varyans analiz

sonuclar1 6nemli ¢iktigindan; diallel analize devam edilebilecegi sonucuna varilmistir.

Incelenen her bir dzellik igin; diallel tablolarin varyans analizi, diallel melez analizi ile
genetik parametrelerin tahmin edilmesi, Wr/Vr grafigi ile genetik analizler, genel ve 6zel

kombinasyon yetenekleri analizleri ve heterosis-heterobeltiosis degerlendirmeleri yapilmustir.

Incelenen 6zellige ait degerlendirme sonuglar1 kendi bashig: altinda F1 ve ebeveynler
icin tam ve kisith sulama altinda; F2 ve ebeveynler i¢in tam ve kisith sulama altinda ayr1 ayri

incelenip farkli ¢izelgeler halinde sunulmustur.
4.1. Bitki Boyu (cm)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisitli (%50) sulama kosullar1 altinda bitki boyu
bakimindan 6nvaryans analizleri Cizelge 4.1’de verilmistir. Yapilan 6n varyans analizinde

genotipler arasinda istatistiki olarak %1 6nem diizeyinde fark oldugu tespit edilmistir.

Cizelge 4.1. Kisith ve tam sulama kosullarinda alti pamuk ebeveynlerinin, F1 ve F, melezlerinin bitki
boyu degerlerine ait 6n varyans analiz sonuglart.

VK SD KO
KSF, KSF; TSF, TSF;
Blok 3 440.1 372.19™ 14.29 156.24**
Genotip 35 72.55%* 103.71** 143.15** 581.17**
Hata 105 22.83 24.94 5.611 35.55
Genel 143

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisitli Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisith sulamada, en uzun bitki boyuna sahip 1 (74.8
cm) numarali ebeveyn olurken; tam sulama kosullarinda 2 (90 cm) numarali ebeveyn en uzun
bitki boyuna sahip olmustur. Ebeveynler arasinda en diisiik bitki boyuna sahip ebeveyn kisith
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sulama kosullarinda 5 (61.2 cm) numarali ebeveyn olurken, tam sulamada ise ayni istatistik

grupta yer alan 5 (77 cm) ve 6 (76 cm) numarali ebeveynler olmustur (Cizelge 4.1 ve 4.2).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kisith
sulama altinda bitki boyuna ait ortalama degerleri Cizelge 4.2’de verilmistir. Kisitli sulama
altinda F1 melezler igerisinde en uzun bitki boyuna 5x4 (81.8 cm) sahip olurken, en kisa bitki
boyuna sahip melez 2x6 (72.2 cm); tam sulamada ise en yiiksek bitki boyu 2x1 (99 cm)
melezi, en kisa bitki boyu ise 2x6 (76.7 cm) melezi olmustur (Cizelge 4.2).

Cizelge 4.2. Tam ve Kisith Sulama Altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel

melezlenmesinden elde edilen 30 F; melezinde bitki boyuna ait ortalama degerler ve 6nemlilik
gruplart.

? Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
J @ 2 @) (4) ©) (6)
- Gloria 74.8 BH 78.9 AE 75.0 BH 76.9 AG 73.0 AE 73.0 DH
5 Nazillig4-S 76.3AG 68.8 HI 76.6 AG 80.1 AC 78.9 AE 72.2 EH
% NP Ege 72.9 DH 78.5 AE 65.5 1J 77.2 AG 73.8 CH 73.0 DH
= | NazilliM-503 | 72.7 DH 77.0 AG 80.3 AC 71.5 FI 77.4 AF 73.8 CH
E DAK 66:3 79.1 AD 80.6 AB 78.8 AE 81.8 A 61.2J 74.8 BH
% | NIAB 999 78.2AF 74.7 BH 75.2 AH 73.2 DH 73.0 DH 70.7 Gl
Gloria 88.3 DH 96.2 AB 95.3B 90.0 DF 94.5BC 87.7 El
g Nazilli84-S 99.0 A 90 DF 85.9 HJ 90.8 DE 87.8 El 76.7 P
< | NP Ege 86.5 GJ 81.9 KN 81.1 MN 84.6 IK 80.5NO | 80.9 MN
@ | NazilliM-503 | 87.9 El 86.8 FJ 97.7 AB 84.6 IK 86.0 HJ 81.2 LN
% DAK 66:3 85.5 HJ 86.6 GJ 85.5 HJ 96.3 AB 77P 87.0FJ
| NIAB 999 83.9JM 89.7 DG 91.5CD 79.0 NP 77.3 OP 76 P
KS Ort: 75.1 LSDgos KS: 6.70 TS Ort: 86.55 LSDgos TS: 3.30

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisith sulama altinda
bitki boyuna ait ortalama degerleri ise Cizelge 4.3’de gosterilmistir. Kisithi sulama altinda F2
melezlerinin bitki boyu ortalamasi 86.2 cm (5x4) ile 68.8 cm (6x1) arasinda degisiklik
gostermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 100.2 (3x2) ve 79.7 (1x6) arasinda oldugu
gozlemlenmistir (Cizelge 4.3). Cizelge 4.3 ve Cizelge 4.1°de kisith sulama kosulunun hem F2
genotiplerinin hemde ebeveynlerinin bitki boyu ortalama degerini 12.77 cm azaltarak onemli
bir sekilde negatif etki ettigi goriilmektedir. Kisitli sulama kosullarinda hem Fi hem de F2
generasyonunda 5x4 melezi en yiiksek bitki boyuna sahip melez olurken, tam sulama
kosullarinda yine en yiiksek bitki boyuna sahip istatistik grupta yer almistir. En kisa bitki
boyu F1 generasyonunda 2x6 olurken, F2 generasyonunda kisitl sulamada 1x6, tam sulamada
ise 6x1 olmustur. Burdan da goriildiigii gibi en diisiik bitki boyu gosteren melezlerin ortak

ebeveyni 6 numarali ¢esit olmustur.
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Cizelge 4.3. Tam ve Kisith Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F, melezinde bitki boyuna ait ortalama degerler ve 6nemlilik
gruplart.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

J () 2 (©) (4) ©) (6)
« Gloria 74.8 EL 77.0 BK 73.3FL 75.5 CL 74.8 EL 71.2 IM
§ Nazilli84-S 79.5 AG 68.8 LM 82.1 AD 71.0 IM 78.8 BH 79.8 AF
3 NP Ege 75.1 DL 79.9 AF 65.5 MN 78.0 BI 78.0 BI 74.3 EL
= | Nazilli M-503 77.7 BJ 82.9 AB 82.5 AC 71.5IM 78.8 BH 72.7GL
% DAK 66:3 71.0 IM 76.3 BK 80.4 AE 86.2 A 61.2 N 72.3 HM
% | NIAB 999 68.8 LM 76.0 BK 74.6 EL 75.3 DL 74.6 EL 70.7 M

Gloria 88.3 BI 90.9 BG 92.1 AF 90.5BH 96.1 AB 79.7JL
g Nazilli84-S 88.1 Bl 90 BH 95.9 AB 91.5BG 83.2 GK 94.1 AD
< | NP Ege 93.3 AE 100.2 A 81.1 1K 86.3 DJ 92.3 AF 84.6 FJ
@ | Nazilli M-503 86.7 CJ 95.1 AC 90.1 BH 84.6 FJ 93.0 AE 87.1CJ
% DAK 66:3 88.0 BJ 92.4 AF 82.5 BK 95.7 AB 77 KL 80.6 IK
F | NIAB 999 84.2 FJ 94.2 AD 84.4 FJ 85.1 EJ 80.8 IK 76 KL

KS Ort: 75.28 LSDg o5 KS: 7.00 TS Ort: 88.05 LSDgos TS: 8.35

Tam ve kisith sulama altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1
generasyonunda bitki boyuna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge 4.4 °
de verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisith sulama i¢in, ortalama dominantlik
varyanst (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) ve
dominantlik etkisi (b) istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli bulunurken; eklemeli gen etkisi
(a), 06zel uyum yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs) 6nemsiz

olarak bulunmustur.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama
dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2),
dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki

degerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.
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Cizelge 4.4. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F; Generasyonunda Bitki Boyuna Ait Tam
Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSk
KO F KO F

a 5 51.8143 2.2692 345.8586 62.3272**

b1 1 1175.0445 51.4618** 425.8107 76.7354**

b2 5 124.1852 5.4388** 22.8149 4.1115**

b3 9 22.5356 0.9870 104.9819 18.9188**
b 15 133.2527 5.8359** 98.9814 17.8375**
c 5 30.4607 1.3340 161.9431 29.1838**
d 10 12.9102 0.5654 99.0696 17.8533**

Tam ve kisith sulama altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda bitki boyuna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge 4.5 de

verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitli sulama icin, eklemeli gen etkisi varyansi
(a), ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (b2) ve dominantlik etkisi (b) istatistiki olarak %]1 diizeyinde 6nemli bulunurken;
resiprokal etki (d) %5 diizeyinde 6nemli bulunmustur. Dominant genlerin anaglara dagilimini

belirleyen (bs) ve anasal etki degerleri (c) istatistiki olarak 6nemli bulunmamustir.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama
dominantlik varyansi (b1), dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (b3), dominantlik
etkisi (b) %]l diizeyinde Onemli oldugu saptanirken; bir anagta dominant allellerin
toplanmasini belirleyen varyans (b2) anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) 6nemli

bulunmamustir.

Cizelge 4.5. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F, Generasyonunda Bitki Boyuna Ait Tam
Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF;
KO F KO F

a 5 104.6017 4.1931** 417.8447 11.7592**

b1 1 1212.1245 48.5895** 1067.2605 30.0354**

b2 5 186.3278 7.4692** 70.7113 1.9900

b3 9 41.7234 1.6725 140.3680 3.9503**
b 15 167.9516 6.7325** 178.9419 5.0359**
c 5 8.7780 0.3519 44.5703 1.2543
d 10 54.3555 2.1789* 47.2083 1.3286




Tam ve kisith sulamada F1 generasyonunda bitki boyu bakimindan yapilan analiz
sonucunda sadece kisith sulamadaki dominantlik etkisi (h? ) %S5 diizeyinde istatistiki olarak
onemli bulunmus; onun disinda hem tam sulama hem de kisith sulama i¢in hesaplanan

genetik parametreler sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkli
(0.181) ¢cikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (2.166) 1°den biiyiik olmasi1 da
dominant allellerin gogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif olmasini dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (Hi/D)*? (1.997) 1’den
bliyiilk olmasi {stiin dominantligin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittminda
dominant etkilerin daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini
belirleyen h?/H2=K ise 1.8 bulunmus olup; yukarida tabloda yer alan b2 parametresinin énemli
¢ikmis olmasi anaglarda daha ¢ok dominant allellerin toplandigina isaret etmektedir ve bu

bulgular birbirini desteklemektedir (Cizelge 4.6).

Tam sulama F1 melezleri i¢in yapilan analiz sonucunda, bitki boyu agisindan olusan
tim genetik parametreler 6nemsiz bulunmustur. Yapilan analiz sonucunda; dominant ve
resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli (0.291) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin
esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-Hz1)
negatif deger almasi bu 6zelligin kalittminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve
dominantlik derecesinin (H/D)¥?  (1.857) 1’den biiyiik olmasi iistiin dominantliZin
bulundugunu ortaya koymus; tam diallel varyans analiz sonug¢larindaki bir anagta dominant
allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) %1 oOnemlilik seviyesinde olmasiyla uyum
icinde sonug¢ vermistir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina
oranin1 gosteren deger (KD/KR) 1 bulunmus olup; popiilasyonda dominant ve resesif
allellerin esit oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F) pozitif
olarak saptanmustir. Etkili en az gen cifti sayisim belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig

icin bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.6).

Dar anlamda kalitim derecesi kisitli sulamada 0.215 ve tam sulamada ise 0.216 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim
derecesi ise kisitli sulamada 0.524 iken tam sulamada 0.821 olarak tahmin edilmistir (Cizelge

4.6).
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Cizelge 4.6. F1 Generasyonunda Bitki Boyu igin Bulunmus Genetik Parametreler.

Genetik Komponentler

Ortalama Degerler

Kisith Sulama

Tam Sulama

D-H;

(HllD)lIZ

H./4H;

KD/KR

h?

hZ/ H 2=K

Kalitim Derecesi (GH)
Kahitim Derecesi (DH)
r (Yr, Wr + Vr)

8.606=13.613
30.416+ 36.017
44.747+ 87.989
121.285+91.431
88.011+ 81.678
-90.869+ 80.183
1.997

0.181

2.166
158.419*+ 54.975
1.8

0.524

0.215

-0.915

1.456+ 13.987
30.674+ 37.007
0.122+ 90.409
105.733+ 93.946
122.945+ 83.924
-75.059+ 82.388
1.857

0.291

1.002

58.332+ 56.487
0.474

0.821

0.216

-0.417

*P<0.05,** P<0.01

Altt genotipe ait kisith sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin

olusturdugu popiilasyonda bitki boyu icin hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)

degerlerine iligkin Wr/Vr grafigi Sekil 4.1°de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon

katsay1s1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da bitki boyu yliksek olan ebeveynlerin

dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini

negatif yonde kestigi (a=-13.021) ve bu sonucun istiin dominantliga isaret ettigi

goriilmektedir. (H1/D)¥? (1.997) degeri 1’den biiyiik ¢tkmis olup bu sonucu desteklemektedir.

Wr/Vr grafiginde 5 numarali c¢esidin baglangic noktasima en uzak ebeveyn oldugu

goriinmektedir buradan bu cesidin resesif gen tasidigi sonucuna ulagilmaktadir. 6x6 tam

diallel melezleme c¢alismasinda yer alan genotiplardan 3 ve 2 no’lu genotiplarin diger

genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.1).
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Sekil 4.1. Kisitl Sulama F; Generasyonu Bitki Boyuna Ait Wr/Vr Grafigi.

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarmin tam sulama altinda olusturdugu
popiilasyonda bitki boyu i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iliskin
Wr/Vr grafigi Sekil 4.2°de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da bitki boyu yiiksek olan ebeveynlerin
dominant, diislik olanlarin ise resesif gen tagidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde
regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.838) ve bu sonugta {istiin
dominantliga isaret etmektedir. (H1/D)¥? (1.857) degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu
desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tasiyan genotipin
2 oldugu goriinmektedir. 6x6 tam diallel melezleme ¢alismasinda yer alan genotiplardan 4. 5
ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve 3
ve 1 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik i¢in dominant gen tasidig1 goriilmektedir

(Sekil 4.2).
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Sekil 4.2. Tam Sulama F; Generasyonu Bitki Boyuna Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulamada F2 generasyonunda bitki boyu bakimindan hem tam sulama
hem de kisith sulama icin hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6nemli bulunan bir
deger tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in 6nceden kabullenilen varsayimlarin gecerli

oldugu ‘t’ degerinin 6nemsiz ¢ikmis olmasindan 6tiirii gegerlidir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oranimmin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.182) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (2.332) 1’den biiyiikk olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmustir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.56) 1’den biiyiik
olmas1 iistiin dominantligin oldugunu gosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalitiminda dominant etkilerin
daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayismni belirleyen h?/H2=K ise
1.278 bulunmus olup; yukarida tabloda yer alan bz parametresinin 6nemli ¢ikmis olmasi
anaglarda daha ¢cok dominant allellerin toplandigina isaret etmektedir ve bu iki sonug birbirini

destekler niteliktedir (Cizelge 4.7).

Tam sulama F2 melezleri i¢in bitki boyu agisindan olusan tiim genetik parametreler
icin yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den
farkli (0.237) ¢cikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile

dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
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dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (7.24) 1°den
biiylik olmasi iistiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) 1 bulunmus olup;
popiilasyonda dominant ve resesif allellerin esit oldugunu gosterirken; dominant ve resesif
allellerin dagilis yonii (F) pozitif olarak saptanmistir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini belirleyen
h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir

(Cizelge 4.7).

Dar anlamda kalitim derecesi kisithi sulamada 0.147 ve tam sulamada ise 0.018 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitlt sulamada 0.533 iken tam sulamada 0.743 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.7. F> Generasyonunda Bitki Boyu Igin Bulunmus Genetik Parametreler.

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 8.648+ 23.312 12.185+ 564.159
D 26.807+ 61.679 19.743+ 1.492.624
F 54.880+ 150.681 2.818+ 3.646.483
Hi 175.745+ 156.577 1.034.858+ 3.789.163
H; 127.950+ 139.874 981.289+ 3.384.954
D-H; -148.938+ 137.314 -1.015.116+ 3.323.009
(H./D)Y2 2.56 7.24
Ho/4H, 0.182 0.237
KD/KR 2.332 1.02
h? 163.546+ 94.144 19.468+ 2.278.298
h?/H=K 1.278 0.02
Kalitim Derecesi (GH) 0.533 0.743
Kalitim Derecesi (DH) 0.147 0.018
r (Yr, Wr + Vr) -0.914 -0.740

6x6 kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda bitki boyu i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iliskin
Wr/Vr grafigi Sekil 4.1°de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da bitki boyu yiiksek olan ebeveynlerin
dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini
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negatif yonde kestigi (a=-11.997) ve bu sonugta istiin dominantliga isaret etmektedir.
(H/D)Y? (2.56) degeri 1’den biiyiik ¢cikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr
grafiginde 5 numarali ¢esidin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu goriinmektedir
buradan bu cesidin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. Tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 6 ve 2 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha
yiiksek oranda homozigot oldugu belirlenirken, 1 numarali genotipin ise bitki boyu
bakimindan daha yiiksek oranda dominant genlere sahip oldugu sonucuna

varilmaktadir.(Sekil 4.3).

[BB]igin.JinksHayman Tipi Diallel Analiz

57,200
J

1,125

T 1
,000 02,31(]

-13,529

a=-11997 b =0313 w=36455

Sekil 4.3. Kisitli Sulama F, Generasyonu Bitki Boyuna Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama F2 generasyonu i¢in; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da bitki boyu yiiksek olan
ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-27.618) ve (Hi/D)Y?
(7.24) degerinin 1’den biiyiik ¢ikmig olmasi bu 6zellik i¢in {istiin dominantligin var olduguna
isaret etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tasiyan genotipin
kisith sulamada oldugu gibi 5 nolu ebeveyn oldugu goézlemlenmistir. 6x6 tam diallel
melezleme ¢alismasinda yer alan genotiplardan 2 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara
kiyasla daha yiliksek oranda homozigot oldugu ve 1 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen

ozellik icin dominant gen tasidig1 goriilmektedir (Sekil 4.4).
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Sekil 4.4. Tam Sulama F, Generasyonu Bitki Boyuna Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun bitki boyu acisindan gdosterdikleri genel ve 6zel uyum yetenekleri ile

resiprokal etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.8’de verilmistir.

Ebeveynlerin bitki boyu 6zelligine ait kisith sulama altinda F1 generasyonunda 6zel
kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde &nemli bulunurken; genel kombinasyon
yetenegi (GKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslari énemli bulunmanmustir. GKY/OKY
oraninin 1’den kiiciik olmas1 bu 6zelligin kalitiminda eklemeli olmayan genlerin daha baskin
oldugunu ortaya koymaktadir. Bu sonug ile birlikte diallel melez analizinde D-H1’in negatif
bulunmasi ve (H1/D)Y? degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y
eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant gen
etkilerinin daha 6nemli oldugunu vurgulamakta olup bu sonuglar birbirini desteklemektedir.
Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon yetenegi
(OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslart %1 diizeyinde onemli bulunmustur. Resiprokal
etkinin (RE) onemli ¢ikmasi ve ¢ komponentininde onemli ¢ikmasi birbirini destekler
niteliktedir. GKY/OKY oranmin 1°den biiyiik olmasi (3.49) bitki boyu 6zelliginin kalittminin
eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gdstermektedir, fakat 6nemsiz bulunmus olmasina
ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)Y? degerinin 1’den
biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile
belirlenen {istiin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha O6nemli oldugunu

vurgulamaktadir. Griffing tipi diallel melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden
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farkl1 olarak ¢evre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin
yaptig1 katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile celisen sonuglari
gosterebilmektedir. Bu durumda c¢evre varyansimin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu g¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi

diistinilmektedir.

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve
ozel kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde onemli bulunurken; resiprokal etki (RE)
varyanslar1 énemli bulunmamistir. GKY/OKY oraninin 1’den kiigiik olmas1 bu &zelligin
kalitiminda eklemeli olmayan genlerin daha baskin oldugunu gostermektedir. Bu sonug ile
birlikte b komponentinin énemli bulunmasi; diallel melez analizinde D-H1’in negatif olmas1
ve (H1/D)Y2 degerinin 1°den biiyiik olusu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattinin
y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant gen
etkilerinin daha Onemli oldugunu gostermistir ve bu sonucglar birbiri ile paralellik
gostermektedir. Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), ozel
kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde 6nemli
bulunmustur. Resiprokal etkinin (RE) o6nemli ¢ikmasi ve c¢ komponentininde 6nemli
bulunmasi bitki boyunun kalitiminda anasal etkinin varhigina isaret etmektedir. GKY/OKY
oranimin 1’den bilylik olmasi (2.33) bitki boyu 6zelliginin kalittiminin eklemeli genler etkisi
altinda oldugunu gostermektedir fakat; 6nemsiz bulunmus olmasina ragmen diallel melez
analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)¥? degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik
analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen {istiin
dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir.
Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli olarak cevre
varyans1 ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1r cevre varyansinin yaptigr katkiyla
beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuclar1 gosterebilmektedir.
Bu durumda ¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler
daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu ¢eligkinin epistatik gen

etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi diisiiniilmektedir.
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Cizelge 4.8. Bitki Boyuna Iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Iliskin Ozel Uyum
Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglari.

VK SD KO
KSFy KSF; TSF: TSF;
GUY 5 12.954 26.150** 86.465** 104.46**
OKG 15 33.313** 41.988** 24.745** 44.735**
Resip. Etki 15 4.690 9.791 30.007** 11.582*
Hata 105 5.708 6.237 1.387 8.88

*%: 041 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, GUY: Genel Uyum Yetenegi, OKY:0zel Kombinasyon Yetenegi, KO:
Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon Kaynagi, KS: Kisitli Sulama, TS: Tam Sulama.

Bitki boyuna iliskin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri

Cizelge 4.9°da verilmistir.

Kisith sulama Fi1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 6
numarali ebeveynden (1.583) elde edilirken; en kiigiik GKY 5 numarali ebeveynden ( 0.221)
elde edilmistir. 3 ve 5 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken; 1, 2, 4 numaral
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan 6nemli bulunan tek
ebeveyn %1 Onemlilik seviyesinde 6 numarali (1.583) cesit olmustur. Melezlerin 6zel
kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 4.02 (2x5) ile -2.1 (4x1) arasinda degistigi
goriilmektedir. OKY incelendiginde melezler 2x3 (2.40), (2x5) 4.02, 3x5 (2.14), 4x5 (3.71)
pozitif yonde; 1x4 (-2.067) ise negatif yonde %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur. 1x5
(3.039), 1x6 (1.25), 2x4 (1.596), 2x5 (4.02), 3x4 (3.38), 3x5 (2.14) 3x6 (1.354) pozitif yonde;
4x6 (-1.054) ise negatif yonde %5 diizeyinde 6nemli bulunmustur. Bitki boyu bakimindan

kisitlt sulama F1 melezlerinde resiprok etki gosteren melez olmamustir (Cizelge 4.9).

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢alismasinin F1 generasyonunda ise; 1 (3.68), 2
(1.15) .4 (0.92) ve 6 (4.25) pozitif yonde; 5 numarali ebeveyn (-1.5) negatif yonde GKY %1
diizeyinde oOnemli bulunmustur. 3 numarali ebeveyn ise GKY bakimindan oOnemli
bulunmamistir. Melezlerin 6zel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (6.2), 3x4 (3.62), 3x6 (3.89) ve
4x5 (5.2) pozitif yonde, 2x3 (-3.82), 3x5 (-2.05) ve 4x6 (-3.13) negatif yonde %1; 1x5 (1.27)
pozitif yonde %S5 diizeyinde Onemli bulunmustur. Tam sulama altinda resiprok etkiler
incelendiginde, 4x3 (6.55). 5x3 (2.5), 6x2 (6.5) ve 6x3 (5.3) kombinasyonlarinda 6zellige
olumlu katki yapacak yonde iken, 3x1 (-4.37), 3x2 (-1.96), 4x2 (-2), 5x1 (-4.5), 6x1 (-1.88) ve
6x5 (-4.85) melezlerinde negatif etki yapacak yonde oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.9).
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Cizelge 4.9. Kisitl ve Tam Sulamada bitki boyu igin elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q | Gloria | Nazilli84-S | NP Ege | Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
J ) (2) 3) (4) (5) (6)
= | Gloria 0.779 0.875 -1.183* -2.067** 3.038* 1.25%
E | Nazillisa-s -1.275 0.817 2.40%* 1.596* 4.025%* -0.912
2 | NPEge -1.075 0.95 -0.775 3.388* 2.14%% 1.354*
= | NazillimM-503 | -2.1 -1.55 1.55 0.983 3.708%*  -1.054*
Z | DAK 66:3 0.4 0.875 25 2.175 -0.221 0.6
% | NIAB 999 2.6 1.225 1.1 -0.3 -0.9 -1.583**
| Gloria 3.68**  6.193** 0.639 -2.23** 1.27* -0.209
g | Nazillis4-s 1425  1149%*  -3.82%* 0.176 0.951 -0.253
S | NPEge 4.37%%  -1.96%* 0.003 3.62%* 2.053%*  3.89%*
@ | Nazilli M-503 | -1.075 _ox 6.55%* 0.922%* 5178%*  -3.13%*
E | bpakes:3 -4 5% -0.6 2.5%% 5.15%* -1.503%* 1.299
= | NIAB 999 -1.88** 6.5%* 5.3%* 1.1 -4.85%%  -4.249%*
Kisith Sulama Tam Sulama Kosegenler GKY,
KD KD kosegen iistii OKY,
SH %65 %01 SH V65 Yol kosegen alti RE
[g)] = 0630 | 1235 | 1575 | [g()]1= 0.310 | 0.608 | 0.775 _ etkilerini
[SGj)] = 1.436 | 2.815 | 3.590 | [S(ii)]= 0.708 | 1.388 | 1.770 gostermektedir.
[r(ij)] = 1.689 | 3.310 | 4223 | [r(ij)]= 0.833 | 1.633 | 2.083
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Bitki boyuna iliskin F2 generasyonuna ait genel ve 06zel uyum yeteneklerinin

kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.10’da verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY), 2 (1.63) ve 4
(1.66) numarali ebeveynde pozitif yonde, 6 (-1.89) numarali ebeveynde ise negatif yonde
istatistiksel olarak Onemli oldugu tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 6.49 (4x5) ile -2.58 (1x6) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde melezler 2x3 (3.60), 3x5 (4.42), 4x5 (6.49) pozitif yonde dnemli bulunmustur.
Bitki boyu bakimindan kisith sulama F2 generasyonunda 4x2 (5.93) disinda resiprok etki

gosteren melez olmamustir.

Tam sulama altinda ¢alismasinin F2 generasyonunda ise; 2 numarali ebeveyn (4.1)
pozitif yonde; 5 (-2.38) ve 6 (-4.32) numarali ebeveynler ise negatif yonde GKY
gostermislerdir. F2 generasyonunun 6zel kombinasyon yetenekleri, 1x5 (5.57), 2x3 (5.29) ve

4x5 (7.43) melezlerinde pozitif yonde 6nemli bulunmustur. Tam sulama kosullarinda resiprok
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etkiler incelendiginde, 5x2 (4.6) pozitif yonde, 5x3 (-4.9) negatif yonde etki yaptig tespit
edilmistir (Cizelge 4.10).

Cizelge 4.10. Kisith ve Tam Sulamada bitki boyu icin elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliskin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F, kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazillig84-S NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
d @ (2) 3 4) (®) (6)
= Gloria -0.862 2.171 -0.725 0.517 -0.567 -2.583
E Nazillig4-S 1.275 1.629* 3.608* -1.65 1.567 2.85
Z NP Ege 0.9 -1.075 0.45 2.829 4.42** 0.604
= Nazilli M-503 1.1 5.925** 2.225 1.658** 6.49** -1.079
z DAK 66:3 -1.875 -1.25 1.225 3.7* -0.983 1.012
X NIAB 999 -1.2 -1.925 0.15 1.325 1.175 -1.89**
© Gloria 0.771 -3.45 3.271 -1.463 5.57** -2.583
= Nazillig4-S -1.375 4.1** 5.29** -0.142 -1.983 6.29**
‘—; NP Ege 0.625 2.175 0.579 -1.671 1.088 0.183
w Nazilli M-503 -1.9 1.8 1.9 1.238 7.43** 1.125
% DAK 66:3 -4.025 4.6* -4.9* 1.35 -2.371** -0.692
= NIAB 999 2.275 0.025 -0.1 -1 0.125 -4,32**
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
KD KD . e
SH SH kosegen {istii OKY,
%5 %L Zig %l késegseng alt1 RE etkilerini

[g()]= 0.658 | 1.290 | 1.645 [g()] =0.758 1.486| 1.895 gostermektedir.

[S(ij)] =1.501 | 2.942 | 3.753 [S(i]=1.791 3.510| 4.478

[r(ip]=1.776 | 3.481 | 4.440 [r(ij)] = 2.108 4.132| 5.270
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, bitki

boyuna iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.11°de verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda bitki boyuna ait hesaplanan heterosis
degerleri % 24.41 (5x3) ile %-0.72 (6x1) arasinda degismistir. F1 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 23 tanesi istatistiki olarak onemli bulunurken, 7
tanesinde (1x4, 1x6, 2x6, 4x6, 2x1, 6x1 ve 6x4) heterosis degeri 6nemsiz bulunmustur. Bitki
boyu icin heterobeltiosis degerleri %24.41 (5x3) ile %-3.41 (6x1) arasinda dagilmaktadir.
Heterobeltiosis degerleri bakimindan onemli olan 11 adet melez (2x3, 2x4, 2x5, 3x5, 4x5,
3x2, 4x2, 4x3, 5x2, 5x3, 5x4) saptanmis olup bu melezlerin etki yonii pozitiftir (Cizelge
4.11).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, bitki boyu bakimindan hesaplanan

en biiytik heterosis %17.04 ve heterobeltiosis degeri %12.36 olarak 5 numarali ebeveynin
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kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diistik heterosis %6.23 ile 6 numarali gesitte,
en diisiik heterobeltiosis degeri ise %2.21 ile 1 ¢esidin kullanildig1 melez kombinasyonlardan
elde edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildigr melez serisinde ise en yiiksek heterosis
degeri %16.11 ile 5 numarali hat olurken, en yiiksek heterobeltiosis degeri %10.95 ile 3
numarali ebeveyn olmustur. En diisilk heterosis degeri ortalamasi %35.66 ve en diisiik
heterobeltiosis ortalamasi %2.38 olarak 6 numarali ebeveynin baba olarak kullanildig:
melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla

%11.61 ve %7.12 olmustur (Cizelge 4.11).

Tam sulama kosullarindaki F1 melezleri i¢in bitki boyuna ait hesaplanan heterosis
degerleri % 19.13 (5x4) ile %-6.86 (6x1) arasinda degismistir. F1 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 18 adet melez pozitif, 3 tanesi ise negatif yonde
istatistiki olarak 6nemli oldugu tespit edilmistir. Bitki boyu icin heterobeltiosis degerleri
%15.19 (4x3) ile %-13.09 (6x1) arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri
incelendiginde1x2, 1x3, 1x5, 2x4, 5x6, 2x1, 4x3, 5x4, 6x2, 6x3 pozitif yonde, 2x6, 3x5, 3x6,
4x6, 3x2, 6x1 ve 6x4 ise negatif yonde dnemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.11).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, bitki boyu bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %9.19 ve heterobeltiosis degeri %5.05 olarak 1 numarali ebeveynin
kullanildig1t melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %-2.59 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-2.61 ile 3 gesidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildigi melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%9.40 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %6.69 ile 3 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik
heterosis degeri ortalamast %3.18 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamast %-1.25 olarak 6
numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve

heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %5.47 ve %1.95 olmustur (Cizelge 4.11).
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Cizelge 4.11. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F; Melezlerinde Bitki Boyu Bakimindan
Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 ” 2 H 3 ” 4 H 5 ” 6 Ort.
1 Ht 9.90* 6.99 5.16 15.23** 0.31 7.52
Hb 5.48 0.33 2.88 4.75 -2.41 221
2 Ht 6.34 14.16** 14.15** 21.40** 3.55 10.65
Hb 2.07 11.42* 11.96* 14.69** 2.12 8.04
3 Ht 9.27* 16.99** 12.67** 16.51** 7.23* 10.68
« Hb 247 14.18** 7.90 12.68* 3.25 7.60
E 4 Ht 9.47* 9.73* 17.20** 16.70** 3.73 9.47
5 Hb 7.09 7.62* 12.24* 8.25* 3.15 6.25
g 5 Ht 16.04* 24.10** 24 41** 23.26** 13.46** 17.04
é Hb 5.48 17.24** 24 41** 14.34** 5.80 12.36
6 Ht -0.72 7.06* 10.47* 2.88 10.73* 6.23
Hb -3.41 5.59 6.36 2.31 3.25 2.82
Ort. Ht 8.08 13.56 14.64 11.62 16.11 5.66
Hb 2.74 10.02 10.95 7.88 8.73 2.38
Ort. Ht 11.61
Hb 7.12
1 Ht 10.61** 10.42** 4.03* 14.44** 6.44** 9.19
Hb 8.95** 7.93** 1.98 7.08** -0.68 5.05
2 Ht 13.89** 1.07 6.59** 8.00** -5.34** 2.06
Hb 12.18** 0.29 6.07** 251 -10.40** -0.30
3 Ht -0.48 -3.55* 0.03 -0.11 0.67 -0.59
g Hb -2.72 -4.29* -0.27 -4.48* -4.00* -2.61
c—; 4 Ht 4.96** 1.89 15.53** 6.39** 0.73 491
(g Hb 2.89 1.40 15.19** 1.45 -4.22* 2.76
< Ht 6.27%* 6.52** 6.10** 19.13** 13.40** 9.03
= > Hb -0.57 1.11 1.45 13.59** 13.07** 5.85
6 Ht -6.86** 10.71** 13.86** -2.00 0.75 4.66
Hb | -13.09** 4.79* 8.57** -6.81** 0.46 1.40
ort. Ht 3.56 5.24 9.40 5.56 5.89 3.18
Hb -0.26 2.39 6.69 2.92 1.40 -1.25
ort. Ht 5.47
Hb 1.98

**= 91 diizeyinde dnemli, *= %5 diizeyinde 6nemli

Tam ve kisith sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, bitki boyuna

iligkin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.12°de verilmistir.

Kisith sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda bitki boyuna ait hesaplanan
heterosis degerleri % 30.63 (5x4) ile %-2.91 (4x1) arasinda degismistir. F2 generasyonunda

hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 21 tanesi istatistiki olarak O6nemli
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bulunurken, 9 tanesinde (1x2, 1x3, 1x4, 1x6, 2x4, 4x6, 4x1, 6x2 ve 6x4) heterosis degeri
onemsiz bulunmustur. Bitki boyu i¢in heterobeltiosis degerleri %22.84 (5x3) ile %-5.02 (4x1)
arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6nemli olan 11 adet melez (2x3,
2x5, 2x6, 3x5, 4x5, 3x1.3x2, 4x2, 4x3, 5x3, 5x4) saptanmis olup bu melezlerin etki yonii
pozitiftir (Cizelge 4.12).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, bitki boyu bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %17.11 ve heterobeltiosis degeri %10.89 olarak 5 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %4.5 ve en diisik
heterobeltiosis degeri ise %-0.58 ile 1 numarali ¢esitte tespit edilmistir. Cesitlerin baba olarak
kullanildigi melez serisinde ise en yliksek heterosis degeri %16.68 ve en yiiksek
heterobeltiosis degeri %11.7 ile 3 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri
ortalamasi1 %6.56 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamas1 %3.39 olarak 6 numarali ebeveynin
baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis

degerleri ise sirasiyla %12.51 ve %7.69 olmustur (Cizelge 4.12).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in bitki boyuna ait hesaplanan heterosis
degerleri % 14.57 (4x6) ile %-4.5 (6x2) arasinda degismistir. F2 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 16 adet melez (1x2, 1x4, 1x6, 2x4, 2x6, 3x4, 3x6,
4x6, 5x6, 2x1, 4x1, 5x3, 6x1, 6x5) pozitif, 3 melez (4x5, 6x2 ve 6x4) ise negatif yonde
istatistiki olarak 6nemli oldugu tespit edilmistir. Bitki boyu i¢in heterobeltiosis degerleri
%12.99 (4x6) ile %-4.56 (6x2 ve 6x4) arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis
degerleri incelendiginde 1x2, 1x4, 1x6, 2x4, 2x6, 3x4, 3x6, 4x6, 2x1, 4x1, 5x3, 6x1, 6x5
pozitif yonde, 6x2 ve 6x4 ise negatif yonde 6nemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.12).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, bitki boyu bakimidan hesaplanan
en biiyiik heterosis %6.90 ve heterobeltiosis degeri %6.06 olarak 1 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %2.14 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %1.15 ile 5 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%8.36 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %7.51 ile 6 numarali ebeveyn olmustur. En diistik
heterosis degeri ortalamast %1.43 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %0.30 olarak 5
numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve

heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %4.47 ve %3.36 olmustur (Cizelge 4.12).
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Cizelge 4.12. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F> Melezlerinde Bitki Boyu Bakimindan
Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 ” 2 H 3 ” 4 H 5 ” 6 Ort.
1 Ht 6.32 4.49 3.25 10.62* -2.17 4.50
Hb 2.94 -2.01 1.00 0.00 -4.82 -0.58
2 Ht 9.84* 21.15** 0.35 20.78** 13.43** 11.14
Hb 6.35 17.21** -0.70 12.50* 12.87* 8.38
3 Ht 17.05** 17.98** 13.91** 23.88** 9.14* 12.98
< Hb 9.77* 14.14* 9.09 19.10** 5.09 9.48
E 4 Ht -2.91 17.10** 20.41** 19.41** 2.18 11.82
5 Hb -5.02 15.87** 15.31** 10.14* 1.61 8.59
g 5 Ht 16.54** 16.95** 27.77** 30.63** 10.22* 17.11
é Hb 5.35 8.93 22.84%** 20.49** 2.19 10.89
6 Ht 9.73* 7.96 9.59* 5.91 13.81* 7.45
Hb 6.76 7.43 5.52 5.31 5.52 4.75
Ort. Ht 10.05 13.26 16.68 10.81 17.70 6.56
Hb 4.64 9.86 11.78 7.04 9.45 3.39
Ort. Ht 1251
Hb 7.69
1 Ht 9.24** 2.64 14.29** 0.71 7.60** 6.90
Hb 8.83** 1.26 13.07** -0.12 7.26** 6.06
2 Ht 12.11** 1.68 9.16** -0.80 11.99** 4.41
Hb 11.69** 0.69 7.60** -1.99 11.92** 3.64
3 Ht 2.06 1.22 9.36** -0.44 4.05** 2.84
g Hb 0.69 0.23 6.76** -2.58 2.98 1.48
c—; 4 Ht 9.58** 1.81 1.20 -2.94* 14.57** 2.93
(g Hb 8.42** 0.35 -1.20 -3.17 12.99** 1.79
< Ht -0.42 3.11 6.30** -2.28 3.58** 214
= > Hb -1.24 1.87 4.01* -2.51 2.40 1.15
6 Ht 12.42** -4.50* -0.52 -3.23 10.62** 2.95
Hb 12.05** -4.56* -1.55 -4.56* 9.36** 2.15
Ort. Ht 7.15 2.17 2.26 55 143 8.36
Hb 6.32 1.34 0.64 4.07 0.30 7.51
ort. Ht 4.47
Hb 3.36

**= 91 diizeyinde onemli, *= %5 diizeyinde 6nemli
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4.2. Circir Randimam (%)

Kisith ve tam sulama kosullarinda, 6 pamuk genotipinin tam diallel F; melezleri ve F,
genotiplerinin ¢ir¢ir randimani 6zelligi bakimindan 6n varyans analiz sonuglar1 Cizelge 4.13°

de gosterilmistir.

Ebeveyn olarak kullanilan 6 pamuk genotipi, her iki sulama kosullarinda hem F1 hem
de F2 melezlerinde karsilastirmak icin kullanilmistir. On varyans analiz sonuglarina gore 6
ebeveyn ve 30 F1 melezinden olusan 36 pamuk genotipinin hem tam sulama (iyi sulama) hem
de kisith sulama kosullarindaki ¢ir¢ir randimani verileri arasinda istatistiki olarak %1 6nem
seviyesinde fark oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.13). Ayrica, Cizelge 4. 13°de varyans
analiz sonucunda tam ve kisitli sulama kosullarinda, F2 melezlerinin ¢irgir randimani degerleri

arasinda istatistiki olarak %1 seviyesinde 6nemli farkin oldugu belirlenmistir.

Cizelge 4.14 ve 4.15 incelendiginde, ebeveyn olarak kullanilmis alti pamuk genotipi
arasinda tam sulama kosullarinda en yiiksek ¢ir¢ir randimanina sahip genotip % 40.0 ile 1
numarali ¢eside ait iken kisitli sulama kosullarinda ise en yiiksek ¢ir¢ir randimanina sahip %

41.4 ile 6 numarali pamuk genotipine ait oldugu tespit edilmistir.

Ozellikle, hem tam sulama hem de kisith sulama kosullar1 gibi iki farkli ortamda
yetistirilmis 3 ve 4 numarali pamuk genotiplerinin ¢ir¢ir randimani degerlerinde istatistiki
olarak da fark olmayip degismedigi ve her iki farkli ortamdan etkilenmedigi goriilmektedir
(Cizelge 4.14 ve 4.15). 2, 3 ve 5 numarali pamuk genotiplerinin kisith sulama kosullarindaki
circir randiman1 degerleri tam sulama kosullarindaki degerlerinden daha yiiksek oldugu
goriilmektedir (Cizelge 4.14 ve 4.15). Calismada ebeveyn olarak kullanilan 6 pamuk genotipi
arasinda en diisiik ¢ir¢ir randimani degeri 2 numarali ebeveynden tam sulama kosullarinda
%35.1 oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.14 ve 4.15). Ayrica, 2 numarali pamuk ¢esidi, kisith
sulama kosullarinda %38.1 olan ¢ir¢ir randiman1 degeri tam sulama kosullarinda %35.1
degerine diigmesi ile farkli yetisme ortamlarda oldukga etkilendigi tespit edilmistir (Cizelge
4.14 ve 4.15).
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Cizelge 4.13. Kisitli ve tam sulama kosullarinda alti pamuk ebeveyninin, F; ve F, melezlerinin ¢ir¢ir
randimani degerlerine ait 6n varyans analiz sonuglart.

KO
VK SD
KSF; KSF; TSF; TSF;
Blok 3 2.78 1.69 5.69* 3.05
Genotip 35 9.91** 12.42** 8.61** 11.73**
Hata 105 1.13 1.61 0.87 2.67
Genel 143

**: %I seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisith Sulama, TS: Tam Sulama.

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonunun tam ve
kisith sulama kosullarinda ¢ir¢ir randimanina ait ortalama degerleri Cizelge 4.14 de

verilmistir.

Cizelge 4.14 incelediginde, ¢ir¢ir randimani bakimindan en yiiksek degeri hem kisitl
sulama kosulunda %41.8 ve hem de tam sulama kosullarinda %41.3 ile 6x1 resiproklu
melezinden elde edilmistir. Ayrica, 1x6 melezi hem tam sulama hem de kisith sulama
kosullarinda diger tiim melez kombinasyonlarin igerisinde sirasiyla %40.0 ve %41.4 ile en
yiiksek ¢ir¢ir randimanina sahip oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.14). Calismada F1 melez
kombinasyonlari arasinda, en diisiik ¢ir¢ir randimani degeri tam sulama kosullarinda %33.8
ile 5x4 melezinin sahip oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.14).

Cizelge 4.14. Tam ve Kisith Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel

melezlenmesinden elde edilen 30 F1 melezinde ¢ir¢ir randimanina (%) ait ortalama degerler ve
onemlilik gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 NIAB 999

d @) 2 (©) 4) ©) (6)
« | Gloria 39.3DJ 40.8 AC 38.7 GM 39.4 Cl 40.6 AD 41.4 AB
E Nazilli84-S 38.2 HO 38.1 HO 36.8 OR 38.010 36.3 PS 37.0 OR
(3 NP Ege 38.1 HO 38.9 FL 37.3 MQ 38.5 GN 36.1 QS 39.2 DK
= | Nazilli M-503 | 39.9 CG 36.9 OR 37.8 KO 37.4 MQ 37.9J0 39.1 EL
Z | DAK 66:3 39.3CJ 37.1NR 35.3S 35.7 RS 39.5CH 35.69 HO
:2 NIAB 999 418 A 38.6 GM 39.2 DK 40.2 BF 38.0 10 40.5 AE
© Gloria 40 B 38.4 CG 37.9 DI 39.6 BC 38.7 BE 40.0 B
£ | Nazilli84-S 36.6 IM 35.1N 37.2 GL 36.1 KN 35.9 MN 38.1 DH
c_; NP Ege 38.9 BD 37.0 HM 37.2 GL 37.0 HM 36.0LN 38.7 BE
@ | Nazilli M-503 37.9 DI 37.3 FK 35.9 MN 37.2 GL 37.5E] 37.7DJ
% DAK 66:3 37.2GL 36.7 IM 352N 33.80 38.5 DH 38.6 CE
F 1 NIAB 999 413 A 38.8 BD 38.6 CE 36.7 IM 37.7DJ 38.2 DH

KS Ort:38.45 LSDgos KS: 1.491 TS Ort: 37.55 LSDgos TS:1.294

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F2 melez kombinasyonunun tam ve

kisith sulama altinda ¢ir¢ir randimanina ait ortalama degerleri Cizelge 4.15’de verilmistir.
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Cizelge 4.15 incelediginde, ¢ir¢ir randimani bakimindan en yiiksek deger kisith sulama
kosulunda % 41.4 ile NIAB 999 x Nazilli M-503 (6x4) resiproklu melezinden elde edilmistir.
1x6 %41.2; 1x4 %40.4 melez kombinasyonlarinin kisith sulama kosullarindaki ¢irgir
randimani degerleri de en ytiiksek ikinci grup icerisinde olup ayni melezlerin bu degerleri tam
sulama kosullarindaki ¢ir¢ir randimani degerlerinden yliksek oldugu gézlemlenmistir (Cizelge
4.15). Ayrica, caligmadaki F2 generasyonun daki tiim resiproklu melez kombinasyonlarinin
her birinin kisith sulama kosullarindaki ¢ir¢ir randimani degerleri tam sulama kosullarindaki

circir randimant degerlerinden yiiksek oldugu Cizelge 4.15°de goriilmektedir.

Cizelge 4.15. Tam ve Kisitli Sulama Altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F, melezinde ¢irgir randimanina ait ortalama degerler ve 6nemlilik
gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

3 @ 2 (©) (4) ®) (6)
= Gloria 39.3 CF 39.2 CG 39.5 BF 40.4 AC 38.1 DK 41.2 AB
E Nazilli84-S 39.3CF 38.1 DK 37.4GL 37.0 IM 35.7LO 38.4 DJ
3 NP Ege 39.3CF 39.6 BF 37.3 HL 36.7 JM 34.8 NO 38.6 DI
= | NazilliM-503 | 39.9 AE 38.9CH 38.1 EK 374 GL 38.1 EK 39.9 AD
%Z | DAK 66:3 37.3 HL 3450 35.4 MO 34.8 NO 39.5 BF 37.8 FK
< NIAB 999 39.5 BF 37.1 HM 38.6 DI 414 A 36.5 KN 40.5 AC

Gloria 40 A 39.1 AC 38.9 AE 38.0 AG 374CJ 39.1 AC
g Nazilli84-S 38.1 AG 35.1JN 36.7 DK 37.5ClI 36.6 EK 38.3 AF
S | NP Ege 39.0 AD 37.0 CK 37.2CK 36.5 FL 35.3 1IN 37.9BH
@ | NazilliM-503 | 38.3 AF 37.8 BH 38.5 AF 37.2CK 35.9GM 38.9 AE
% DAK 66:3 37.6 CH 33.6 MN 35.1JN 33.3N 38.5 AF 35.1 KN
= | NIAB 999 38.6 AF 37.9 BH 36.7 DK 40.1 AB 35.2IN 38.2 AF

KS Ort: 38.19 LSDggs KS: 1.782 TS Ort: 37.26 LSDoos TS: 2.294

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6 pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 melez
kombinasyonlarinin ¢ir¢ir randimanina ait tam diallel varyans analizi sonuglari ¢izelge 4.16°

da verilmistir.

Cizelge 4.16 da, 6 pamuk genotipinin ve 30 F1 melez kombinasyonunun tam ve kisitl
sulama daki ¢ir¢ir randimani degerleri i¢in ayr1 ayri yapilmig tam diallel varyans analiz
sonucuna gore; hem kisithh sulama hem de tam sulama kosullarinda ortalama dominantlik
varyanst (b1) hari¢, eklemeli gen etkisi varyansi (a), bir anagta dominant allellerin
toplanmasini belirleyen varyans (b2), dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs),
dominantlik etkisi (b), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) varyasyon kaynaklari

istatiksel olarak dnemli bulunmustur.
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Cizelge 4.16. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F1 Generasyonunda ¢ir¢ir randimanina Ait
Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF, TSF:
KO F degeri KO F degeri

a 5 39.1422 34.5889** 34.3625 40.3939**

by 1 0.6994 0.6180 0.2118 0.2490

b2 5 10.7829 9.5286** 8.5305 10.0278**

b3 9 5.0398 4.4535** 2.7994 3.2907**
b 15 6.6648 5.8895** 4.5373 5.3337**
c 5 5.2635 4.6512** 4.0763 4.7917**
d 10 2.4722 2.1846* 4.2019 4.9394**

Cizelge 4.17 de, 6 pamuk genotipinin ve 30 F2 melez kombinasyonunun tam ve kisitl
sulama daki ¢ir¢ir randimani degerleri i¢in ayr1 ayr1 yapilmis tam diallel varyans analiz
sonucuna gore; kisith sulama kosullarinda, eklemeli gen etkisi varyansi (a), bir anagta
dominant allellerin toplanmasint belirleyen varyans (b2), dominant genlerin anaglara
dagilimini belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b) ve resiprokal etki (d) istatistiki olarak %1
diizeyinde 6nemli bulunurken; ortalama dominantlik varyansi (b1) %5 diizeyinde 6nemli
bulunmustur. Anasal etki degerleri (c) ise istatistiki olarak énemli bulunmamaistir (Cizelge 4.

17).

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), bir anagta dominant
allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) ve dominantlik etkisi (b) %1 diizeyinde 6nemli
oldugu saptanirken, ortalama dominantlik varyanst (bi1), dominant genlerin anaglara
dagilimin1 belirleyen (b3), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) Onemli

bulunmamustir.

Cizelge 4.17. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F; Generasyonunda Cirgir Randimanina Ait
Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF,
KO F KO F
a 5 43.5155 26.9386** 39.4110 14.7199**
b1 1 6.9581 4.3075* 0.0016 0.0006
b2 5 21.5728 13.3548** 247671 9.2504**
b3 9 4.1854 2.5910** 4.5677 1.7060
b 15 10.1660 6.2934** 10.9964 4.1071**
c 5 3.3199 2.0552 3.5434 1.3234
d 10 4.8167 2.9818** 3.0751 1.1485
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Tam ve kisith sulamada Fi1 generasyonunda cir¢ir randimani 6zelligi i¢in yapilan
genetik diallel analizi (H1/D) 1/2 degerinin 1'den biiyiik oldugunu gostermistir (Cizelge 4.18).
F1 melezlerinin hem tam sulama hem de kisitli sulama kosullarinda dominantlik derecesinin
(H1/D)1/2  (swrastyla 1.781 ve 1.9) 1°den biiyiik olmas1 iistiin dominantligin bulunduguna
isaret etmektedir (Cizelge 4.18). Eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin
(D-H1) negatif deger almast bu Ozelligin kalittiminda dominant etkilerin daha 6nemli

olduguna isaret etmektedir.

Ote yandan, iki farkl1 sulama suyu miktarina gére yetistirilen iiriiniin ¢ir¢ir randimani
ozelligine ve bitki gelisimini de etkilemektedir. Cizelge 4.18’de F1 melezlerinin ¢irgir
randimani 6zelligi yoniinden (E) ¢evresel varyansin tam sulama kosullarinda 0.294 ve kisith
sulama kosullarinda 0.248 ile diisiik degerler oldugu tespit edilmistir. Tam ve kisitl sulamada
circir randimani 6zelligi icin dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkl
(0.224 ve 0.233) oldugu ve dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin
(KD/KR) (1.44 ve 1.349) 1°den biiyiik olmasi; dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve
dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F) degerinin pozitif olmasini dogruladigi Cizelge
4.18" de goriilmektedir. Dominant ve resesif allellerin oranmmin (H2/4H1) 0.25’den farkli
c¢ikmasindan dolayr bu allellerin esit frekansta olmadiklar1 belirlenmistir. HI>H2 allel
frekansinin esit olmadigin1 gostermesi bu olguyu desteklemektedir (Cizelge 4. 18). H1
degerinin H2 degerinden yiiksek olmasi pozitif ve negatif genler ebeveynlerde asimetriktik
oldugu bu olguyu H2/4H1 degerlerinin 0.25'ten kii¢iik olmasi ile teyit edildigi goriilmektedir.
Etkili en az gen cifti sayisim1 belirleyen h2/H2=K degerinin 1’den kiiclik olmasindan dolay1

etkili genlerin sayis1 belirlenememistir (Cizelge 4. 18).

Dar anlamda kalitim derecesi kisitli sulamada 0.25 ve tam sulamada ise 0.22 olarak
tahmin edilmistir (Cizelge 4. 18). Dar anlamda kalitim derecesinin kiigiik olusu dominant
genetik varyansin fenotipik varyans i¢indeki payinin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis
anlamda kaliim derecesi ise kisith sulamada 0.75 iken tam sulamada 0.734 olarak tahmin
edilmistir (Cizelge 4. 18). Genis anlamda kalitim derecesi, ¢ir¢ir randimani 6zelligi igin dar
anlamda kalitim derecesi degerinden daha yiiksek olmasi eklemeli olmayan gen etkisinin bu

0zellik lizerinde etkili oldugu anlamina gelmektedir.
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Cizelge 4.18. Cir¢ir Randimani I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (F7) .

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.294+ 0.580 0.248+1.026
D 2.568+1.534 2.00542.715
F 1.650+3.748 1.132+6.632
Hi 8.149+3.895 7.243+6.892
H. 7.299+3.480 6.751+ 6.156
D-H; -5.581+£3.416 -5.237+6.044
(H/D)Y2 1.781 1.9
H./4H, 0.224 0.233
KD/KR 1.44 1.349
h? -0.066+2.342 -0.108+4.144
h?/H=K -0.009 -0.016
Kalitim Derecesi (GH) 0.75 0.734
Kalitim Derecesi (DH) 0.251 0.22
r(Yr, Wr +Vr) 0.659 0.113

Alt1 genotipe ait kisith sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin
olusturdugu popiilasyonda ¢ir¢ir randimani i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)

degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.5°de verilmistir.

Cizelge 4. 18’de cir¢ir randimani o6zelligi icin Yr, Wr+Vr icin r degeri pozitif
bulunmustur, cir¢ir randimani yiiksek degerlere sahip ebeveynlerin resesif alellere sahip
oldugunu, ancak dominant alellerin ayni karakterler i¢in olumsuz etkiye sahip oldugunu

gostermektedir.

Wr/Vr grafigi (Sekil 4.5) regresyon ¢izgisinin Wr eksenin orijini altindan gectigini
gostermekte ve bu karakteri kontrol eden gen eyleminin dominantlik tipini gostermektedir.
Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde (a=-0.869) ve regresyon
dogrusunun y eksenini orjinin altindan gegtigi, bu sonugta {istlin dominanth@a isaret
etmektedir. (H1/D)? (1.781) degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir.
Dizi noktalarinin regresyon dogrusu iizerindeki konumundan, 2, 3 ve 4 numarali ebeveynlerin
orijine yakin olmak iizere maksimum dominant genlere sahip oldugu goriilmektedir (Sekil
4.5). Wr/Vr grafiginde 5 numarali ¢esidin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu
goriinmektedir. Buradan bu ¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulagilmaktadir. 6x6 tam
diallel melezleme calismasinda yer alan genotiplardan 2 no’lu genotipin diger genotiplara

kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4. 5). Sekil 4. 5° de ayrica
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3 numarali pamuk ebeveyninin de melezlerine daha ¢ok dominant gen aktardigi
goriilmektedir. Kisith sulama kosullarinda, Cizelge 4.18 de D<H1 (D nin H1 den kiigiik deger
olmasi) ve r degerinin negatif ¢ikmasindan dolayr Sekil 4.5 deki Wr/Vr grafiginde 2, 3 ve 6
nolu genotiplerin regresyon ekseninin altinda olmalar1 ¢ir¢ir randimani 6zelligi yoniinden

istiin dominantlik gosterdikleri belirlenmistir.
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Sekil 4.5. Kisith Sulama F; Generasyonu Cirgir Randimanina Ait Wr/Vr Grafigi.

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarinin tam sulama altinda olusturdugu
popiilasyonda ¢ir¢ir randimani igin hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine

iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.6’da verilmistir.

Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0,548) ve
bu sonugta kismi dominantliga isaret etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en
cok resesif gen tasiyan genotipin 5 oldugu goriinmektedir. 6x6 tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 3, 4, 5 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla
daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve 1 numarali ebeveyn ise bahsedilen 6zellik i¢in daha

fazla dominant gen tasidigi gortilmektedir (Sekil 4.6).
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Sekil 4.6. Tam Sulama F; Generasyonu Cirgir Randimanina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulamada F2 generasyonunda ¢ir¢ir randimam 6zelligi i¢in yapilan
genetik diallel analizi (H1/D)? degerinin 1'den biiyiik oldugunu gostermistir (Cizelge 4.19).
F2 melezlerinin hem tam sulama hem de kisithh sulama kosullarinda dominantlik derecesinin
(H1/D)Y? (sirastyla 2.441 ve 1.646) 1°den biiyiik olmasi iistiin dominantligin bulunduguna
isaret etmektedir (Cizelge 4.19). Her iki sulama kosulunda, eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalitminda dominant etkilerin

daha 6nemli olduguna isaret etmektedir (Cizelge 4.19).

Ote yandan, iki farkli sulama suyu miktarina gére yetistirilen {iriiniin ¢ir¢ir randimani
ozelligine ve bitki gelisimini de etkilemektedir. Cizelge 4.19°da F2 melezlerinin ¢irgir
randimani 6zelligi yoniinden (E) ¢evresel varyansin tam sulama kosullarinda 0.404 ve kisith
sulama kosullarinda 0.672 ile diisiik degerler oldugu tespit edilmistir. Tam ve kisitl sulamada
¢irgir randimani 6zelligi i¢in dominant ve resesif allellerin oraninin (Hz2/4H1) 0.25den farkli
(0.224 ve 0.21) oldugu ve dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR)
(1.401 ve 1.918) 1’den biiyiik olmasi; dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve
resesif allellerin dagilis yonii (F) degerinin pozitif olmasint dogruladigi Cizelge 4.19° da
goriilmektedir. Dominant ve resesif allellerin oraninin (Hz2/4H1) 0.25°den farkli ¢ikmasindan
dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklar1 belirlenmistir. Hi>H2 allel frekansiin esit
olmadigint gostermesi bu olguyu desteklemektedir (Cizelge 4. 18). Hi degerinin H2
degerinden yiiksek olmasi pozitif ve negatif genler ebeveynlerde asimetriktik oldugu bu

olguyu H2/4H1 degerlerinin 0.25'ten kii¢iik olmasi ile teyit edildigi goriilmektedir. Etkili en az
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gen cifti sayisi belirleyen h?/H2=K degerinin 1°den kiigiik olmasindan dolay1 etkili genlerin

sayist belirlenememistir (Cizelge 4. 19).

Cizelge 4.19°da cir¢ir randimani 6zelligi icin kisithh sulama kosullarinda Yr, Wr+Vr
icin r degeri pozitif bulunmus olup cir¢ir randimani yiiksek degerlere sahip ebeveynlerin
resesif alellere sahip oldugunu, ancak dominant alellerin ayni karakterler igin olumsuz etkiye
sahip oldugunu gostermektedir. Aksine tam sulama kosullarinda Yr, Wr+Vr i¢in r degeri
negatif bulunmus olup ¢ir¢ir randimani yiiksek degerlere sahip ebeveynlerin dominant alellere

sahip oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.19).

Cizelge 4.19. Cirgir Randimani I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (F).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.404+1.491 0.672+1.941
D 2.248+3.946 5.764+5.134
F 1.831+9.640 5.972+12.543
H; 13.390+10.017 15.621+13.033
H: 12.008=+ 8.949 13.148+11.643
D-H; -11.142+8.785 -9.857+11.430
(Hy/D)Y2 2441 1.646
Ho/4H, 0.224 0.21
KD/KR 1.401 1.918
h? 0.742+6.023 -0.373+7.837
h?/H=K 0.062 -0.028
Kalitim Derecesi (GH) 0.69 0.628
Kalitim Derecesi (DH) 0.146 0.318
r (Yr, Wr + Vr) 0.470 -0.045

6x6 kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda ¢ir¢ir randimani igin hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine

iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.7°de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deger almistir. Bu da ¢ir¢ir randimani diisiik olan
ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.280) ve bu sonugcta iistiin dominantliga isaret
etmektedir. (H1/D)Y? (2.441) degeri 1°den biiyiik ¢cikmis olup bu sonucu desteklemektedir.
Wr/Vr grafiginde 5 ve 6 numarali gesitlerin baglangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu

goriinmektedir buradan bu gesidin resesif gen tasidigi sonucuna ulagilmaktadir. Tam diallel
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melezleme ¢alismasinda yer alan genotiplardan 1 no’lu genotiptin diger genotiplara kiyasla
daha yiiksek oranda homozigot oldugu belirlenirken, 1 ve 2 numarali genotipin ise ¢irgir
randimant bakimindan daha yiiksek oranda dominant genlere sahip oldugu sonucuna

varilmaktadir (Sekil 4.7).
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Sekil 4.7. Kisith Sulama F, Generasyonu Cirgir Randimanina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama F2 generasyonu igin; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da ¢ir¢ir randimani yiiksek
olan ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir.
Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.350) ve
(H1/D)Y2 (1.646) degeri 1°den biiyiik ¢ikmis olmasi bu 6zellik igin {istiin dominantlign var
olduguna isaret etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tasiyan
genotipin kisith sulamada oldugu gibi 5 nolu ebeveyn oldugu gozlemlenmistir. 6x6 tam
diallel melezleme c¢alismasinda yer alan genotiplardan 3 ve 4 no’lu genotiplarin diger
genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve 1 numarali ebeveynlerin ise

bahsedilen 6zellik i¢in dominant gen tasidig1 goriilmektedir (Sekil 4.8).
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Sekil 4.8. Tam Sulama F, Generasyonu Cir¢ir Randimanina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun ¢ir¢ir randimani agisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum yetenekleri ile

resiprokal etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.20°de verilmistir.

Ebeveynlerin ¢ir¢ir randimani 6zelligine ait kisith sulama altinda F1 generasyonunda
genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki
(RE) varyanslart %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur. GKY/OKY oranmin 1’den biiyiik
olmasi bu 6zelligin kalitiminda eklemeli genlerin daha baskin oldugunu ortaya koymaktadir.
Bu sonug ile birlikte diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (Hi/D)Y?
degerinin 1’den biiylik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif

taraftan kesmesi ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha

onemli oldugunu vurgulamakta olup bu sonuglar birbiri ile ¢elismektedir (Cizelge 4.20).

Tam sulama kosullarinda ise F1 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY),
6zel kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde énemli
bulunmustur. Resiprokal etkinin (RE) 6nemli ¢ikmasi ve ¢ komponentinde 6nemli ¢ikmasi
birbirini destekler niteliktedir. GKY/OKY oraninin 1°den biiyiik olmasi ¢ir¢ir randimani
ozelliginin kalitminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; dnemsiz
bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)Y?
degerinin 1’den biiylik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif

taraftan kesmesi ile belirlenen istiin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha
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onemli oldugunu vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi
analizden farkli olarak g¢evre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 cevre
varyansinin yaptigl katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile g¢elisen
sonuglart gosterebilmektedir. Bu durumda ¢evre varyansiin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu celiskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi
diisiiniilmektedir (Cizelge 4.20).

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY),
6zel kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde énemli
bulunmustur. GKY/OKY oranmin 1°den biiyiikk olmasi bu 6zelligin kalitimida eklemeli
genlerin daha baskin oldugunu gdstermektedir. Bu sonucun aksine b komponentinin énemli
bulunmasi; diallel melez analizinde D-H1’in negatif olmasi ve (H1/D)Y? degerinin 1’den
biiylik olusu ve bununla beraber grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif
taraftan kesmesi ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha

onemli oldugunu gostermistir.

Tam sulama kosullarinda ise generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve
ozel kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde énemli bulunurken; resiprokal etki (RE)
varyanslar1 énemli bulunmanmustir. GKY/OKY oraninin 1°den biiyiik olmasi bu 6zelligin
kalitmimin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; dnemsiz bulunmus
olmasina ragmen diallel melez analizinde D-HI’in negatif bulunmasi ve (H1/D)*? degerinin
1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi
ile belirlenen istin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu
vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkl
olarak c¢evre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi
katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile g¢elisen sonuglari
gosterebilmektedir. Bu durumda g¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giliven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu g¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi

diistiniilmektedir.
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Cizelge 4.20. Cirgir Randimanina Iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Iliskin Ozel Uyum
Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF; TSF1 TSF;
GUY 5 9.786** 10.879** 8.590** 9.852**
OKG 15 1.666** 2.542** 1.134** 2.749**
Resip. Etli 15 0.851** 1.079** 1.04** 0.80
Hata 105 0.283 0.404 0.2127 0.665

Cir¢ir randimanina iliskin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon giicii

etkileri Cizelge 4.21°de verilmistir.

Kisith sulama F1 generasyonunda en biiyiik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 1
numarali ebeveynden (1.28) elde edilirken; en kiigiik GKY 3 numarali ebeveynden ( -0.7) elde
edilmistir. 2, 3, 4 ve 5 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken; 1 ve 6 numarali
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan tiim ebeveynler onemli
bulunmustur. Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 1.07 (3x2) ile -1.31 (2x1)
arasinda degistigi goriilmektedir. OKY incelendiginde melezler 1x5, 1x6, 2x3, 6x2 pozitif
yonde; 1x3, 2x6, 3x5, 4x5, 5x6, 2x1 ve 5x4 negatif yonde Onemli bulunmustur (Cizelge
4.21).

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢alismasinin F1 generasyonunda ise; 1 (1.15) ve 6
(1.01) pozitif yonde; 2 (-0.69), 3 (-0.314), 4 (-0.556) ve 5 (-0.597) numarali ebeveynler
negatif yonde GKY %1 diizeyinde onemli bulunmustur. Melezlerin 6zel kombinasyon
yetenekleri, 1x4, 1x6, 2x3, 2x6; pozitif yonde, 3x5, 4x5, 4x6, 2x1, 4x1, 5x1 ve 5x4 negatif

yonde onemli bulunmustur.
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Cizelge 4. 21. Kisitli ve Tam Sulamada ¢ir¢ir randimani i¢in elde edilen verilere uygulanan genel ve
0zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria | Nazilli84-S NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 NIAB 999
J () 2) (©) (4) ©) (6)
< Gloria 1.28** 0.395 -0.669* 0.196 0.913** 0.876**
E Nazilli84-S -1.31** -0.64** 0.753* -0.098 -0.458 -1.035**
;’; NP Ege -0.306 1.07** -0.7** 0.677* -1.413** 0.405
= Nazilli M-503 | 0.205 -0.546 -0.356 -0.281* -0.728* 0.425
z DAK 66:3 -0.64 0.396 -0.381 -1.09** -0.668** -0.706*
M NIAB 999 0.191 0.835* -0.005 0.556 -0.135 1.01**
© Gloria 1.15** -0.527 0.001 0.618* -0.126 0.93**
e Nazilli84-S -0.88** -0.69** 0.546* 0.431 0.026 0.565*
c—; NP Ege 0.476 -0.123 -0.314** -0.238 -1.042** 0.416
n Nazilli M-503 | -0.86** 0.589 -0.548 -0.556** -0.761** -0.802**
% DAK 66:3 -0.751* 0.398 -0.413 -1.834** -0.597** 0.22
= NIAB 999 0.689 0.384 -0.087 -0.543 -0.456 1.01**
Kisith Sulama Tam Sulama
Koésegenler GKY,
SH — a0 — SH ” KD — kosegen fistii OKY,
kosegen alt1 RE etkilerini
[o()] = 0.140 | 0.274 | 0.350 | [9())] = 0.122 | 0.239 | 0.305 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.320 | 0.627 | 0.800 | [S(ij)]= 0.277 | 0.543| 0.693
[r(ij)] = 0.376 0.737 | 0.940 [r(ij)] = 0.326 0.639| 0.815

t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Crircir randimanina iliskin F2 genaresyonuna ait genel ve 6zel uyum yeteneklerinin

kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.22’de verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY), 1 (1.158), 4
(0.136) ve 6 (0.964) numarali ebeveynde pozitif yonde, 2 (-0.417), 3 (-0488) ve 5 (-1.353)
numarali ebeveynde ise negatif yonde istatistiksel olarak onemli oldugu tespit edilmistir.
Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 1.363(4x6) ile -1.309 (2x5) arasinda
degistigi goriilmektedir. OKY incelendiginde melezler 2x3 (1.201), 4x6 (1.363), 3x2 (1.103),
4x2 (0.925) pozitif yonde, 2x5 (-1.309), 2x6 (-0.989), 3x5 (-1.236) ve 5x4 (-1.639) melezleri
negatif yonde onemli bulunmustur. Bu 6zellik bakimindan kisitli sulama F2 generasyonunda

4x2 disinda resiprok etki gosteren melez olmamaistir.

Tam sulama altinda ¢alismanin F2 generasyonunda ise; 1 (1.449) ve 6 (0.46) numarali
ebeveynler pozitif yonde; 2 (-0.489), 3 (-0.114), 4 (-0.065) ve 5 (-1.24) numarali ebeveynler
ise negatif yonde GKY gostermislerdir. F2 generasyonunun 6zel kombinasyon yetenekleri,
2x4 (0.987), 4x5 (-1.37) ve 4x6 (1.844), 5x6 (-1.319), 5x2 (-1.51) ve 5x4 (-1.32) melezlerinde
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onemli bulunmustur. Tam sulama kosullarinda resiprok etkiler incelendiginde, 5x2 ve 5x4

melezleri negatif yonde etki yaptigi tespit edilmistir (Cizelge 4.22).

Cizelge 4. 22. Kisithh ve Tam Sulamada ¢ir¢ir randimani icin elde edilen verilere uygulanan genel ve
0zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliskin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F, kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 @) ) ©)) (4) (®) (6)
< Gloria 1.158** 0.3 0.538 0.65 -0.279 0.011
E Nazilli84-S 0.072 -0.417* 1.201** 0.046 -1.309** -0.989**
Z NP Ege -0.065 1.103* -0.488** -0.468 -1.236** -0.111
= Nazilli M-503 -0.281 0.925* 0.708 0.136 -0.537 1.363**
z DAK 66:3 -0.402 -0.602 0.285 -1.639** -1.353** -0.653
X NIAB 999 -0.837 -0.615 -0.008 0.771 -0.685 0.964**
© Gloria 1.449* 0.346 0.309 -0.466 0.028 -0.35
= Nazilli84-S -0.505 -0.489* 0.175 0.987* -0.395 0.883
‘—; NP Ege 0.051 0.146 -0.114 0.406 -0.706 -0.35
w Nazilli M-503 0.131 0.154 0.961 -0.065 -1.37** 1.844**
% DAK 66:3 0.121 -1.51** -0.071 -1.32* -1.24** -1.319**
= NIAB 999 -0.25 -0.17 -0.593 0.572 0.085 0.46**
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
KD KD .. e 8
SH SH kosegen tlistii OKY,
%5 | %l Yoo 1 61 késegseng alt1 RE etkilerini
[g(D] = 0.167 | 0.327 | 0.418 [9()] = 0.216 | 0.423 | 0.540 gostermektedir.
[SGj)] = 0.382 | 0.749 | 0.955 | [S(ij)]= 0.492 | 0.964 | 1.230
[r(ij)] = 0.449 | 0880 | 1123 | rijy= o579 | 1135 | L1448
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, ¢ir¢ir

randimanina iligkin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.23’de verilmistir.

Kisitli sulama altinda F1 melez popiilasyonunda ¢ir¢ir randimanina ait hesaplanan
heterosis degerleri %6.09 (1x2) ile %-8.11 (5x3) arasinda degismistir. F1 generasyonu igin
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 14 tanesi (1x2, 1x6, 2x5, 2x6, 3x5,
5x6, 3x1, 3x2, 5x1, 5x2, 5x3, 5x4, 6x1, 6x5) istatistiki olarak 6nemli bulunurken, 16
tanesinde heterosis degeri 6nemsiz bulunmustur. Cir¢ir randimani ig¢in heterobeltiosis
degerleri %4.38 (3x2) ile %-10.68 (5x3) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri
bakimindan 6nemli olan 14 adet melez (1x2, 1x6, 2x5, 2x6, 3x5, 5x6, 3x1, 3x2, 5x1, 5x2,
5x3, 5x4, 6x1, 6x5 ) saptanmis olup bu melezlerin etki yonii pozitiftir (Cizelge 4.23).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, ¢ir¢ir randimani bakimindan

hesaplanan en biiyiik heterosis %3.35 ve heterobeltiosis degeri %1.53 olarak 1 numarali
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ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-4.72 ve en
diisiik heterobeltiosis degeri ise %-6.42 ile 5 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan
elde edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildigr melez serisinde ise en yiiksek heterosis
degeri %0.68 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %-0.91 ile 2 numarali ebeveyn olmustur. En
diisiik heterosis degeri ortalamasi %-4.19 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-5.90
olarak 1 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama

heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %-1.41 ve %-3.33 olmustur (Cizelge 4.23).

Tam sulama kosullarindaki F1 melezleri i¢in ¢ir¢ir randimanina ait hesaplanan
heterosis degerleri % 4.08 (1x4) ile %-10.14 (5x4) arasinda degismistir. F1 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 6 adet melez pozitif, 6 tanesi ise negatif
yonde istatistiki olarak 6nemli oldugu tespit edilmistir. Cir¢ir randimani i¢in heterobeltiosis
degerleri %2.55 (1x6) ile %-11.14 (5x4) arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis
degerleri incelendiginde 2x5, 3x5, 2x1, 3x1, 4x1, 4x3, 5x1, 5x2, 5x3, 5x4 ve 6x4 melezlerinin
negatif yonde 6nemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.23).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, ¢ir¢ir randimani bakimindan
hesaplanan en biiyiik heterosis %2.26 ve heterobeltiosis degeri %-0.10 olarak 1 numarali
ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-3.01 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-4.23 ile 5 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%3.01 ile 2 numarali ebeveyn ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %0.63 ile 6 numarali
ebeveyn olmustur. En diislik heterosis degeri ortalamasi %-3.35 ve en diisiik heterobeltiosis
ortalamast %-5.58 olarak 1 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %-0.42 ve %-2.44

olmustur (Cizelge 4.23).
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Cizelge 4.23. Kisith ve tam sulama kosullart altinda F; Melezlerinde Cir¢ir Randimani Bakimindan

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveynler 1 H 2 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
1 Ht 6.09** 0.96 2.82 3.08 3.82* 3.35
Hb 3.82* -1.60 0.36 2.80 2.27 1.53
2 Ht -0.74 -1.77 1.23 -5.89** -5.40** -2.37
Hb -2.86 -1.35 0.96 -8.14** -8.78** -3.46
3 Ht -3.92* 3.94* 3.07 -6.12** 0.69 0.32
« Hb -6.36** 4.38* 291 -8.75** -3.30 -0.95
E s Ht -0.98 -1.68 1.16 157 0.22 -0.37
(2 Hb -3.35 -1.94 1.00 -4.17* -3.60* -1.74
§ 5 Ht -7.90** -3.84* -8.11** -7.21%* -4.46** -4.72
é Hb -8.14** -6.14** -10.68** -9.66** -5.64** -6.42
6 Ht -7.39** -1.13 0.67 3.08 -5.14** -0.50
Hb -8.78** -4.65* -3.32 -0.85 -6.31** -3.03
ort. Ht -4.19 0.68 -1.42 0.60 -3.13 -1.03
Hb -5.90 -0.91 -3.19 -1.26 -4.91 -3.81
ort. Ht -1.41
Hb -3.33
1 Ht 3.58* -0.49 4.08** 0.60 3.51* 2.26
Hb -151 -2.68 1.73 -0.58 2.55 -0.10
2 Ht -1.19 2.85 -0.03 -1.89 3.72* 0.93
Hb -6.04** -0.07 -2.80 -5.65** -0.49 -1.80
s 3 Ht -2.32 2.17 -0.60 -4,33** 2.67 -0.02
= Hb -4.47* -0.73 -0.67 -5.34** 1.33 -1.08
c_; 4 Ht -5.06** 3.22* -3.565* -0.39 0.08 -0.13
(g Hb -7.21** 0.36 -3.61* -1.50 -1.29 -1.21
] Ht -6.77** 0.28 -6.52** -10.14** 131 -3.01
= > Hb -7.86** -3.56* -7.51** -11.14** 1.05 -4.23
6 Ht -1.42 5.82** 2.21 -2.80 -1.08 0.83
Hb -2.32 1.52 0.88 -4,13* -1.34 -0.62
ort Ht -3.35 3.01 -1.10 -1.90 -1.42 2.26
Hb -5.58 -0.78 -2.60 -3.40 -2.88 0.63
Ort. Ht -0.42
Hb -2.44

**= %1 diizeyinde 6nemli, *= %5 diizeyinde 6nemli

Tam ve kisith sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, c¢irgir

randimanina iligkin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.24°de verilmistir.

Kisith sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda ¢ir¢ir randimanina ait

hesaplanan heterosis degerleri %6.35 (6x4) ile %-11.07 (5x2) arasinda degismistir. F2

generasyonunda hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 13 tanesi (1x4, 2X5,
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3x5, 5x6, 3x2, 5x1, 5x2, 5x3, bx4, 6x1, 6x2, 6x4, 6x5) istatistiki olarak 6nemli bulunurken,
17 tanesinde heterosis degeri 6nemsiz bulunmustur. Cir¢ir randimani igin heterobeltiosis
degerleri %3.88 (3x2) ile %-12.63 (5x2) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri
bakimindan 6nemli olan 14 adet melez (2x5, 3x5, 3x6, 5x6, 3x2, 4x1, 5x1, 5x2, 5x3, 5x4,
6x1, 6x2, 6x3, 6x5) saptanmis olup bu melezlerin etki yonii negatiftir (Cizelge 4.24).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, ¢ir¢ir randimani bakimindan
hesaplanan en biiylik heterosis %1.92 ve heterobeltiosis degeri %0.23 olarak 1 numarali
ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-6.76 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-8.30 ile 5 numarali gesitte tespit edilmistir. Cesitlerin baba olarak
kullanildig1t melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %-0.31 ve en yiiksek
heterobeltiosis degeri %-2.31 ile 4 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri
ortalamasi1 %-6.06 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-7.69 olarak 5 numarali ebeveynin
baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis

degerleri ise sirastyla %-2.14 ve %-4.07 olmustur (Cizelge 4.24).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in ¢ir¢ir randimanina ait hesaplanan
heterosis degerleri % 9.48 (6x4) ile %-10.43 (5x4) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 6 adet melez (2x4, 2x6, 4x6, 4x2, 4x3,
6x4) pozitif, 9 melez (1x5, 3x5, 5x6, 3x1, 5x1, 5x2, 5x3, 5x4, 6x5) ise negatif yonde istatistiki
olarak 6nemli oldugu tespit edilmistir. Cir¢ir randimani i¢in heterobeltiosis degerleri %6.94
(6x5) ile %-13.70 (5x4) arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri
incelendiginde 6x5 pozitif yonde, 1x4, 1x5, 3x5, 4x5, 5x6, 2x1, 3x1, 4x1, 5x1, 5x2, 5x3, 5x4,
6x5 ise negatif yonde 6nemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.24).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, ¢ir¢ir randimani bakimindan
hesaplanan en biiyiik heterosis %3.44 ile 2 numarali ebeveyn ve heterobeltiosis degeri %1.27
olarak 4 numarali ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis
%-6.60 ve en diisiik heterobeltiosis degeri ise %-8.86 ile 5 ¢esidin kullanildigi melez
kombinasyonlardan elde edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en
yiiksek heterosis degeri %1.44 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %-0.99 ile 6 numarali
ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamasi %-2.61 ve en diisiik heterobeltiosis
ortalamas1 %-7.07 olarakl numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %-0.25 ve %-3.57

olmustur (Cizelge 4.24).
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Cizelge 4. 24. Kisith ve tam sulama kosullari altinda F; Melezlerinde Cir¢ir randimani Bakimindan

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveynler 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht 1.19 3.06 5,39%* -3.24 3.18 1.92
Hb -0.33 0.45 2.87 -3.49 1.64 0.23
) Ht 1.56 -0.84 193 -7.96%*  -2.39 -2.62
Hb 0.04 -1.90 283  -958%* 527 -3.92
3 Ht -2.37 5.01%* 184 -920%*  -0.85 -1.39
= Hb -4.85* 3.88 199 -11.82%*  -4.78* -2.94
g A Ht -3.43 2.97 1.95 -0.98 2.39 1.27
E Hb 5.74% 2.03 1.79 -3.60 152 -0.26
Z c Ht 9.34%%  1107%*  -7.80%%  -9.50%* 541% | -6.76
Z Hb | -958*  -12.63** -10.38** -11.90** 6.58** | -8.30
5 Ht 383%  -552%* 089 6.35%*  -8.84%* 178
Hb 527 -831%*  -481* 2.29 -9.96%* -4.16
ot Ht -3.48 -1.48 -0.90 -0.31 -6.06 -0.62
Hb -5.08 -3.07 -2.97 -2.31 -7.69 -3.30
ort Ht 214
Hb 4,07
. Ht 4.78 0.28 0.10 -5.18* 0.48 0.09
Hb -3.03 357 557%  -7.23* -3.03 -4.49
) Ht 207 2.64 7.23* 0.62 6.70* 3.44
Hb -5.53* -1.38 5.07 493 217 0.19
) 3 Ht 5.31* 3.46 0.17 -6.86* 1.38 -0.37
e Hb 8.95% 059 181 -8.48** 1.01 -1.98
= A Ht -1.24 811%*  5.44* -3.30 6.36* 3.32
2 Hb -6.83* 5.93 3.36 -6.83* 3.88 1.27
< Ht T04% 7.64%% 724%%  10.43%* 7714 | -6.60
= > Hb 9.06%%  -12.74%**  .885%*  -13.70%* 899** | -8.86
5 Ht -1.54 5.76* -1.80 9.48%*  7.26% 1.24
Hb -4.98 1.26 215 6.94%  -855* -0.50
ort Ht -2.61 2.89 -0.13 131 -4.40 1.44
Hb -7.07 -1.83 -2.52 -1.81 721 -0.99
ort Ht | -0.25
Hb | -3.57

**=041 diizeyinde 6nemli, *= %5 diizeyinde 6nemli

4.3. Tek Koza Kiitlii Agirhg (g)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel

F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisitli (%50) sulama kosullar altinda tek koza

kiitlii agirligl bakimindan 6nvaryans analizleri Cizelge 4.25°de verilmistir. Yapilan 6n varyans
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analizinde genotipler arasinda istatistiki olarak %1 Onem diizeyinde fark oldugu tespit

edilmistir.

Cizelge 4.25. Kisitli ve tam sulama kosullarinda alti pamuk ebeveynlerinin, F1 ve F, melezlerinin tek
koza kiitlii agirlig1 degerlerine ait 6n varyans analiz sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF; TSF; TSF;
Blok 3 0.40 0.42 0.01 0.03
Genotip 35 0.43" 0.55™ 0.68** 0.95**
Hata 105 0.255 0.196 0.008 0.0632
Genel 143

**. 061 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisitli Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisith sulamada, en yiiksek tek koza kiitlii agirligina
sahip 1 (5.1 g) numarali ebeveyn olurken; tam sulama kosullarinda 6 (5.2) numarali ebeveyn
olarak tespit edilmistir. Ebeveynler arasinda en diisiik tek koza kiitlii agirligina sahip ebeveyn
kisitli sulama kosullarinda 5 (4.3 g) numarali ebeveyn olurken, tam sulamada ise 2 (4.6 g) ve

3 (4.6 g) numarali ebeveynler olmustur (Cizelge 4.26 ve 4.27).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonunun tam ve
kisith sulama altinda tek koza kiitli agirligina ait ortalama degerleri Cizelge 4.26°da
verilmistir. Kisitli sulama altinda F1 melezler igerisinde en yiiksek koza agirligi 1x5 (5.5 g)
sahip olurken, en diisiik koza agirligina sahip melez 5x2 (4 g); tam sulamada ise en yiiksek
koza agirligi 1x6 (6 g) melezi, en diisiik koza agirligi ise 2x5 (4.5 g) melezinin sahip oldugu
gbzlemlenmistir (Cizelge 4.26).
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Cizelge 4.26. Tam ve Kisith Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F: tek koza kiitlii agirligina ait ortalama degerler ve onemlilik

guplari.
Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
() ) ©)] (4) ®) (6)
« Gloria 5.1 AD 5.1 AC 5.0 AF 4.8 AG 55A 5.1 AC
§ Nazillig4-S 4.8 AG 4.4 DH 4.9AG 4.7 BG 4.7 BH 5.1 AD
g NP Ege 4.8 AG 4.8 AG 5.0 AF 5.4 AB 4.2 GH 5.2 AC
= | Nazilli M-503 5.0 AE 4.9 AG 4.6 CH 4.6 CH 5.4 AB 52 AC
% DAK 66:3 4.9 AG 4.0H 4.3 EH 5.0 AE 4.3 FH 5.03 AG
% | NIAB 999 4.7 BH 4.7 BH 4.9 AG 4.8 AG 5.1 AD 4.7 BH
Gloria 5.0 KM 5.7BC 5.2 FG 5.5 DE 5.7BC 6.0A
g Nazilli84-S 5.0CL 4.6 PQ 4.8 NP 58B 45R 4.7 OP
< | NP Ege 6.1A 5.0 KM 4.6 PQ 51GJ 4.7 OP 5.6 CD
@ | Nazilli M-503 5.7 BC 5.2FH 5.0 KM 5 KM 5.0 KM 5.7BC
£ | DAK 66:3 5.2 FH 511K 4.6 OR 48NO | 47PQ 5.3F
F | NIAB 999 5.2FG 5.2 FG 5.4E 51 EK 5.2FG 5.2FI
KS Ort; 4.83 LSDg o5 KS: 0.70 TS Ort: 5.16 LSDg s TS:0.122

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisitli sulama altinda

tek koza kiitlii agirhigmna ait ortalama degerleri ise Cizelge 4.27°de gosterilmistir. Kisith

sulama altinda F2 melezlerin tek koza kiitlii agirlik ortalamasi 5.5 g (1x2) ile 4 g (5x3)

arasinda degisiklik gostermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 6.2 g (1x3) ve 4.2 g (2x5)

arasinda oldugu gézlemlenmistir (Cizelge 4.27).

Cizelge 4.27. Tam ve Kisith
melezlenmesinden elde edilen 30 F. tek koza kiitlii agirligina ait ortalama degerler ve onemlilik

Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel

gruplari.
Q Gloria Nazillig84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
s} )) ) ®) (4) ©) (6)
< Gloria 5.1 AF 55A 5.0 AG 5.2 AE 4.9 Al 5.3AC
g Nazillig4-S 5.2 AD 4.4 HJ 4.8 Bl 431 4.4GJ 4.5F]
= | NP Ege 5.2 AD 4.7 Cl 5.0 AH 4.8 Bl 45F] 4.6 EJ
2 Nazilli M-503 55A 45F] 4.9 AH 4.6 EJ 5.1 AF 5.0 AG
Z | DAK 66:3 5.1 AF 4.7 DI 4.0 431 431 4.7 DI
& NIAB 999 4.6 EJ 45F] 45F] 5.4 AB 4.6 FJ 4.7 DI
Gloria 5.0 KR 5.6 CG 6.2 A 5.0JR 5.3GM 5.7 CF
g Nazillid4-S 5.8 AD 46 TU 4.7RU 4.5 UV 4.2 WU 4.8 OU
< | NP Ege 5.5 DI 4.9 NI 46TU 5.3 FK 5.2 HN 5.0LS
@ | Nazilli M-503 6.1 AB 4.9 MT 5.7 BE 5.0LS 5.1JP 5.5 DH
% DAK 66:3 5.3 FL 4.7 QU 4.6 SU 5110 4.7 RU 4.8 OU
F | NIAB 999 5.4 EJ 4.9 NU 46 TU 5.9 AC 5.1JQ 5.2 HN
KS Ort: 4.76 LSDoos KS: 0.621 TS Ort: 5.08 LSDy0s TS:0.352
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Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1
generasyonunda tek koza kiitlii agirligina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglari

cizelge 4.28’ de verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisith sulama i¢in, eklemeli gen etkisi (a) ve
dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs) 6nemli bulunurken diger parametreler

onemli bulunmamustir.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama
dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2),
dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (b3s), dominantlik etkisi (b), anasal etki

degerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur (Cizelge 4.28).

Cizelge 4.28. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F; Generasyonunda tek koza kiitli agirligi
degerlerine ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF: TSFy
KO F KO F

a 5 0.6502 2.6047* 1.7926 235.5482**

b1 1 1.0200 4.0860 3.3825 444.4569**

b2 5 0.2204 0.8829 0.3069 40.3283**

bs 9 0.5308 2.1265** 0.3658 48.0650**
b 15 0.4600 1.8426 0.5473 71.9122**
c 5 0.4757 1.9058 0.4444 58.3988**
d 10 0.2361 0.9459 0.4707 61.8511**

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F; generasyonunda
tek koza kiitlii agirliginaait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge 4.29° da

verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; F2 generasyonunda kisitli sulama i¢in, eklemeli
gen etkisi varyanst (a), dominantlik etkisi (b) ve dominant genlerin anaglara dagilimini
belirleyen (bs) 6nemli bulunurken; dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin
toplanmasini belirleyen varyans (b2), resiprokal etki (d) ve anasal etki degerleri (c) istatistiki

olarak dnemli bulunmamastir.

Tam sulama uygulamasi F2 generasyonu icin ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a),
ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (bz2), dominant genlerin anaglara dagilimimi belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b),

anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) 6nemli olarak saptanmustir.
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Cizelge 4.29.Tam Ve Kisitl Sulama Kosullar1 Altinda F, Generasyonunda tek koza kiitlii agirlig
degerlerine ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF,
KO F KO F
a 5 1.9146 0.7428** 2.9365 46.4153**
b1 1 0.6125 3.1168 4.8183 76.1611**
b2 5 0.2992 1.5224 0.4577 7.2352**
b3 9 0.4489 2.2843* 0.6158 9.7344**
b 15 0.4099 2.0858* 0.8433 13.3298**
c 5 0.1797 0.9147 0.2017 3.1876**
d 10 0.2535 1.2900 0.5040 7.9671**

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1
generasyonunda tek koza kiitlii agirligi igin bulunmus genetik parametreler Cizelge 4.30° da

verilmistir.

Tam ve kisith sulamada Flgenerasyonunda tek koza kiitlii agirligi bakimindan yapilan
analiz sonucunda hesaplanan genetik parametreler hem tam sulama hem de kisith sulamada

onemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oranmmin (H2/4H1) 0.25’den farkh
(0.208) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranmin (KD/KR) (1.709) 1’den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif olmasim1 dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.168) 1’den
biiylik olmasi iistiin dominantligin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
dominant etkilerin daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini
belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz
kalmustir (Cizelge 4.30).

Tam sulama Fi melezleri igin yapilan analiz sonucunda, tek koza kiitlii agirligi
acisindan olusan tiim genetik parametreler 6nemsiz bulunmustur. Yapilan analiz sonucunda;
dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli (0.279) ¢ikmasindan dolay1
bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki
farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalitminda dominant etkilerin daha onemli

oldugunu ve dominantlik derecesinin (Hi/D)Y?  (3.111) 1’den biiyiik olmas1 iistiin
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dominanthigin bulundugunu ortaya koymus; tam diallel varyans analiz sonuglarindaki bir
anacta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) %1 onemlilik seviyesinde
olmasiyla uyum i¢inde sonu¢ vermistir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif
gen sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) 0.668 bulunmus olup; popiilasyonda resesif
allellerin ¢ogunluktaoldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
negatif olarak saptanmistir bu sonuglarin birbirini desteklemektedir. Etkili en az gen gifti
sayisii belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan

yetersiz kalmistir (Cizelge 4.30).

Dar anlamda kalitim derecesi kisitl sulamada 0.173 ve tam sulamada ise 0.083 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki payimin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim
derecesi ise kisith sulamada 0.522 iken tam sulamada 0.935 olarak tahmin edilmistir (Cizelge
4.30).

Cizelge 4.30.Tek Koza Kiitlii Agirhigi Igin Bulunmus Genetik Parametreler (Fy).

Ortalama Degerler
Genetik Komponentler Kisith Sulama
Tam Sulama
E 0.063+ 0.097 0.002+ 0.083
D 0.208+0.256 0.051£0.220
F 0.236+ 0.626 -0.063+ 0.539
Hi 0.980+ 0.650 0.495+ 0.560
H, 0.814+ 0.581 0.553+0.500
D-H; -0.771+ 0.570 -0.444+ 0.491
(Hy/D)Y? 2.168 3.111
H2/4H, 0.208 0.279
KD/KR 1.709 0.668
h? 0.107+ 0.391 0.469+ 0.336
h?/H=K 0.131 0.848
Kahtim Derecesi (GH) 0.522 0.935
Kalitim Derecesi (DH) 0.173 0.083
r (Yr, Wr + Vr) -0.135 -0.749

*P<0.05,** P <0.01

Alt1 genotipe ait kisith sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin
olusturdugu popiilasyonda tek koza kiitlii agirligr i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans

(Wr) degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.9°da verilmistir.
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Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y
eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.035) bu 6zellik i¢in kismi dominantligin var olduguna
isaret etmektedir. H2/4H1 (0.208) tespit edilmis olup dominant ve resesif allellerin frekansinin
esit olmadigimi isaret etmektedir. Grafik incelendiginde 6x6 tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 1 ve 3 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha
yiiksek oranda homozigot oldugu, ebevenynlerin tamaminin yiiksek oranda resesif gen
tagidigi; 3 ve 5 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik i¢in daha yiiksek oranda resesif

gen tasidigi goriilmektedir.

[TKKA({gr)] igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,317

Wr

a=0035 b=0077 v=0272

Sekil 4.9. Kisitli Sulama F1 Generasyonu Tek Koza Kiitlii Agirligina Ait Wr/Vr Grafigi.

Grafik incelendiginde, tam sulama kosullar1 i¢in kuramsal dominanthik ile gercek
ebeveyn arasindaki korelasyon katsayisi (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da tek
koza kiitlii agirlig1 yiiksek olan ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.005) ve bu sonucta
{istiin dominantliga isaret etmektedir. (H1/D)Y? (2.56) degeri 1’den biiyiik ¢cikmis olup bu
sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde 3 numarali ¢esidin basglangic noktasina en uzak
ebeveyn oldugu goriinmektedir, buradan bu ¢esidin  resesif gen tasidigi sonucuna
ulagilmaktadir. Tam diallel melezleme ¢alismasinda yer alan genotiplardan 6 numarali
genotipin ise tek koza kiitlii agirligi bakimindan daha yiiksek oranda dominant genlere sahip

oldugu sonucuna varilmaktadir (Sekil 4.10).
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Sekil 4.10. Tam Sulama F1 Generasyonu Tek Koza Kiitli Agirligina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda tek koza kiitlii agirlig1 i¢in bulunmus genetik parametreler Cizelge 4.30° da

verilmigtir.

Tam ve kisith sulamada F2 generasyonunda tek koza kiitlii agirhigi bakimindan hem
tam sulama hem de kisith sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6nemli
bulunan bir deger tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in onceden kabullenilen
varsayimlarin gegerli oldugu ‘t’ degerinin Onemsiz ¢ikmis olmasindan Otiirii gecerlidir

(Cizelge 4.30) .

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oranimnin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.223) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (1.418) 1’den biiyiik olmasi ise
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmistir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.133) 1’den biiyiik
olmas1 iistiin dominantligin oldugunu gdosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu &zelligin kalittminda dominant etkilerin
daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen cifti sayisin1 belirleyen h?/H2=K ise

1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek ag¢isindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.31).

Tam sulama F2 melezleri igin tek koza kiitlii agirligi agisindan olusan tim genetik

parametreler i¢in yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1)
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0.25’den farkli (0.251) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli
varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin
kalittminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (Hi/D)Y?
(4.757) 1’den biiyilk olmasi dstiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur.
Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gdsteren deger
(KD/KR) (0.981) 1°den kiigiik olmasi ise resesif allelerin ¢gogunlukta oldugunu; dominant ve
resesif allellerin dagilis yonii (F) negatif olarak saptanmistir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini
belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek acisindan yetersiz

kalmistir (Cizelge 4.31).

Cizelge 4.31.Tek Koza Kiitlii Agirhig icin Bulunmus Genetik Parametreler (F»).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.051+0.082 0.015+2.008
D 0.183+0.217 0.169+ 5.312
F 0.135+ 0.530 -0.015+12.978
Hi 0.832+0.551 3.815+13.486
H: 0.742+0.492 3.835+2.047
D-H; -0.649+ 0.483 -3.647+11.827
(H/D)? 2.133 4.757
H2/4H, 0.223 0.251
KD/KR 1.418 0.981
h? 0.057+0.331 1.242+8.109
h?/H=K 0.077 0.324
Kalitim Derecesi (GH) 0.577 0.844
Kalitim Derecesi (DH) 0.169 0.042
r (Yr, Wr + Vr) -0.785 -0.747

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da tek koza kiitlii agirligi yiiksek olan
ebeveynlerin dominant gen tagidigina isaret etmektedir. Regresyon hattinin y eksenini negatif
yonde kestigi (a=-0.025) ve bu sonugta iistiin dominantliga isaret etmektedir. (H1/D)Y? (2.133)
degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler
arasinda en ¢ok resesif gen tasiyan genotipin 2 oldugu goriinmektedir. 6x6 tam diallel

melezleme ¢alismasinda yer alan genotiplardan 4, 5 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara
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kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve 3 ve 1 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen

ozellik i¢in dominant gen tasidig1 goriilmektedir (Sekil 4.11).

[TKKA{gr)] igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,291

Wr

a=-0025 b=0367 w=0234

Sekil 4.11. Kisitli Sulama F, Generasyonu Tek Koza Kiitlii Agirligima Ait Wr/Vr Grafigi.

6x6 tam diallel F2 melez generasyonlarinin tam sulama altinda olusturdugu
popiilasyonda tek koza kiitli agirhigi igin hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)
degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.12°de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢cek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da koza agirligi yiiksek olan
ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.004) ve bu sonucta
{istiin dominanthga isaret etmektedir. (H1/D)Y? (4.757) degeri 1’den biiyiik ¢ikmms olup bu
sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tasiyan
genotipin 2 oldugu goériinmektedir. 6x6 tam diallel melezleme calismasinda yer alan
genotiplardan 3 ve 4 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
homozigot oldugu ve 5 numarali ebeveynin ise bahsedilen 6zellik icin dominant gen tasidigi

goriilmektedir (Sekil 4.12).
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[TKEA{gr)]icin JinksHayman Tipi Diallel Analiz
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Sekil 4.12. Tam Sulama F, Generasyonu Tek Koza Kiitlii Agirligina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun tek koza kiitlii agirlig1 acisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum yetenekleri

ile resiprokal etkiler igin varyans analizi Cizelge 4.32’de verilmistir.

Ebeveynlerin tek koza kiitli agirlhigi oOzelligine ait kisith sulama altinda Fi1
generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve &zel kombinasyon yetenegi (OKY)
%1 diizeyinde onemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslar1 dnemli bulunmamastir.
GKY/OKY oranmin 1°den biiyiik olmas: bu 6zelligin kalitiminda eklemeli genlerin daha
baskin oldugunu ortaya koymaktadir fakat; dnemsiz bulunmus olmasina ragmen diallel melez
analizinde D-H1’in negatif bulunmas1 ve (H1/D)Y? degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik
analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen istiin
dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir.
Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli olarak c¢evre
varyanst ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 cevre varyansinin yaptigir katkiyla
beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuglar1 gosterebilmektedir.
Bu durumda ¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler
daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu c¢eligkinin epistatik gen

etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi diigiiniilmektedir (Cizelge 4.32).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon

yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.
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Resiprokal etkinin (RE) 6nemli ¢ikmasi ve c¢ komponentinde O6nemli ¢ikmasi birbirini
destekler niteliktedir. GKY/OKY oranmin 1°den biiyiik olmasi (3.27) tek koza kiitlii agirlig
ozelliginin kalitmimin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu goéstermektedir fakat; dnemsiz
bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)Y?
degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif
taraftan kesmesi ile belirlenen iistin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha
onemli oldugunu vurgulamaktadir. Jinks-Hayman tipi analizde Gistiin dominantlik ve Griffing
tipi diallel analizde ise eklemeli genler tarafindan yonetildigi sonucuna varilmaktadir.
Bununla birlikte; tek koza kiitlii agirligr 6zelliginde; eklemeli gen varyansini gosteren GKY
ve eklemeli gen etkisi varyansi (a), ve dominant gen etkilerini gosteren OKY ve dominantlik
etkisinin (b) onemli ¢ikmasi sonucunda bu oOzelligin kalitiminda eklemeli ve dominant

etkilerin birlikte rol aldig1 sdylenebilir (Cizelge 4.32).

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY)
%1 diizeyinde dnemli ve dzel kombinasyon yetenegi (OKY) %5 diizeyinde énemli resiprokal
etki (RE) varyanslar1 énemli bulunmamistir. GKY/OKY oranmnin 1’den biiyiik olmas1 bu
ozelligin kalittiminda eklemeli genlerin daha baskin oldugunu ortaya koymaktadir. Bu sonug
ile birlikte b komponentinin 6nemli bulunmasi; diallel melez analizinde D-H1’in negatif

)2 degerinin 1’den biiyiik olusu bununla beraber grafik analizinde regresyon

olmas1 ve (H1/D
hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen {istiin dominantlik durumu dominant
gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu gostermistir ve bu sonuglar birbiri ile ¢elismektedir

(Cizelge 4.32).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslari %1 diizeyinde &nemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) 6nemli ¢ikmasi ve ¢ komponentininde énemli bulunmas: tek koza
kiitlii agirhginin kalittminda anasal etkinin varhigina isaret etmektedir. GKY/OKY oraninin
1’den biiyiik olmasi (3.49) bu ozelligin kalitimmin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu
gostermektedir fakat; 6nemsiz bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in

negatif bulunmasi ve (Hi/D)Y?

degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon
hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen {istiin dominantlik durumu dominant
gen etkilerinin daha Onemli oldugunu vurgulamaktadir.  Griffing tipi melez analizi
yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli olarak ¢evre varyansi ayrica
hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi katkiyla beraber bu analiz

yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuglar1 gosterebilmektedir. Bu durumda ¢evre

90



varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici
olarak yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu ¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de

kaynaklanmis olabilecegi diistiniilmektedir (Cizelge 4.32).

Cizelge 4.32. Tek Koza Kiitlii Agirhigima iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere iliskin Ozel
Uyum Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglart.

VK SD KO
KSF; KSF; TSk TSF
GUY 5 0.163** 0.479** 0.448** 0.734**
OKG 15 0.115** 0.103* 0.137** 0.210**
Resip. Etli 15 0.079 0.057 0.116** 1.0**
Hata 105 0.062 0.049 0.002 0.015

Tek koza kiitlii agirhiina iliskin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon giicii

etkileri Cizelge 4.33’de verilmistir.

Kisith sulama Fi1 generasyonunda en biiyiik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 1
numarali ebeveynden (0.141) elde edilirken; en kiigiik GKY 2 numarali ebeveynden (-0.138)
elde edilmistir. 2, 3 ve 5 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken; 1, 4 ve 6 numarali
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan 2 ve 5 numaral
ebeveynler negatif, 1 numarali ebeveyn pozitif yonde Onemli oldugu tespit edilmistir.
Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 0.428 (4x5) ile -0.414 (3x5) arasinda
degistigi goriilmektedir. OKY incelendiginde melezler 1x5 (0.311), 4x5 (0.428), 4x1(0.138),
4x2 (0.088), 5x3 (0.05) ve 6x5 (0.087) pozitif yonde; 3x5 (-0.414), 2x1 (-0.150), 3x1 (-
0.063), 3x2 (0.063), 4x3 (-0.388), 5x1 (-0.30), 5x2 (-0.35), 5x4 (-0.175), 6x1(-0.20), 6x2 (-
0.175), 6x3 (-0.163) ve 6x4 (-0.188) ise negatif yonde % 1 diizeyinde6nemli bulunmustur.
Tek koza kiitlii agirligi bakimindan tiim melezler kisith sulama F1 melezlerinde resiprok etki
tespit edilmistir (Cizelge 4.33).

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢alismasimnin F1 generasyonunda ise; 1 (0.28), 4
(0.046) ve 6 (0.154) pozitif yonde; 2 (-0.149), 3 (-0.11) ve 5 (-0.22) numarali ebeveynler
negatif ydnde GKY &nemli bulunmustur. Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY)
0.416 (2x4) ve -0.324 (2x1) arasinda degistigi tespit edilmistir. OKY bakimindan tiim
melezler 6nemli bulunmus olup; melezlerin 13 tanesi pozitif yonde, 17 tanesi ise negatif

yonde 6nemli bulunmustur (Cizelge 4.33).
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Cizelge 4.33. Kisith ve Tam Sulamada tek koza kiitlii agirligi i¢in elde edilen verilere uygulanan genel
ve 6zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege | Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
d O] ) 3 4) (©) (6)
s Gloria 0.141* 0.138 -0.078 -0.162 0.311* -0.143
§ Nazilli84-S -0.15** -0.138*** 0.126 0.042 -0.21 0.111
3 NP Ege -0.063** -0.063** -0.009 0.088 -0.414** 0.144
= Nazilli M-503 | 0.138** 0.088** -0.388** 0.074 0.428** -0.014
z DAK 66:3 -0.3** -0.35** 0.05** -0.175** -0.136* 0.197
> NIAB 999 -0.2** -0.175** -0.163** -0.188** 0.087** 0.068
© Gloria 0.28** 0.072* 0.302** 0.119** 0.232** 0.026**
= Nazilli84-S -0.324** -0.149** -0.045 0.416** -0.007 -0.206**
(—g NP Ege 0.413** 0.113** -0.11** -0.055* -0.188** 0.295**
w Nazilli M-503 | 0.09** -0.279** -0.073* 0.046** -0.116** 0.029
% DAK 66:3 -0.258** 0.285** -0.073* -0.075* -0.22** 0.154**
= NIAB 999 -0.4** 0.26** -0.105** -0.3** -0.021 0.154*
Kasitli Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
SH e SH T kosegen fistii OKY,
kosegen alt1 RE etkilerini
[g()] = 0.066 0.129 | 0.165 [o(H] = 0.011 | 0.022| 0.028 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.015 0.029 | 0.038 [S(ij)]= 0.026 | 0.051| 0.065
[r(ij)] = 0.177 0.347 0.443 [r(ij)] = 0.031 0.061| 0.078
t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Tek koza kiitli agirhigmna iliskin F2 generasyonuna ait genel ve ozel uyum

yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.34°de verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY), 1 (0.352)
numarali ebeveynde pozitif yonde, 2 (-0.125) ve 5 (-0.225) numarali ebeveynlerde ise negatif
yonde istatistiksel olarak Onemli oldugu tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 0.344 (1x2) ile -0.375 (5x4) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde melezler 1x2 (0.344) ve 4x6 (0.402), pozitif yonde, 2x4 (-0.317), 3x5 (-0.283),
5x4 (-0.375) ve 6x1(-0.338) negatif yonde onemli bulunmustur. Tek koza kiitlii agirlig
bakimindan kisith sulama F2 generasyonunda 1x6 (-0.338) disinda resiprok etki gosteren

melez olmamistir (Cizelge 4.34).

Tam sulama altinda ¢alismasimin F2 generasyonunda ise; 1 (0.378) ve 4 (0.166)
numarali ebeveynler pozitif yonde; 2 (-0.309) ve 5 (-0.197) numarali ebeveynler ise negatif

yonde GKY gostermiglerdir. F2 generasyonunun 6zel kombinasyon yetenekleri
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incelendiginde, 9 melez pozitif yonde, 5 melez ise negatif yonde dnemli bulunmustur. Tam
sulama kosullarinda resiprok etkiler incelendiginde, 4x1(0.525), 4x2 (0.2), 4x3 (0.188), 5x2
(0.25) ve 6x4 (0.188) pozitif yonde, 3x1 (-035), 5x3 (-0.30) ve 6x3 (-0.188) negatif yonde
etki yaptigi tespit edilmistir (Cizelge 4.34).

Cizelge 4.34. Kisith ve Tam Sulamada tek koza kiitlii agirligi igin elde edilen verilere uygulanan genel
ve 0zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F» kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 1) (2) Q) 4 ®) (6)
s Gloria 0.352** 0.344** 0.027 0.119 0.056 -0.125
§ Nazilli84-S -0.113 -0.125* 0.129 -0.317* 0.121 -0.11
g NP Ege 0.1 -0.05 -0.021 0.054 -0.283* -0.152
= Nazilli M-503 0.138 0.125 0.05 0.075 0.058 0.402**
z DAK 66:3 0.1 0.113 -0.238 -0.375* -0.225** 0.115
> NIAB 999 -0.338* -0.025 -0.063 0.163 -0.05 -0.056
m Gloria 0.378** 0.547** 0.367** -0.103 0.009 0.047
e Nazillig4-S 0.1 -0.309** 0.03 -0.216** -0.128 0.084
(—g NP Ege -0.35** 0.1 -0.03 0.292** 0.042 -0.283**
n Nazilli M-503 | 0.525** 0.2* 0.188* 0.166** 0.047 0.447**
% DAK 66:3 0.025 0.25** -0.3** 0.025 -0.197** 0.047
= NIAB 999 -0.15 0.025 -0.188* 0.188* 0.125 -0.009
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
KD KD .. b e 8
SH ViE %l SH Vo v ” kosegen istii OKY, .
- Osegen alt1 RE etkilerini
[9(] = 0.058 | 0114 | 0145 | [9()]1 = 0.033 | 9065 | 0.083 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.133 0.261 | 0.333 [S(ij)] = 0.076 | 0.149 | 0.190
[r(ij)] = 0.157 0.308 0.393 [r(ij)] = 0.089 0.174 0.223
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%] t cetvel degeri)

Tam ve kisitli sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, tek koza

kiitlii agirhigina iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.35’de verilmistir.

Kisithh sulama altinda F1 melez popiilasyonunda tek koza kiitli agirligina ait
hesaplanan heterosis degerleri % 21.47 (4x5) ile %-8.15 (3x5) arasinda degismistir. F1
generasyonunda hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 1x5 (%17.20) ve 4x5
(%21.47) disinda 6nemli bulunan kombinasyon tespit edilememistir. Tek koza kiitlii agirhig
icin heterobeltiosis degerleri %16.85 (4x5) ile %-14.65 (3x5) arasinda dagilmaktadir.
Heterobeltiosis degerleri bakimindan 4x5 (%16.85 ) melezi disinda istatistiki olarak 6nemli

kombinasyon saptanmamustir. (Cizelge 4.35).
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Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, tek koza kiitlii agirhi§i bakimindan
hesaplanan en biiyiik heterosis %7.67 ve heterobeltiosis degeri %5.29 olarak 4 numarah
ebeveynin kullanildigt melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %1.97 ile 5
numarali gesitten, en diisiikk heterobeltiosis degeri ise %-1.01 ile 3 numarali gesitten elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%10.60 ile 5 numarali hat olurken, en yiiksek heterobeltiosis degeri %5.70 ile 6 numaral
ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamasi %-0.90 ile 3 numarali ¢esit ve en
diisiik heterobeltiosis ortalamast %-4.26 ile 1 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi
melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %4.92

ve %0.95 olmustur (Cizelge 4.35).

Tam sulama kosullarindaki F1 melezleri icin tek koza kiitlii agirlifina ait hesaplanan
heterosis degerleri % 28.80 (1x3) ile %-12.95 (5x1) arasinda degismistir. F1 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 19 adet melez pozitif, 3 tanesi (2x5,
4x1 ve 5x1) ise negatif yonde istatistiki olarak 6nemli oldugu tespit edilmistir. Tek koza kiitlii
agirhigl icin heterobeltiosis degerleri %23.62 (1x3) ile %-15.58 (5x1) arasinda degisiklik
gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde1x2, 1x3, 1x5, 1x6, 3x4, 3x5, 4x6,
2x1, 3x2, 5x4, 6x4 ve 6x5 pozitif yonde, 2x4, 2x5, 3x1, 4x1, 4x3 ve 5x1 ise negatif yonde
onemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.35).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, tek koza kiitlii agirligi bakimindan
hesaplanan en biiyilik heterosis %15.12 ve heterobeltiosis degeri %11.16 olarak 1 numarali
ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %2.11 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-2.85 ile 3 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%11.82 ile 2 numarali ebeveyn ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %7.45 ile 3 numarali
ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamasi %0.55 ve en diisiik heterobeltiosis
ortalamas1 %-3.42 olarak 1 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %7.74 ve %3.78

olmustur (Cizelge 4.35).
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Cizelge 4.35. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda Fi; Melezlerinde Tek Koza Kiitlii Agirhig
Bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht 9.04 -1.00 1155 17.20* 4.88 5.72
Hb 1.49 -1.98 -5.94 7.92 0.99 0.50
) Ht 2.66 4.84 5.59 9.30 11.91 6.33
Hb | -4.46 152 2.72 8.05 8.02 3.45
3 Ht -2.50 2.15 12.57 -8.15 8.05 2.92
= Hb | -3.47 -4.04 8.59 -14.65 5.05 1,01
§ A Ht -2.07 9.50 -3.66 21.47% 1105 7.67
e Hb | -6.44 6.52 -7.07 16.85  10.16 5.29
g . | 1.08 -6.98 -5.98 13.56 9.24 1.97
5 Hb | -6.93 -8.05 -5.98 9.24 4.28 -0.10
5 Ht 3.86 4.16 1.30 2.96 13.17 4.32
Hb | 0.00 0.53 -1.52 2.14 8.02 1.84
o LH! 0.60 357 -0.90 6.62 10.60 9.03
Hb | -4.26 0.71 -3.61 3.35 5.24 5.70
o |LHt 4.92
Hb | 095
. Ht 22.74%%  28.80%* 0.76 8.81%*  16.49** | 1552
Hb 12.56%*  23.62%* 0.50 553%*  1357** | 11.16
) Ht | 27.12%* 7.16%* -0.55 482%  873* 211
Hb | 16.58** 219 859%  -10.16%* 212 -2.89
A s Ht 209  11.75%* 11.81%*  12.43**  §.45%* 8.49
e Hb | -6.03**  6.56% 758%%  1123** 476 6.02
= g |HU| 882 B2arr 1060+ 5.45%%  1370%* | 9.42
‘g Hb | -9.05%*  -051  15.15% 253  1111% | 566
S Ht | -12.95%* 652 -0.54 6.49%* 213 2.92
L% Thp | assee o0s3 -0.54 3.54* 1.59 1.02
5 Ht -0.52 0.86%*  -161  2145%*  7.45% 7.43
Hb | -3.02 3.17* -3.17 18.69**  6.88** 511
o LH! 0.55 11.82 10.70 7.99 5.87 9.50
Hb | -342 4.46 7.45 4.34 3.20 6.63
o |LH 7.74
Hb | 378

**= 041 diizeyinde 6nemli, *= %5 diizeyinde 6nemli

Tam ve kisitli sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, tek koza kiitlii

agirhigina iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.36°da verilmistir.

Kisith sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda tek koza kiitli agirligina ait
hesaplanan heterosis degerleri % 17.26 (6x4) ile %-11.40 (4x1) arasinda degismistir. F2
generasyonunda hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 1x2 (%15.96), 4x5
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(%14.12) ve 6x4 (%17.26) disindaki kombinasyonlarin heterosis degeri 6nemsiz bulunmustur.
Hesaplanan 6zellik i¢in heterobeltiosis degerleri %16.30 (6x4) ile %-19.19 (5x3) arasinda
dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 4 adet melez kombinasyonu (4x1, 5x1,

5x3 ve6x4) disinda istatistiki olarak dnemli melez tespit edilememistir (Cizelge 4.36).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, tek koza kiitlii agirligi bakimindan
hesaplanan en biiyiik heterosis %7.64 ile 1 numarali ebeveyn ve heterobeltiosis degeri %3.38
olarak 4 numarali ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diislik heterosis
%-0.70 ve en diisiik heterobeltiosis degeri ise %-4.85 ile 3 numarali ¢esitte tespit edilmistir.
Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %5.31 ile 2
numarali ebeveyn ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %1.77 ile 6 numarali ebeveyn olmustur.
En diisiik heterosis degeri ortalamasi %-3.01ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-8.02
olarak 1 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama

heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %2.17 ve %-2.15 olmustur (Cizelge 4.36).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in tek koza kiitlii agirligina ait hesaplanan
heterosis degerleri %28.80 (1x3) ile %-12.95 (5x1) arasinda degismistir. F2 genarasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 15 adet melez pozitif, 1 (5x1) adet
melez ise negatif yonde istatistiki olarak 6nemli oldugu tespit edilmistir. Tek koza kiitlii
agirligl icin heterobeltiosis degerleri %23.62 (1x3) ile %-15.58 (5x1) arasinda degisiklik
gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 8 adet melezin (1x2, 1x3, 1x6, 3x5,
4x6, 2x1, 4x3, 6x4) pozitif yonde, 4 melez ise (2x4, 2x5, 4x1, 5x1) negatif yonde onemli
oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.36).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, tek koza kiitlii agirligi bakimindan
hesaplanan en biiyiik heterosis %15.52 ve heterobeltiosis degeri %11.16 olarak 1 numarali
ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis 0.33 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-2.09 ile 5 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%11.82 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %7.52 ile 2 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik
heterosis degeri ortalamast %0.55 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-3.42 ile 1
numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve

heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %7.74 ve %4.11 olmustur (Cizelge 4.36).
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Cizelge 4.36. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F, Melezlerinde Tek Koza Kiitlii Agirlig
Bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 ” 2 H 3 ” 4 H 5 ” 6 Ort.
1 Ht 15.96** 0.50 7.25 4.30 10.18 7.64
Hb 7.92 -0.50 2.48 -3.96 4.46 2.08
2 Ht 11.17 3.23 -4.47 291 141 0.61
Hb 3.47 -3.03 -7.07 -2.21 -0.55 -2.57
3 Ht -4.00 1.08 1.05 -2.72 -2.90 -0.70
< Hb -4.95 -5.05 -2.53 -9.60 -7.07 -4.85
E 4 Ht -11.40 1.12 3.14 14.12* 10.14 5.70
5 Hb -15.35* -1.63 -0.51 9.78 9.24 3.38
g 5 Ht -4.84 8.14 -13.04 -2.82 5.98 -0.35
é Hb -12.38* 2.76 -19.19** -6.52 2.76 -4.04
6 Ht -6.01 0.28 -5.54 17.26** 3.70 3.14
Hb -10.89 -1.66 -9.60 16.30** 0.55 1.12
Ort. Ht -3.01 531 -2.34 3.65 4.46 4.96
Hb -8.02 0.47 -6.56 0.53 -1.09 1.77
Ort. Ht 2.17
Hb -2.15
1 Ht 22.74** 28.80** 0.76 8.81 16.49** 15.52
Hb 12.56** 23.62** 0.50 5.53 13.57* 11.16
2 Ht 27.12%* 7.16* -0.55 -4.82 8.73* 7.53
Hb 16.58** 2.19 -8.59* -10.16* 212 0.43
o 3 Ht -2.09 11.75** 11.81** 12.43** 6.45 8.07
e Hb -6.03 6.56 7.58 11.23** 4.76 4.82
c_; 4 Ht -8.82** 8.24* 19.69** 5.45 13.70** 7.65
2 Hb -9.05* -0.51 15.15%* 2.53 11.11%* 3.85
© Ht -12.95* 6.52 -0.54 6.49* 2.13 0.33
= > Hb | -15.58** 0.53 -0.54 3.54 1.59 -2.09
6 Ht -0.52 9.86* -1.61 21.45** 7.45* 7.32
Hb -3.02 3.17 -3.17 18.69** 6.88 451
ort. Ht 0.55 11.82 10.70 7.99 5.87 9.50
Hb -3.42 7.52 7.45 3.82 5.46 5.83
Ort. Ht 7.74
Hb 4.11

**= 041 diizeyinde 6nemli, *= %5 diizeyinde 6nemli
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4.4. Koza Sayisi (adet/bitki)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisitli (%50) sulama kosullar1 altinda koza sayisi
bakimindan 6nvaryans analizleri Cizelge 4.37° de verilmistir. Yapilan 6n varyans analizinde

genotipler arasinda istatistiki olarak %1 dnem diizeyinde fark oldugu tespit edilmistir.

Cizelge 4.37. Kisitl sulama ve tam sulama F; ve F; koza sayis1 degerlerine ait 6n varyans analiz.

sonuglart
VK SD KO
KSF; KSF; TSk, TSF;
Blok 3 1.25** 0.89 0.30** 0.14
Genotip 35 1.33** 0.92** 3.78** 2.20%*
Hata 105 0.323 0.536 0.056 0.121
Genel 143

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisith Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisith sulamada, en fazla koza sayisina sahip 4 (6.1
adet/bitki) numarali ebeveyn olurken; tam sulama kosullarinda 1 (7.4 adet/bitki) numaral
ebeveyn en fazla koza sayisina sahip olmustur. Ebeveynler arasinda en diisiik koza sayisina
sahip ebeveyn kisitli sulama kosullarinda 5 (4.7 adet/bitki) numarali ebeveyn olurken, tam
sulamada ise ayni istatistik grupta yer alan 4 (6 adet/bitki) ve 6 (6.2 adet/bitki) numarali
ebeveynler olmustur (Cizelge 4.38).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kisitlt
sulama altinda koza sayisina ait ortalama degerleri Cizelge 4.38’de verilmistir. Kisitli sulama
altinda F1 melezleri icerisinde en fazla koza sayisina 6x2 (7 adet/bitki) sahip olurken, en az
koza sayisina sahip melez 1x6 (4.6 adet/bitki); tam sulamada ise en fazla koza sayis1 1x2 (9.7
adet/bitki) melezi, en az ise 1x6 (6.6 adet/bitki) melezi olmustur (Cizelge 4.38).
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Cizelge 4.38. Tam ve Kisitli Sulama Altinda alt1 pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; koza sayisina ait ortalama degerler ve dnemlilik gruplari.

Q Gloria Nazillig4-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

o) @) ) @) (4) ©) (6)
- Gloria 5.6 EJ 5.5 FL 5.7 EJ 5.0 IM 5.3 HM 46 M
E Nazilli84-S 5.6 EJ 5.7EJ] 5.6 EJ 5.8 EH 6.8 AC 6.0 DH
= | NP Ege 5.8 EH 6.7 AD 5.6 FK 6.2 CF 5.7 EJ 5.2 HM
(2 Nazilli M-503 | 5.0 JM 5.4 GL 6.1 CG 6.1 CG 5.8 El 4.8 KM
E DAK 66:3 54 GL 5.7 EJ 5.6 FK 5.9 EH 4.7 LM 5.85 EJ
% | NIAB 999 59 EH 7.0 A 7.0 AB 5.9 EH 6.4 AE 5.5 FL

Gloria 7.4 1] 9.7 A 8.2F 9.1 BC 8.1 FG 6.6 M
g Nazilli84-S 9.3B 6.9 L 8.8 CD 7.7 HI 8.8 CD 6.9 LM
< | NP Ege 8.3 EF 8.6 DE 6.9 L 7.6 HJ 7.5 HJ 7.4 1K
@ | Nazilli M-503 | 7.2 KL 8.2 F 9.8 A 6 N 8.0 FG 7.5 HK
% DAK 66:3 7.5 HK 8.7D 9.2B 9.2B 6.9 L 7.7 HI
1 NIAB 999 7.8 GH 9.2B 9.3B 7.3 JK 8.6 DE 6.2 N

KS Ort: 5.70 LSDoos KS: 0.797 TS Ort:8.01 LSDos TS:0.347

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisitli sulama altinda

koza sayisina ait ortalama degerleri ise Cizelge 4.39°da gosterilmistir. Kisith sulama altinda

F2 melezlerin koza sayisi ortalamasi 7.1 adet/bitki (3x2) ile 5.2 adet/bitki (6x5) arasinda

degisiklik gostermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 9.5 adet/bitki (3x2) ve 6.3 adet/bitki

(6x1) arasinda oldugu gozlemlenmistir (Cizelge 4.39).

Cizelge 4.39. Tam ve Kisitlh Sulama Altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; koza sayisina ait ortalama degerler ve dnemlilik gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

3 @) ) (©) (4) (©) (6)
- Gloria 5.6 DF 6.3 AD 5.6 DF 5.4 DF 5.8 CE 5.5 DF
5 Nazillig4-S 5.6 DF 5.7 DF 5.7 DF 5.6 DF 5.6 DF 5.9 CE
% NP Ege 6.3 AD 71A 5.6 DF 6.4 AD 6.0 BE 5.9 CE
= | NazilliM-503 | 6.0 BE 7.0 AB 6.2 AE 6.1 AE 6.8 AC 6.0 BE
E DAK 66:3 5.2 EF 6.0 BE 6.1 AE 6.0 BE 4.7F 5.4 DF
% | NIAB 999 5.4 DF 5.8 CE 5.8 CE 5.8 CE 5.2EF 5.5 DF

Gloria 7.4 HL 8.0 EF 7.5 GK 8.0 EF 7.6 FJ 6.8 M
g Nazillig4-S 7.9 EG 6.8 MN 9.0B 8.0 DF 7.6 DF 8.9BC
< | NP Ege 7.7 FI 95 A 6.9 MN 74 HL 7.5 GK 7.21IM
@ | Nazilli M-503 | 7.4 HL 7.7Fl 8.2 BE 6.00 85CD | 8.2DE
% DAK 66:3 7.6 FI 7.8 EH 7.2 1M 7.9 EG 6.9 MN 7.8 EH
F | NIAB 999 6.3 NO 8.2 DE 7.1IM 74 1L 7.7 Fl 6.20

KS Ort: 5.82 LSDgos KS: 1.02 TS Ort: 7.57 LSDo.s TS: 0.49
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Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1
generasyonunda koza sayisina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge 4.40°

da verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisith sulama i¢in, eklemeli gen etkisi (a), bir
anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2), 6zel uyum yetenegi ve
dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b) ve anasal etki
degerleri (c) istatistiki olarak onemli bulunurken; ortalama dominantlik varyansi (bi) ve

resiprokal etki (d) 6nemsiz olarak bulunmustur (Cizelge 4.40).

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama
dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2),
0zel uyum yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), dominantlik
etkisi (b), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4.40. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F1 Generasyonunda koza sayisi degerlerine ait
Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF:
KO F KO F
a 5 1.8318 5.6623** 5.6906 92.7662**
b1 1 0.9031 2.7916 33.9736 553.8211**
b2 5 2.0134 6.2236** 0.9678 15.7769**
bs 9 0.6796 2.1006* 2.0338 33.1535**
b 15 1.1391 3.5210** 3.8078 62.0725**
c 5 2.8994 8.9623** 5.6806 92.6022**
d 10 0.5714 1.7663 2.1185 34.5341**

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda koza sayisina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge 4.41°

de verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisith sulama i¢in, eklemeli gen etkisi varyansi
(@), ortalama dominantlik varyansi (b1) ve anasal etki degerleri (¢) Onemli bulunurken; bir
anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (bz) dominantlik etkisi (b), ve

resiprokal etkinin (d) istatistiki olarak 6nemli olmadigi tespit edilmistir.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama

dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2),
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0zel uyum yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), dominantlik

etkisi (b), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4.41. Tam ve kisith sulama kosullar altinda F, generasyonunda koza sayist degerlerine ait
tam diallel varyans analiz sonuglari.

VK D KSF; TSF
KO F KO F
a 5 2.2738 4.2379** 2.8933 23.8456**
b: 1 2.9261 5.4539* 25.7645 212.3402**
b2 5 0.6549 1.2206 1.7172 14.1522**
b3 9 0.2471 0.4606 2.4134 19.8901**
b 15 0.5616 1.0468 3.7381 30.8075**
c 5 1.8237 3.3990** 0.5083 4.1895**
d 10 0.3440 0.6412 0.3928 3.2376**

Tam ve kisith sulamada F1 generasyonunda koza sayisi bakimindan yapilan analiz
sonucunda hem tam sulama hem de kisith sulama icin hesaplanan genetik parametreler

sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oranimin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.167) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (2.53) 1’den biiylik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F)
degerinin pozitif olmasin1 dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (Hi/D)Y? (2.214) 1’den
biliylik olmasi iistiin dominantligin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
dominant etkilerin daha onemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini
belirleyen h?/H>=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz
kalmistir (Cizelge 4.42).

Tam sulama F1 melezleri i¢in yapilan analiz sonucunda, koza sayisi agisindan olusan
tim genetik parametreler onemsiz bulunmustur. Yapilan analiz sonucunda; dominant ve
resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkli (0.298) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin
esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1)
negatif deger almasi bu 6zelligin kalitiminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve
dominantlik derecesinin (H1/D)Y?  (2.229) 1’den biiyiikk olmasi iistiin dominanthigin
bulundugunu ortaya koymus; tam diallel varyans analiz sonuglarindaki bir anagta dominant

allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) %1 Onemlilik seviyesinde olmasiyla uyum
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icinde sonug¢ vermistir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina
oranini gosteren deger (KD/KR) 1’in altinda bulunmus olup; popiilasyonda resesif allellerin
baskin oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F) negatif olarak
saptanmistir. Etkili en az gen cifti sayisim belirleyen h?/H2=K ise 1.087 bulunmus ve bu
degerin 1°den biliyiikk olmasi bu 06zelligin bir gen ¢ifti tarafindan yonetildigini ortaya
koymaktadir. (Cizelge 4.42).

Cizelge 4.42. Koza Sayisi I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (F1).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.087+0.171 0.017+0.498
D 0.423+0.451 0.731+1.318
F 0.811+1.102 -0.050+3.219
H: 2.070+1.145 3.635+3.345
H> 1.386+1.023 4.332+2.988
D-H; -1.648+1.004 -2.904+2.933
(Hy/D)Y? 2.214 2.229
H/4H, 0.167 0.298
KD/KR 2.53 0.97
h? 0.077+0.689 4.709+2.011
h?/H=K 0.055 1.087
Kahitim Derecesi (GH) 0.629 0.715
Kalhitim Derecesi (DH) 0.208 0.163
r (Yr, Wr + Vr) 0.298 -0.543

Alt1 genotipe ait kisitli sulama altinda tam diallel F; melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda koza sayisi1 i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iliskin
Wr/Vr grafigi Sekil 4.13’de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deger almistir. Bu da koza sayis1 kiiciik olan ebeveynlerin
resesif gen tagidigina isaret etmektedir. Regresyon hatt1 y eksenini pozitif taraftan kestigi ve
koza sayisinin kalittminda kismi dominantligin etkili oldugu goriilmiistiir. Ancak bu bulgu
dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.037) 1’den biiyiik olmasi ile celismektedir. Bu durum
incelenen Ozellik agisindan epistatik gen etkisinin varligina baglanabilir. Kullanilan
ebeveynlerin regresyon hattindan uzak olmasi, incelenen 6zellikte epistatik etkilerin mevcut
olabilecegini kanisini giiclendirmektedir (Igbal vd., 1991). Wr/Vr grafiginde ebeveynler

arasinda en cok resesif gen tasiyan genotipin kisith sulamada 6 no’lu ebeveyn oldugu
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gbzlemlenmistir. 6x6 tam diallel melezleme ¢alismasinda yer alan genotiplardan 3 ve 6 no’lu
genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve ebeveynlerin

ise bahsedilen 6zellik i¢in yiiksek oranda resesif gen tasidigi goriilmektedir (Sekil 4.13).

[KS]igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,553

wr

¥r

a=0004 b=0041 w=0510

Sekil 4.13. Kisith Sulama F; Generasyonu Koza Sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarinin tam sulama altinda olusturdugu
popiilasyonda koza sayis1 i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iliskin

Wr/Vr grafigi Sekil 4.14°de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da koza sayisi1 yliksek olan
ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.004) ve bu sonucunda
kismi dominantliga isaret ettigi goriilmektedir. (Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢cok
resesif gen tasiyan genotipin 4 oldugu goriinmektedir. 6x6  tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 1, 2 ve 4 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla
daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve 3 numarali ebeveynin ise bahsedilen 6zellik igin

dominant gen tasidig1 goriilmektedir (Sekil 4.14).
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[KS]igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz
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Sekil 4.14. Tam Sulama F1 Generasyonu Koza Sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulamada F2 generasyonunda koza sayisi bakimindan hem tam sulama
hem de kisith sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6nemli bulunan bir
deger tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in 6nceden kabullenilen varsayimlarin gegerli

oldugu ‘t” degerinin 6nemsiz ¢ikmis olmasindan otiirii gegerlidir.

Kisith sulama F2 generasyonunda dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1)
0.25’den farkli (0.181) c¢ikmasindan dolayr bu allellerin esit frekansta olmadiklari,
ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (1.94)
1’den biiyiik olmast da dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif
allellerin dagilis yonii (F) degerinin pozitif oldugu saptanmistir. Dominantlik derecesinin
(H/D)¥? (2.117) 1’den biiyiik olmasi iistiin dominanth@m oldugunu gosterirken; eklemeli
varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu &zelligin
kalitminda dominant etkilerin daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen cifti
sayisii belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek acisindan

yetersiz kalmigtir (Cizelge 4.43).

Tam sulama F2 melezleri i¢in koza sayisi agisindan olusan tiim genetik parametreler
icin yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.233) ¢ikmasindan dolay1r bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda

dominant etkilerin daha énemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (Hi/D)"? (3.944) 1’den
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biiyiik olmasi iistiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninit gosteren deger (KD/KR) 1°den biiytik
bulunmus olup; popiilasyonda dominant allellerin oldugunu gosterirken; dominant ve resesif
allellerin dagilis yonii (F) pozitif olarak saptanmistir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini belirleyen
h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmgtir

(Cizelge 4.43).

Cizelge 4.43 Koza Sayisi i¢in Bulunmus Genetik Parametreler (F2).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.137+ 0.344 0.030+4.440
D 0.424+0.910 0.541+11.747
F 0.574+2.223 0.604+28.699
Hi 1.903+2.310 8.420+29.821
H. 1.380+2.064 7.837+26.640
D-H; -1.478+2.026 -7.879+26.153
(Hy/D)Y2 2117 3.944
H2/4H, 0.181 0.233
KD/KR 1.94 1.329
h? 0.331+1.389 0.006+17.931
h?/H=K 0.24 0.001
Kalitim Derecesi (GH) 0.577 0.897
Kalitim Derecesi (DH) 0.185 0.064
r (Yr, Wr + Vr) -0.167 -0.553

6x6 kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda koza sayisi i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iligkin

Wr/Vr grafigi Sekil 4.15°de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da koza sayis1 yiiksek olan ebeveynlerin
dominant gen tagidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini
pozitif yonde kestigi (a=0.321) ve bu sonugta kismi dominantliga isaret etmektedir. Wr/Vr
grafiginde 4 numarali ¢esidin baslangi¢c noktasina en uzak ebeveyn oldugu goériinmektedir
buradan bu ¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. Tam diallel melezleme

calismasinda yer alan genotiplardan 6 no’lu genotiptin diger genotiplara kiyasla yiiksek

105



oranda homozigot oldugu belirlenirken, genotipler koza sayisi bakimindan yiiksek oranda

resesif genlere sahip oldugu sonucuna varilmaktadir (Sekil 4.15).

[KS]i¢in JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,681

Wr

0,091

==0321 b=-0,444 v=0561

Sekil 4.15. Kisith Sulama F»> Generasyonu Koza Sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da koza sayis1 yiiksek olan ebeveynlerin
dominant gen tagidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini
negatif yonde kestigi (a=-0.184) ve bu sonugta iistiin dominantliga isaret etmektedir. (H1/D)Y?
(3.94) degeri 1°den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde 2, 3 ve
4 numarali ¢esidin baglangi¢ noktasina en uzak ebeveynler oldugu goriinmektedir buradan bu
cesitlerin yiliksek oranda resesif gen tasidigi sonucuna ulagilmaktadir. Tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 1, 3, 5 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla
daha yiiksek oranda homozigot oldugu belirlenirken, 5 numarali genotipin ise koza sayisi

bakimindan daha yiiksek oranda dominant genlere sahip oldugu sonucuna varilmaktadir

(Sekil 4.16).
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Sekil 4.16. Tam Sulama F. Generasyonu Koza Sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun koza sayis1 agisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum yetenekleri ile

resiprokal etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.44°de verilmistir.

Ebeveynlerin koza sayisi 6zelligine ait kisith sulama altinda F1 generasyonunda genel
kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE)
varyanslar1 %1 diizeyinde dnemli bulunmustur. Resiprokal etkinin (RE) énemli ¢ikmasi ve ¢
komponentinde &nemli ¢ikmasi birbirini destekler niteliktedir. GKY/OKY oranmmn 1’den
biiylik olmasi (1.6) koza sayisi 6zelliginin kalitiminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu
gostermektedir fakat; onemsiz bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in
negatif bulunmas1 ve (H1/D)Y? degerinin 1°den biiyiik olusu iistiin dominantlik ile; grafik
analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen kismi
dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha O6nemli oldugunu vurgulamaktadir.
Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli olarak c¢evre
varyanst ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 cevre varyansinin yaptigi katkiyla
beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuglar1 gosterebilmektedir.
Bu durumda ¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler
daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu c¢eligkinin epistatik gen

etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi diisliniilmektedir.
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Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslari %1 diizeyinde 6énemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) Onemli ¢ikmast ve ¢ komponentinde onemli g¢ikmasi birbirini
destekler niteliktedir. GKY/OKY oraninin 1°den biiyiik olmasi (1.49) koza sayis1 dzelliginin
kalittminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; 6nemsiz bulunmus
olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)*? degerinin
1’den biiyiik olusu istiin dominantlik ile, grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini
pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen etkilerinin
daha o6nemli oldugunu vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-
Hayman tipi analizden farkli olarak cevre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan
dolay1 ¢evre varyansinin yaptig1 katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz
ile ¢elisen sonuclar1 gosterebilmektedir. Bu durumda c¢evre varyansinin ayrica
hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak
yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu ¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de

kaynaklanmis olabilecegi diisiiniilmektedir.

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY)
%1 diizeyinde énemli bulunurken; dzel kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE)
varyanslar1 énemli bulunmanmistir. GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik olmasi bu 6zelligin
kaliiminda eklemeli genlerin daha baskin oldugunu gostermektedir. Bu sonug ile birlikte b
komponentinin 6nemli bulunmasi; diallel melez analizinde D-H1’in negatif olmasi ve
(H1/D)¥2 degerinin 1’°den biiyiik olusu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattiin y
eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen
etkilerinin daha Onemli oldugunu gostermistir ve bu sonuglar birbiri ile paralellik

gostermektedir.

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde 6énemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) 6nemli ¢gikmasi ve ¢ komponentinde énemli bulunmasi koza sayisinin
kalittminda anasal etkinin varligina isaret etmektedir. GKY/OKY oranmin 1’den kiigiik
olmasi1 koza sayis1 6zelliginin kalittminin eklemeli olmayan genler etkisi altinda oldugunu
gostermektedir fakat; 6nemsiz bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in

negatif bulunmasi ve (Hi/D)Y?

degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon
hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant

gen etkilerinin daha ©Onemli oldugunu vurgulamaktadir.  Griffing tipi melez analizi
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yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli olarak ¢evre varyansi ayrica
hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi katkiyla beraber bu analiz
yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuglar1 gosterebilmektedir. Bu durumda c¢evre
varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici
olarak yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu ¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de

kaynaklanmis olabilecegi diisiiniilmektedir.

Cizelge 4.44. Koza Sayisina Iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Iliskin Ozel Uyum
Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglari.

VK SD KO
KSFy KSF; TSF: TSF,
GUY 5 0.458** 0.568** 1.423** 0.7233**
OKG 15 0.285** 0.140 0.952** 0.935**
Resip. Etli 15 0.337** 0.209 0.827** 0.107**
Hata 105 0.081 0.134 0.015 0.030

Koza sayisina iliskin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri

Cizelge 4.45°de verilmistir.

Kisith sulama Fi1 generasyonunda en biiyiik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 1
numarali ebeveynden (0.312) elde edilirken; en kiigiikk GKY 5 numarali ebeveynden ( -0.398)
elde edilmistir. 4 ve 5 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken;1, 2, 3 ve 6 numaral
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan 1, 2 ve 3 numaral
genotiplerin istatistiki olarak pozitif yonde dnemli oldugu tespit edilmistir. Melezlerin 6zel
kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 0.9 (6x3) ile -0.525 (5x2) arasinda degistigi
goriilmektedir. OKY incelendiginde melezler 2x5 (0.392), 2x6 (0.492), 3x2 (0.525), 6x1
(0.65), 6x2 (0.525), 6x3 (0.9) ve 6x4 (0.525) pozitif yonde; 4x6 (-0.394), 5x2 (-0.525) ise
negatif yonde %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur. Koza sayis1 bakimindan kisith sulama F1
generasyonunda 6 adet kombinasyonun resiprok etki gosterdigi tespit edilmistir (Cizelge
4.45).

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢alismasinin F1 generasyonunda ise; 2 (0.501) ve 3
(0.176 pozitif yonde; 4 numarali ebeveyn (-0.257) negatif yonde GKY %1 diizeyinde 6nemli
bulunmustur. 1.5 ve 6 numarali ebeveynler ise GKY bakimindan 6nemli bulunmamistir.
Melezlerin 6zel kombinasyon yetenekleri incelendiginde, 13 tanesi pozitif yonde (1x2, 1x4,
2x5, 3x4, 3x6, 4x2, 4x3, 5x3, 5x6, 6x1, 6x2, 6x3 ve 6x5), 8 tanesi ise negatif yonde (1x5, 1x6,

2x4, 2x1, 3x2, 4x1, 5x1 ve 6x4) dnemli bulunmustur. Tam sulama altinda resiprok etkiler
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incelendiginde, 13 adet melezin resiprok etki gosterdigi ve bunlarin 5 tanesinin negatif 8

tanesinin pozitif yonde oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.45).

Cizelge 4.45. Kisitli ve Tam Sulamada koza sayisi i¢in elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliskin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 @) ) (©)] (4) ®) (6)
< Gloria 0.312** -0.081 0.171 -0.379 0.008 -0.242
g Nazillig4-S 0.063 0.229** 0.029 -0.321 0.392* 0.492**
Z NP Ege 0.075 0.525** 0.165* 0.294 -0.169 0.156
= Nazilli M-503 -0.025 -0.225 -0.025 -0.035 0.231 -0.394*
z DAK 66:3 0.05 -0.525** -0.05 0.05 -0.098 0.344*
< NIAB 999 0.65** 0.525** 0.9** 0.525** 0.35 0.052
o Gloria 0.008 0.942** 0.055 0.338** -0.331** -0.378**
= Nazillig4-S -0.213** 0.501** 0.011 -0.331** 0.163* -0.022
‘—; NP Ege 0.05 -0.1** 0.176** 0.719** 0.076 0.603**
n Nazilli M-503 | -0.95** 0.275** 1.1%* -0.257** 0.784** 0.086
% DAK 66:3 -0.3** -0.037 0.825** 0.6** 0.062 0.542
= NIAB 999 0.6** 1.15** 0.95** -0.1** 0.475** -0.49
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
KD KD .. e 8
SH %65 Yol SH Vo5 %L " kosegen {istli OKY, N
- Osegen alt1 RE etkilerini
[o®] = 0.075 | 0147 | 0.188 [9(] = 0.033 | ¢ 065 0.083 gostermektedir.
[SGj)] = 0171} 0.335 | 0428 | [S(ij)] = 0.074 | 0.145 | 0.185
[r(ij)] = 0.201 | 0.394 | 0503 | [r(ij)]= 0.088 | 0.172 | 0.220
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =250 (%1 t cetvel degeri)

Koza sayisina iliskin F2 generasyonuna ait genel ve o6zel uyum yeteneklerinin

kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.46°da verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY), 4 (0.263)
numarali ebeveynde pozitif yonde, 5 (-0.219) ve 6 (-0.215) numarali ebeveynlerde ise negatif
yonde istatistiksel olarak Onemli oldugu tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 0.688 (3x2) ile -0.4 (5x4) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde melezler 3x2 (0.688), 4x2 (0.663) pozitif yonde 6nemli bulunmustur ve

bulunan bu kombinasyonlarin resiprok melezler oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.46).

Tam sulama altinda ¢alismasimin F2 generasyonunda ise; 2 (0.413) ve 3 (0.117)
numarali ebeveynler pozitif yonde; 1 (-0.221) ve 6 (-0.258) numarali ebeveynler ise negatif

yonde GKY gostermislerdir. F2 generasyonunun 6zel kombinasyon yetenekleri, 1x3, 1x4,
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2x3, 2x6, 4x5, 4x6, 5x6 ve 4x3 melezlerinde pozitif yonde; 1x6, 2x5, 3x5, 3x6, 4x1, 5x4, 6x1
ve 6x2 negatif yonde onemli bulunmustur. Tam sulama kosullarinda resiprok etkiler

incelendiginde, 4 melezde (4x1, 4x3, 5x4, 6x2) resiprok etki tespit edilmistir (Cizelge 4.46).

Cizelge 4.46. Kisitl ve Tam Sulamada koza sayisi icin elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F, kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Gloria | Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
@) (2) ®) (4) (5) (6)
= Gloria -0.15 0.131 0.056 -0.265 0.042 -0.038
E,, Nazilli84-S -0.363 0.154 0.24 0.044 -0.013 0.083
Z NP Ege 0.35 0.688** 0.167 0.019 0.275 0.021
= Nazilli M-503 | 0.275 0.663** -0.075 0.263** 0.479% -0.025
z DAK 66:3 -0.3 0.2 0.05 0.4 -0.219%* -0.094
& NIAB 999 -0.075 -0.05 -0.05 -0.1 -0.1 -0.215*
B Gloria -0.221** 0.162 0.083 0.346%* 0.229* -0.542*%*
= Nazilli84-S -0.025 0.413** 1.15%* -0.113 -0.329%*  0.775%*
= NP Ege 0.1 0.25 0.117** 0.158 -0.358**  -0.279**
N NazilliM-503 | -0.3* -0.175 0.4%* -0.046 0.654** 0.483%*
= DAK 66:3 0.025 0.1 -0.125 -0.275* -0.004 0.417%*
= NIAB 999 -0.25 -0.35** -0.05 -0.4 -0.075 -0.258**
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
SH S KD SH K kosegen iistii OKY,
Zoam %6l %5 | %L s Iti RE etkilerini
- segen a
[9()] = 0.097 | 0190 | 0243 | [9()] =0.046 | o0g0| 0.115 gostermektedir.
[SGij)] = 0.22 | 0431 | 0550 | [S(ij)]=0.105 | 0.206 | 0.263
[r(ij)] = 0.259 | 0.508 | 0.648 | [r(ij)]=0.123 | 0.261| 0.333
t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =250 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, koza

sayisina iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.47°de verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda koza sayisina ait hesaplanan heterosis
degerleri % 31.07 (5x1) ile %-17.68 (1x6) arasinda degismistir. F1 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 21 tanesi istatistiki olarak 6nemli
bulunmazken, 6 tanesinde (2x5, 3x2, 5x1, 6x2, 6x3 ve 6x4) pozitif yonde, 3 tanesi (1x4, 1x6
ve 4x6) negatif yonde onemli oldugu tespit edilmistir. Koza sayis1 igin heterobeltiosis
degerleri %25.68 (6x3) ile %-22.58 (4x6) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri
bakimindan 6nemli olan 6 adet melez (2x5, 3x2, 5x1, 6x3, 6x4 ve 6x5) pozitif ve 3 adet melez

(1x4, 1x6 ve 4x6) negatif yonde 6nemli oldugu sonucuna varilmistir. (Cizelge 4.47).
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Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, koza sayis1 bakimindan hesaplanan
en biyiik heterosis %15.70 ve heterobeltiosis degeri %12.09 olarak 6 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %-6.46 ve en diisik
heterobeltiosis degeri ise %-9.31 ile 1 numarali ¢esidin kullanildig1 kombinasyonlardan elde
edilmigtir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%14.65 ile 5 numarali hat olurken, en yiiksek heterobeltiosis degeri %5.13 ile 2 numaralt
ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamasi %-4.52 ve en diisiik heterobeltiosis
ortalamas1 %-7.82 olarak 6 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %5.52 ve %0.82

olmustur (Cizelge 4.47).

Tam sulama kosullarindaki F1 melezleri i¢in koza sayisina ait hesaplanan heterosis
degerleri % 52.34 (4x3) ile %-5.19 (2x6) arasinda degismistir. F1 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 27 adet melezin istatistiki olarak 6nemli oldugu
tespit edilmistir. Koza sayist igin heterobeltiosis degerleri %41.30 (4x3) ile %-16.97 (2x6)
arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 20 melez pozitif

yonde; 2 melezin ise negatif yonde 6nemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.47).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, koza sayis1 bakimindan hesaplanan
en bliyiik heterosis %26.15 ve heterobeltiosis degeri %20.17 olarak 5 numarali ebeveynin
kullanildig1r melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %10.63 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %0.18 ile 2 numarali ¢esidin kullanildigi melezlerden elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%31.41 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %25.09 ile 3 numarali ebeveyn olmustur. En
diisiik heterosis degeri ortalamasi %8.66 ve en diisiikk heterobeltiosis ortalamasi %5.88 ile 6
numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve

heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %19.80 ve %13.23 olmustur (Cizelge 4.47).
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Cizelge 4.47. Kisith ve tam sulama kosullart altinda F; Melezlerinde Koza Sayis1 Bakimindan
Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 ” 4 H 5 ” 6 Ort.
1 Ht -2.67 1.35 -15.25* 1.94 -17.65** -6.46
Hb -3.10 0.89 -19.35%* -6.25 -18.75** -9.31
2 Ht -0.44 0.00 -2.11 30.43** 7.21 7.11
Hb -0.88 -0.88 -6.45 19.47** 531 3.49
3 Ht 0.45 18.75** 4.68 10.24 -5.91 5.55
- Hb 0.00 17.70* -0.81 1.80 -6.76 2.39
g ,  |Ht | -169 -9.70 3.83 550  -17.60** | -359
r/=) Hb -6.45 -13.71 -1.61 -7.26 -22.58** -9.03
g 5 Ht 31.07** 10.14 8.29 7.34 11.33 7.42
é Hb 20.54** 0.88 8.29 -5.65 3.67 1.44
6 Ht 7.69 26.13** 26.82** 0.43 25.12** 15.70
Hb 6.25 23.89** 25.68** -5.65 16.51* 12.09
Ort. Ht 7.41 8.53 8.06 -0.98 14.65 -4.52
Hb 3.89 5.13 6.47 -7.58 4.86 -7.82
Ort. Ht 5.52
Hb | 0.82
1 Ht 23.64**  14.69**  36.09**  12.59** -3.68 16.67
Hb 17.27**  10.81* 22.30** 8.78* -11.49* 9.54
2 Ht 18.21** 16.17** 8.13* 15.84** -5.19 10.63
Hb | 12.12* 6.67 -7.27 6.36 -16.97** | 0.18
o 3 Ht 23.08** 13.53* 17.97** 8.70* 12.21* 15.10
e Hb | 18.92** 4.24 9.42* 8.70* 6.52** 9.56
c—; 4 Ht 15.04* 15.90**  52.34** 25.00** 23.14** 26.28
2 Hb | 3.38 -0.61 41.30** 15.94%** 20.16** 16.04
© Ht 22.73** 14.85* 32.61**  43.75** 16.79* 26.15
= > Hb | 18.58** 5.45 32.61*%* 33.33** 10.87** 20.17
6 Ht 0.74 26.64**  41.22** 19.83** 31.30** 23.95
Hb | -7.43 10.91* 34.06** 16.94* 24.64** 15.82
Ort. Ht 15.96 18.91 31.41 25.15 18.68 8.66
Hb | 9.11 17.13 25.09 15.23 14.96 5.88
Ort. Ht 19.80
Hb | 13.23
**=041 diizeyinde 6nemli, *= %5 diizeyinde 6nemli

Kisith sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda koza sayisina ait hesaplanan
heterosis degerleri % 26.34 (3x2) ile %-7.69 (1x4) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 25 tanesi istatistiki olarak 6nemsiz
bulunurken, 5 tanesinde (4x5, 3x2, 4x2, 5x2 ve 5x3) heterosis degeri 6nemli bulunmustur.
Koza sayisi igin heterobeltiosis degerleri %25.22 (3x2) ile %-11.48 (1x4) arasinda
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dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 3x2 (25.22) disinda istatistiki olarak

onemli melez saptanamamustir (Cizelge 4.48).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, koza sayis1 bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %11.76 ve heterobeltiosis degeri %10.63 olarak 3 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %2.22 ve en diislik
heterobeltiosis degeri ise %-0.81 ile 6 numarali ¢esitte tespit edilmistir. Cesitlerin baba olarak
kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %15.31 ve en yliksek
heterobeltiosis degeri %11.81 ile 2 numarali ebeveynin kullanildig1 melez kombinasyonlardan
elde edilmistir. En diisiik heterosis degeri ortalamast %2.5 ve en diisiik heterobeltiosis
ortalamast %-0.48 olarak 1 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %7.11 ve %2.98

olmustur (Cizelge 4.48).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in koza sayisina ait hesaplanan heterosis
degerleri % 36.68 (2x6) ile %2.86 (5x3) arasinda degismistir. F2 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 5x3 (2.86) disinda tim melezler 6nemli
bulunmustur. Koza sayisi i¢in heterobeltiosis degerleri %31.45 (4x6) ile %-0.73 (1x6)
arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri 1x6 (-0.73), 3x6 (2.13), 5x3
(2.86) ve 6x3 (0.71) disinda diger tiim kombinasyonlarin 6nemli oldugu tespit edilmistir
(Cizelge 4.48).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, koza sayis1 bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %22.36 ve heterobeltiosis degeri %16.54 olarak 4 numarali ebeveynin
kullanildig1r melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %11.42 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %8.05 ile 5 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildigi melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%23.15 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %19.52 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En
diisiik heterosis degeri ortalamasi %14.69 ile 5 numarali ebeveynden ve en diisiik
heterobeltiosis ortalamasi %10.64 olarak 3 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi
melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla

%19.56 ve %14.75 olmustur (Cizelge 4.48).
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Cizelge 4.48. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F» Melezlerinde Koza Sayisi Bakimindan
Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 ” 4 H 5 ” 6 Ort.
1 Ht 12.44 -0.45 -7.69 12.62 -0.45 3.29
Hb 11.95 -0.89 -11.48 3.57 -1.79 0.27
2 Ht -0.44 1.79 -4.26 7.25 6.31 2.23
Hb -0.88 0.88 -7.79 -1.77 4.42 -0.85
3 Ht 2.24 26.34** 9.01 17.07 6.36 11.76
- Hb 1.79 25.22** 14.41 8.11 541 10.63
E‘ 4 Ht -3.85 18.30* 6.44 25.00*%* 3.03 10.55
V=) Hb -7.79 13.93 11.71 10.66 -2.46 6.77
g 5 Ht 7.77 14.98* 19.02* 10.19 6.40 10.12
é Hb -0.89 531 9.91 -2.46 -0.92 2.37
6 Ht 6.79 4.50 4.55 -0.43 2.46 2.22
Hb 5.36 2.65 3.60 -5.74 -4.59 -0.81
Ort. Ht 2.50 15.31 6.27 1.36 12.88 4.33
Hb -0.48 11.81 5.04 -2.61 3.20 0.93
Ort. Ht 7.11
Hb 2.98
1 Ht 16.91** 7.19** 24.22%* 9.42** 4.21* 12.39
Hb 16.06** 5.67* 16.06** 8.63** -0.73 9.14
2 Ht 16.18** 30.43**  25.98** 10.22** 36.68** 20.66
Hb 15.33** 27.66**  18.52** 8.63** 27.34** 16.43
© 3 Ht 29.50**  37.68** 13.85** 6.43** 8.68** 13.33
= Hb | 27.66**  34.75** 4.96** 5.67** 2.13 9.50
c—; 4 Ht 25.00**  20.48**  26.15** 31.01** 34.16** 22.36
2 Hb 16.79**  13.33**  16.31** 21.58** 31.45** 16.54
S Ht 9.42** 13.15%* 2.86 22.49%* 18.63** 11.42
= > Hb 8.63** 11.51** 2.86 13.67** 12.23** 8.05
6 Ht 35.63**  25.87** 7.17%* 20.99** 16.35** 14.08
Hb | 29.20**  17.27** 0.71 18.55** 10.07** 9.32
Ort. Ht 23.15 22.81 14.76 21.50 14.69 20.47
Hb 19.52 18.58 10.64 14.35 10.92 14.48
Oort. Ht 19.56
Hb 14.75
**= 951 diizeyinde onemli, *= %5 diizeyinde 6nemli

115



4.5. Odun dah sayis1 (Adet/bitki)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisitli (%50) sulama kosullar1 altinda odun dali
sayis1 say1s1 bakimindan onvaryans analizleri Cizelge 4.49° da verilmistir. Yapilan 6n varyans
analizinde genotipler arasinda istatistiki olarak %1 Onem diizeyinde fark oldugu tespit

edilmistir.

Cizelge 4.49. Kisith sulama ve tam sulama F; ve F; odun dali sayist degerlerine ait 6n varyans analiz

sonuglart.
VK SD KO
KSF, KSF; TSF: TSF,
Blok 3 1.78 1.38** 0.28** 0.33
Genotip 35 0.23** 0.32** 0.19** 0.22**
Hata 105 0.163 0.135 0.073 0.139
Genel 143

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisitl Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisith sulamada, 4 numarali genotip en yiiksek odun
dal1 sayisina sahip (0.7 adet/bitki) ebeveyn olurken; tam sulama kosullarinda 1 (0.9 adet/bitki)
numarali ebeveyn en yiiksek odun dali sayisi sayisina sahip olmustur. Ebeveynler arasinda en
diisiik odun dali sayisina sahip ebeveyn kisitli sulama kosullarinda 5 (0.3 adet/bitki)
numarali ebeveyn olurken, tam sulamada ise 3 (0.2 adet/bitki) numarali ebeveynler olmustur

(Cizelge 4.50).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonunun tam ve
kisith sulama altinda odun dali sayisi sayisina ait ortalama degerleri Cizelge 4.50’de
verilmigtir. Kisitli sulama altinda F1 melezler igerisinde en yiiksek odun dali sayisi sayisina
1x2 (1.2 adet/bitki) sahip olurken, en az odun dali sayisi sayisina sahip melez 3x6 (0.2
adet/bitki); tam sulamada ise en yiiksek odun dali sayis1 sayisina 5x4 (1.1 adet/bitki) melezi,
en az odun dali sayisina ise 4x6 (0.3 adet/bitki) melezi sahip olmustur (Cizelge 4.50).
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Cizelge 4.50. Tam ve Kisitli Sulama Altinda alt1 pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; odun dali sayisina ait ortalama degerler ve 6nemlilik gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

o) 1) ) Q) (4) ©) (6)

- Gloria 0.6 BG 12A 0.7 AG 1.0AD 1.0AD 0.9 AE

§ Nazilli84-S 0.5 BG 0.4 DG 0.6 BG 0.7 AG 0.8 AF 0.6 BG
%‘ NP Ege 0.5 BG 0.9 AE 0.5JG 0.5CG 0.7 AG 02G

= | Nazilli M-503 0.3EG 0.3 FG 0.6 BG 0.7 AG 0.5CG 04 EG

E DAK 66:3 0.3EG 1.1 AB 0.6 BG 0.6 BG 0.3 EG 0.6 BG

~ | NIAB 999 1.0 AC 0.7 AG 0.8 AF 0.7 AG 0.6 BG 0.4 EG

Gloria 0.9 AC 0.7 AF 0.7 BF 0.7 BF 1.0 AB 0.6 CG

g Nazilli84-S 0.7 BF 0.4 FH 0.8 AE 0.7 BF 0.7 BF 0.5 BH

< | NP Ege 1.0 AB 0.7 AF 0.2 GH 0.5CH 0.4 EH 0.4 EH

@ | Nazilli M-503 0.2H 0.6 CG 0.5 DH 0.5 DH 0.5 DH 0.3GH

% DAK 66:3 0.8 AE 0.8 AD 0.6 CG 11A 0.5DH 0.7 BF

| NIAB 999 0.8 AD 1.0 AB 0.8 AD 0.5 DH 0.5CH 0.4 FH
KS Ort: 0.60 LSDo0s KS: 0.566 TS Ort:0.60 LSDoos TS: 0.380

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisitli sulama altinda

odun dali sayisina ait ortalama degerleri ise Cizelge 4.51°de gosterilmistir. Kisith sulama

altinda F2 melezlerin odun dali sayisi ortalamast 1.5 (2x1) ile 0.2 (1x2) arasinda degisiklik

gostermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 1.1 (2x5) ve 0.4 (5x6) arasinda oldugu

gbzlemlenmistir (Cizelge 4.51).

Cizelge 4.51. Tam ve Kisith Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen

30 F1 odun dali sayis1 agirligina ait ortalama degerler ve onemlilik

gruplart.
Q Gloria Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

3 () 2 @) (4) Q) (6)
- Gloria 0.6 DE 0.2E 0.7 CE 0.7 BE 0.6 DE 0.8 BD
5 Nazillid4-S 15A 0.4 DE 0.8 BD 0.7 CE 0.7 BE 14 A
= | NP Ege 0.7 CE 0.7 BE 0.5 DE 0.5 DE 0.6 DE 1.2 AC
2 Nazilli M-503 0.5 DE 1.2 AB 0.6 DE 0.7 BE 0.5 DE 0.8 BD
E’ DAK 66:3 0.8 BD 0.4 DE 0.7 BE 1.2 AC 0.3 DE 0.7 BE
% | NIAB 999 0.6 DE 0.7 CE 0.7 BE 0.6 DE 0.5 DE 0.4 DE

Gloria 0.9 AE 0.5BH 0.7 AG 0.8 AE 1.0 AC 0.8 AF
g Nazilli84-S 0.9 AD 0.4 EH 0.7 AG 0.5BH 1.1A 0.8 AE
< | NP Ege 1.0 AB 0.4 EH 0.2 GH 01H 0.3FH 0.4 EH
@ | Nazilli M-503 0.8 AE 0.8 AE 0.7 AG 0.5CH 0.5CH 0.4 DH
% DAK 66:3 0.6 AH 0.5BH 0.5CH 0.6 AH 0.5CH 0.4 EH
F | NIAB 999 0.6 BH 0.8 AF 0.5CH 0.8 AF 0.8 AE 04 EH

KS Ort: 0.68 LSDoos KS: 0.516 TS Ort:0.60 LSDgos TS: 0.523
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Tam ve kisith sulama altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1
generasyonunda odun dali sayisina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge

4.52’de verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisithh sulama i¢in, anasal etki degerleri (c)
disindaki eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta
dominant allellerin toplanmasint belirleyen varyans (b2), dominant genlerin anaglara

dagilimini belirleyen (b3), dominantlik etkisi (b), ve resiprokal etki (d) nemli bulunmamustir.

Tam sulama uygulamasi icin ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama
dominantlik varyansi (b1), dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (b3), dominantlik
etkisi (b), anasal etki degerleri (c) Onemli bulunurken bir anagta dominant allellerin
toplanmasini belirleyen varyans (b2) ve resiprokal etki (d) 6nemsiz bulunmustur.

Cizelge 4.52. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F; Generasyonunda odun dali sayisi
degerlerine ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSFy TSF1
KO F KO F

a 5 0.1682 1.0318 0.2929 3.7232*

b: 1 0.4857 2.9790 0.6969 36.4651**

b2 5 0.1946 1.1937 0.1466 2.4641

b3 9 0.1176 0.7211 0.1466 2.2511*
b 15 0.1678 1.0291 0.1833 3.0455**
c 5 0.5946 3.6470** 0.3193 4.0708*
d 10 0.1688 1.0356 0.1228 1.3862

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda odun dali sayisina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge

4.53’de verilmistir.

Yapilan varyans analizi sonucuna gore; kisitli sulama F2 generasyonu igin, ortalama
dominantlik varyansi (b1), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) disindaki; eklemeli
gen etkisi varyansi (a), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2)
dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), O6nemli

bulunmamustir.

Tam sulama i¢in, eklemeli gen etkisi varyansi (a) disindaki, ortalama dominantlik
varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (bz2), dominant
genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki degerleri (c) ve

resiprokal etki (d) 6nemli bulunmamustir.
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Cizelge 4.53. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F, Generasyonunda odun dali sayisi
degerlerine ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF,
KO F KO F

a 5 0.1516 1.1150 0.5399 3.8675**

b1 1 1.3176 9.6932* 0.5336 3.8221

b2 5 0.1324 0.9744 0.0251 0.1799

b3 9 0.1720 1.2654 0.1047 0.7498
b 15 0.2352 1.7302 0.1067 0.7646
c 5 0.5693 4.1886** 0.2497 1.7885
d 10 0.4153 3.0556** 0.2307 1.6524

Tam ve kisith sulamada F1generasyonunda odun dali sayis1 bakimindan yapilan analiz
sonucunda hem tam sulama hem de kisitli sulama icin hesaplanan genetik parametreler

sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkli
(0.162) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (2.543) 1’den biiyiilk olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif olmasmni dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (Hi/D)*? (3.599) 1’den
biiyiik olmasi {stiin dominantligin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
dominant etkilerin daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. . Etkili en az gen ¢ifti sayisim
belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz
kalmistir (Cizelge 4.54).

Tam sulama F1 melezleri igin yapilan analiz sonucunda, odun dali sayisi agisindan
olusan tiim genetik parametreler 6nemsiz bulunmustur. Yapilan analizde; dominant ve resesif
allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli (0.220) ¢ikmasindan dolay:r bu allellerin esit
frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1)
negatif deger almasi bu 6zelligin kaliiminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve

)2 (2.168) 1’den biiyilk olmasi iistin dominantligm

dominantlik derecesinin (H1/D
bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen
sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) 1’den biiyiilk olmasi dominant allelerin

popiilasyonda oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F) pozitif
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olarak saptanmustir. Etkili en az gen ¢ifti sayisim belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig

icin bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.54).

Dar anlamda kalitim derecesi kisithi sulamada 0.065 ve tam sulamada ise 0.166 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.518 iken tam sulamada 0.554 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.54. Odun dali sayis1 Igin Bulunmus Genetik Parametreler (F1).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.052+0.081 0.020+0.028
D 0.046+0.214 0.069+0.075
F 0.145+0.522 0.058+0.183
Hi 0.600+0.542 0.324+0.191
H. 0.390+0.484 0.286=+0.170
D-H: -0.554+0.476 -0.255+0.167
(H./D)Y? 3.599 2.168
H/4H, 0.162 0.22
KD/KR 2.543 1.479
h? 0.039+0.326 0.086+0.115
h?/H=K 0.099 0.3
Kahitim Derecesi (GH) 0.518 0.554
Kalhitim Derecesi (DH) 0.065 0.166
r (Yr, Wr + Vr) 0.477 -0.796

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarinin kisith sulama altinda olusturdugu
popiilasyonda odun dali sayist igin hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine

iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.17°de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢cek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deger almistir. Bu da odun dali sayisi yiiksek olan
ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.057) goriilmektedir ve
bu sonugta kismi dominantliga isaret etmektedir. (KD/KR) (2.543) degeri 1’den biiyiik
¢ikmig olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler yiiksek oranda resesif
gen tagidigr goriinmektedir (1, 3, 4, 5 ve 6). 6x6 tam diallel melezleme ¢alismasinda yer alan

genotiplardan 2 ve 5 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
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homozigot oldugu ve 2 numarali ebeveynin ise bahsedilen 6zellik i¢cin dominant gen tasidigi

goriilmektedir (Sekil 4.17).

[OD]igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,140

Wr

-0,004

0,045

a= 0057 b=-0393 - =0095

Sekil 4.17. Kisitlt Sulama F1 Generasyonu Odun dali sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

Alt1 genotipe ait tam sulama altinda tam diallel Fi1 melez generasyonlarinin
olusturdugu popiilasyonda odun dali i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)

degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.18’de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da odun dali sayisi yiiksek olan
ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.013) ve bu sonucta kismi dominantliga isaret
etmektedir. (KD/KR) (1.479) degeri 1°den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir.
Wr/Vr grafiginde 3 ve 6 numarali ¢esidin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveynler oldugu
goriinmektedir buradan bu ¢esitlerin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. 6x6 tam
diallel melezleme calismasinda yer alan genotiplardan 1 ve 5 no’lu genotiplarin diger

genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.18).
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[OD]iginJinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,105

Wr

0,023

-0,011

a=0013 bh=0107 v=0089

Sekil 4.18. Tam Sulama F1 Generasyonu Odun dali sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulamada F2 generasyonunda odun dali sayisi bakimindan hem tam
sulama hem de kisitli sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6nemli bulunan
bir deger tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in 6nceden kabullenilen varsayimlarin

gecerli oldugu ‘t’ degerinin 6nemsiz ¢ikmis olmasindan &tiirti gegerlidir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkli
(0.211) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (3.23) 1’den biiyiilk olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmistir. Dominantlik derecesinin (Hi/D)¥? (2.56) 1’den biiyiik
olmasi iistiin dominantligin oldugunu gosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu ozelligin kalitiminda dominant etkilerin
daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini belirleyen h?/H2=K ise

1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.55).

Tam sulama F2 melezleri i¢in odun dali sayisit agisindan olusan tim genetik
parametreler i¢in yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1)
0.25’den farkli (0.203) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli
varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu &zelligin
kalitmmda dominant etkilerin daha &nemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (Hi/D)?
(2.28) 1’den bilyiik olmasi iistin dominanthigin bulundugunu ortaya koymustur.

Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gdsteren deger
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(KD/KR) (1.892) 1’den biiyiik olmasi da dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve
dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F) degerinin pozitif oldugu saptanmistir. Etkili en
az gen ¢ifti sayisim belirleyen h%/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 icin bu parametre bilgi vermek

acisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.55).

Dar anlamda kalitim derecesi kisithi sulamada 0.079 ve tam sulamada ise 0.167 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kiiciik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki payimin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.474 iken tam sulamada 0.495 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.55. Odun dali sayis1 Igin Bulunmus Genetik Parametreler (F»).

Ortalama Degerler
Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.043+0.083 0.035+0.040
D 0.063+0.221 0.119+0.105
F 0.090+0.539 0.168+0.257
Hi 0.661+0.560 0.623+0.267
H> 0.558+0.500 0.505+0.239
D-H; -0.598+ 0.491 -0.504+ 0.234
(Hy/D)Y2 3.23 2.288
H2/4H, 0.211 0.203
KD/KR 1.56 1.892
h? 0.159+0.337 0.145+0.161
h?/H=K 0.286 0.287
Kalitim Derecesi (GH) 0.474 0.495
Kalitim Derecesi (DH) 0.079 0.167
r (Yr, Wr + Vr) -0.452 -0.707

6x6 kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarmin olusturdugu
popiilasyonda odun dali sayisi i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine

iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.19°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da odun dali sayist yiiksek olan
ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.038) ve bu sonugta iistiin dominantliga isaret
etmektedir. KD/KR (1.56) degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir.
Wr/Vr grafiginde 2 numarali c¢esidin baslangic noktasmma en uzak ebeveyn oldugu

goriinmektedir. Buradan bu ¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulagilmaktadir. Tam diallel
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melezleme ¢alismasinda yer alan genotiplardan 4 no’lu genotiptin diger genotiplara kiyasla
daha yiiksek oranda homozigot oldugu belirlenirken, 1 numarali genotipin ise odun dali sayis1

bakimindan daha yiiksek oranda dominant genlere sahip oldugu sonucuna varilmaktadir
(Sekil 4.19).

[OD] i¢in Jinks Hayman Tipi Diallel Analiz

0,171

Wr

a=0038 bh=-0118 w=0106

Sekil 4.19. Kisith Sulama F» Generasyonu Odun dali sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

6x6 tam sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda odun dali sayisi i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine

iligkin Wr/Vr grafigi Sekil 4.20°de verilmistir.

Tam sulama F2 generasyonu i¢in; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da odun dali sayis1 yiiksek
olan ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidiina isaret etmektedir.
Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.03) ve
(H1/D)Y2 (2.288) degeri 1°den biiyiik ¢ikmis olmasi bu 6zellik igin iistiin dominanthigin var
olduguna isaret etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tagiyan
genotipin 2 ve 6 nolu ebeveyn oldugu gozlemlenmistir. 6x6 tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 2, 4, 5 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla

daha yiiksek oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.20).
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[OD]icinJinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,141

Wr

0,021

—
7]
o
Y
o

T 1
" 0,000 0,182

a=-0003 bh=0171 w=0109

Sekil 4.20. Tam Sulama F. Generasyonu Odun dali sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun odun dali sayis1 acisindan gdsterdikleri genel ve 6zel uyum yetenekleri ile

resiprokal etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.56’da verilmistir.

Ebeveynlerin odun dali sayis1 6zelligine ait kisith sulama altinda F1 generasyonunda
resiprokal etki (RE) %5 diizeyinde 6nemli bulunurken; genel kombinasyon yetenegi (GKY)
ve 6zel kombinasyon yetenegi (OKY) varyanslar1 énemli bulunmamistir. GKY/OKY oraninin
1 olmasi bu 6zelligin kalitiminda eklemeli ve eklemeli olmayan genlerin birlikte oldugunu

ortaya koymaktadir.

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslari %1 diizeyinde &nemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) Onemli ¢ikmast ve ¢ komponentinde &nemli ¢ikmasi birbirini
destekler niteliktedir. GKY/OKY oranmm 1’den biiyiik olmasi (1.59) odun dali sayisi
ozelliginin kalitiminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; dnemsiz
bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)Y2
degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini pozitif taraftan
kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu, dominant gen etkilerinin daha 6nemli
oldugunu vurgulamaktadir.  Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi

analizden farkli olarak g¢evre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre

varyansinin yaptigl katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen
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sonuglar1 gosterebilmektedir. Bu durumda ¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu g¢eligskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi

diistiniilmektedir.

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda resiprokal etki (RE) %S5 diizeyinde
onemli bulunurken; genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve 6zel kombinasyon yetenegi
(OKY) varyanslar1 énemli bulunmanmustir. GKY/OKY oraninin 1°den kiigiik olmas1 bu
ozelligin kalitiminda eklemeli olmayan genlerin daha baskin oldugunu gostermektedir. Bu

sonug ile diallel melez analizinde D-H1’in negatif olmas1 ve (H1/D)Y2

degerinin 1’den biiyiik
olusu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini pozitif taraftan kesmesi
ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu

gostermistir ve bu sonuglar birbiri ile paralellik gostermektedir.

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve 06zel
kombinasyon yetenegi (OKY) 6nemli bulunmustur. GKY/OKY oranmin 1°den biiyiik olmasi
(1.73) odun dal sayis1 Ozelliginin kalittminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu
gostermektedir fakat; onemsiz bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in
negatif bulunmasi ve (H1/D)Y? degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon
hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant
gen etkilerinin daha Onemli oldugunu vurgulamaktadir.  Griffing tipi melez analizi
yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli olarak c¢evre varyanst ayrica
hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi katkiyla beraber bu analiz
yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuclar1 gosterebilmektedir. Bu durumda cevre
varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici
olarak yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu geliskinin epistatik gen etkilerinden de

kaynaklanmis olabilecegi diistiniilmektedir.

Cizelge 4.56. Odun dali sayisina Iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Iliskin Ozel Uyum
Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglari.

VK SD KO
KSFy KSF; TSF: TSF,
GUY 5 0.042 0.038 0.073** 0.103*
OKG 15 0.042 0.059 0.046** 0.075**
Resip. Etli 15 0.078* 0.117** 0.047** 0.059
Hata 105 0.041 0.034 0.018 0.033
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Odun dali sayisina iliskin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon giicii

etkileri Cizelge 4.57°de verilmistir.

Kisithh sulama F1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 1
numarali ebeveynden (0.087) elde edilirken; en kii¢iikk GKY 3 numarali ebeveynden ( -0.065)
elde edilmistir. 3, 4, 5 ve 6 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken;1 ve 2 numaral
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan énemli bulunan ebeveyn
tespit edilememistir. Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 0.313 (6x3) ile -
0.350 (2x1) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY incelendiginde melezler 1x6 (0.255), 2X5
(0.255) ve 6x3 (0.313) pozitif yonde; 4x1 (-0.325) ve5x1 (-0.325) ise negatif yonde nemli
bulunmustur. Odun dali sayisi bakimindan kisith sulama F1 melezlerinde resiprok etki

gosteren 3 adet melez (4x1, 5x1 ve 6x3)olmamustir (Cizelge 4.57).

Tam sulama F1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 1
numarali ebeveynden (0.115) elde edilirken; en kiigiikk GKY 3 numarali ebeveynden ( -0.093)
elde edilmistir. 3, 4 ve 6 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken;1, 2 ve 5 numaral
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan 1 numarili eneveyn
pozitif, 4 numarali ebeveyn ise negatif yonde onemli bulunan ebeveynler olarak tespit
edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 0.3 (5x4) ile -0.219 (1x4)
arasinda degistigi goriilmektedir. OKY incelendiginde melezler 1x5 (0.118), 5x4 (0.3, 6x2
(0.275)) ve 6x3 (0.2) pozitif yonde; 1x4 (-0.219) ve 4x1 (-0.125) ise negatif yonde dnemli
bulunmusgtur. Odun dali sayist bakimindan kisitli sulama F1 melezlerinde resiprok etki

gosteren 4 adet melez (4x1, 5x4, 6x2 ve 6x3) olmamustir (Cizelge 4.57).
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Cizelge 4.57. Kisith ve Tam Sulamada odun dali sayisi i¢in elde edilen verilere uygulanan genel ve
0zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
J ©) (2) ©)] (4) (5) (6)
© Gloria 0.087 0.105 -0.051 -0.016 -0.053 0.244*
§ Nazilli84-S -0.35* 0.053 0.107 -0.133 0.255* -0.022
g NP Ege -0.075 0.15 -0.065 0.011 0.074 -0.066
= Nazilli M-503 -0.325* -0.225 0.05 -0.051 -0.041 -0.018
z DAK 66:3 -0.325* 0.15 -0.05 0.05 -0.013 -0.006
< NIAB 999 0.075 0.075 0.313* 0.175 -0.025 -0.011
© Gloria 0.115** -0.074 0.139 -0.219** 0.118* 0.014
= Nazilli84-S -0.025 0.036 0.143 0.06 0.047 0.143
(—g NP Ege 0.15 -0.025 -0.051 0.022 -0.115 0.106
w Nazilli M-503 -0.25** -0.05 -0.025 -0.093* 0.201* -0.103
% DAK 66:3 -0.125 0.075 0.075 0.3** 0.044 -0.015
= NIAB 999 0.125 0.275** 0.2* 0.1 -0.075 -0.051
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
SH S L SH Kl kosegen iistii OKY,
%5 | Yol %5 1 %l s Iti RE etkilerini
- - segen a
[9()] = 0.053 | 0104 | 0133 | [9(D] = 0.036 | o071 | 0.090 gostermektedir.
[SGj)] = 0.121 | 0.237 | 0.303 | [S(ij)] = 0.081 | 0.159 | 0.203
[r(ij)] = 0.143 | 0280 | 0.358 | [r(ij)]= 0.096 | 0.188 0.240
t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%] t cetvel degeri)

Odun dal1 sayisina iliskin F2 generasyonuna ait genel ve 6zel uyum yeteneklerinin

kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.58’de verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 2
numarali ebeveynden (0.069) elde edilirken; en kii¢iilk GKY 5 numarali ebeveynden ( -0.089)
elde edilmistir. 2, 4 ve 6 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken;1, 3 ve 5 numarali
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan énemli bulunan ebeveyn
tespit edilememistir. Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 0.65 (2x1) ile -
0.375 (6x2) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY incelendiginde melezler 2x6 (0.239), 3x6
(0.231), 2x1 (0.65) ve 5x4 (0.325) pozitif yonde; 6x2 (-0.375) ise negatif yonde 6nemli
bulunmustur (Cizelge 4.58).

Tam sulama altinda ¢aligmasinin F2 generasyonunda ise; 1 numarali ebeveyn (0.175)
pozitif yonde; 3 (-0.144) numarali ebeveyn ise negatif yonde GKY gostermislerdir. F2
generasyonunun 6zel kombinasyon yetenekleri, 4x3 (0.3) melezinde pozitif yonde.5x2 (-0.3)
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melezinde ise negatif yonde onemli bulunmustur. Tam sulama kosullarinda 6nemliolarak

saptanan melezlerin resiprok melezler oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.58).

Cizelge 4.58. Kisith ve Tam Sulamada odun dali sayisi i¢in elde edilen verilere uygulanan genel ve
0zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliskin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F, kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
J @) (2) 3 4) ©®) (6)
< Gloria -0.022 0.122 0.014 -0.111 0.081 -0.019
g Nazilli84-S 0.65** 0.069 0.022 0.147 -0.111 0.239*
Z NP Ege 0 -0.05 -0.022 -0.136 0.056 0.231*
= Nazilli M-503 -0.125 0.275* 0.05 0.028 0.206 -0.069
z DAK 66:3 0.1 -0.15 0.075 0.325** -0.089 -0.028
< NIAB 999 -0.075 -0.375** -0.225 -0.075 -0.1 0.036
© Gloria 0.172** -0.122 0.203 0.061 0.024 -0.076
= Nazilli84-S 0.2 0.056 0.019 0.028 0.165 0.165
c—; NP Ege 0.175 -0.175 -0.144** -0.022 -0.085 -0.01
n Nazilli M-503 0 0.15 0.3* -0.028 -0.026 0.049
% DAK 66:3 -0.175 -0.3* 0.1 0.075 -0.015 0.036
= NIAB 999 -0.1 -0.025 0.05 0.175 0.225 -0.04
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
KD KD .. e 8
SH %65 Yol SH Vo %L " kosegen {istli OKY, N
- Osegen alt1 RE etkilerini
[o] = 0049 | 0096 | 0.123 | [9(D] = 0049 | 0096 | 0.123 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.111 0.218 | 0.278 | [S(i)] = 0.112 | 0.220 | 0.280
[r(ij)] = 0.13 0.255 | 0.325 | [r(ij)]= 0.132 0.259 | 0.330
t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =250 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, odun dali

sayisina iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.59°de verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda odun dali sayisina ait hesaplanan
heterosis degerleri %180 (5x2) ile %-64.71 (3x6) arasinda degismistir. F1 generasyonund igin
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 3 tanesi (1x2, 1x5 ve 5x2) istatistiki
olarak 6nemli bulunurken, 27 tanesinde heterosis degeri 6nemsiz bulunmustur. Odun dali
say1st i¢in heterobeltiosis degerleri %162.5 (5x2) ile %-66.67 (3x6) arasinda dagilmaktadir.
Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6nemli olan 2 adet melez (1x2 ve 5x2) saptanmis olup

bu melezlerin etki yonii pozitiftir (Cizelge 4.59).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, odun dali sayisi bakimindan
hesaplanan en biiyiik heterosis %84.52 ve heterobeltiosis degeri %59.87 olarak 1 numarali

ebeveynin kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diigiik heterosis %-21.59 ile 6 ve en
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diisiik heterobeltiosis degeri ise %-28.73 ile 4 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan

elde edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildigr melez serisinde ise en yiiksek heterosis

degeri %91.06 ve en yliksek heterobeltiosis degeri %76.89 ile 2 numarali ebeveyn olmustur.

En diisiik heterosis degeri ortalamasi %9.12 ve en diislik heterobeltiosis ortalamasi %4.24

olarak 6 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama

heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirastyla %40.31 ve %27.67 olmustur (Cizelge 4.59).

Cizelge 4.59. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F; Melezlerinde Odun dali sayisi Sayisi
Bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 ” 2 H 3 ” 4 H 5 ” 6 Ort.
L 1526  36.84 5200  1111*  70.00 84.52
Hb 118.18*  18.18 35.71 72.73 54,55 50.87
, Lt 5.26 37.50 2727 10000  29.41 38.84
Hb | -9.09 37.50 0.00 87.50 22.22 29.44
, M| 1578 11250 1818 73.33 6471 | 2059
« Hb | 0.00 1125 3571 6250  -66.67 1452
g s Ht 12.00 -54.55 0.00 1429  -39.13 | -21.59
E Hb | 0.00 6429 2143 3571 2222 | -2873
| o | Ht| 6667 1800 4667 4.76 50.00 56.29
% Hb | 3636 1625  46.67 21.43 33.33 44.21
s |HL | 1000 64.71 82.35 21.74 37.50 41.26
Hb | 0.00 55.56 72.22 55.56 22.22 41.11
o |HL| 2104 91.06 40.67 175 61.53 9.12
Hb | 545 76.89 30.63 6.83 41.85 4.24
o IH| 4031
Hb | 27.65
L 231 23.8 23.1 46.2 25.0 19.0
Hb 412 235 5.9 118 118 141
, Lt 385 115.4% 11.1 444%  1000% | 742
Hb 5.9 55.6 111 144.4%* 77.8 57.8
N I 33.3 7.7 -69.2 -23.1 27.3 115
e Hb | -17.6 222 77.8 -44.4 0.0 -28.9
= ,  LHU| 231 7rer usar 0.0 0.0 38.6
‘g Hb | -41.2 77.8 55.6 0.0 111 24.4
S Ht | 69.2% 111 385 33.3 125 14.1
LS Thp | 294 111 385 33.3 222 12.1
s LAt 33.3 87.5% 63.6 87.5%  100.0%* 67.7
Hb | 59 66.7 28.6 66.7 77.8 47.9
o Lt 30.3 32.2 713 172 535 28.0
Hb | 5.9 18.4 30.9 55 37.9 6.5
o |HL] 387
Hb | 156

**= 91 diizeyinde dnemli, *= %5 diizeyinde 6nemli
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Tam ve kisith sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, odun dali

sayisina iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.60’de verilmistir.

Kisitli sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda odun dali sayisina ait hesaplanan
heterosis degerleri % 250 (2x6) ile %-57.89 (1x2) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 6 tanesi (2x6, 3x5.2x1, 4x2, 5x4 ve6x1)
istatistiki olarak onemli bulunurken, 24 tanesinde heterosis degeri dnemsiz bulunmustur.
Odun dali sayisi icin heterobeltiosis degerleri %250 (2x6) ile %-63.64 (1x2) arasinda
dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6nemli olan 4 adet melez (2x6, 3x6, 2x1

ve 6x1) saptanmis olup bu melezlerin etki yonii pozitiftir (Cizelge 4.60).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, odun dali sayis1 bakimindan
hesaplanan en biiylik heterosis %91.28 ve heterobeltiosis degeri %79.13 olarak 2 numarali
ebeveynin kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %14.28 ve en
diisiik heterobeltiosis degeri ise %-1.82 ile 1 numarali gesitte tespit edilmistir. Cesitlerin baba
olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %122.97 ve en yiiksek
heterobeltiosis degeri %104.81 ile 6 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri
ortalamas1 %31.25 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %?2.86 olarak 4 numarali ebeveynin
baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis

degerleri ise sirastyla %66.83 ve %44.78 olmustur (Cizelge 4.60).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in odun dali sayisina ait hesaplanan
heterosis degerleri % 76.92 (3x1) ile %-71.43 (5x6) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 2 adet melez (2x3 ve 3x1) pozitif, 2
melez (3x6 ve 5x6 ) ise negatif yonde istatistiki olarak onemli oldugu tespit edilmistir. Odun
dali sayisi i¢in heterobeltiosis degerleri %80 (2x4 ve 5x1) ile %-77.78 (5x6) arasinda
degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 2x4, pozitif yonde, 6x1 ise

negatif yonde 6nemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.60).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, odun dali sayis1 bakimindan
hesaplanan en biiyiik heterosis %14.70 ve heterobeltiosis degeri %7.03 olarak 1 numaral
ebeveynin kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-13.82 ile 5
numarali ¢esit ve en diisiik heterobeltiosis degeri ise %-23.61 ile 3 ¢esidin kullanildigi melez
kombinasyonlardan elde edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en
yiiksek heterosis degeri %20.17 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %14.31 ile 5 numarali

ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamast %-10.48 ve en diisiik heterobeltiosis
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ortalamast %-19.14 olarak 4 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasityla %-1.05 ve %-

11.53 olmustur (Cizelge 4.60).

Cizelge 4.60. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F» Melezlerinde Odun dali sayist Sayisi
Bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht -57.89 30.00 12.00 29.41 57.89 14.28
Hb -63.64 18.18 0.00 0.00 36.36 1.82
) Ht | 215.79%* 88.24 18.18 100.00  250.00%* | 91.28
Hb | 172.73** 77.78 7.14 7500 250.00** | 79.13
2 Ht 60.00 64.71 -13.04 46.67  17059** | 53.78
= Hb | 45.45 55.56 -28.57 2222 15556** | 40.95
E A Ht 400  118.18** 435 0.00 36.36 31.78
E Hb | -7.14 71.43 -14.29 28,57 7.14 7.14
s Ht 64.71 14.29 86.67  130.00** 100.00 | 66.19
2 Hb | 27.27 0.00 55.56 64.29 75.00 38.97
6 Ht | 10474** 6250 64.71 9.09 42.86 35.83
Hb | 15455%* 6250 55.56 -14.29 25.00 25.75
o LHU| 10785 403 54.79 31.25 43.79 122.97
Hb | 7857 25.17 38.56 2.86 18.73 104.81
o |LH 66.83
Hb | 4478
. Ht 70.00 3077  -20.00 40.00 14.29 14.70
Hb 70.00 4375  -20.00 40.00 1111 7.03
) Ht | -20.00 76.92*  -70.00 80.00 -50.00 7.38
Hb | -20.00 4375  -70.00 80.00* -61.11 1.47
Ao Ht | 76.92* -7.69 46.15 4615  -52.94% | -12.13
e Hb | 4375 -25.00 18.75 -56.25 5556 | -23.61
= A Ht | -7000  -10.00 23.08 30.00 -28.57 2.90
2 Hb | -7000  -10.00 0.00 30.00 -84 44 -4.89
< Ht 80.00 -10.00 -7.69 20.00 71.43* | -13.82
=l Hb | 80.00 1000 2500  20.00 7778 | -18.56
6 Ht | -50.00 14.29 2941  -2857 0.00 -8.74
Hb | -61.11*  -1111  -33.33  -44.44 -22.22 -22.22
o |LH 3.38 11.32 6.43 -10.48 20.77 -37.73
Hb | -547 2.78 1167 -19.14 14.31 -50.00
o |LH -1.05
Hb | -1153

**= 041 diizeyinde 6nemli, *= %5 diizeyinde 6nemli
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4.6. Meyve Dali (bitki/adet)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisitli (%50) sulama kosullar altinda meyve dali
bakimindan onvaryans analizleri Cizelge 4.61°de verilmistir. Yapilan 6n varyans analizinde
genotipler arasinda istatistiki olarak %1 6nem diizeyinde fark oldugu tespit edilmistir.

Cizelge 4.61. Kisitli ve tam sulama kosullarinda alti pamuk ebeveynlerinin, F1 ve F, melezlerinin
meyve dali degerlerine ait 6n varyans analiz sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF; TSk TSF,
Blok 3 1.52** 5.25** 0.06 0.56
Genotip 35 0.56** 0.62** 0.48** 0.81**
Hata 105 0.331 0.301 0.053 0.379
Genel 143

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisith Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisith sulamada, en yiliksek meyve dalina sahip 2 (5.3
adet/bitki) numarali ebeveyn olurken; tam sulama kosullarinda yine 2 (7 adet/bitki) numarali
ebeveyn en yiiksek meyve dalina sahip olmustur. Ebeveynler arasinda en diisiik meyve dalina
sahip ebeveyn kisith sulama kosullarinda 5 (4.5 adet/bitki) numarali ebeveyn olurken, tam

sulamada ise yer alan 3 (6 adet/bitki) numarali ebeveyn olmustur (Cizelge 4.62 ve 4.63).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kisitl
sulama altinda meyve dalina ait ortalama degerleri Cizelge 4.62°de verilmistir. Kisitli sulama
altinda F1 melezler igerisinde en yiiksek meyve dalina 5x4 (6.1 adet/bitki) sahip olurken, en az
meyve dalina sahip melez 1x4 (1x4 adet/bitki); tam sulamada ise en yiiksek meyve dali 5x6
(7.6 adet/bitki) melezi, en kisa meyve dali ise ayni istatistik grupta yer alan 1x3 ve 2x3 (6.5
adet/bitki) melezleri olmustur (Cizelge 4.62).
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Cizelge 4.62. Tam ve Kisith Sulama Altinda alt1 pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F1 meyve dalina ait ortalama degerler ve dnemlilik gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 NIAB 999

3 1) ) @) (4) (©) (6)

= 1 4.9 BH 4.9 BH 4.7CH 44H 4.7 DH 4.7 CH

E 2 4.8 CH 5.3 AF 5.3 AF 5.7 AB 5.4 AE 4.8 CH

;:)' 3 5.0 BH 5.1 BH 5.2BH 45FH 4.9 BH 4.9 BH

= 4 5.1 BH 55AC 5.5 AD 5.3 BG 5.4 AD 55AC

E 5 5.1 BH 5.1 BH 4.9 BH 6.1 A 4.5 GH 5.2 BG

> 6 5.2 BG 5.2BH 4.6 EH 55AC 5.2 BH 4.9 BH

1 6.4 KL 7.1 BE 6.5 JK 7.2BJ 7.1 BE 7.4 AB

g 2 7.4 AB 7CF 6.5 JK 6.7 GK 6.6 IK 6.4 KL
< 3 6.5JL 6.7 GK 6.0 M 6.6 IK 6.9 CH 6.9 DI

& 4 7.1BD 7.0 CF 6.9 DI 6.5 JK 6.6 HK 6.9 CH
% 5 6.7 GK 7.1BD 7.0 CG 7.1 BD 6.2LM 76 A
- 6 6.9 DI 7.0 CG 6.9 CH 6.8 EC 6.4 KL 6.7 FJ

KS Ort: 5.06 LSDgos KS: 0.797 TS Ort:6.80 LSDgos TS: 0.320

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisitli sulama

altinda meyve dalina ait ortalama degerleri ise Cizelge 4.63’de gosterilmistir. Kisith sulama

altinda F2 melezlerin meyve dali ortalamasi 6.4 adet/bitki (4x5) ile 6.8 adet/bitki (1x6 ve 3x6)

arasinda degisiklik gostermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 7.4 adet/bitki (2x4) ve 5.8

adet/bitki (1x6) arasinda oldugu gozlemlenmistir (Cizelge 4.63).

Cizelge 4.63. Tam ve Kisith Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F1 meyve dalina ait ortalama degerler ve 6nemlilik gruplari.

Q Gloria | Nazilli84-S NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

3 (1) ) ©) (4) ©) (6)
= 1 49 FH 5.9 AB 5.5BG 5.3BG 5.4 BG 4.8 GH
E 2 5.3BG 5.3BG 5.6 BF 5.0CH 5.7 AE 49 EH
= 3 5.4 BG 5.0CH 5.2 BH 5.2 BH 5.0 DH 4.8 FH
2 4 5.6 BF 5.7 AD 5.9 AB 5.3BG 6.4 A 5.8 AC
% 5 5.4 BG 5.7 AE 5.7 AD 5.7 AD 45H 5.4 BG
= 6 5.1CH 5.2 BH 49 EH 5.4 BG 5.4 BG 4.9 EH

1 6.4 DH 6.6 AH 6.9 AF 6.8 AG 6.8 AG 5.8 H

g 2 6.8 AG 7.0 AF 6.9 AF 74 A 7.0 AF 7.3 AB
< 3 6.4 CH 7174 A 6.0 GH 6.0 GH 7.2 AD 7.0 AF
& 4 7.2 AE 7.0 AF 7.1 AE 6.5 AH 7.3 AB 6.7 AG
% 5 6.2 FH 6.5 BH 6.7 AG 7.3 AC 6.2 FH 6.3 EH
= 6 6.7 AG 7.2 AD 6.2 FH 6.0 GH 6.7 AG 6.7 AG

KS Ort: 5.31 LSDoos KS: 0.770 TS Ort: 6.69 LSDoos TS: 0.863
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Tam ve kisith sulama altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1
generasyonunda meyve dalina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuclar1 Cizelge 4.64°

de verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisith sulama icin, eklemeli gen etkisi varyansi
(a) %] diizeyinde 6nemliyken, ortalama dominantlik varyansi (bi1), bir anagta dominant
allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2), dominant genlerin anaglara dagilimini
belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) 6nemli

bulunmamastir.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama
dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2),
dominant genlerin anaglara dagilimimi belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki
degerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4.64. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F1 Generasyonunda meyve dali degerlerine ait
Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF:
KO F KO F
a 5 1.2361 3.7287** 0.5719 10.9572**
b1 1 0.2420 0.7300 2.8627 54.8486**
b2 5 0.6895 2.0800 0.3694 7.0784**
bs 9 0.4464 1.3465 0.3208 6.1460**
b 15 0.5138 1.5499 0.5065 9.7036**
c 5 0.3514 1.0601 0.5253 10.0652**
d 10 0.3840 1.1585 0.3873 7.4212**

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda meyve dalina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge

4.65°de verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisith sulama icin, eklemeli gen etkisi varyansi
(a) %] diizeyinde 6nemliyken, ortalama dominantlik varyansi (bi1), bir anagta dominant
allellerin toplanmasin1 belirleyen varyans (b2), dominant genlerin anaglara dagilimini
belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) dnemli

bulunmamustir.

Tam sulama uygulamasi icin ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama

dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2),
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dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki

degerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4.65. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F, Generasyonunda meyve dali degerlerine ait
Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglart.

VK D KSF; TSF
KO F KO F

a 5 0.9467 3.1363* 1.4836 3.9144**

by 1 3.1205 10.3381** 2.9902 7.8898**

b2 5 0.8153 2.7012* 0.2383 0.6287

b3 9 0.3769 1.2486 0.7449 1.9656*
b 15 0.7059 2.3388** 0.7257 1.9149*
c 5 0.9163 3.0358* 0.5433 1.4336
d 10 0.1663 0.5511 0.7158 1.8887

Alt1 genotipe ait kisith sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin meyve

dal1 i¢in bulunmus genetik parametreler ¢izelge 4.65°de verilmistir.

Tam ve kisith sulamada Flgenerasyonunda meyve dali bakimindan yapilan analiz
sonucunda hem tam sulama hem de kisitli sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler

sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisithh sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.216) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranmin (KD/KR) (1.511) 1’den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif olmasim1 dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.027) 1’den
biliylik olmasi tstin dominantligin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittminda
dominant etkilerin daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisin
belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz
kalmustir (Cizelge 4.65).

Tam sulama F1 melezleri i¢in yapilan analiz sonucunda, meyve dali agisindan olusan
tim genetik parametreler 6nemsiz bulunmustur. Yapilan analiz sonucunda; dominant ve
resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli (0.266) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin
esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1)
negatif deger almasi bu 6zelligin kalittminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve

)1/2

dominantlik derecesinin (H1/D (1.617) 1’den biiyikk olmasi ftstiin dominanthigin
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bulundugunu ortaya koymus; tam diallel varyans analiz sonuglarindaki bir anagta dominant
allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) %1 onemlilik seviyesinde olmasiyla uyum
icinde sonug¢ vermistir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina
oranini gosteren deger (KD/KR) 1 biiyiik olup; popiilasyonda dominant allellerin ¢ogunlukta
oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F) pozitif olarak
saptanmustir. Etkili en az gen ¢ifti sayisim belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 igin bu

parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.65).

Dar anlamda kalitim derecesi kisith sulamada 0.179 ve tam sulamada ise 0.304 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.527 iken tam sulamada 0.640 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.66. Meyve Dal1 I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (Fi).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.091+ 0.095 0.013+0.054
D 0.278+0.251 0.195+0.143
F 0.229+0.614 0.116+0.349
H; 1.143+ 0.638 0.511+0.363
H> 0.989+0.570 0.544+0.324
D-H; -0.864+0.559 -0.316+0.318
(H1/D)*2 2.027 1.617
H/4H, 0.216 0.266
KD/KR 1.511 1.45
h? -0.017+0.383 0.390+0.218
h?/H=K -0.017 0.718
Kalitim Derecesi (GH) 0.527 0.64
Kalitim Derecesi (DH) 0.179 0.304
r (Yr, Wr + Vr) -0.585 -0.217

Alt1 genotipe ait kisith sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin
olusturdugu popiilasyonda meyve dali i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)

degerlerine iligkin Wr/Vr grafigi Sekil 4.21°de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da meyve dali yiiksek olan ebeveynlerin
dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y

eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.062) ve bu sonugta {istiin dominantliga isaret etmektedir.
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(H/D)¥? (2.027) degeri 1’den biiyiik cikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr
grafiginde 5 numarali ¢esidin baslangic noktasina en uzak ebeveyn oldugu goériinmektedir
buradan bu c¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. 6x6 tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 1, 2 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha

yiiksek oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.21).

[MD]igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,444

a=-0062 bh=04583 w=0364

Sekil 4.21 Kisith Sulama F; Generasyonu Meyve Dalina Ait Wr/Vr Grafigi.

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarmin tam sulama altinda olusturdugu
popiilasyonda meyve dali igin hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iliskin
Wr/Vr grafigi Sekil 4.22°de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr, Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da meyve dali yiiksek olan ebeveynlerin
dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini
pozitif yonde kestigi (a=0.038) ve bu sonugta kismi dominantliga isaret etmektedir. (H1/D)?
(1.617) degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde 5
numarali ¢esidin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu goriinmektedir buradan bu
¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulagilmaktadir. 6x6 tam diallel melezleme ¢alismasinda
yer alan genotiplardan 1, 2 ve 3 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek

oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.22).

138



[MD] i¢in JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,234

0,071

a=0038 b=02156 w=0208

Sekil 4.22. Tam Sulama F1 Generasyonu Meyve Dalina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulamada F2generasyonunda meyve dali bakimimdan hem tam sulama
hem de kisith sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler sonucunda énemli bulunan bir
deger tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in 6nceden kabullenilen varsayimlarin gegerli

oldugu ‘t’ degerinin 6nemsiz ¢ikmis olmasindan 6tiirii gegerlidir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oranmnin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.159) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (2.802) 1’den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmstir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2, 287) 1°den biiyiik
olmas1 iistiin dominantligin oldugunu gosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu &zelligin kalittminda dominant etkilerin
daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisii belirleyen h?/H2=K ise

1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek ag¢isindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.67).

Tam sulama F2 melezleri i¢in meyve dali agisindan olusan tiim genetik parametreler
icin yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den
farkl1 (0.239) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalitiminda
dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)*? (4.726) 1’den

biiyiik olmasi iistiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant
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genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) 1 biiyiik bulunmusg
olup; popiilasyonda dominant allellerin yliksek oldugunu gdsterirken; dominant ve resesif
allellerin dagilis yonii (F) pozitif olarak saptanmistir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini belirleyen
h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek acisindan yetersiz kalmustir

(Cizelge 4.67).

Dar anlamda kalitim derecesi kisith sulamada 0.178 ve tam sulamada ise 0.041 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kiiciik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki payinin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.492 iken tam sulamada 0.704 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.67. Meyve Dali I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (F»).

Ortalama Degerler
Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.110+0.213 0.096+3.061
D 0.285+0.564 0.281+8.099
F 0.618+1.377 0.099+19.786
Hi 1.490+1.431 6.279+20.560
H> 0.945+1.278 6.006+£18.367
D-H; -1.205+1.255 -5.998+18.031
(H/D)Y2 2.287 4.726
Ha/4H: 0.159 0.239
KD/KR 2.802 1.077
h? 0.372+0.860 -0.029+12.362
h?/H=K 0.394 -0.005
Kalitim Derecesi (GH) 0.492 0.704
Kalitim Derecesi (DH) 0.178 0.041
r (Yr, Wr + Vr) -0.811 -0.735

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da meyve dali yiliksek olan ebeveynlerin
dominant gen tagidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini
negatif yonde kestigi (a=-0.037) ve bu sonugta iistiin dominantliga isaret etmektedir. (H1/D)Y?
(2.287) degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde 4 ve 5
numarali gesitlerin baslangi¢c noktasina en uzak ebeveyn oldugu goériinmektedir buradan bu
cesitlerin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. Tam diallel melezleme ¢aligmasinda

yer alan genotiplardan 1 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
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homozigot oldugu belirlenirken, 3 numarali genotipin ise meyve dali bakimindan daha yiiksek

oranda dominant genlere sahip oldugu sonucuna varilmaktadir.(Sekil 4.23).

[MD]icin Jinks Hayman Tipi Diallel Analiz

0,455

Wr

a=-0,037 b=0123 v=03495

Sekil 4.23. Kisith Sulama F, Generasyonu Meyve Dalina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama F2 generasyonu igin; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da meyve dali yiiksek olan
ebeveynlerin dominant, diigiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.019) ve (Hi/D)Y?
(4.727) degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olmasi bu 6zellik i¢in iistiin dominanthigin var olduguna
isaret etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tasiyan genotipin 3
nolu ebeveyn oldugu gozlemlenmistir. 6x6 tam diallel melezleme g¢alismasinda yer alan
genotiplardan 3, 4 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
homozigot oldugu ve 2, 5 ve 5 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik i¢in dominant gen

tasidigi goriilmektedir (Sekil 4.24).
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[M D] icinJinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,565

Wr

a=-0019 b=0152 w=0313

Sekil 4.24. Tam Sulama F. Generasyonu Meyve Dalina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun meyve dali agisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum yetenekleri ile

resiprokal etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.68’de verilmistir.

Ebeveynlerin meyve dali 6zelligine ait kisitli sulama altinda F1 generasyonunda genel
kombinasyon yetenegi (GKY) %1 diizeyinde 6nemli bulunurken; 6zel kombinasyon yetenegi
(OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 6nemli bulunmamistir. GKY/OKY oraninin 1°den
biiylik olmasi bu o6zelligin kalitiminda eklemeli genlerin daha baskin oldugunu ortaya
koymaktadir. Bu sonug ile birlikte diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve
(H1/D)¥? degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattnin y eksenini
negatif taraftan kesmesi ile belirlenen {istiin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin

daha 6nemli oldugunu vurgulamakta olup bu sonuglar birbiri ters diismektedir.

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslari %1 diizeyinde énemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) 6nemli ¢ikmasi ve ¢ komponentinde onemli ¢ikmasi birbirini
destekler niteliktedir. GKY/OKY oraninin 1°den biiyiik olmasi (1.12) meyve dali 6zelliinin
kalittminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; 6nemsiz bulunmus
olmasima ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)Y? degerinin
1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi

ile belirlenen iistin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha Snemli oldugunu
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vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli
olarak cevre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi
katkiyla beraber bu analiz yOntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuclar
gosterebilmektedir. Bu durumda c¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu g¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi

diistiniilmektedir.

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve
ozel kombinasyon yetenegi (OKY) onemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslari
onemli bulunmamustir. GKY/OKY oraninm 1°den biiyiik olmas1 bu 6zelligin kalitiminda

eklemeli genlerin daha baskin oldugunu gostermektedir.

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) onemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyans: énemli bulunmamistir.
GKY/OKY oranmin 1°den biiyiik olmasi meyve dali dzelliginin kalitiminin eklemeli genler
etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; onemsiz bulunmus olmasma ragmen diallel
melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)¥? degerinin 1°den biiyiik olusu ile
grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen tistiin
dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir.
Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli olarak c¢evre
varyanst ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 cevre varyansinin yaptigir katkiyla
beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuglar1 gosterebilmektedir.
Bu durumda cevre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler
daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu celiskinin epistatik gen

etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi diisiiniilmektedir.

Cizelge 4.68. Meyve Dalma iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere iliskin Ozel Uyum
Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglari.

VK SD KO
KSF, KSF; TSF1 TSF;
GUY 5 0.309** 0.237* 0.143** 0.370**
OKG 15 0.129 0.177** 0.127** 0.181*
Resip. Etli 15 0.093 0.104 0.108** 0164
Hata 105 0.083 0.076 0.013 0.095
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Meyve dalina iligkin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri

Cizelge 4.69’da verilmistir.

Kisith sulama F1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 4
numarali ebeveynden (0.233) elde edilirken; en kii¢iikk GKY 1 numarali ebeveynden ( -0.217)
elde edilmistir. 1, 3 ve 6 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 4 ve 5 numaral
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan o6nemli bulunan
ebeveynler 1 ve 4 olarak tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY)
0.475 (4x3) ile -0.375 (1x4) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY incelendiginde melezler
3x5 (0.456), ve 4x3 (0.273) pozitif yonde; 1x4 (-0.375) ise negatif yonde 6nemli bulunmustur.
Meyve dali bakimindan kisithh sulama Fi1 melezlerinde 4x3 disinda resiprok etki gosteren

melez olmamustir.

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢alismasinin F1 generasyonunda ise; 1(0.106), 2
(0.064) ve 6 (0.064) pozitif yonde; 3 numarali ebeveyn (-0.199) negatif yonde GKY %1
diizeyinde onemli bulunmustur. 4 ve 5 numarali ebeveynler ise GKY bakimindan 6nemli
bulunmamistir. Melezlerin 6zel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (0.24), 1x4 (0.261), 3x5
(0.361), 3x6 (0.219), 4x2 (0.175), 5x4 (0.25) ve 6x 2(0.3) pozitif yonde, 1x3 (-0.222), 2x6 (-
0.268), 5x1 (-0.2), 6x1 (-0.25) ve 6x5 (-625) negatif yonde onemli bulunmustur.
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Cizelge 4.69. Kisith ve Tam Sulamada meyve dali i¢in elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q@ | Gloria | Nazillis4-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 @ ) ©)] () (5) (6)
= Gloria -0.217** -0.14 0.113 -0.375* 0.031 0.146
E,, Nazillig4-S -0.075 0.123 0.098 0.16 0.042 -0.156
> NP Ege 0.15 -0.125 -0.104 -0.212 -0.081 -0.217
= Nazilli M-503 0.35 -0.075 0.475% 0.233%* 0.456%* 0.246
z DAK 66:3 0.225 -0.125 -0.025 0.35 0.002 0.165
& NIAB 999 0.25 0.163 -0.15 0 -0.037 -0.037
- Gloria 0.106%* 0.24** -0.222*%* 0.261%* -0.018 0.14
c Nazillig4-S 0.15 0.064* -0.081 -0.022 -0.001 -0.268**
= NP Ege -0.025 0.075 -0.199%* 0.115 0.361%* 0.219%*
) Nazilli M-503 | -0.05 0.175% 0.15 -0.007 0.094 -0.022
= DAK 66:3 -0.2* 0.275** 0.025 0.25%* -0.028 0.149%
= NIAB 999 -0.25%* 0.3** 0.025 -0.075 -0.625** 0.064*
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
SH RE SH K késesggn fistii OKY,
T %5 | %L )y It1 RE etkilerini
- segen a
[o@] = 0076 | 0149 | 0.290 | [9()] = 0.03 0.059 | 0.075 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.173 0.339 | 0433 | [S(i)] = 0.069 | 0.135 | 0.173
[r(ij)] = 0.204 0.400 | 0.510 | [r(ij)]= 0.081 0.159 | 0.203
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Meyve dalina iligkin F2 generasyonuna ait genel ve 6zel uyum yeteneklerinin

kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.70’da verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY), 4 (0.204)
numarali ebeveynde pozitif yonde, 6 (-0.313) numarali ebeveynde ise negatif yonde
istatistiksel olarak Onemli oldugu tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 0.375 (5x3) ile -0.350 (5x4) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde meyve dali bakimindan kisithh sulama F2 generasyonunda onemli bulunan

kombinasyon tespit edilememistir ( Cizelge 4.70).

Tam sulama altinda ¢aligmasinin F2 generasyonunda ise; 2 ve 4 numarali ebeveynler
pozitif yonde; 1, 3, 5 ve 6 numarali ebeveynler ise negatif yonde GKY gdostermislerdir. GKY
bakimindan oOnemli g¢esit tespit edilememistir. F2 generasyonunun 6zel kombinasyon
yetenekleri bakimindan 4 tane melez (2x6, 4x5, 4x3 ve 6x1) disinda 6nemli bulunan

kombinasyon tespit edilememistir (Cizelge 4.70).
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Cizelge 4.70. Kisith ve Tam Sulamada meyve dali igin elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F, kombinasyonlarina iligkin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

@ | Gloria | Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
J @) (2) 3) 4) (5) (6)
« Gloria -0.05 0.283 0.242 -0.067 0.054 -0.15
E,, Nazillig4-S 0.3 0.054 -0.037 -0.221 0.225 -0.129
Z NP Ege -0.05 -0.275 -0.054 0.037 0.008 -0.196
= Nazilli M-503 | 0.15 0.35 0.35 0.204** 0.475 0.246
z DAK 66:3 0.025 0 0.375 -0.35 0.058 0.217
Z NIAB 999 0.15 0.125 0.05 0.2 -0.025 -0.213%*
3 Gloria -0.143 -0.169 0.156 0.293 -0.078 -0.14
= Nazillig4-S 0.075 0.29 0.197 0.085 -0.286 0.451*
= NP Ege -0.25 0.225 -0.06 -0.19 0.314 0.151
n Nazilli M-503 0.2 -0.175 0.55%* 0.103 0.476%* -0.261
= DAK 66:3 -0.275 -0.25 -0.25 -0.025 -0.001 -0.032
= NIAB 999 0.475* -0.05 -0.4 -0.35 0.175 -0.189
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
SH K3 SH K késesggn iistii OKY.,
EES il %5 | %l | It1 RE etkilerini
- segen a
[o®] = 0072 | 0141 | 0.28p [9()] = 0.081 0159 | 0.203 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.165 0.323 | 0.413 [S(i))] = 0.185 0.363 | 0.463
[r(ij)] = 0.194 0.380 | 0.48% [r(ij)] = 0.218 0.427 0.545
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =250 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, meyve

dalina iligkin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.71°de verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda meyve dalina ait hesaplanan heterosis
degerleri % 25.77 (5x4) ile %-13.86 (1x4) arasinda degismistir. F1 generasyonunda meyve
dali i¢in hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez icerisinde 28 tanesi istatistiki olarak
onemsiz bulunurken, 2 tanesinde (5x1 ve 5x4) heterosis degeri 6nemli bulunmustur. Meyve
dali i¢in heterobeltiosis degerleri %16.19 (5x4) ile %-17.14 (1x4) arasinda dagilmaktadir.
Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6nemli olan 5x4 (16.19) disinda melez saptanmamis

olup bu melezin etki yonii pozitiftir (Cizelge 4.71).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, meyve dali bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %8.88 ve heterobeltiosis degeri %4.46 olarak 5 numarali ebeveynin
kullanildig1t melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %-5.18 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-8.13 ile 1 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde

edilmigtir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
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%6.90 ile 5 numarali hat olurken, en yiiksek heterobeltiosis degeri %1.99 ile 1 numarali
ebeveyn olmustur. En diislik heterosis degeri ortalamasi %-1.45 ve en diislik heterobeltiosis
ortalamasi %-3.11 olarak 3 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigt melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirastyla %2.86 ve %-0.89

olmustur (Cizelge 4.71).

Tam sulama kosullarindaki Fi melezleri i¢in meyve dali ait hesaplanan heterosis
degerleri % 17.55 (3x5) ile %-5.14 (6x4) arasinda degismistir. F1 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 21 adet melez istatistiki olarak 6nemli ve bunlarin
etki yoniiniin pozitif oldugu tespit edilmistir. Meyvce dali i¢in heterobeltiosis degerleri
%14.96 (6x1) ile %-9.45 (1x6) arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri
incelendiginde 1x2, 1x4, 2x4, 3x5, 4x5, 3x1, 3x2, 4x1, 4x3, 5x1, 5x3, 5x4, 6x1 ve 6x5 pozitif
yonde 6nemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.71).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, meyve dali bakimindan hesaplanan
en biliyiik heterosis %8.63 ve heterobeltiosis degeri %5.08 olarak 3 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %2.73 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %0.31 ile 6 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yliksek heterosis degeri
%10.88 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %8.52 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik
heterosis degeri ortalamast %3.70 ile 4 numarali ¢esit olurken, diisiik heterobeltiosis
ortalamas1 %-1.14 olarak 2 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %7.19 ve %3.93

olmustur (Cizelge 4.71).
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Cizelge 4.71. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F, Melezlerinde Meyve Dali Sayisi Bakimindan

Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
1 Ht -3.45 -6.00 -13.86 0.00 -2.59 -5.18
Hb -7.55 -8.74 -17.14 -4.12 -3.09 -8.13
2 Ht -6.40 144 7.11 9.74 -4.46 2.77
Hb -10.38 0.00 6.60 0.94 -8.96 -0.28
3 Ht 6.00 -3.35 -13.46 2.08 -2.51 -3.45
< Hb 291 -4.72 -14.29 -4.85 -5.83 -5.94
E 4 Ht 11.88 4.27 481 11.34 9.45 5.97
5 Hb 7.62 3.77 3.81 2.86 4.76 3.04
g 5 Ht 15.05* 4.62 1.04 25.77** 12.97 8.88
é Hb 10.31 -3.77 0.95 16.19* 8.85 4.46
6 Ht 0.00 1.98 -8.54 9.45 11.35 2.85
Hb -0.52 -2.83 -11.65 4.76 7.29 -0.49
ort. Ht 531 0.81 -1.45 3.00 6.90 2.57
Hb 1.99 -3.02 -3.11 -0.77 0.42 -0.85
Ort. Ht 2.86
Hb -0.89
1 Ht -1.12 12.20** 5.06* 6.72** -8.00 2.97
Hb -5.71 8.66** 3.85 6.30* -9.45 0.73
2 Ht 1.12 6.56** 8.89** 451* 11.03** 6.20
Hb -3.57 -1.43 5.00* -0.71 4.29 1.43
o 3 Ht 12.20** 13.51** -3.61 17.55** 15.70** 8.63
e Hb 8.66** 5.00* -7.69 14.29** 13.82 5.08
c_; 4 Ht 14.40** 3.70 14.06** 14.06** 5.93** 7.55
(g Hb 13.08** 0.00 9.23** 12.31** 3.08 492
© Ht 9.88** -3.01 9.39** 13.28** 1.20 417
= ° Hb 9.45** -7.86 6.35* 11.54** 0.00 2.61
6 Ht 16.80** 9.51** 248 -5.14 6.83** 2.73
Hb 14.96** 2.86 0.81 -7.69 5.56* 0.31
Ort. Ht 10.88 4.52 8.94 3.70 9.93 5.17
Hb 8.52 -1.14 5.33 1.00 7.55 2.35
7.19
3.93

Tam ve kisith sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, meyve dalina

iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.72’de verilmistir.

Kisitli sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda meyve dalina ait hesaplanan
heterosis degerleri % 31.96 (4x5) ile %-5.21 (2x4) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 9 tanesi(1x2.1x5, 2x5, 4x5, 4x6, 5x6,

5x1, 5x2, 5x3, 5x4 ve 6x5) istatistiki olarak 6nemli bulunurken, 21 tanesinde heterosis degeri

148



Oonemsiz bulunmustur. Meyve dali i¢in heterobeltiosis degerleri %21.90 (4x5) ile %-7.55
(2x6) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan énemli olan 4x5 ve 5x1
disinda 6nemli olan kombinasyona rastlanmamis olup bu melezlerin etki yoni pozitiftir

(Cizelge 4.72).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, meyve dali bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %13.54 ile 5 numarali ebeveyn ve heterobeltiosis degeri %10.08 olarak 4
numarali ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-1.32 ve
en diisiik heterobeltiosis degeri ise %-3.65 ile 3 numarali gesitte tespit edilmistir. Cesitlerin
baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yliksek heterosis degeri %16.09 ve en yiiksek
heterobeltiosis degeri %8.82 ile 5 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri
ortalamas1 %3.57 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamas1 %0.46 olarak 6 numarali ebeveynin
baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis

degerleri ise sirasiyla %7.91 ve %3.82 olmustur (Cizelge 4.72).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in meyve dalina ait hesaplanan heterosis
degerleri % 12.78 (1x2) ile %-8.70 (4x3) arasinda degismistir. F2 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez 1x2 disinda 6nemli melez tespit edilememistir. Meyve dali
icin heterobeltiosis degerleri %7.91 (4x1) ile %-12.23 (5x4) arasinda degisiklik
gostermektedir. Heterobeltiosis  degerleri incelendiginde Onemli bulunanan melez

kombinasyonu tespit edilememistir (Cizelge 4.72).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, meyve dali bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %3.96 ve heterobeltiosis degeri %2.76 olarak 2 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-2.98 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-4.23 ile 5 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildigi melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%5.76 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %4.42 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik
heterosis degeri ortalamasi %-1.58 ve en diigiikk heterobeltiosis ortalamast %-2.93 olarak 5
numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve
heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %1.20 ve %-0.39olmustur (Cizelge 4.72).

149



Cizelge 4.72. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F, Melezlerinde Meyve Dali Sayisi Bakimindan
Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
1 Ht 16.26* 10.00 3.96 15.05* -2.56 8.54
Hb 11.32 6.80 0.00 10.31 -3.06 5.07
2 Ht 4.43 6.22 -5.21 15.90* -3.92 2.60
Hb 0.00 4,72 -5.66 6.60 -7.55 -0.38
3 Ht 11.00 -4.31 -0.96 3.13 -4.48 -1.32
« Hb 7.77 -5.66 -1.90 -3.88 -6.80 -3.65
E 4 Ht -0.99 8.06 12.50 31.96** 13.30* 13.16
5 Hb -4.76 7.55 11.43 21.90** 9.52 10.08
g 5 Ht 21.51** 15.90* 18.75** 17.53* 15.51* 13.54
é Hb 16.49* 6.60 10.68 8.57 10.20 7.21
6 Ht 0.51 0.98 -2.49 5.42 14.44* 3.67
Hb 0.00 -2.83 -4.85 1.90 9.18 0.68
ort. Ht 7.29 7.38 9.00 4.15 16.09 3.57
Hb 3.90 3.40 5.75 0.58 8.82 0.46
Ort. Ht 7.91
Hb 3.82
1 Ht 12.78* 5.58 -1.11 2.66 -1.53 3.68
Hb 11.94 3.65 -3.60 2.27 -2.27 2.40
2 Ht 6.02 4.06 9.89 2.64 3.03 3.92
Hb 5.22 2.92 7.91 1.49 1.49 2.76
o 3 Ht 4.83 3.32 0.00 -8.21 -3.37 -1.65
e Hb 2.92 2.19 -0.72 -10.22 -5.84 -2.92
c_; 4 Ht 10.70 -0.37 -8.70 0.00 4.83 -0.85
(g Hb 7.91 -2.16 -9.35 -2.88 144 -2.59
© Ht 3.42 -2.64 -1.49 -9.63 -1.15 -2.98
= ° Hb 3.03 -3.73 -3.65 -12.23 -1.53 -4.23
6 Ht 3.82 6.82 -2.62 -2.60 -4.98 -0.68
Hb 3.03 5.22 -5.11 -5.76 -5.34 -2.20
Ort. Ht 5.76 3.98 -0.63 -0.69 -1.58 0.36
Hb 4.42 2.69 -2.31 -2.88 -2.93 -1.34
1.20
-0.39
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4.7. Lif Uzunlugu (mm)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisith (%50) sulama kosullar1 altinda lif
uzunlugu bakimindan Onvaryans analizleri Cizelge 4.73’de verilmistir. Yapilan 6n varyans
analizinde genotipler arasinda istatistiki olarak %1 Onem diizeyinde fark oldugu tespit
edilmistir.

Cizelge 4.73. Kisith sulama F; ve F; lif uzunlugu degerlerine ve tam sulama F; ve F; lif uzunlugu
degerlerine ait 6n varyans analiz sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF; TSF; TSF;
Blok 3 0.38 2.12 3.32 1.23
Genotip 35 1.73** 2.48™ 1.35* 2.48**
Hata 105 0.74 0.78 0.061 0.45
Genel 143

**: 051 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisitl Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisith sulamada, en yiiksek lif uzunluguna sahip 1
(28.1 mm) numarali ebeveyn olurken; tam sulama kosullarinda yine 1 (29.9) numaral
ebeveyn en uzun lif boyuna sahip olmustur. Ebeveynler arasinda en diisiik lif uzunluguna
sahip ebeveyn kisitlh sulama kosullarinda 5 (25.1 mm) numarali ebeveyn olurken, tam
sulamada ise ayni istatistik grupta yer alan 4 ve 5(27.6 mm) ebeveynler olmustur (Cizelge

4.74 ve 4.75).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kisitl
sulama altinda lif uzunluguna ait ortalama degerleri Cizelge 4.74’de verilmistir. Kisitli sulama
altinda F1 melezler icerisinde en yiiksek lif uzunluguna sahip 6x2 (28.6 mm) sahip olurken, en
az lif uzunluguna sahip melez 1x4 (25.7); tam sulamada ise en yiiksek lif uzunlugu 6x4 (6x4)

melezi, en kisa lif uzunlugu ise 1x5 (28.1) melezi olmustur (Cizelge 4.74).
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Cizelge 4.74. Tam ve Kisitlh Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; lif uzunluguna ait ortalama degerler ve 6nemlilik gruplari.

Q Gloria Nazillig4-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

3 1) ) Q) (4) ©) (6)
- Gloria 28.1 AB 26.7 CH 27.0 BG 25.7 HI 26.8 CH 27.1 BF
E Nazillig4-S 26.9 BC 27.2 BF 27.8 AC 27.5 AE 26.9 BG 27.9 AC
= | NP Ege 27.7 AD 26.8 CH 26.3 El 27.3 BF 27.1 BG 27.2 BF
(2 Nazilli M-503 | 26.9 BG 27.3 BF 26.9 BH 27.7 AD 26.7 CH 27.9 AC
E DAK 66:3 27.0 BG 259 Gl 26.6 DI 27.4 BF 254 | 26.2 FI
| NIAB 999 27.1 BF 28.6 A 27.7 AD 27.3 BF 27.3 BF 26.9 BG

Gloria 29.9 A 29.4 BC 28.6 GK 29.2 CD 28.1 MN | 29.2 CD
g Nazillig4-S 29.4 BC 28.5 HL 28.4 IM 29.6 AB 28.7 GJ 28.9 DG
< | NP Ege 28.3 KN 28.7 GJ 28.0 MN 28.2 KN 28.3 KN 28.3 KN
@ | NazilliM-503 | 28.7 GJ 29.1 CE 29.4 BC 276 P 28.1 LN 29.4 BC
% DAK 66:3 28.4 HL 28.5 HL 28.5 HL 28.7 FH 27.6 OP 28.8EH
1 N1AB 999 28.2 LN 29.3 BC 29.1 CF 29.8 A 28.7 Gl 28.3 KN

KS Ort: 27.08 LSDo0s KS: 1.205 TS Ort: 28.68 LSDoos TS: 0.349

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisitli sulama

altinda lif uzunluguna ait ortalama degerleri ise Cizelge 4.75’de gosterilmistir. Kisitli sulama

altinda F2 melezlerin lif uzunluguna ortalamasi 29.4 mm (2x4) ile 25.9 mm (6x5) arasinda

degisiklik gostermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 30 mm (2x3) ve 27.2 (5x3) arasinda

oldugu gozlemlenmistir (Cizelge 4.75).

Cizelge 4.75. Tam ve Kisithh Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; Lif Uzunluguna ait ortalama degerler ve dnemlilik gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
J @) ) (©) (4) (©) (6)
= 1 28.1 AC 26.8 FL 27.1 DL 27.7 BH 26,6 GM | 27.8 BH
E 2 27.4 BK 27.2CK 28.5 AB 29.4A 265HM | 27.2CK
3 3 27.1DL 27.4BK 26.3JM 28.0 BE 27.0 DL 27.5BJ
= 4 27.3 BK 27.9 BF 27.7 AH 27.7BH 26.2KM | 27.7 BH
Z 5 26.7 FL 27.3 BK 27.0 DL 27.8 BG 254 M 26.2 KM
< 6 27.4 BK 28.2 AD 27.6 Bl 26.4 IM 259LM | 26.9EL
1 29.9 AB 28.7 DJ 28.7 DK 28.9 BG 28.0HM | 28.9CI
g 2 29.8 AB 28.4 FL 30.0A 29.2 AF 27.9IM 29.0 BG
Ko 3 27.7 LM 29.5 AD 28.0 HM 29.0 BG 28.4 FL 29.9 AB
& 4 28.9 CH 29.7 AC 27.8 KM 27.6 LM 28.2 GL 29.0 BG
% 5 27.6 LM 29.1 BG 2712 M 27.8 M 27.6 LM 28.4 EL
- 6 29.5 AD 28.2 GL 28.8 Cl 29.3 AE 279 M 28.3 FL
KS Ort: 27.26 LSDg s KS: 1.291 TS Ort: 28.62 LSDgos5 TS:0.944
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Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 lif

uzunluguna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge 4.76’ da verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitli sulama i¢in, eklemeli gen etkisi (a), bir
anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) ve dominantlik etkisi (b)
onemli bulunurken; ortalama dominantlik varyansi (b1), 6zel uyum yetenegi ve dominant
genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d)

Onemsiz olarak bulunmustur.

Tam sulama uygulamasi igin ise; eklemeli gen etkisi varyansi (@), ortalama
dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2),
dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki
degerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4.76. Tam ve Kisitli Sulama Kosullar1 Altinda F1 Generasyonunda Lif Uzunlugu Degerlerine
Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSFy TSF1
KO F KO F
a 5 3.5867 4.8530** 2.8503 42.6762**
by 1 0.6026 0.8154 5.4288 81.2829**
b2 5 2.9045 3.9300** 2.8500 42.6715**
b3 9 1.3861 1.8754 0.5024 7.5216**
b 15 1.8400 2.4896** 1.6133 24.1556**
c 5 0.9382 1.2695 0.5332 7.9833**
d 10 1.0170 1.3760 0.5936 8.8882**

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2 lif

uzunluguna ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuclar1 Cizelge 4.77° te verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitli sulama i¢in, eklemeli gen etkisi (a), bir
anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) ve dominantlik etkisi (b)
onemli bulunurken; ortalama dominantlik varyansi (b1), 6zel uyum yetenegi ve dominant
genlerin anaglara dagiliminit belirleyen (bs), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d)

Onemsiz olarak bulunmustur.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama
dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2),
dominant genlerin anaglara dagilimmni belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki

degerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.
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Cizelge 4.77. Tam ve Kisitli Sulama Kosullar1 Altinda F, Generasyonunda Lif Uzunlugu Degerlerine
Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF,
KO F KO F

a 5 8.0667 10.3177** 5.6496 12.4609**

b1 1 2.2023 2.8168 3.3361 7.3582**

b2 5 2.4807 3.1730** 4.2720 9.4223**

b3 9 1.3245 1.6941 1.5621 3.4455**
b 15 1.7684 2.2619** 2.5837 5.6986**
c 5 1.1369 1.4541 0.4626 1.0204
d 10 1.4322 1.8319 1.7699 3.9038**

Alt1 genotipe ait kisith sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarmin lif

uzunlugu i¢in bulunmus genetik parametreler Cizelge 4.78°da verilmistir.

Tam ve kisith sulamada Flgenerasyonunda lif uzunlugu bakimindan yapilan analiz
sonucunda hem tam sulama hem de kisith sulama icin hesaplanan genetik parametreler

sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oranimin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.185) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (2.449) 1’den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F)
degerinin pozitif olmasin1 dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (Hi/D)Y? (1.707) 1’den
biliylik olmasi iistiin dominantligin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
dominant etkilerin daha onemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini
belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek acisindan yetersiz
kalmistir (Cizelge 4.78).

Tam sulama F1 melezleri i¢in yapilan analiz sonucunda, lif uzunlugu agisindan olusan
tim genetik parametreler onemsiz bulunmustur. Yapilan analiz sonucunda; dominant ve
resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli (0.174) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin
esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1)
negatif deger almasi bu 6zelligin kalitiminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve
dominantlik derecesinin (Hi/D)Y?  (1.558) 1’den biiyiikk olmasi iistiin dominantligin
bulundugunu ortaya koymus; tam diallel varyans analiz sonuglarindaki bir anagta dominant

allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) %1 Onemlilik seviyesinde olmasiyla uyum
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icinde sonug¢ vermistir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina
oranini gosteren deger (KD/KR) 1°den biiyiik bulunmus olup; popiilasyonda dominant
allellerin daha ¢ok oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
pozitif olarak saptanmustir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda

kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.78).

Dar anlamda kalitim derecesi kisitli sulamada 0.33 ve tam sulamada ise 0.483 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kiiciik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki payinin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.539 iken tam sulamada 0.628 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.78. Lif Uzunlugu I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (Fy).

Ortalama Degerler
Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama

E 0.182+0.379 0.038+0.327
D 1.323+1.004 0.729+0.866
F 1.897+2.452 1.141+2.116
Hi 3.8534+2.548 1.769+2.199
H, 2.852+2.277 1.229+1.964
D-H: -2.531+2.235 -1.041+1.928
(H4/D)*2 1.707 1.558
H2/4H; 0.185 0.174
KD/KR 2.449 3.019

h? -0.018+1.532 0.721+1.322
h?/H=K -0.006 0.587
Kalitim Derecesi (GH) 0.539 0.628
Kahtim Derecesi (DH) 0.33 0.483

r (Yr, Wr + Vr) -0.368 0.572

Alt1 genotipe ait kisitl sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin
olusturdugu popiilasyonda lif uzunlugu icin hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)

degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.25°de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da lif uzunlugu yiiksek olan
ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.044) ve bu sonucta kismi dominantliga isaret

etmektedir. (H1/D)Y? (1.707) degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir.
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Wr/Vr grafiginde 5 ve 6 numarali ¢esitlerin baslangi¢c noktasina en uzak ebeveynler oldugu
goriinmektedir buradan bu c¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulagilmaktadir. 6x6 tam
diallel melezleme calismasinda yer alan genotiplardan 1, 2, 3 ve 4 no’lu genotiplarin diger

genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.25).

[uhmil] igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

1,372

a=0044 b=0187 w=1505

Sekil 4.25. Kisith Sulama F; Generasyonu Lif Uzunluguna Ait Wr/Vr Grafigi.

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarinin tam sulama altinda olusturdugu
popiilasyonda bitki boyu i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iligkin
Wr/Vr grafigi Sekil 4.26’da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da lif uzunlugu yiiksek olan
ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.059) ve bu sonugcta
kismi dominantliga isaret etmektedir. (H1/D)*? (1.558) degeri 1°den biiyiik ¢ikmis olup bu
sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en c¢ok resesif gen tasiyan
genotipin 4 oldugu goériinmektedir. 6x6 tam diallel melezleme calismasinda yer alan
genotiplardan 2, 3 ve 5 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
homozigot oldugu ve 3 numarali ebeveynin ise bahsedilen 6zellik i¢cin dominant gen tasidigi

goriilmektedir (Sekil 4.26).
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[uhmi] i¢inJinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,692

a=0068 h=0072 v=0767

Sekil 4.26. Tam Sulama F1 Generasyonu Lif Uzunluguna Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulamada F2generasyonunda lif uzunlugu bakimindan hem tam sulama
hem de kisith sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6énemli bulunan bir
deger tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in 6nceden kabullenilen varsayimlarin gegerli

oldugu ‘t’ degerinin 6nemsiz ¢ikmis olmasindan &tiirii gegerlidir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.251) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranmin (KD/KR) (1.671) 1’den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmistir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (1.548) 1’den biiyiik
olmasi iistiin dominantligin oldugunu gosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu ozelligin kalitiminda dominant etkilerin
daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini belirleyen h?/Hz2=K ise

1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.79).

Tam sulama F2 melezleri i¢in lif uzunlugu agisindan olusan tiim genetik parametreler
icin yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den
farkli (0.207) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittminda
dominant etkilerin daha énemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)*? (1.962) 1°den

biiyiik olmasi iistiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant
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genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) ‘den biiylik bulunmus
olup; popiilasyonda dominant allellerin baskin oldugunu gosterirken; dominant ve resesif
allellerin dagilis yonii (F) pozitif olarak saptanmistir. Etkili en az gen cifti sayisini belirleyen
h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmustir

(Cizelge 4.79).

Dar anlamda kalitim derecesi kisith sulamada 0.275 ve tam sulamada ise 0.247 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kiiciik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki payinin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.493 iken tam sulamada 0.589 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.79. Lif uzunlugu I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (F»).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.205+0.445 0.119+0.573
D 1.453+1.177 0.951+1.516
F 1.044+2.876 1.237+£3.704
Hi 4.059+2.989 3.661+3.849
H: 4.069+2.670 3.034+3.439
D-H: -2.606+2.621 -2.709+3.376
(H4/D)*2 1.671 1.962
H/4H, 0.251 0.207
KD/KR 1.548 1.991

h? 0.192+1.797 0.397+2.314
h?/H=K 0.047 0.131
Kalitim Derecesi (GH) 0.493 0.589
Kahtim Derecesi (DH) 0.275 0.247

r (Yr, Wr + Vr) -0.488 0.066

6x6 kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda lif uzunlugu icin hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iligkin

Wr/Vr grafigi Sekil 4.27°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da 1if uzunlugu yiiksek olan
ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (2=0.378) ve bu sonugta kismi dominanthiga isaret
etmektedir. (H1/D)Y? (1.671) degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir.
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Wr/Vr grafiginde 2 ve 5 numarali gesitlerin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu
goriinmektedir buradan bu gesilerin resesif gen tagidigi sonucuna ulasilmaktadir. Tam diallel
melezleme ¢aligmasinda yer alan genotiplardan 2, 4 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara
kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu belirlenirken, 1 numarali genotipin ise lif
uzunlugu bakimindan daha yiiksek oranda dominant genlere sahip oldugu sonucuna

varilmaktadir.(Sekil 4.27).

[uhml] igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

1,677
J

vr

a=0378 b=0098 v=1658

Sekil 4.27. Kisitli Sulama F, Generasyonu Lif Uzunluguna Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama F2 generasyonu igin; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da lif uzunlugu yiiksek olan
ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.734) ve (Hi/D)Y?
(1.962) degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olmasibu 6zellik i¢in Gstiin dominantligin var olduguna
isaret etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tagiyan genotipin
kisith sulamada oldugu gibi 3 nolu ebeveyn oldugu gézlemlenmistir. 6x6 tam diallel
melezleme caligmasinda yer alan genotiplardan 1 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara

kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.28).
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[uhml] i¢in JinksHayman Tipi Diallel Analiz

1,008

Wr
0,186

a=0734 b=-0600 w=1070

Sekil 4.28. Tam Sulama F, Generasyonu Lif Uzunluguna Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun lif uzunlugu acisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum yetenekleri ile

resiprokal etkiler igin varyans analizi Cizelge 4.80°de verilmistir.

Ebeveynlerin lif uzunlugu 6zelligine ait kisith sulama altinda F1 generasyonunda genel
kombinasyon yetenegi (GKY) ve 6zel kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde &nemli
bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslari énemli bulunmamistir. GKY/OKY oraninin
1’den biiyiik olmasi bu 6zelligin kalitminda eklemeli genlerin daha baskin oldugunu ortaya
koymaktadir. Bu sonug ile birlikte diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve
(H1/D)¥? degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattnin y eksenini
pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen etkilerinin

daha 6nemli oldugunu vurgulamakta olup bu sonuglar birbiri ile ¢elismektedir (Cizelge 4.80).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslart %1 diizeyinde énemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) 6nemli ¢ikmast ve ¢ komponentinde 6nemli ¢ikmasi birbirini
destekler niteliktedir. GKY/OKY oranmin 1’den biiyiik olmasi lif uzunlugu o6zelliinin
kalittminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; 6nemsiz bulunmus
olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmas1 ve (H1/D)Y? degerinin
1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini pozitif taraftan kesmesi

ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu
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vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli
olarak cevre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi
katkiyla beraber bu analiz yoOntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile g¢elisen sonuglar
gosterebilmektedir. Bu durumda c¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu celiskinin epistatik gen etkilerinden de Kkaynaklanmis olabilecegi
diisiiniilmektedir (Cizelge 4.80).

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve
ozel kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde énemli bulunurken; resiprokal etki (RE)
varyanst onemli bulunmamistir. GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik olmas1 bu &zelligin
kalitminda eklemeli genlerin daha baskin oldugunu gostermektedir. Bu sonug ile birlikte b
komponentinin 6nemli bulunmasi; diallel melez analizinde D-H1’in negatif olmasi ve
(H1/D)Y? degerinin 1°den biiyiik olusu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattinin y
eksenini pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen
etkilerinin daha Onemli oldugunu gostermistir ve bu sonuglar birbiri ile paralellik

gostermemektedir (Cizelge 4.80).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde &nemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) 6nemli ¢ikmasi ve ¢ komponentinde dnemli bulunmast lif uzunlugu
kalitiminda anasal etkinin varligma isaret etmektedir. GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik
olmast lif uzunlugu Ozelliginin kalitminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu
gostermektedir fakat; 6nemsiz bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in
negatif bulunmas1 ve (H1/D)Y? degerinin 1°den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon
hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant
gen etkilerinin daha Onemli oldugunu vurgulamaktadir.  Griffing tipi melez analizi
yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli olarak ¢evre varyansi ayrica
hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi katkiyla beraber bu analiz
yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuglar1 gosterebilmektedir. Bu durumda g¢evre
varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici
olarak yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu ¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de

kaynaklanmis olabilecegi diisiiniilmektedir (Cizelge 4.80).
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Cizelge 4.80. Lif Uzunluguna Iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Iliskin Ozel Uyum
Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF; TSF1 TSF;
GUY 5 0.897** 2.017** 0.726** 1.412**
OKG 15 0.460** 0.442** 0.411** 0.646™*
Resip. Etli 15 0.248 0.333 0.143** 0.334**
Hata 105 0.185 0.196 0.016 0.113

Lif uzunluguna iliskin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri

Cizelge 4.81°da verilmistir.

Kisithh sulama F1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 6
numarali ebeveynden (0.267) elde edilirken; en kiigiilk GKY 5 numarali ebeveynden ( -0.516)
elde edilmistir. 3 ve 5 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken;1, 2, 4ve 6 numarali
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan 6nemli bulunan 5
numarali ebeveyn negatif yonde, 6 numarali (0.267) cesit ise %1 diizeyinde dnemli olmustur.
Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 0.613 (4x1) ile -893 (1x4) arasinda
degistigi goriilmektedir. OKY incelendiginde 1x4 ve 4x1 disinda énemli etki gosteren melez

olmamustir.

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢alismasinin F1 generasyonunda ise; 1(0.228) , 2
(0.195) .4 (0.083) ve 6 (0.102) pozitif yonde; 3 (-0.232) ve 5 numarali ebeveynler (-0.376)
negatif yonde GKY %1 diizeyinde onemli bulunmustur. Melezlerin 6zel kombinasyon
yetenekleri, 10 adet melez (2x4, 3x4, 3x5, 5x6, 4x3, 5x1, 5x4, 6x2, 6x3 ve 6x4) pozitif yonde,

6 adet melez negatif yonde 6nemli bulunmustur.
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Cizelge 4.81. Kisith ve Tam Sulamada lif uzunlugu icin elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarma iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
J 1) (2) ©)] (4) ®) (6)
« Gloria 0.018 -0.455 0.287 -0.893** 0.338 -0.237
5 Nazillig84-S 0.074 0.156 0.092 0.072 -0.299 0.741
;’; NP Ege 0.31 -0.533 -0.03 -0.077 0.31 0.107
= Nazilli M-503 | 0.613** -0.065 -0.176 0.105 0.368 0.129
z DAK 66:3 0.128 -0.509 -0.27 0.347 -0.516** -0.049
X NIAB 999 -0.008 0.391 0.236 -0.271 0.558 0.267**
© Gloria 0.228** 0.247** -0.275** -0.096 -0.312** -0.352**
e Nazillig84-S -0.009 0.195** -0.148 0.359** 0.038 0.109
‘—; NP Ege -0.154 0.169 -0.232** 0.245** 0.264** 0.14
” Nazilli M-503 | -0.229** -0.229** 0.565** 0.083** 0.025 0.722**
% DAK 66:3 0.184* -0.091 0.09 0.299** -0.376** 0.305**
- NIAB 999 -0.484** 0.215* 0.378** 0.189* -0.038 0.102**
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
SH = e SH KE kosegen iistii OKY,
%5 | 61 %5 | %l 1y Iti RE etkilerini
- - segen a
[9()] = 0.113| 0221 | o283 | [9()] = 0.033 } 0065 | 0.083 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.258| 0.506 | 0.645 | [S(ij)] = 0.076 | 0.149 | 0.190
[r(ij)] = 0.304 | 0596 | 0.760 | [r(ij)] = 0.089 0.174 0.223
t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Lif uzunluguna iliskin F2 generasyonuna ait genel ve 6zel uyum yeteneklerinin
kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.82°de verilmistir. Kisith sulama F2 generasyonunda
genel kombinasyon yetenegi (GKY), 1( 0.128), 2 (0.338), 3 (0.035) ve 4 (0.364) numarali
ebeveynde pozitif yonde, 5 (-0.75) ve 6 (-0.115) numarali ebeveynde ise negatif yonde
istatistiksel olarak Onemli oldugu tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 0.789 (5x4) ile -0.753 (4x2) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde melezler 2x4 (0.689) ve 5x4 (0.789) pozitif yonde, 1x2 (-0.631) ve 4x2 (-

0.753) negatif yonde 6nemli bulunmustur.

Tam sulama altinda ¢alismasinin F2 generasyonunda ise; 1 (0.267) ve 2 numarali
ebeveyn (0.294) pozitif yonde; 5 (-0.632) numarali ebeveyn ise negatif yonde GKY
gostermislerdir. F2 generasyonunun 6zel kombinasyon yetenekleri, 2x3 (0.89), 2x4 (0.593) ve
3x6 (0.61) melezlerinde pozitif yonde dnemli bulunmustur. Tam sulama kosullarinda resiprok

etkiler incelendiginde, 4x3 (-0.644) negatif yonde etki yaptig tespit edilmistir (Cizelge 4.82).
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Cizelge 4.82. Kisith ve Tam Sulamada lif uzunlugu icin elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliskin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F» kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege | Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
) @) (2) 3 4) ®) (6)
« Gloria 0.128 -0.631* -0.314 -0.233 0.009 0.312
§ Nazilli84-S 0.317 0.338** 0.323 0.689** 0.077 0.241
g NP Ege 0.004 -0.532 0.035 0.176 0.471 0.374
= Nazilli M-503 -0.174 -0.753* -0.184 0.364** 0.153 -0.488
z DAK 66:3 0.056 0.391 0 0.789** -0.75** -0.328
< NIAB 999 -0.165 0.491 0.016 -0.65 -0.129 -0.115
© Gloria 0.267** 0.098 -0.672** 0.067 -0.49 0.108
= Nazilli84-S 0.556 0.294** 0.89** 0.593** 0.175 -0.483
(—g NP Ege -0.496 -0.278 -0.053 -0.134 -0.171 0.61*
n Nazilli M-503 -0.027 0.247 -0.644* -0.041 0.053 0.412
% DAK 66:3 -0.22 0.611 -0.589 -0.165 -0.632** -0.033
= NIAB 999 0.312 -0.374 -0.515 0.156 -0.264 0.166
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
SH V5 L1 %L SH v K32 il kosegen listii OKY,_ _
- kosegen alt1 RE etkilerini
[o()] = 0.117 0.229 | 0.293 [9()] = 0.089 | 0174 | 0223 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.266 0.521 | 0.665 [S(ij)] = 0.202 | 0.396 | 0.505
[r(ij)] = 0.313 0.613 0.783 [r(ij)] = 0.238 0.466 0.595
t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%] t cetvel degeri)

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, lif

uzunluguna iligkin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.83°de verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda lif uzunluguna ait hesaplanan
heterosis degerleri % 5.74 (6x2) ile %-7.84 (1x4) arasinda degismistir. F1 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 24 tanesi istatistiki olarak Onemsiz
bulunurken, 6 tanesinde (1x4, 2x3, 3x5, 6x2, 6x3 ve 6x5) heterosis degeri 6nemli
bulunmustur. Lif uzunlugu i¢in heterobeltiosis degerleri %5.12 (6x2) ile %-8.47 (1x4)
arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan énemli olan 1x4 ve 6x2 disinda

onemli melez tespit edilmemistir (Cizelge 4.83).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, lif uzunlugu bakimindan hesaplanan
en biiylik heterosis %2.85 ve en biiyiik heterobeltiosis %1.61 ile 6 numarali ¢esitte, en diisiik
heterosis %-2.56 ve heterobeltiosis degeri ise %-4.97 ile 1 ¢esidin kullanmildigi melez
kombinasyonlardan elde edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en

yiiksek heterosis degeri %2.53 ile 5 numarali hat olurken, en yiiksek heterobeltiosis degeri
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%0.24 ile 3 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamasi1 %-0.73 ve en
diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-2.66 olarak 4 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi
melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %0.84

ve %-1.29 olmustur (Cizelge 4.83).

Tam sulama kosullarindaki F1 melezleri i¢in lif uzunluguna ait hesaplanan heterosis
degerleri % 7.38 (2x3) ile %-3.76 (5x1) arasinda degismistir. F1 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez icerisinde 17 adet pozitif yonde istatistiki olarak onemli
melez oldugu tespit edilmistir. Lif uzunlugu igin heterobeltiosis degerleri %7.27 (2x3) ile %-
7.31 (5x1) arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 2x3,
2x4, 2x6, 3x4, 3x5, 3x6, 4x6.3x2, 4x2, 5x2, 6x3 ve 6x4 pozitif yonde; 5x1 ise negatif yonde
onemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.83).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, lif uzunlugu bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %3.51 ve heterobeltiosis degeri %3.39 olarak 3 numarali ebeveynin
kullanildig1r melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %-1.22 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-4.70 ile 1 cesidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yliksek heterosis degeri
%3.23 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %2.18 ile 2 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik
heterosis degeri ortalamasi %-0.17 ile Snumarali ebeveyn ve en diisiik heterobeltiosis
ortalamas1 %-2.87 olarak 1 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigt melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %1.76 ve %0.25

olmustur (Cizelge 4.83).
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Cizelge 4.83. Kisith Ve Tam Sulama Kosullar1 Altinda F1 Melezlerinde Lif Uzunlugu Bakimindan
Heterosis (Ht) Ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
1 Ht -3.37 -0.53 -7.84* 0.24 -1.32 -2.56
Hb -4.81 -3.67 -8.47* -4.57 -3.35 -4.97
2 Ht -2.84 3.95* 0.04 2.36 2.85 1.84
Hb | -4.28 2.17 -0.78 -1.14 2.25 0.50
3 Ht 2.36 -0.02 0.95 4.93* 2.16 1.60
« Hb | -0.87 -1.74 -1.58 3.09 0.98 0.15
E 4 Ht -1.46 -0.43 -0.35 0.58 2.00 0.36
5 Hb | -2.13 -1.25 -2.85 -3.62 0.58 -1.43
g 5 Ht 0.76 -1.51 2.84 3.20 0.28 0.96
é Hb | -4.08 -4.87 0.85 -1.11 -2.59 -1.15
6 Ht 1.29 5.74** 3.94* 0.01 4.55* 2.85
Hb | -0.79 5.12* 2.74 -1.38 1.55 1.61
ort. Ht 0.02 0.08 197 -0.73 2.53 1.19
Hb | -2.43 -1.51 0.24 -2.66 -0.94 -0.43
ort. Ht 0.84
Hb | -1.29
1 Ht -0.92 -1.24 0.50 -3.27 -1.17 -1.22
Hb -4.39 -4.61 -3.67 -6.85 -3.98 -4.70
2 Ht 2.92** 7.38** 5.32** -0.12 2.96** 3.11
Hb | -0.69 7.27%* 4.59** -0.32 2.23** 2.75
o 3 Ht 3.48** 5.39** 4.55%* 1.59** 6.01** 351
e Hb | -0.05 5.29** 3.72** 1.29* 6.66** 3.39
c_; 4 Ht 1.47** 7.10%* -0.08 1.73** 3.78** 2.51
(g Hb | -2.75 6.36** -0.87 1.23 2.34** 1.81
© Ht -3.76 4.26%* -2.62 0.54 1.09* 0.65
= ° Hb | -7.31* 4.05** -2.92 0.04 0.17 0.27
6 Ht -0.75 0.31 2.35%* 4.90** -0.79 1.35
Hb | -3.57 -0.41 2.98** 3.44** -1.69 0.86
Ort. Ht 0.67 3.23 1.16 3.16 -0.17 2.53
Hb | -2.87 2.18 0.37 1.63 -1.27 1.48
1.76
0.25

Kisith sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda lif uzunluguna ait hesaplanan
heterosis degerleri %7.06 (2x4) ile %-3.42 (6x4) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 24 tanesi istatistiki olarak 6nemsiz
bulunurken, 6 tanesinde (2x3, 2x4, 3x5, 3x1, 4x1, ve 6x2) heterosis degeri Onemli

bulunmustur. Lif uzunlugu igin heterobeltiosis degerleri %6.18 (2x4) ile %-6.48 (5x1)
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arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan énemli olan 8 adet melez (1x2,

1x3, 1x5, 2x3, 2x4, 4x5, 5x1, 6x4) tespit edilmistir (Cizelge 4.84).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, lif uzunlugu bakimimdan hesaplanan
en biiyiik heterosis %2.98 ve heterobeltiosis degeri %1.63 olarak 2 numarali ebeveynin
kullanildigr melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-1.29 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-4.19 ile 1 numarali ¢esitte tespit edilmistir. Cesitlerin baba olarak
kullan1ldig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %2.21ile 4 numarali ebeveyn ve en
yiiksek heterobeltiosis degeri %1.02 ile 3 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis
degeri ortalamasi %0.48 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamast %-3.01 olarak 5 numaral
ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve

heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %1.63 ve %-0.74 olmustur (Cizelge 4.84).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in lif uzunluguna ait hesaplanan heterosis
degerleri % 3.31 (1x4) ile %-4.11 (6x4) arasinda degismistir. F2 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 3 adet melez (1x2, 1x3 ve 6x4) 6nemli oldugu
tespit edilmistir. Lif uzunlugu icin heterobeltiosis degerleri %2.87 (1x4) ile %-4.29 (6x4)
arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 6x4 disinda

onemli melez tespit edilmemistir (Cizelge 4.84).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, lif uzunlugu bakimindan hesaplanan
en bliyliik heterosis %2.12 ve heterobeltiosis degeri %1.68 olarak 1 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %-0.90 ve en diisik
heterobeltiosis degeri ise %-1.27 ile 6 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%1.10 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %0.57 ile 2 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik
heterosis degeri ortalamasi %-0.31 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-0.55 olarak 4
numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve

heterobeltiosis degerleri ise sirastyla %0.37 ve %-0.15 olmustur (Cizelge 4.84).
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Cizelge 4.84. Kisithh Ve Tam Sulama Kosullar1 Altinda F> Melezlerinde Lif Uzunlugu Bakimindan
Heterosis (Ht) Ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht -3.70 -0.85 121 -1.06 0.38 -1.29
Hb 562%  -4.47* 240 628  -2.19 419
) Ht 141 6.42%%  7.06%* 0.86 0.57 2.98
Hb | -3.38 450%  6.18**  -259 -0.02 1.63
; Ht | 4.21* 2.44 3.79 4.55% 3.49 2.85
= Hb | 041 0.68 1.18 2.72 2.29 1.37
§ A Ht | 4.89* 1.58 2.43 112 1.34 0.85
e Hb | 363 0.75 -0.14 -5.25% -0.07 -0.94
g . | 127 3.83 4.55* 4.83 0.18 2.68
5 Hb | -6.48* 028 2.72 0.45 -2.69 0.15
5 Ht -1.50 4.20* 3.61 -3.42 -0.81 0.71
Hb | -4.02 3.59 2.41 4.77* -3.65 -0.48
T 0.98 1.67 3.23 221 0.48 1.19
Hb | -1.97 -0.06 1.02 0.13 -3.01 -0.54
o LHt 1.63
Hb | -0.74
. Ht 2.73 3.31* 2.90% 0.16 147 212
Hb 2.24 2.09 2.87 -0.06 1.25 1.68
) Ht 2.80 257 -0.20 -0.98 1.44 0.57
Hb | 231 1.85 -0.64 -1.67 117 0.14
A s Ht 207 2.38 1.50 -0.20 1.23 0.49
e Hb | 087 1.65 0.33 -1.59 218 -0.36
= . LHt -0.67 1.32 -1.84 -1.09 0.76 -0.70
‘g Hb | -0.70 176 -2.97 -0.46 0.57 -0.92
S Ht -1.45 251 0.80 -1.65 211 -0.09
L% Thn | ver 1.79 -0.62 11,02 255 -0.48
5 Ht 0.95 -0.82 215  -411%* 258 -0.90
Hb | 073 11,08 309  -4.29* 213 127
o LH! 0.74 1.10 0.54 -0.31 0.10 0.07
Hb | o031 0.57 -0.55 -0.55 -0.33 -0.35
0.37
-0.15
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4.8. Lif Inceligi (microner)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisitli (%50) sulama kosullar1 altinda lif
uzunlugu bakimindan Onvaryans analizleri Cizelge 4.85’de verilmistir. Yapilan 6n varyans
analizinde genotipler arasinda istatistiki olarak %1 Onem diizeyinde fark oldugu tespit
edilmistir.

Cizelge 4.85. Kisith sulama ve tam sulama F; ve F, lif inceligi degerlerine ait 6n varyans analiz
sonuglart.

VK SD KO
KSF; KSF, TSF, TSF,
Blok 3 0.13 0.24 0.004 0.05
Genotip 35 0.28** 0.33** 0.19** 0.29**
Hata 105 0.043 0.042 0.017 0.041
Genel 143

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisitl Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisith sulamada, en yiiksek lif inceligine sahip 4 (5.5
mic) numarali ebeveyn olurken; tam sulama kosullarinda yine 4 (5.5 mic) numarali ebeveyn
en en yiiksek lif inceligine sahip olmustur. Ebeveynler arasinda en ince life sahip ebeveyn
kisith sulama kosullarinda 2 (4.8 mic) numarali ebeveyn olurken, tam sulamada ise 1 (4.8

mic) numarali ebeveynler olmustur (Cizelge 4.86 ve 4.87).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kisith
sulama altinda lif inceligine ait ortalama degerleri Cizelge 4.86’da verilmistir. Kisith sulama
altinda F1 melezler icerisinde en yiiksek lif inceligine 5x4 (5.4 mic) sahip olurken, en ince life
sahip melez 6x2 (4.3 mic); tam sulamada ise en yiiksek lif inceligi 5x4 (5x1 mic) melezi, enaz

lif inceligi ise 2x3 (4.7 mic) melezi olmustur (Cizelge 4.86).
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Cizelge 4.86. Tam ve Kisitli Sulama Altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; lif incaligine ait ortalama degerler ve dnemlilik gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S | NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

3 @) 2 Q) (4) ©) (6)
= Gloria 4.9 DK 5.1 BE 4.7 GM 49CI 5.1 BE 46L0
5 Nazilli84-S 4.9 DJ 48 EL 4.5 MO 4.6 JN 4.7 HN 4.4 NO
3 NP Ege 4.7 HN 46 L0 5.1 BD 4.8 EL 4.8 FL 4.7 IN
= | Nazilli M-503 5.1 BF 4.7 HN 4.7 IN 55A 5.1 BE 5.1 BD
E DAK 66:3 5.0 BG 5.0 BH 4.9DJ 54 A 5.2 AC 4.9 DJ
% | NIAB 999 4.7 GM 430 4.6 KO 4.8 FM 4.8 FM 5.2 AB

Gloria 48P 4.8 L0 4.7 NO 5.0 EJ 5.0EJ 4.9 KO
g Nazilli84-S 5.1 CG 48 LO 470 5.0 EK 5.1 DH 48L0O
< | NP Ege 5.1 EH 4.9 GM 5.1 EH 4.9 GM 5.0 EK 4.8 KO
@ | Nazilli M-503 5.1 CG 4.8 L0 5.1EH 55A 5.3BC 48L0O
% DAK 66:3 5.4 AB 4.9 JN 5.0 EK 5.1CF 5.1CG 49IN
1 NIAB 999 4.8 MO 5.0 FL 4.7 NO 5.3BD 5.0 EK 5.1CG

KS Ort: 4.86 LSDgos KS: 0.291 TS Ort: 4.97 LSDg5 TS: 0.182

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin  tam ve kisitli sulama

altinda lif inceligine ait ortalama degerleri ise Cizelge 4.87’de gosterilmistir. Kisith sulama

altinda F2 melezlerin lif inceligi ortalamasi 5.4 mic (5x4) ile 4.3 mic (2x3) arasinda degisiklik

gostermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 5.5 mic (5x1) ve 4.6 mic (3x6) arasinda

oldugu gozlemlenmistir (Cizelge 4.87).

Cizelge 4.87. Tam ve Kisitlhh Sulama Altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; lif incaligine ait ortalama degerler ve 6nemlilik gruplari.

Q Gloria Nazillig4-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

J @) ) (©) (4) (©) (6)
- Gloria 4.9 HN 5.3 AD 4.8 KO 5.0 FL 5.2BH 5.1 CK
E Nazilli84-S 4.8 )0 4.8 )0 43R 4.4 0R 4.7LP 4.8 KO
= | NP Ege 4910 4.8 KO 51CJ 4.6 0Q 45PR 4.8 KO
(2 Nazilli M-503 5.3 AE 5.1CK 5.3 AE 55A 5.2 AG 5.0GM
Z | DAK 66:3 5.0EK 4.8 KO 4.7 MP 5.4 AB 5.2 AG 5.1 Bl
< NIAB 999 5.0 DK 4.7 NQ 4.6 NQ 4.9 HN 4.7LP 5.2 AG

Gloria 4.8 NO 5.5 AB 5.1 GM 5.0IN 5.2DJ 5.0 HN
g Nazillig4-S 5.0 HN 4.8 MO 4.8 NO 51FL 5.4 AF 5.2DJ
< | NP Ege 49 KM 4.9 KO 5.1 EK 5.2 BJ 5.0 JN 4.6 0
@ | Nazilli M-503 5.3 BH 4.9 KO 5.2 BJ 55A 5.3 AG 5.4 AD
% DAK 66:3 55 AC 5.1 GL 51FL 5.4 AF 5.1 GM 5.2CJ
1 N1AB 999 5.4 AE 48L0 4.8 NO 5.0 HN 5.3 Bl 5.1 EK

KS Ort: 4.93 LSDgos KS: 0.287 TS Ort: 5.09 LSDg5 TS: 0.282
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Tam ve kisith sulama altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1
generasyonundalif inceligine ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge 4.89’

te verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitl sulama i¢in, eklemeli gen etkisi varyansi
(a), ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (bz2), dominant genlerin anaglara dagilimimi belirleyen (b3), dominantlik etkisi (b),
anasal etki degerleri 6nemli bulunurken; anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d)

Onemsiz olarak bulunmustur.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama
dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2),
dominant genlerin anaglara dagilimimi belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki
degerleri (c) ve resiprokal etki (d) 6nemli bulunmustur

Cizelge 4.88. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F; Generasyonunda Lif Inceligi Degerlerine
Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF:
KO F KO F

a 5 0.8112 18.7941** 0.4821 28.3598**

b1 1 2.0941 48.5174** 0.0095 0.5608*

b2 5 0.2868 6.6455** 0.4890 28.7671**

bs 9 0.1475 3.4179** 0.0336 1.9756*
b 15 0.3237 7.5004** 0.1838 10.8118**
c 5 0.0779 1.8050 0.1229 7.2294**
d 10 0.0612 1.4189 0.1019 5.9963**

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda lif inceligine ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge 4.89’

te verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitl sulama i¢in, eklemeli gen etkisi varyansi
(a), ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (bz2) Dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (b3), dominantlik etkisi (b),

anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) istatistiki olarak 6nemli bulunmustur.

Tam sulama uygulamasi icin ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama
dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2)
Dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki

degerleri (c) ve resiprokal etki (d) istatistiki olarak 6nemli bulunmustur.
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Cizelge 4.89. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F» Generasyonunda Lif inceligi Degerlerine
Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF,
KO F KO F
a 5 0.7452 17.7587** 0.5766 14.2191*
bs 1 1.3992 33.3420** 0.2649 6.5323**
b2 5 0.3003 7.1555** 0.7107 17.5265**
bs 9 0.1420 3.3845** 0.1414 3.4867**
b 15 0.2786 6.6387** 0.3394 8.3697**
c 5 0.4112 9.7991** 0.0343 0.8456
d 10 0.1582 3.7699** 0.1912 4.7150**

Alt1 genotipe ait kisitl sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin lif

inceligi i¢in bulunmus genetik parametreler Cizelge 4.90°da verilmistir.

Tam ve kisith sulamada Flgenerasyonunda lif inceligi bakimindan yapilan analiz
sonucunda sadece kisith sulamadaki dominantlik etkisi (h?) %5 diizeyinde istatistiki olarak
onemli bulunmus; onun disinda hem tam sulama hem de kisith sulama icin hesaplanan

genetik parametreler sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisithh sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.219) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (1.63) 1’den biiyiilk olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif olmasim1 dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.017) 1’den
biiylik olmasi tstiin dominantligin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalitiminda
dominant etkilerin daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. . Etkili en az gen ¢ifti sayisini
belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz
kalmustir (Cizelge 4.90).

Tam sulama F1 melezleri i¢in yapilan analiz sonucunda, lif inceligi agisindan olusan
tiim genetik parametreler 6nemsiz bulunmustur. Yapilan analiz sonucunda; dominant ve
resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli (0.168) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin
esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1)
negatif deger almasi bu 6zelligin kalitminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve

)1/2

dominantlik derecesinin (H1/D (1.857) 1’den biiyilk olmasi fistiin dominanthigin
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bulundugunu ortaya koymus; tam diallel varyans analiz sonuglarindaki bir anagta dominant
allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) %1 onemlilik seviyesinde olmasiyla uyum
icinde sonug¢ vermistir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina
oranint gosteren deger (KD/KR) ‘den biiylik bulunmus olup; popiilasyonda dominant
allellerin baskin oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F) pozitif
olarak saptanmustir. Etkili en az gen cifti sayisim belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig

icin bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.90).

Cizelge 4.90. Lif inceligi icin Bulunmus Genetik Parametreler (F1).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.011+0.024 0.004+0.042
D 0.081+0.063 0.183+0.112
F 0.078+0.154 0.267+0.275
Hi 0.329+0.160 0.308+0.285
H. 0.288+0.143 0.207+0.255
D-H; -0.248+0.140 -0.125+0.250
(Hy/D)Y2 2.017 1.296
Ha/4H, 0.219 0.168
KD/KR 1.63 3.569
h? 0.285*+0.096 -0.001+0.172
h?/H,=K 0.988 -0.005
Kalitim Derecesi (GH) 0.656 0.68
Kalitim Derecesi (DH) 0.214 0.761
r (Yr, Wr + Vr) 0.945 -0.386

Alt1 genotipe ait kisith sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin
olusturdugu popiilasyonda lif inceli i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)

degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.29°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deger almistir. Bu da lif inceligi yiiksek olan ebeveynlerin
dominant gen tasidiZina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y
eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.045) ve bu sonugcta iistiin dominantliga isaret etmektedir.
(H1/D)*? degeri 1°den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde 4 ve
6 numarali ¢esidin baslangi¢c noktasina en uzak ebeveyn oldugu goriinmektedir buradan bu

cesidin resesif gen tasidigl sonucuna ulasilmaktadir. 6x6 tam diallel melezleme ¢aligmasinda
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yer alan genotiplardan 1, 3 4 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek

oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.29).

[mic]igin Jinks Hayman Tipi Diallel Analiz
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Sekil 4.29. Kisith Sulama F; Generasyonu Lif Inceligine Ait Wr/Vr Grafigi.

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarinin tam sulama altinda olusturdugu
popiilasyonda lif inceligi i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iliskin
Wr/Vr grafigi Sekil 4.30°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almigtir. Bu da lif inceligi yliksek olan ebeveynlerin
dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde
regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.069) ve bu sonugta {istiin
dominanthiga isaret etmektedir. (Hi/D)Y? degeri 1’den biiyiikk ¢ikmis olup bu sonucu
desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en c¢ok resesif gen tagiyan genotipin
loldugu goriinmektedir. 6x6 tam diallel melezleme ¢aligmasinda yer alan genotiplardan 2, 3
ve 4 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve 2
ve 3 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik i¢cin dominant gen tasidig1 goriilmektedir

(Sekil 4.30).
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Sekil 4.30. Tam Sulama F; Generasyonu Lif Inceligine Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulamada F2generasyonunda lif inceligi bakimindan hem tam sulama
hem de kisith sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6nemli bulunan bir
deger tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in 6nceden kabullenilen varsayimlarin gegerli

oldugu ‘t” degerinin 6nemsiz ¢ikmis olmasindan 6tiirii gegerlidir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkhi
(0.169) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (2.29) 1’den biiyiik olmas: da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmistir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.174) 1’den biiyiik
olmasi tistiin dominantligin oldugunu gosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu ozelligin kalittminda dominant etkilerin
daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisii belirleyen h?/H2=K ise

1’in altinda kaldig1 igin bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.91).

Tam sulama F2 melezleri i¢in lif inceligi agisindan olusan tiim genetik parametreler
icin yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den
farkli (0.182) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)*? (1.497) 1’den

biiyiik olmasi iistiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant
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genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) 1.497 bulunmus olup;
poplilasyonda dominant allellerin baskin oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin
dagilis yonii (F) pozitif olarak saptanmustir. Etkili en az gen ¢ifti sayisin1 belirleyen h?/Ho=K
ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek acisindan yetersiz kalmistir (Cizelge
4.91).

Dar anlamda kalitim derecesi kisith sulamada 0.215 ve tam sulamada ise 0.499 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kiiciik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki payinin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.726 iken tam sulamada 0.627 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.91. Lif Inceligi Icin Bulunmus Genetik Parametreler (F»).

Ortalama Degerler
Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.012+0.030 0.010+ 0.057
D 0.076+ 0.080 0.201+ 0.151
F 0.130+ 0.195 0.289+0.368
Hi 0.359+0.203 0.450+ 0.382
H: 0.243+0.181 0.327+0.342
D-H; -0.283+ 0.178 -0.249+0.335
(H./D)? 2.174 1.497
H2/4H, 0.169 0.182
KD/KR 2.29 2.854
h? 0.188+0.122 0.031+0.230
h?/H=K 0.772 0.095
Kalitim Derecesi (GH) 0.726 0.627
Kalitim Derecesi (DH) 0.215 0.499
r (Yr, Wr +Vr) 0.422 =-0.589

6x6 kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda lif inceligi i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iliskin
Wr/Vr grafigi Sekil 4.31°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da lifi kalin olan ebeveynlerin dominant
gen tagidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif

)1/2

yonde kestigi (a=-0.038) ve bu sonugta iistiin dominantliga isaret etmektedir. (H1/D)** degeri

1’den biiyiikk ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde Sve 6 numaral
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cesitlerin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu goriinmektedir buradan bu ¢esidin
resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. Tam diallel melezleme ¢aligmasinda yer alan
genotiplardan 1 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
homozigot oldugu belirlenirken, 4 numarali genotipin ise lif inceligi bakimindan daha ytiksek

oranda dominant genlere sahip oldugu sonucuna varilmaktadir.(Sekil 4.31).

[mic]igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,008

Wr

0,008

| 1
,000 0,108

a=-0038 b=05562 w=006

Sekil 4.31. Kusith Sulama F, Generasyonu Lif Inceligine Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama F2 generasyonu i¢in; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da lifi kalin olan
ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.030) ve (Hi/D)Y?
degeri 1’den biiyiikk ¢ikmis olmasi bu 6zellik i¢in {istiin dominantligin var olduguna isaret
etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tasiyan genotipin kisith
sulamada oldugu gibi 1 nolu ebeveyn oldugu gozlemlenmistir. 6x6 tam diallel melezleme
caligmasinda yer alan genotiplardan 1, 2 ve 5 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha

yiiksek oranda homozigot oldugu ve 5 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik igin

dominant gen tasidig1 goriilmektedir (Sekil 4.32).
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[mic] igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,203

Wr

0,030

a=-1030 b=0kE w=0211

Sekil 4.32. Tam Sulama F, Generasyonu Lif Inceligine Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun lif inceligi agisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum yetenekleri ile

resiprokal etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.92°da verilmistir.

Ebeveynlerin lif inceligi 6zelligine ait kisith sulama altinda F1 generasyonunda genel
kombinasyon yetenegi (GKY) ve 06zel kombinasyon yetenegi (OKY) varyanslart %l
diizeyinde 6nemli bulunurken; resiprokal etki (RE) 6nemli bulunmamstir. GKY/OKY
oraninin 1’den biiyiik olmasi bu 6zelligin kaliiminda eklemeli genlerin daha baskin oldugunu
ortaya koymaktadir. Bu sonug ile birlikte diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi
ve (H1/D)¥? degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini
negatif taraftan kesmesi ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin
daha 6nemli oldugunu vurgulamakta olup bu sonuglar birbiri ile uyusmamaktadir (Cizelge

4.92).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde énemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) Onemli ¢ikmast ve ¢ komponentinde Snemli ¢ikmasi birbirini
destekler niteliktedir. GKY/OKY oranmim 1’den biiyilk olmasi lif inceligi &zelliginin
kalittiminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; 6nemsiz bulunmus
olmasina ragmen diallel melez analizinde D-HI’in negatif bulunmasi ve (H1/D)*? degerinin

1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi
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ile belirlenen iistlin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu
vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkl
olarak c¢evre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi
katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile c¢elisen sonuglari
gosterebilmektedir. Bu durumda g¢evre varyansimnin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giliven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu g¢eligkinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi

diistiniilmektedir (Cizelge 4.92).

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel
kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde &nemli
bulunmustur. GKY/OKY oranimin 1°den biiyiik olmasi bu 6zelligin kalittminda eklemeli
genlerin daha baskin oldugunu gostermektedir. Bu sonug ile birlikte b komponentinin énemli
bulunmasi; diallel melez analizinde D-H1’in negatif olmasi ve (H1/D)Y? degerinin 1’den
bliyiik olusu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan
kesmesi ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha onemli

oldugunu gdstermistir ve bu sonuglar birbiri ile paralellik gostermemektedir (Cizelge 4.92).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde &nemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) 6nemli ¢gikmasi ve ¢ komponentinde énemli bulunmasi lif inceliginin
kalitiminda anasal etkinin varligma isaret etmektedir. GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik
olmasi1 bu 6zelligin kalittmimnin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat;
Oonemsiz bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve
(H1/D)Y2 degerinin 1°den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini
negatif taraftan kesmesi ile belirlenen {istiin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin
daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-
Hayman tipi analizden farkli olarak cevre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan
dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz
ile c¢elisen sonucglar1 gosterebilmektedir. Bu durumda ¢evre varyansinin ayrica
hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak
yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu ¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de

kaynaklanmis olabilecegi diisiiniilmektedir (Cizelge 4.92).
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Cizelge 4.92. Lif Inceligine Iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Iliskin Ozel Uyum
Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF2 TSF: TSF;
GUY 5 0.203** 0.186** 0.121** 0.144**
OKG 15 0.081** 0.070** 0.046** 0.085**
Resip. Etli 15 0.017 0.061** 0.027** 0.035**
Hata 105 0.011 0.011 0.004 0.010

Lif inceligine iliskin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri

Cizelge 4.93’da verilmistir.

Kisithh sulama F1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 4
numarali ebeveynden (0.159) elde edilirken; en kiigiik GKY 2 numarali ebeveynden ( -0.155)
elde edilmistir. 2, 3 ve 6 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken; 1, 4 ve 5 numarali
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan 6nemli bulunmayan tek
ebeveyn 1 numarali (0.019) cesit olmustur. Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin
(OKY) 0.259 (1x2) ile -0.252 (2x6) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY incelendiginde
melezler 1x6 (-0.148), 2x4 (-0.206), 2x6 (-0.252), 3x4 (-0.170) ve 6x4 (-0.181) negatif yonde;
1x2 (0.259) ise pozitif yonde %] diizeyinde 6nemli bulunmustur. Lif inceligi bakimindan

kisith sulama F1 melezlerinde 6x4 disinda, resiprok etki gdsteren melez olmamustir.

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢aligmasinin F1 generasyonunda ise; 5 (0.097)
pozitif yonde; 1 (-0.096), 2 (-0.082) ve 6 (-0.04) numarali ebeveyn negatif yonde GKY %]l
diizeyinde onemli bulunmustur. 3 ve 4 numarali ebeveynler ise GKY bakimindan 6nemli
bulunmamistir. Melezlerin 6zel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (0.162), 1x5 (-0.127), 2x1
(0.146) ve 3x1 (0.18), 3x2 (0.131), 5x1 (0.166) ve 6x4 (0.231) pozitif yonde 2x4 (-0.127), 3x6
(-0.124), 4x2 (-0.106), 5x2 (-0.105) negatif yonde %1diizeyinde 6nemli bulunmustur.
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Cizelge 4.93. Kisith ve Tam Sulamada lif inceligi i¢in elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliskin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 1) (2) (©) 4) ®) (6)
< Gloria 0.019 0.259** -0.074 -0.043 0.025 -0.148**
E Nazilli84-S -0.089 -0.155** -0.083 -0.206** -0.014 -0.252**
5 NP Ege -0.018 0.05 -0.086** -0.17** -0.077 -0.059
= Nazilli M-503 0.069 0.029 -0.084 0.159** 0.108 0.02
z DAK 66:3 -0.035 0.139 0.063 0.175** 0.144** -0.094
X NIAB 999 0.081 -0.053 -0.045 -0.181** -0.052 -0.081**
© Gloria -0.096** 0.162** 0.051 0.052 0.231** -0.017
= Nazilli84-S 0.146** -0.082** -0.049 -0.127** -0.009 0.039
(—g NP Ege 0.18** 0.131** -0.03 -0.099** -0.029 -0.124**
w Nazilli M-503 0.038 -0.106* 0.079 0.15 -0.011 -0.049
% DAK 66:3 0.166** -0.105* 0.01 -0.073 0.097** -0.077
= NIAB 999 -0.031 0.085 -0.064 0.231** 0.067 -0.04*
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
KD KD .. e 8
SH %65 Yol SH Vo5 %l , kosegen listii OK.Y,' .
Osegen alt1 RE etkilerini
[9()] = 0.027 | 0053 | 0.068 | [0()] = 0017 | 0033| 0.043 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.062 | 0.122 | 0.155 | [S(ij)] = 0.039 | 0.076| 0.098
[r(ij)] = 0.073 | 0.143 | 0.183 | [r(ij)] = 0.046 0.090 | 0.115

t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Lif inceligine iligkin F2 generasyonuna ait genel ve Ozel uyum yeteneklerinin

kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.94°da verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY), 1 (0.078), 4
(0.152) ve 5 (0.054) numarali ebeveynde pozitif yonde, 2 (-0.158) ve 3 (-0.118) numarali
ebeveynde ise negatif yonde istatistiksel olarak 6nemli oldugu tespit edilmistir. Melezlerin
6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 0.340 (4x2) ile —0.263 (2x4) arasinda degistigi
goriilmektedir. OKY incelendiginde melezler 1x2 (0.222), 3x2 (0.256), 4x1 (0.145), 4x2
(0.34), 4x3 (0.338) pozitif yonde; 2x3 (-0.105), 2x4 (-0.203), 3x5 (-263), 4x6 (-0.169), 2x1 (-
234), 6x5 (-204) negatif yonde dnemli bulunmustur.

Tam sulama altinda ¢alismasinin F2 generasyonunda ise; 4(0.157) ve 5 (0.11) numarali
ebeveynler pozitif yonde; 1 (-0.057), 2 (-0.077) ve 3(-0.118) numarali ebeveynler ise negatif

yonde GKY gostermislerdir. F2 generasyonunun 6zel kombinasyon yetenekleri, 6 melezde
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(1x2, 1x5, 1x6, 4x1, 5x1, 6x1) pozitif, 6 melezde (2x4, 3x6, 2x1, 5x2, 6x2, 6x4) negatif yonde

onemli bulunmustur.

Cizelge 4.94. Kisith ve Tam Sulamada lif inceligi i¢in elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliskin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F, kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 (@) ) Q) (4) ©) (6)
« Gloria 0.078** 0.222** -0.041 -0.032 0.02 0.017
g Nazillig4-S -0.234** -0.158** -0.105* -0.203** -0.075 -0.066
& NP Ege 0.036 0.256** -0.142** 0.006 -0.263** -0.072
= Nazilli M-503 | 0.145* 0.34** 0.338** 0.152** 0.169** -0.169**
z DAK 66:3 -0.069 0.045 0.094 0.107 0.054* -0.071
X NIAB 999 -0.017 -0.061 -0.096 -0.026 -0.204** 0.016
© Gloria -0.057* 0.304** 0.054 -0.055 0.185** 0.19**
= Nazilli84-S -0.235** -0.077** -0.08 -0.182** 0.095 0.008
‘—; NP Ege -0.089 0.063 -0.118** 0.098 -0.055 -0.283**
n Nazilli M-503 | 0.143* -0.113 0.005 0.157** -0.018 -0.016
% DAK 66:3 0.15* -0.143* 0.058 0.021 0.11** 0.042
= NIAB 999 0.185** -0.17** 0.076 -0.21** 0.029 -0.015
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
KD KD .. b e
SH %65 Yol SH G %L " kosegen {istli OKY, N
Osegen alt1 RE etkilerini
lo()] = 0.027 } 0053 | 0.068| [9()] = 0.027 0.053| 0.068 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.062 | 0.122 | 0.155] [S(ij)] = 0.061 0.120 | 0.153
[r(ij)] = 0.072 | 0.141 | 0.180| [r(ij)]= 0.071 0.139| 0.178
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, lif

inceligine iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.95°de verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda lif inceligine ait hesaplanan heterosis
degerleri % 4.30 (1x2) ile %-14.30 (6x2) arasinda degismistir. F1 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde istatistiki olarak Onemli bulunan melez
kombinasyonu olmamustir. Lif inceligi i¢in heterobeltiosis degerleri %3.95 (1x2) ile %-17.46
(6x2) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6nemli olan melez

kombinasyonu tespit edilememistir. (Cizelge 4.95).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, lif inceligi bakimindan hesaplanan
en biiylik heterosis %-2.12 ve heterobeltiosis degeri %-3.35 olarak 5 numarali ebeveynin

kullanildig1r melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %-7.85 ve en diisiik
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heterobeltiosis degeri ise %-10.69 ile 2 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%-5.25, en yiiksek heterobeltiosis degeri %-7.13 ile 5 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik
heterosis degeri ortalamasi %-8.92 ile 3 numarali ¢esit olurken, en diisiik heterobeltiosis
ortalamast %-10.63 olarak 1 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %-7.12 ve %-9.54

olmustur (Cizelge 4.95).

Tam sulama kosullarindaki F1 melezleri i¢in lif uzunluguna ait hesaplanan heterosis
degerleri % 20.92 (1x2) ile %-5.95 (4x2) arasinda degismistir. F1 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 11 adet melez (1x2, 1x3, 1x5, 1x6, 2x5, 2x6, 2x1,
4x1, 5x1, 6x1, 6x5) pozitif yonde istatistiki olarak 6nemli oldugu tespit edilmistir. Lif inceligi
icin heterobeltiosis degerleri %14.71 (1x2) ile %-12.59 (4x2) arasinda degisiklik
gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 6nemli bulunan melez kombinasyon

tespit edilememistir (Cizelge 4.95).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, lif inceligi bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %9.36 ve heterobeltiosis degeri %0.68 olarak 1 numarali ebeveynin
kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-3.39 ile 3 numarali ebeveyn
ve en disik heterobeltiosis degeri ise %-5.23 ile 4 ¢esidin kullanmildigi melez
kombinasyonlardan elde edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en
yiiksek heterosis degeri %7.86 ile 1 numarali ebeveyn ve en yiiksek heterobeltiosis degeri
%0.66 ile 5 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamasi1 %-1.70 ve en
diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-7.91 olarak 4 numarali ebeveynin baba olarak kullanildig:
melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %2.12

ve %-2.76 olmustur (Cizelge 4.95).
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Cizelge 4.95. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda Fi Melezlerinde Lif Inceligi Bakimindan
Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht 4.30 -5.56 479 0.87 -9.63 -2.96
Hb 3.95 -8.06 -9.93 -2.26 12,67 579
) Ht 0.64 1026 -10.26 -6.52 1221 7.85
Hb | 031 1292 -1537 -9.72 1545 | -10.69
3 Ht | -10.55 -8.26 -8.74 -7.68 -9.88 -6.91
= Hb | -1292  -10.98 -11.39 -8.13 -10.57 821
§ A Ht | -10.54 -9.14 -11.90 -4.48 -3.95 -5.89
e Hb | -1537  -1432  -14.46 -6.82 -6.04 -8.33
g . | -6.83 -1.00 5.27 2.09 -6.43 212
5 Hb | -9.72 438 5.27 -0.41 -6.70 -3.35
5 Ht | -1250  -1430  -1161  -10.73 -8.44 9.0
Hb | -1545  -17.46  -12.29  -12.67 -8.70 -10.22
T -7.95 5,68 -8.92 -6.49 -5.25 -8.42
Hb | -10.63 -8.64 -10.60 -9.95 713 -10.28
o LHt | 712
Hb | -9.54
. Ht 20.92%%  7.40%* 111 10.65%*  6.69%* 9.36
Hb 1471 1.2 10.48 2.32 -1.90 0.68
) Ht | 10.50%* -4.08 1161 8.83%*  4.46%* 152
Hb | 490 717 -8.56 5.93 1.07 175
A s Ht 0.93 1156 -2.36 236 -1018 | -3.29
e Hb | -7.17 473 -6.36 293  -1020 | -484
= g |H | s2er 595 217 -0.02 1.45 134
‘g Hb | -8.56 -12.59 -6.18 -4.66 273 523
S Ht | 1455%*  3.04 -0.10 0.78 2.14 117
L% Than | ses 0.30 -0.68 -3.90 151 055
5 Ht | 9.93* -2.40 -7.20 -6.40 3.27* 255
Hb | 107 556 7.22 10.26 2.64 4,08
o LH! 7.86 2.81 -1.23 -1.70 4.07 0.91
Hb | -0.77 1158 -4.50 7.91 0.66 -2.45
212
-2.76

Tam ve kisitli sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, lif inceligine

iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.96°de verilmistir.

Kisith sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda lif inceligine ait hesaplanan
heterosis degerleri %8.96 (1x2) ile %-15.44 (4x1) arasinda degismistir. F2 generasyonunda

hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 20 tanesi istatistiki olarak O6nemli
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bulunurken, 10 tanesinde (1x3, 1x4, 1x5, 1x6, 4x5, 2x1, 3x2, 4x2, 4x3, 5x4,) heterosis degeri
onemsiz bulunmustur. Lif inceligi i¢in heterobeltiosis degerleri %8.32 (1x2) ile %-19.81 (2x4
ve 4x1) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6nemli olmayan 7 adet
melez ( 1x5, 1x6, 4x5, 5x6, 2x1, 4x3, 5x4 ) saptanmis olup bu melezlerin etki yonii pozitiftir
(Cizelge 4.96).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, lif inceligi bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %0.23 ve heterobeltiosis degeri %-2.79 olarak 1 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %-8.38 ve en diisik
heterobeltiosis degeri ise %-11.41 ile 2 numarali gesitte tespit edilmistir. Cesitlerin baba
olarak kullanildigi melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %-2.02 ve en yliksek
heterobeltiosis degeri %-5.38 ile 2 numarali ebeveyn olmustur. En diislik heterosis degeri
ortalamasit %-8.92 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-11.66 olarak 1 numarali
ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve

heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %-6.42 ve %-9.04 olmustur (Cizelge 4.96).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in lif inceligine ait hesaplanan heterosis
degerleri % 4.24 (2x5) ile %-10.32 (6x5) arasinda degismistir. F2 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 5 adet melezin (1x2, 1x4, 1x5, 1x6, 6x5) negatif
yonde istatistiki olarak onemli oldugu tespit edilmistir. Lif inceligi i¢cin heterobeltiosis
degerleri %2.81 (3x5) ile %-10.96 (1x2) arasinda degisiklik gdstermektedir. Heterobeltiosis
degerleri incelendiginde 1x2, 1x3, 1x4, 1x5, 1x6, 2x1, 3x1, 4x1 ve 6x5 negatif yonde 6nemli

oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.96).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, lif inceligi bakimindan hesaplanan
en biiylik heterosis %2.09 ve heterobeltiosis degeri %1.90 olarak 2 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-5.44 ve en diisik
heterobeltiosis degeri ise %-8.80 ile 1 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%-0.42 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %-1.37 ile 3 numarali ebeveyn olmustur. En
diisiik heterosis degeri ortalamasi %-1.85 ile 5 numarali ebeveyn ve en diisiik heterobeltiosis
ortalamast %-5.21 olarak 1 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirastyla %-1.21 ve %-

2.57olmustur (Cizelge 4.96).
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Cizelge 4.96. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F, Melezlerinde Lif Inceligi Bakimindan
Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.
Ebeveyn 1 2 3 4 5 6 Ort.
1 Ht 8.96** -4.42 -3.81 1.43 -1.00 0.23
Hb 8.32** -6.49* -8.78** -2.04 -4.93 -2.79
5 Ht -0.64 -14.30**  -14.96**  -6.81** -5.85* -8.38
Hb -1.22 -16.64**  -19.81**  -10.50**  -10.10** -11.41
3 Ht -14.79** -4.01 -12.92**  -13.56** -7.52** -7.60
- Hb | -16.64**  -6.64* -15.65**  -14.69**  -9.25** -9.24
E 4 Ht -15.44** -1.77 -0.17 -3.03 -8.09** -2.61
> Hb | -19.81**  -7.37** -3.29 -4.85 -9.29** -4.96
g 5 Ht -7.33* -5.02* -9.94** 0.98 -2.95 -3.39
é Hb | -10.50**  -8.79**  -11.12** -0.91 -3.52 -4.87
6 Ht -6.38* -8.26**  -11.20**  -9.06**  -10.65** -7.84
Hb | -10.10** -12.40** -12.87** -10.25** -11.18** -9.34
Ort. Ht -8.92 -2.02 -8.01 -7.95 -6.52 -5.08
Hb -11.66 -5.38 -10.08 -11.08 -8.65 -7.42
ort. Ht -6.42
Hb -9.04
1 Ht -7.60** -2.27 -4.87* -6.33***  -6.13** -5.44
Hb -10.96**  -5.96* -8.46** -9.14**  -9.50** -8.80
9 Ht -3.59 0.98 1.67 4.24 3.58 2.09
Hb | -7.09%* 0.83 1.52 3.53 3.63 1.90
o 3 Ht -2.84 -0.69 -0.69 3.66 1.52 0.76
e Hb -6.50* -0.83 -0.69 2.81 1.42 0.54
c_; 4 Ht -2.17 0.29 -0.74 -0.49 -0.49 -0.28
(g Hb -5.87* 0.15 -0.74 -1.31 -0.59 -0.50
S Ht 0.33 0.29 -1.95 -0.20 -3.36 -1.04
= > Hb -2.68 -0.39 -2.76 -1.02 -3.97 -1.63
6 Ht -0.33 -0.74 1.87 1.13 -10.32** -1.61
Hb -3.91 -0.69 1.77 1.03 -10.89** -1.76
Ort. Ht -1.72 -1.69 -0.42 -0.59 -1.85 -0.98
Hb -5.21 -2.54 -1.37 -1.52 -3.00 -1.80
-1.21
-2.57
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4.9. Lif Kopma Dayanikhihig: (gr/tex)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisithi (%50) sulama kosullar altinda lif kopma
dayanikliligi bakimindan onvaryans analizleri Cizelge 4.97° de verilmistir. Yapilan o6n
varyans analizinde genotipler arasinda istatistiki olarak %1 6nem diizeyinde fark oldugu tespit
edilmistir.

Cizelge 4.97. Kisith sulama F; ve F; lif kopma dayanikliligi degerlerine ve tam sulama F1 ve F; lif
kopma dayaniklilig1 degerlerine ait 6n varyans analiz sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF, TSF, TSF,
Blok 3 2.20 11.40 9.32 26.7
Genotip 35 7.91%* 10.85** 8.08** 7.41*%*
Hata 105 3.52 3.05 4,57 3.84
Genel 143

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisitl Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisithh sulamada, en yiiksek lif kopma daynaikliligina
sahip 6 (31.4 gr/tex) numarali ebeveyn olurken; tam sulama kosullarinda yine 6 (33.3 gr/tex)
numarali ebeveyn en yiiksek lif kopma daynaikliligina sahip olmustur. Ebeveynler arasinda en
diisiik lif kopma daynikliligina sahip ebeveyn kisitli sulama kosullarinda 3 (24.2 gr/tex)
numarali ebeveyn olurken, tam sulamada ise 4 (28.9 gr/tex) numarali ebeveyn olmustur

(Cizelge4.98ve 4.99).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kisith
sulama altinda lif kopma dayaniklilifina ait ortalama degerleri Cizelge 4.98’de verilmistir.
Kisith sulama altinda F1 melezler igerisinde en yiiksek lif kopma dayamikliligi 6x2 (29.8
gr/tex) sahip olurken, en diisiik lif kopma daynikliligina sahip melez 3x4 (25.7 gr/tex); tam
sulamada ise en yiiksek lif kopma dayaniklilig1 6x3 (33.2 gr/tex) melezi, en diisiik lif kopma
dayanikliligi ise 5x3 (27.2 gr/tex) melezi olmustur (Cizelge 4.98).
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Cizelge 4.98. Tam ve Kisitlh Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; lif kopma dayanikliligina ait ortalama degerler ve onemlilik

gruplart.
Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

) () 2 (©) (4) ©) (6)

= Gloria 28.5 BG 28.2 BH 27.4 Bl 26.3 GJ 26.5FJ 27.3 Bl
5 Nazilli84-S 28.6 BG 28.9 AF 26.9 DJ 28.1 BI 27.8 Bl 29.2 AE
3 NP Ege 26.5FJ 26.9 DI 24.2] 25.7 HJ 26.6 FJ 28.2 BH
= | Nazilli M-503 27.4 Bl 26.6 EJ 26.6 FJ 27.5 Bl 26.5FJ 29.4 AD
E DAK 66:3 26.8 DJ 27.6 Bl 27.2 Cl 29.7AC 2551 28.6 BG

% | NIAB 999 28.5 BG 29.8 AB 27.1Cl 28.4 AG 29.3 AD 314 A
Gloria 31.6 AH 31.6 AH 29.2 El 31.0 AH 31.5 AH 31.9 AF

g Nazilli84-S 32.5 AC 32.1 AE 29.7 Cl 29.5 El 29.5El 29.5El

< | NP Ege 29.1FlI 29.6 CI 28.9 FI 28.7 HI 30.8 AH 29.1FlI
@ | NazilliM-503 | 31.8 AG 29.5 DI 31.0 AH 28.9 Gl 29.9 Cl 32.5 AD
% DAK 66:3 30.0 CI 30.8 AH 27.2 1 30.9 AH 29.4 El 31.3 AH

| NIAB 999 30.2 BH 30.5 AH 33.2 AB 32.6 AC 30.6 AH 333 A

KS Ort: 27.64 LSDg o5 KS: 2.633 TS Ort: 30.52 LSDgos TS: 2.996

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisitli sulama altinda

lif kopma dayanikliligina ait ortalama degerleri ise Cizelge 4.99’da gosterilmistir. Kisith

sulama altinda F2 melezlerin lif kopma dayanikliligi ortalamas1 32.4 gr/tex (2x4) ile 24.7

gr/tex (1x3) arasinda degisiklik gostermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 33.6 gr/tex

(6x1) ve 28.2 gr/tex (3x4) arasinda oldugu gozlemlenmistir (Cizelge 4.99).

Cizelge 4.99. Tam ve Kisith Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; lif kopma dayanikliligina ait ortalama degerler ve onemlilik

gruplart.
Q Gloria Nazillig84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
J @ 2 (©) (4) (©) (6)
- Gloria 28.5 CH 27.5 DI 24.7 JK 29.0 BG 28.8 CH 29.3 BF
5 Nazilli84-S 28.3 CH 28.9 CH 29.8 BE 324 A 27.5 DI 27.3 Fl
c% NP Ege 27.2F] 26.9 FJ 242K 28.0 CH 266 GK | 26.9FJ
= | NazilliM-503 | 28.0 CH 29.3 BF 27.3 El 27.5El 265 HK | 29.8 AE
% DAK 66:3 275 El 30.2 AC 27.0F] 28.8 CH 25.5 IK 28.6 CH
% | NIAB 999 28.5 CH 30.0 AD 279 CI 28.8 CH 28.1 CH 31.4 AB
Gloria 31.6 AG 30.4 CJ 30.6 BJ 29.2 EJ 31.7 AG 31.7 AF
g Nazilli84-S 30.2 CJ 32.1 AD 30.3CJ 32.6 AC 30.2 CJ 30.9 AJ
& | NP Ege 28.3 1J 28.6 HJ 28.9 FJ 28.2) 29.7DJ 31.0 Al
@ | NazilliM-503 | 31.9 AD 31.3 AH 30.0 CJ 28.9GJ 29.9DJ 31.8 AE
% DAK 66:3 30.7 AJ 32.0 AD 30.5CJ 30.6 BJ 29.4DJ 32.1 AD
| NIAB 999 33.6 A 28.4 1] 30.4 CJ 31.0 Al 30.3CJ 33.3AB
KS Ort; 28.11 LSDgos5 KS: 2.450 TS Ort:30.60 LSDgs TS: 2.748
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Tam ve kisith sulama altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1
generasyonunda lif kopma dayanikliligina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglari

Cizelge 4.100° te verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitl sulama icin, eklemeli gen etkisi varyansi
(a) onemli bulunurken; ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin
toplanmasini belirleyen varyans (b2), dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs),

dominantlik etkisi (b), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) 6nemli bulunmamustir.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a) 6nemli bulunurken;
ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (b2), dominant genlerin anaglara dagilimimni belirleyen (b3), dominantlik etkisi (b),
anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) 6nemli bulunmamustir.

Cizelge 4.100. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F; Generasyonunda Lif Kopma
Dayanikliligina Degerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF1 TSF;
KO F KO F
a 5 36.3794 10.3079** 20.5578 4.4981**
b: 1 0.0036 0.0010 0.7801 0.1707
b2 5 6.3984 1.8130 6.0648 1.3270
b3 9 2.5324 0.7176 6.2951 1.3774
b 15 3.6525 1.0349 5.8507 1.2801
c 5 1.4350 0.4066 1.9446 0.4255
d 10 3.3243 0.9419 8.2560 1.8064

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda lif kopma dayanikliligina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglari

cizelge 4.101° te verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitl sulama i¢in, eklemeli gen etkisi varyansi
(a), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) ve dominantlik etkisi
(b) istatistiki olarak resiprokal etki (d) énemli bulunurken; ortalama dominantlik varyansi
(b1), dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (b3) ve anasal etki degerleri (c)

istatistiki olarak onemli bulunmamustir.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi varyansi (a) 6nemli bulunurken;
ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anacta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (b2), dominant genlerin anaglara dagilimimi belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b),

anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) onemli bulunmamistir
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Cizelge 4.101. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F, Generasyonunda Lif Kopma
Dayanikliligina Degerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglart.

VK D KSF; TSF;
KO F KO F
a ) 36.9381 12.0907** 18.3231 4.7689**
b: 1 5.3389 1.7475 0.1837 0.0478
b> 5 10.0182 3.2792** 6.2429 1.6248
b3 9 4.3072 1.4098 6.3295 1.6474
b 15 6.2796 2.0555* 5.8909 1.5332
c 5 4.3717 1.4310 6.2044 1.6148
d 10 7.9019 2.5865** 4.8403 1.2598

Tam ve kisithh sulamada Flgenerasyonunda lif kopma dayaniklili§i bakimindan
yapilan analiz sonucunda, tam sulama hem kisithi sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler

sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisitli sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkli
(0.247) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (1.77) 1’den biiylik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F)
degerinin pozitif olmasm dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (Hi/D)*? (1.333) 1’den
bliyiilk olmasi {istiin dominantligin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
dominant etkilerin daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini
belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz
kalmustir (Cizelge 4.102).

Tam sulama Fi melezleri i¢in yapilan analiz sonucunda, lif kopma dayanikliligi
acisindan olusan tiim genetik parametreler dnemsiz bulunmustur. Yapilan analiz sonucunda;
dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli (0.199) ¢ikmasindan dolay1 bu
allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki
farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalitminda dominant etkilerin daha 6nemli
oldugunu ve dominantlik derecesinin (Hi/D)"? (1.929) 1°den biiyiik olmasi iistiin dominantligin
bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen
sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) 1.954 bulunmus olup; popiilasyonda dominant

allellerin tstiin oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F) pozitif
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olarak saptanmustir. Etkili en az gen gifti sayisim belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig

icin bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.102).

Dar anlamda kalitim derecesi kisith sulamada 0.399 ve tam sulamada ise 0.227 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.545 iken tam sulamada 0.522 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.102. Lif kopma dayanikliligi I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (F1).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.873+1.337 1.176+1.544
D 7.396+3.537 5.071+4.085
F 5.482+8.640 6.317+9.979
H: 13.139+8.978 18.862+10.369
H> 12.957+8.020 15.043+9.263
D-H; -5.743+7.873 -13.791+9.094
(H./D)*2 1.333 1.929
H./4H, 0.247 0.199
KD/KR 1.77 1.954
h? -0.485+5.398 -0.545+6.235
h?/H,=K -0.037 -0.036
Kalitim Derecesi (GH) 0.545 0.522
Kalitim Derecesi (DH) 0.399 0.227
r (Yr, Wr + Vr) 0.494 -0.637

Alt1 genotipe ait kisith sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin
olusturdugu popiilasyonda lif kopma dayaniklilig1 i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans

(Wr) degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.33’da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deger almistir. Bu da lif kopma dayaniklilig1 diisiik olan
ebeveynlerin resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin
y eksenini pozitif yonde kestigi (a=1.373) ve bu sonugta kismi dominantliga isaret etmektedir.
(H/D)¥? (1.997) degeri 1’den biiyiik cikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr
grafiginde 6 numarali ¢esidin baslangic noktasina en uzak ebeveyn oldugu goériinmektedir
buradan bu ¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. 6x6 tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 3 ve 5 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha

yiiksek oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.33).
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6,852

a=1373 b=02587 w=0269

Sekil 4.33. Kisith Sulama F; Generasyonu Lif Kopma Dayanikliligina Ait Wr/Vr Grafigi.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da lif kopma dayaniklilig1 yiiksek olan
ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=10.728) ve bu sonugta kismi dominantliga isaret
etmektedir. (H1/D)Y? degeri 1°den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr
grafiginde tiim ebeveynler baslangi¢ noktasina uzak oldugu goriinmektedir buradan bu
cesitlerin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. 6x6 tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 2, 3 ve 5 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha

yiiksek oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.34).
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5,820

Wr

1,152

a=10728 b=-1.881 w=6246

Sekil 4.34. Tam Sulama F1 Generasyonu Lif Kopma Dayanikliligina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisitl sulamada F2generasyonunda lif kopma dayanikliligi bakimindan hem
tam sulama hem de kisith sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6nemli
bulunan bir deger tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in Onceden kabullenilen

varsayimlarin gegerli oldugu ‘t’ degerinin 6nemsiz ¢ikmis olmasindan 6tiirii gegerlidir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkli
(0.248) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranimnin (KD/KR) (1.713) 1’den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmistir. Dominantlik derecesinin (Hi/D)¥? (1.439) 1°den biiyiik
olmasi iistiin dominantligin oldugunu gosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu ozelligin kalitiminda dominant etkilerin
daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini belirleyen h?/Hz2=K ise
I’in altinda kaldig1 icin bu parametre bilgi vermek acgisindan yetersiz kalmistir (Cizelge

4.103).

Tam sulama F2 melezleri i¢in lif kopma dayanikliligi agisindan olusan tiim genetik
parametreler i¢in yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1)
0.25’den farkli (0.222) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli
varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu &zelligin
)1/2

kalittiminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (Hi/D

(1.718) 1’den biiyiikk olmast {istiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur.
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Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gdsteren deger
(KD/KR) 1.712 bulunmus olup; popiilasyonda dominant allellerin istiin oldugunu
gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F) pozitif olarak saptanmustir. Etkili
en az gen ¢ifti sayismi belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 icin bu parametre bilgi

vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.103).

Dar anlamda kalitim derecesi kisith sulamada 0.363 ve tam sulamada ise 0.255 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kiiciik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki payinin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.543 iken tam sulamada 0.496 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.103. Lif kopma dayanikliligi I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (F).

Ortalama Degerler
Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.822+2.674 1.119+2.311
D 7.459+7.075 5.127+6.114
F 5.643+17.284 4.625+14.937
Hi 15.449+ 7.960 15.136=+15.521
H; 15.309+16.044 13.434+13.866
D-H: -7.990+15.751 -10.010+13.612
(H4/D)*2 1.439 1.718
H/4H, 0.248 0.222
KD/KR 1.713 1.712
h? 0.285+10.799 -0.596+9.332
h?/H=K 0.019 -0.044
Kalitim Derecesi (GH) 0.543 0.496
Kahtim Derecesi (DH) 0.363 0.255
r (Yr, Wr + Vr) 0.021 0.016

6x6 kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda lif kopma dayaniklilig1 i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)
degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.35°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deger almistir. Bu da lif kopma dayaniklilig1 kiiglikolan
ebeveynlerin resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin
y eksenini pozitif yonde kestigi (a=2.820) ve bu sonucta kismi dominantliga isaret etmektedir.

(H1/D)Y? degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde 5
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numarali ¢esidin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu goériinmektedir buradan bu
cesidin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. Tam diallel melezleme ¢alismasinda yer
alan genotiplardan 3 ve 4 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
homozigot oldugu belirlenirken, 3 numarali genotipin ise lif kopma dayaniklilig1 bakimindan

daha yiiksek oranda dominant genlere sahip oldugu sonucuna varilmaktadir.(Sekil 4.35).

[str] igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

7,339

wWr
2,456

a=2820 b=-0.076 «=8280

Sekil 4.35. Kisith Sulama F; Generasyonu Lif Kopma Dayanikliligina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama F2 generasyonu igin; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif deger almistir. Bu da lif kopma dayaniklilig:
kiigiikolan ebeveynlerin resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde
regresyon hattinin y eksenini pozitifyonde kestigi (a=0.205) bu o6zellik igin kismi
dominantligin var olduguna isaret etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok
resesif gen tastyan genotipin kisith sulamada oldugu gibi 6 nolu ebeveyn oldugu
gozlemlenmistir. 6x6 tam diallel melezleme ¢alismasinda yer alan genotiplardan 1, 3 ve 5
no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve 1, 2 ve

3 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik icin dominant gen tasidig: goriilmektedir (Sekil

4.36).
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[str]icin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

7,277

Wr

1
0,000 8,477

a=0205 bh=0304 w=6246

Sekil 4.36. Tam Sulama F, Generasyonu Lif Kopma Dayanikliligina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun lif kopma dayanikliligi agisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum

yetenekleri ile resiprokal etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.104°da verilmistir.

Ebeveynlerin lif kopma dayanmikliligi o6zelligine ait kisith sulama altinda Fi1
generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY) %1 diizeyinde 6nemli bulunurken; 6zel
kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 6nemli bulunmamistir.
GKY/OKY oranmin 1’den biiyiik olmasi bu &zelligin kalitiminda eklemeli genlerin daha
baskin oldugunu ortaya koymaktadir. Bu sonug ile birlikte diallel melez analizinde D-H1’in

)¥2 degerinin 1°den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon

negatif bulunmasi ve (Hi/D
hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant
gen etkilerinin daha O©nemli oldugunu vurgulamakta olup bu sonuglar birbirini

desteklememektedir (Cizelge 4.104).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY) %1 diizeyinde
onemli bulunurken; 6zel kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslari
onemli bulunmamistir. GKY/OKY oramnin 1’den biiyiik olmasi lif kopma dayaniklilig:
0zelliginin kalittmimin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; dnemsiz
bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)Y?
degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini pozitif taraftan
kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli

oldugunu vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yOnteminde Jinks-Hayman tipi
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analizden farkli olarak g¢evre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 gevre
varyansinin yaptig1 katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen
sonuglar1 gosterebilmektedir. Bu durumda g¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu ¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi

diisiiniilmektedir (Cizelge 4.104).

Kisitli sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY)
6zel kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 énemli bulunmustur.
GKY/OKY oranmin 1’den biiyiik olmasi bu &zelligin kalitiminda eklemeli genlerin daha
baskin oldugunu gostermektedir. Bu sonug ile birlikte diallel melez analizinde D-H1’in
negatif olmas1 ve (H1/D)Y? degerinin 1’den biiyiik olusu bununla beraber grafik analizinde
regresyon hattinin y eksenini pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu
dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu goéstermistir ve bu sonuclar birbiri ile

paralellik gostermektedir (Cizelge 4.104).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY) %1 diizeyinde
onemli bulunurken; 6zel kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslari
onemli bulunmamistir. GKY/OKY oranmnin 1’den biiyiik olmasi lif kopma dayaniklilig:
6zelliginin kalittiminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat, dnemsiz
bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmas ve (H1/D)Y?
degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini pozitif taraftan
kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli
oldugunu vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi
analizden farkli olarak c¢evre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre
varyansinin yaptigi katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile gelisen
sonuglart gosterebilmektedir. Bu durumda ¢evre varyansmin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu g¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi

diistiniilmektedir (Cizelge 4.104).
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Cizelge 4.104. Lif Kopma Dayamkliligina iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Iliskin Ozel
Uyum Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglart.

VK SD KO
KSFy KSF; TSF1 TSF;
GUY 5 9.095** 9.235** 5.140** 4.581**
OKG 15 0.913 1.570* 1.463 1.473
Resip. Etli 15 0.674 1.681* 1.538 1.324
Hata 105 0.882 0.764 1.143 0.961

Lif kopma dayanikliligina iliskin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon

giicii etkileri Cizelge 4.105’da verilmistir.

Kisith sulama Fi1 generasyonunda en biiyiik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 6
numarali ebeveynden (1.399) elde edilirken; en kiigiikk GKY 3 numarali ebeveynden ( -1.193)
elde edilmistir. 3, 4 ve 5 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken;1, 2, ve 6 numaral
ebeveynlerin  GKY pozitif olarak tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 1.588 (5x4) ile -1.042 (1x6) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde melezler 5x4 (1.588) disinda 6nemli bulunan melez kombinasyonu tespit
edilememistir. Lif kopma dayanikliligi bakimindan kisith sulama F1 melezlerinde resiprok

etki gosteren melez olmamustir.

Tam sulama 6x6 tam diallel melez calismasinin F1 generasyonunda ise; 6 (0.95)
pozitif yonde; 3 numarali ebeveyn (-0.906) negatif yonde GKY %1 diizeyinde &nemli
bulunmustur. Melezlerin 6zel kombinasyon yetenekleri incelendiginde, 2x6 (-1.565) ve 5x3 (-

1.838) disinda 6nemli olan kombinasyon tespit edilmemistir.
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Cizelge 4.105. Kisith ve Tam Sulamada lif kopma dayanikliligi i¢in elde edilen verilere uygulanan
genel ve 6zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligskin
genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F: kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon
yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege | Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
J 1) ) 3 4 ®) (6)
« Gloria -0.12 0.356 0.649 -0.503 -0.511 -1.042
E Nazillig84-S 0.2 0.476 -0.047 -0.574 -0.057 0.012
;’; NP Ege -0.45 0.025 -1.193** -0.142 0.774 -0.207
= Nazilli M-503 0.563 -0.737 0.45 -0.203 0.985 0.016
z DAK 66:3 0.175 -0.1 0.288 1.588* -0.358 0.258
X NIAB 999 0.6 0.3 -0.537 -0.5 0.337 1.399**
© Gloria 0.465 1.033 -0.931 0.506 0.181 -0.888
e Nazillig84-S 0.462 0.042 -0.008 -0.971 -0.008 -1.565*
c—; NP Ege -0.075 -0.025 -0.906** 0.365 -0.198 0.558
” Nazilli M-503 0.375 0.025 1.138 -0.119 0.39 1.146
% DAK 66:3 -0.788 0.675 -1.838* 0.512 -0.431 -0.104
- NIAB 999 -0.825 0.5 2.025 0.05 -0.362 0.95**
Kisith Sulama Tam Sulama
Koésegenler GKY,
SH KD SH S kosegen iistii OKY,
K> 0" %5 | %6l 1y Iti RE etkilerini
- segen a
[o()] = 0248 | 0486 | 0.620) [9()] = 0.282 0553 | 0.705 gostermektedir.
[SGij)] = 0564 | 1.105 | 1.410] [S(ij)] = 0.642 1.258 | 1.605
[r(ij)] = 0.664 1301 | 1.660| [r(ij)]= 0.756 1.482| 1.890
t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Lif kopma dayamikliligina iliskin F2 generasyonuna ait genel ve 06zel uyum

yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.106’da verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY), 2 (0.784) ve 6
(0.865) numarali ebeveynde pozitif yonde, 3 (-1.391) numarali ebeveynde ise negatif yonde
istatistiksel olarak onemli oldugu tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 1.483 (2x4) ile -1.483 (3x2) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde melezler 2x4 (1.485), 3x4 (0.495), 3x1 (1.213) pozitif yonde, 2x6 (-1.163),
3x2 (-1.485) negatif yonde 6nemli bulunmustur. Lif kopma dayanikliligi bakimindan kisitl

sulama F2 generasyonunda 5x2 disinda resiprok etki gosteren melez olmamustir.

Tam sulama altinda ¢alismasinin F2 generasyonunda ise; 1(1.449) ve 6 (0.46) numarali
ebeveynler pozitif yonde; 2 (-0.489) ve 5 (-1.24) numarali ebeveynler ise negatif yonde GKY
gostermiglerdir. F2 generasyonunun 6zel kombinasyon yetenekleri, 2x4 (0.987), 4x6 (1.844)
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melezlerinde pozitif, 4x5 (-1.37), 5x2 (-1.505), 5x4 (-1.324) melezlerinde negatif yonde
onemli bulunmustur. (Cizelge 4.106).

Cizelge 4.106. Kisith ve Tam Sulamada lif kopma dayaniklilig1 i¢in elde edilen verilere uygulanan
genel ve 6zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliskin
genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F, kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon
yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 @) ) Q) (4) ©) (6)
< Gloria -0.122 -0.888 -0.663 0.039 0.701 0.031
g Nazilli84-S 0.387 0.784** 0.806 1.483** 0.545 -1.163*
Z NP Ege 1.213* -1.438* -1.391** 0.495** 0.645 -0.176
= Nazilli M-503 -0.525 -1.525 -0.338 0.444 -0.315 -0.149
z DAK 66:3 -0.663 1.363* 0.237 1.163 -0.581** -0.099
X NIAB 999 -0.362 1.35 0.512 -0.475 -0.25 0.865**
© Gloria 1.449** 0.346 0.309 -0.466 0.028 -0.35
= Nazilli84-S -0.505 -0.489* 0.175 0.987* -0.395 0.883
‘—; NP Ege 0.051 0.146 -0.114 0.406 -0.706 -0.35
w Nazilli M-503 0.131 0.154 0.961 -0.065 -1.37** 1.844**
% DAK 66:3 0.121 -1.505** -0.071 -1.324* -1.24** -1.319**
= NIAB 999 -0.25 -0.17 -0.593 0.572 0.085 0.46**
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
KD KD .. e 8
SH %65 Yol SH Vo %L " kosegen {istli OKY, .
- Osegen alt1 RE etkilerini
[o®] = 023 | 0451 | o575 | [0 = 0216 | 423 | 0.540 gostermektedir.
[SGij)] = 0525 | 1.029 | 1.313 | [S(i)] = 0492 | 0964 | 1.230
[r(ij)] = 0.618 | 1211 | 1545 | [r(ij)] = 0579 1.135 | 1.448
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisitli sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, lif kopma

dayanikliligina iligkin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.107°de verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda lif kopma dayaniklhiligina ait
hesaplanan heterosis degerleri %12.05 (5x4) ile %-8.86 (1x6) arasinda degismistir. F1
generasyonunda hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 2 tanesi (5x3, 5x4)
istatistiki olarak 6nemli bulunurken, 28 tanesinde heterosis degeri énemsiz bulunmustur. Lif
kopma dayaniklilig1 igin heterobeltiosis degerleri %9.26 (5x3) ile %-13.14 (1x6) arasinda
dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimmdan 6nemli olan melez tespit edilememistir

(Cizelge 4.107).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, lif kopma dayaniklilig1 bakimindan

hesaplanan en biiylik heterosis %4.68 ve heterobeltiosis degeri %0.77 olarak 5 numarali
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ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-2.89 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %6.80 ile 1 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yliksek heterosis degeri
%2.93 ile 3 numarali hat olurken, en yliksek heterobeltiosis degeri %-3.35 ile 5 numarali
ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamasi %-2.06 ve en diisiik heterobeltiosis
ortalamasi %-7.55 olarak 6 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %0.43 ve %-4.26

olmustur (Cizelge 4.107).

Tam sulama kosullarindaki F1 melezleri i¢in lif kopma dayaniklili§ina ait hesaplanan
heterosis degerleri %6.85 (2x4) ile %-13.23 (6x2) arasinda degismistir. F1 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde istatistiki olarak Onemli melez tespit edilememistir. Lif
kopma dayaniklilig1 i¢in heterobeltiosis degerleri %4.08 (5x4) ile %-14.73 (6x2) arasinda
degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 6nemli melez tespit

edilememistir (Cizelge 4.107).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, lif kopma dayanikliligi bakimindan
hesaplanan en biiylik heterosis %3.24 ve heterobeltiosis degeri %0.80 olarak 5 numarali
ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-3.75 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-7.78 ile 6 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%1.35 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %-2.28 ile 4 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik
heterosis degeri ortalamasi1 %-3.46 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi1 %-6.79 olarak 2
numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve

heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %-0.28 ve %-3.77 olmustur (Cizelge 4.107).
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Cizelge 4.107. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda Fi; Melezlerinde Lif Kopma Dayaniklilig
Bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht -1.83 413 -6.08 -1.81 -8.86 -2.89
Hb -2.60 -3.60 773 -6.94 -13.14 -6.80
) Ht -0.44 1.08 -0.35 2.25 -3.07 -0.02
Hb | -121 -7.09 -2.85 -3.81 1.12 253
3 Ht 1.95 1.27 -0.73 6.94 1.30 1.76
= Hb | -5.62 -6.92 -6.56 4.32 -10.27 -3.89
§ A Ht 0.45 559 2.76 0.05 -0.25 -0.61
e Hb | -1.32 -7.96 -3.28 -3.55 -6.53 4.26
g Ht 3.11 152 9.26%  12.05%* 0.57 4.68
5 Hb | -2.28 450 9.26 8.01 -8.92 0.77
5 Ht 2.34 -1.08 -2.56 -3.65 2.95 -0.87
Hb | -6.93 3.20 -13.69 -9.71 -6.77 -5.39
T 0.54 114 2.93 0.25 2.08 -2.06
Hb | -3.47 -3.75 -3.68 -3.77 -3.35 755
o |LHt 0.43
Hb | -4.26
. Ht 444 112 -3.48 3.53 -2.35 112
Hb 529 -3.09 761 0.00 4,88 417
) Ht 5.14 -0.82 6.85 -1.99 5,66 0.32
Hb | -5.99 5.76 1.40 -6.15 7.29 -3.56
A s Ht 0.12 6.31 -2.38 1.76 0.32 1145
e Hb | -4.04 -10.97 2551 0.94 -6.84 -3.88
= s Ht 7.86 2.67 3.94 2.75 221 231
‘g Hb | 325 -2.57 3.80 1.79 -4.58 -0.31
S Ht -1.07 4.02 4.67 5.06 2.43 3.24
=l Hb | -4.44 -0.39 3.83 4.08 353 0.80
5 Ht 4.82 -13.23 217 0.12 -3.23 375
Hb | -7.29 -14.73 -8.56 -6.76 -8.87 7.78
o |LH -0.61 -3.46 1.35 1.19 0.56 -0.74
Hb | -3.70 -6.79 -1.96 -2.28 -2.46 5.42
-0.28
-3.77

Tam ve kisithh sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, lif kopma

dayanikliligina iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.108°de verilmistir.

Kisith sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda lif kopma dayanikliligina ait
hesaplanan heterosis degerleri %15.33 (4x1) ile %-9.62 (2x6) arasinda degismistir. F2
generasyonunda hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 9 tanesi (2x3, 2x4,
2x6, 3x1, 4x1, 5x2, 5x3, 5x4, 6x1, istatistiki olarak onemli bulunurken, 21 tanesinde
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heterosis degeri 6nemsiz bulunmustur. Lif kopma dayaniklilig1 i¢in heterobeltiosis degerleri
%12.91 (4x1) ile %-14.33 (3x6) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan
onemli olan 10 adet melez (1x3, 2x4, 2x6, 3x6, 5x6, 4x1, 6x1, 6x3, 6x4, 6x5) saptanmis olup
bu melezlerin etki yonii negatiftir (Cizelge 4.108).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, lif kopma dayaniklilig1 bakimindan
hesaplanan en biiylik heterosis %5.85 ve heterobeltiosis degeri %1.32 olarak 5 numarali
ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-0.76 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-4.75 ile 1 numarali ¢esitte tespit edilmistir. Cesitlerin baba olarak
kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %6.68 ve en yiiksek heterobeltiosis
degeri %2.38 ile 4 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamasi %-2.80
ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-9.75 olarak 6 numarali ebeveynin baba olarak
kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise

sirasiyla %2.76 ve %-2.68 olmustur (Cizelge 4.108).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in lif kopma dayanikliligina ait hesaplanan
heterosis degerleri %5.66 (1x3) ile %-4.94 (1x4) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde istatistiki olarak onemli melez tespit
edilememistir. Lif kopma dayaniklilig1 i¢in heterobeltiosis degerleri %4.18 (1x3) ile %-7.83
(6x3) arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 6nemli

melez tespit edilememistir (Cizelge 4.108).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, lif kopma dayaniklili§1 bakimindan
hesaplanan en biiyiik heterosis %1.43 ile 4 numarali ebeveyn ve heterobeltiosis degeri %-1.06
olarak 1 numarali ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis
%-2.20 ve en diisiik heterobeltiosis degeri ise %-3.28 ile 6 ¢esidin kullanildigi melez
kombinasyonlardan elde edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en
yiiksek heterosis degeri %1.28 ile 3 numarali ebeveyn ve en yliksek heterobeltiosis degeri %-
0.84 ile 2 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamasi %-2.23 ve en
diisiik heterobeltiosis ortalamas1 %-4.04 olarak 6 numarali ebeveynin baba olarak kullanildig:
melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %-0.37

ve %-2.17olmustur (Cizelge 4.108).
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Cizelge 4.108. Kisitli ve tam sulama kosullar1 altinda F, Melezlerinde Lif Dayanikliligi Bakimindan
Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht 443 -6.48 3.39 6.33 -2.58 -0.76
Hb 484  -1370%% 122 0.44 -6.85 475
) Ht -1.74 12.00%*  14.82** 115 9.62%* | 367
Hb | -2.16 204  11.94% 484  -1322%% | -0.64
3 Ht | 1253 118 8.37* 6.84 -3.28 2.62
= Hb | 384 -7.01 2.00 422 -1433* | -3.02
§ A Ht | 15.33**  3.99 5.76 0.14 1.10 2.20
e Hb | 1291** 138 -0.46 -3.46 5.5 1156
g . | 162  11L17** 875+ 8.93* 0.40 5.85
5 Hb | -4.01 458 6.08 5.01 -9.08% 1.32
5 Ht | -9.24* -0.66 0.40 2.12 -1.36 0.75
Hb | -13.22%* 462  -1107**  -8.28*  -10.67** -6.93

o LH! 3.70 2.25 4.09 6.68 2.62 -2.80

Hb | -053 -2.10 -3.24 2.38 -2.86 -9.75

o LHt 2.76
Hb | -2.68

. Ht 3.04 5.66 -4.94 0.16 -3.30 0.12
Hb 2.95 4.18 5,09 -2.19 5.14 -1.06
) Ht 2.79 -0.17 222 -4.41 -1.05 -0.68
Hb | 271 -1.48 1.97 -6.58 -2.85 179
A s Ht -0.08 1.91 458 -0.65 3.02 0.57
e Hb | -131 0.57 2.95 -4.15 6.01 1133
= . LHt 2.30 1.56 4.25 3.69 234 1.43
‘g Hb | -2.66 -3.29 -2.04 1.10 435 172
S Ht -4.33 -0.16 0.65 -6.18 142 142
L% b | 560 1150 -1.98 767 -1.88 261
5 Ht -0.97 475 -4.00 113 -1.10 -2.20
Hb | 082 2.95 -7.83 4,07 -1.57 -3.28

o |LH -0.06 0.32 1.28 -1.09 -0.46 -2.23

Hb | -1.23 -0.84 -1.83 -2.38 -2.68 -4.04

-0.37
217
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4.10. Lif Elastikiyeti

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisitl (%50) sulama kosullar1 altinda lif
elastikiyeti bakimindan Onvaryans analizleri Cizelge 4.109’de verilmistir. Yapilan 6n varyans
analizinde genotipler arasinda istatistiki olarak %1 Onem diizeyinde fark oldugu tespit
edilmistir.

Cizelge 4.109. Kisith sulama F1 ve F; lif elastikiyeti degerlerine ve tam sulama F; ve F lif elastikiyeti
degerlerine ait 6n varyans analiz sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF, TSF, TSF,
Blok 3 0.36 0.40 0.03 0.47
Genotip 35 1.20** 1.12** 1.57** 1.44**
Hata 105 0.24 0.32 0.163 0.265
Genel 143

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisitl Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisith sulamada, lif elastikiyetina sahip 4 (6.1 elg)
numarali ebeveyn olurken; tam sulama kosullarinda 2 (6.6 elg) numarali ebeveyn en yiiksek
lif elastikiyetina sahip olmustur. Ebeveynler arasinda en diisiik diisiik lif elastikiyetina sahip
ebeveyn kisitli sulama kosullarinda ayni istatistik grupta yer alan 1 ve 3 (5.4 elg) numarali
ebeveynler olurken, tam sulamada ise 1 (4.8 elg) numarali ebeveynler olmustur (Cizelge
4.110 ve 4.111).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kisith
sulama altinda lif elastikiyetina ait ortalama degerleri Cizelge 4.110’da verilmistir. Kisith
sulama altinda F1 melezler igerisinde en yiiksek lif elastikiyetina 1x2 ve 2x3 (7.4 elg) sahip
olurken, en diisiik lif elastikiyetina sahip melez 6x5 (5.5 elg); tam sulamada ise en yiiksek lif
elastikiyetina 2x3 ve 3x2 (7.2 elg) melezi, en disiik lif elastikiyeti ise 6x1 ve 4x6 (5.1 elg)
melezleri olmustur (Cizelge 4.110).
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Cizelge 4.110. Tam ve Kisith Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F |if elastikiyetina ait ortalama degerler ve onemlilik gruplari.

Q Gloria Nazillig4-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

3 1) ) Q) (4) ©) (6)
- Gloria 54K 74 A 6.2 CH 5.9 FK 6.1 DK 5.5 JK
E Nazillig4-S 6.3 CG 5.9 EK 74 A 6.7 AD 6.4 CF 6.3 CG
= | NP Ege 6.0 EK 7.2 AB 54K 6.2 Cl 6.3 CG 6.0 EK
(2 Nazilli M-503 5.9 FK 6.1 CJ 7.2 AB 6.1 DK 6.0 EK 5.7 GK
E DAK 66:3 5.8 FK 6.6 BE 6.8 AC 5.8 FK 5.8 FK 5.8 FK
| NIAB 999 5.5 JK 6.1 DK 5.8 FK 5.5 IK 5.5 JK 5.6 HK

Gloria 4.8 Q 6.3 BG 6.0 FK 5.7 HM 5.71IM 5.1 NQ
g Nazillig4-S 6.8 AC 6.6 BE 7.2 A 6.5 BF 6.9 AB 5.8 HM
< | NP Ege 5.9 GL 7.2 A 5.7 IN 6.0 FK 6.3 BG 6.1 EJ
@ | Nazilli M-503 5.6 JP 6.8 AD 6.6 BE 5.6 JP 5.9 FL 5.1 PQ
% DAK 66:3 5.7 10 6.3 BG 6.3 CH 6.2 DI 5.7 HM 54LQ
1 N1AB 999 5.1 PQ 6.2 El 5.2 MQ 5.5 KP 5.1 0Q 5.1 PQ

KS Ort: 6.11 LSDg0s KS: 0.694 TS Ort: 5.92 LSDoos TS: 0.567

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisitli sulama altinda
lif elastikiyetina ait ortalama degerleri ise Cizelge 4.111°de gosterilmistir. Kisitli sulama
altinda F2 melezlerin lif elastikiyeti ortalamasi 7.6 elg (2x1) ile 5.4 elg (4x6) arasinda
degisiklik gostermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 7.1 elg (2x5) ve 4.9 elg (6x1)

arasinda oldugu gozlemlenmistir (Cizelge 4.111).

Cizelge 4.111. Tam ve Kisith Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F lif elastikiyetina ait ortalama degerler ve dnemlilik gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

3 ) 2 (©) (4) (©) (6)
« Gloria 541 5.8 Gl 6.5 BG 7.2 AC 5.9 FI 6.0 El
§ Nazilli84-S 7.6 A 5.9 FI 7.2 AB 6.4 CH 6.9 AD 7.3 AB
= | NP Ege 6.0 El 6.6 BF 541 6.2 DI 6.0 El 6.6 BF
2 Nazilli M-503 | 6.8 AE 6.5 BG 6.5 BG 6.1 DI 6.4 CH 541
E DAK 66:3 6.0 El 6.7 BF 6.6 BG 6.0 El 5.8 Gl 5.9 FI
% | NIAB 999 6.0 El 6.5 BG 6.0 El 6.0 El 5.9 FI 5.6 HI

Gloria 48 L 6.3 AF 6.6 AC 6.3 BF 5.8 El 5.7F]
g Nazilli84-S 6.4 BE 6.6 AD 6.9 AB 5.9 DH 71A 5.9 DH
< | NP Ege 6.7 AC 6.7 AC 5.7H 6.1 CG 6.1 CG 6.9 AB
@ | NazilliM-503 | 6.1 CG 6.7 AC 6.1 CG 5.6 GK 6.1 CG 5.3 HL
% DAK 66:3 5.7 EJ 6.1 CG 6.2 CG 5.2 HL 5.7E] 5.3 HL
= | NIAB 999 4.9 KL 6.2 BG 5.8 EJ 5.2 HL 511L 5.1 KL

KS Ort: 6.25 LSDoos KS: 804 TS Ort: 5.97 LSDo.s TS: 722

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 lif

elastikiyetina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglari Cizelge 4.112° te verilmistir.
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Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitli sulama i¢in, eklemeli gen etkisi (a),
ortalama dominantlik varyanst (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (b2) ve dominantlik etkisi (b) istatistiki olarak %1 diizeyinde dnemli bulunurken; 6zel
uyum yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), anasal etki degerleri

(c) ve resiprokal etki (d)onemsiz olarak bulunmustur.

Tam sulama uygulamasi icin ise; eklemeli gen etkisi (a), ortalama dominantlik
varyanst (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) ve
dominantlik etkisi (b) istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli bulunurken; 6zel uyum yetenegi
ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs3), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal

etki (d)0nemsiz olarak bulunmustur.

Cizelge 4.112. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F1 Generasyonunda Lif elastikiyetina
Degerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF: TSk,
KO F KO F
a 5 3.8154 15.5562** 8.4504 51.6894**
b; 1 4.6080 18.7877** 3.7267 22.7956**
b> 5 1.7841 7.2740** 0.7749 4.7397**
b3 9 0.3223 1.3141 0.0891 0.5449
b 15 1.0953 4.4657** 0.5602 3.4265**
c 5 0.4932 2.0111 0.0155 0.0948
d 10 0.4145 1.6900 0.4348 2.6593

Tam ve kisith sulama altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda lif elastikiyetina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge

4.113’ te verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitli sulama icin, eklemeli gen etkisi varyansi
(a), ortalama dominantlik varyansi: (b1), ve dominantlik etkisi (b), resiprokal etki (d),
dominant genlerin anaglara dagilimmi belirleyen (bs) ve anasal etki degerleri (c) istatistiki
olarak 6nemli bulunurken; bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2)

istatistiki olarak 6nemli bulunmamustir.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; kisitli sulama icin, eklemeli gen etkisi varyansi (a),
ortalama dominantlik varyansi (b1), ve dominantlik etkisi (b), resiprokal etki (d), bir anagta
dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2)) ve anasal etki degerleri (c) istatistiki
olarak 6nemli bulunurken; dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bsistatistiki

olarak onemli bulunmamuistir.
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Cizelge 4.113. Tam Ve Kisith Sulama Kosullari Altinda F, Generasyonunda Lif elastikiyetina
Degerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF,
KO F KO F
a 5 1.5993 4.8514** 5.3636 20.2231**
b1 1 8.9334 27.0987** 4.5920 17.3138**
b2 5 0.7029 2.1323 1.0765 4.0588**
b3 9 0.7828 2.3747* 0.4772 1.7991
b 15 1.2996 3.9421** 0.9513 3.5866**
c 5 0.9001 2.7303* 0.6880 2.5940*
d 10 0.7363 2.2336* 0.5944 2.2410*

Tam ve kisith sulamada F1generasyonunda lif elastikiyeti bakimindan yapilan analiz
sonucunda kisitli hem tam sulama hem de kisitli sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler

sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkl
(0.208) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (3.215) 1’den biiyiikk olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif olmasim1 dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (1.997) 1’den
biiyilk olmasi istiin dominanthigin bulunduguna isaret ederken, eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittminda
dominant etkilerin daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen cifti sayisini

belirleyen h?/H2=K ise 1’in atinda bulunmustur (Cizelge 4.114).

Tam sulama F1 melezleri i¢in yapilan analiz sonucunda, lif elastikiyeti agisindan
olusan tiim genetik parametreler 6nemsiz bulunmustur. Yapilan analiz sonucunda; dominant
ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli (0.346) ¢ikmasindan dolayi bu allellerin
esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1)
negatif deger almasi bu 6zelligin kalitminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve
dominantlik derecesinin (H1/D)Y?  (1.434) 1’den biiyiikk olmasi iistin dominanthigin
bulundugunu ortaya koymus; tam diallel varyans analiz sonuglarindaki bir anagta dominant
allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) %1 onemlilik seviyesinde olmasiyla uyum
icinde sonug¢ vermistir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina
oranini1 gosteren deger (KD/KR) 3.215 bulunmus olup; popiilasyonda dominant allellerin

listiin oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F) pozitif olarak
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saptanmustir. Etkili en az gen ¢ifti sayismi belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 igin bu

parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.114).

Dar anlamda kalitim derecesi kisithi sulamada 0.095 ve tam sulamada ise 0.266 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.581 iken tam sulamada 0.755 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.114. Lif elastikiyeti Icin Bulunmus Genetik Parametreler (F1).

Ortalama Degerler
Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.062+0.163 0.040+0.138
D 0.187+0.431 0.444+0.364
F 0.313+1.054 -0.154+0.890
H: 1.831+1.095 0.913+0.925
H> 1.533+0.978 1.265+0.826
D-H: -1.645+0.960 -0.469+0.811
(H./D)*2 3.134 1.434
Ha/4H; 0.209 0.346
KD/KR 1.731 0.784
h? 0.606+0.658 0.495+0.556
h?/H,=K 0.395 0.392
Kalitim Derecesi (GH) 0.581 0.755
Kalitim Derecesi (DH) 0.095 0.266
-0.075 -0.454
r (Yr, Wr + Vr)

Alt1 genotipe ait kisitlh sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin
olusturdugu popiilasyonda lif elastikiyeti i¢cin hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)

degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.37°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢cek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da lif elastikiyeti yiiksek olan
ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.099) ve bu sonugcta iistiin dominantliga isaret
etmektedir. (H1/D)Y? degeri 1°den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr
grafiginde 1 numarali ¢esidin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu goriinmektedir

buradan bu ¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. 6x6 tam diallel melezleme
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calismasinda yer alan genotiplardan 3 disindaki genotiplarin yiiksek oranda homozigot oldugu
goriilmektedir (Sekil 4.37).

[elqg] i¢in JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,433

Wr

a=-0099 b=0269 wv=0249

Sekil 4.37. Kisitl Sulama F1 Generasyonu Lif elastikiyeti Ait Wr/Vr Grafigi.

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarmin tam sulama altinda olusturdugu
popiilasyonda lif elastikiyeti i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine
iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 38°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da lif elastikiyeti yiiksek olan
ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=0.170) ve bu sonucta
kismi dominantliga isaret etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en c¢ok resesif
gen tagtyan genotipin 4 oldugu goériinmektedir. 6x6 tam diallel melezleme calismasinda yer
alan genotiplardan 1, 4 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
homozigot oldugu ve 2ve 5 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik i¢cin dominant gen

tasidig1 goriilmektedir (Sekil 4.38).
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[elg]icin Jinks Hayman Tipi Diallel Analiz

0,564
J

0,267

Wr

a=0170 b=0242 w=0484

Sekil 4.38. Tam Sulama F1 Generasyonu Lif elastikiyeti Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulamada F2generasyonunda lif elastikiyeti bakimindan hem tam
sulama hem de kisith sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6nemli bulunan
bir deger tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in 6nceden kabullenilen varsayimlarin

gecerli oldugu ‘t’ degerinin 6nemsiz ¢ikmig olmasindan 6tiirii gecerlidir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkhi
(0.199) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranmin (KD/KR) (1.768) 1°den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmistir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (3.134) 1’den biiyiik
olmasi tstiin dominantligin oldugunu gosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu ozelligin kalittminda dominant etkilerin
daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini belirleyen h?/H2=K ise
I’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge

4.115).

Tam sulama F2 melezleri igin lif elastikiyeti agisindan olusan tiim genetik parametreler
icin yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den
farkli (0.248) ¢cikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalitiminda

dominant etkilerin daha énemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)*? (1.236) 1°den
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biiyiik olmasi iistiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gésteren deger (KD/KR) 0.422 bulunmus olup;
popiilasyonda dominant allellerin {istiin oldugunu gdsterirken; dominant ve resesif allellerin
dagilis yonii (F) pozitif olarak saptanmustir. Etkili en az gen ¢ifti sayisin1 belirleyen h?/Ho=K
ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge
4.115).

Cizelge 4.115. Lif elastikiyeti Icin Bulunmus Genetik Parametreler (F).

Ortalama Degerler
Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.083+0.211 0.068+0.210
D 0.186+0.558 0.416+0.555
F 0.323+1.363 0.163+1.356
Hi 1.828+1.416 1.434+1.409
H> 1.453+1.265 1.421+1.258
D-H; -1.642+1.242 -1.018+1.235
(H./D)*2 3.134 1.857
Ha/4H; 0.199 0.248
KD/KR 1.768 1.236
h? 1.195+0.851 0.600+0.847
h?/H,=K 0.822 0.422
Kalitim Derecesi (GH) 0.589 0.663
Kalitim Derecesi (DH) 0.092 0.212
r (Yr, Wr + Vr) 0.460 -0.321

6x6 kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda lif elastikiyeti i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine
iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.39°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da lif elastikiyeti yiiksek olan
ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.021) ve bu sonucta kismi dominantliga isaret
etmektedir. Wr/Vr grafiginde 2 ve 4 numarali cesitlerin baslangic noktasina en uzak
ebeveynler oldugu goriinmektedir buradan bu ¢esitlerin  resesif gen tasidigi sonucuna

ulagilmaktadir. Tam diallel melezleme ¢aligmasinda yer alan genotiplardan 3, 5 ve 6 no’lu
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genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu sonucuna
varilmaktadir.(Sekil 4.39).

[elg]icin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,424

wr

0,026

a=0021 b=0.010 w=0264

Sekil 4.39. Kisitli Sulama F, Generasyonu Lif elastikiyeti Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama F2 generasyonu i¢in; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da lif elastikiyeti yiiksek
olan ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir.
Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.182) bu 6zellik
icin kismi dominanthigin var olduguna isaret etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler
arasinda en cok resesif gen tasiyan genotipin kisithh sulamada oldugu gibi 1 ve 2 nolu
ebeveynler oldugu gozlemlenmistir. 6x6 tam diallel melezleme calismasinda yer alan
genotiplardan 2 ve 5 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.40).
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[elg] icin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,536
J

0,179
|

Wr

a=0182 b=-0007 =034

Sekil 4.40. Tam Sulama F, Generasyonu Lif elastikiyeti Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun lif elastikiyeti agisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum yetenekleri ile

resiprokal etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.116°da verilmistir.

Ebeveynlerin lif elastikiyeti 6zelligine ait kisith sulama altinda Fi generasyonunda
genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki
(RE) varyanslar1 énemli bulunmustur. GKY/OKY oranmin 1°den biiyiik olmas1 bu dzelligin
kalitiminda eklemeli genlerin daha baskin oldugunu ortaya koymaktadir. Bu sonug ile birlikte
diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmas1 ve (H1/D)¥? degerinin 1’den biiyiik olusu
ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen iistiin
dominantlik durumu, dominant gen etkilerinin daha énemli oldugunu vurgulamakta olup bu

sonugclar birbirini desteklemektedir (Cizelge 4.116).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde 6énemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) Onemli ¢ikmasi ve ¢ komponentinde onemli g¢ikmasi birbirini
destekler niteliktedir. GKY/OKY oraninin 1’den biiyiikk olmas1 bu 6zelliginin kalitimimin
eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; 6nemsiz bulunmus olmasina
ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)Y? degerinin 1’den
biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini pozitif taraftan kesmesi ile

belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha O6nemli oldugunu
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vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli
olarak cevre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi
katkiyla beraber bu analiz yOntemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuclar
gosterebilmektedir. Bu durumda c¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu g¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi

diisiiniilmektedir (Cizelge 4.116).

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve
ozel kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 énemli bulunmustur.
GKY/OKY oranmin 1’den biiyiik olmasi bu 6zelligin kalitiminda eklemeli genlerin daha
baskin oldugunu gostermektedir. Bu sonug ile birlikte b komponentinin 6nemli bulunmast;
diallel melez analizinde D-H1’in negatif olmasi ve (H1/D)*? degerinin 1°den biiyiik olusu
bununla beraber grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini pozitif taraftan kesmesi ile
belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu

gostermistir ve bu sonuglar birbiri ile paralellik gostermemektedir (Cizelge 4.116).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1t %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) 6nemli ¢ikmasi ve ¢ komponentinde 6nemli bulunmasi bu 6zelligin
kalittminda anasal etkinin varligina isaret etmektedir. GKY/OKY oraninmn 1’den biiyiik
olmas1 bu 6zelliginin kalittminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gdstermektedir fakat;
onemsiz bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve
(H1/D)¥? degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini
pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen etkilerinin
daha onemli oldugunu vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-
Hayman tipi analizden farkli olarak c¢evre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan
dolay1 gevre varyansinin yaptigi katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz
ile c¢elisen sonuclar1 gosterebilmektedir. Bu durumda c¢evre varyansinin ayrica
hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak
yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu ¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de

kaynaklanmis olabilecegi diistintilmektedir (Cizelge 4.116).
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Cizelge 4.116. Lif elastikiyetina Iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere iliskin Ozel Uyum
Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglari.

VK SD KO
KSFy KSF; TSF1 TSF;
GUY 5 0.954** 0.400** 2.113** 1.341**
OKG 15 0.274** 0.325** 0.140** 0.238**
Resip. Etli 15 0.110* 0.198** 0.074* 0.156**
Hata 105 0.061 0.082 0.041 0.066

Lif elastikiyetina iliskin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri

Cizelge 4.117°da verilmistir.

Kisithh sulama F1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 2
numarali ebeveynden (0.408) elde edilirken; en kii¢iik GKY 6 numarali ebeveynden ( -0.396)
elde edilmistir. 1, 4 ve 6 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 3 ve 5 numaral
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 0.527 (2x3) ile -0.538 (2x1) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde melezler 1x2 (0.498), 2x3 (0.527), 3x4 (0.398), 3x5 (0.294) ve 4x3 (0.513)
pozitif yonde; 2x1 (0.538) ise negatif yonde dnemli bulunmustur. Lif elastikiyeti bakimindan

kisith sulama F1 melezlerinde bir adet resiprok etki gosteren melez (4x3) tespit edilmistir.

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢alismasinin F1 generasyonunda ise; 2(0.651) .3
(0.238) ve 5 (0.003) pozitif yonde; 1 ( -0.316) ve 4 (-0.028) numarali ebeveyn negatif yonde
GKY gostermistir.

Melezlerin 6zel kombinasyon yetenekleri incelendiginde, 1x2 (0.289) ve 2x3 (0.385)

disinda 6nemli melez tespit edilememis olup resikro etki gdseren melez de bulunamamugtir.
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Cizelge 4.117. Kisith ve Tam Sulamada lif elastikiyeti i¢in elde edilen verilere uygulanan genel ve
6zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliskin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij)

Q Gloria Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
d @) ) (©) (4) (©) (6)
« Gloria -0.156* 0.498** -0.058 -0.094 0.04 -0.085
Eq Nazillig4-S -0.538* 0.408** 0.527** -0.083 0.038 0.025
& NP Ege -0.113 -0.113 0.215** 0.398** 0.294* -0.044
= Nazilli M-503 0 -0.3 0.513** -0.013 -0.129 -0.104
2 DAK 66:3 -0.137 0.1 0.238 -0.113 -0.058 -0.021
> NIAB 999 -0.025 -0.1 -0.138 -0.075 -0.163 -0.396**
© Gloria -0.316** 0.289* 0.051 0.056 0.062 0.037
= Nazillig4-S 0.225 0.651** 0.385** 0.051 0.02 -0.067
‘—; NP Ege -0.05 0.025 0.238** 0.126 0.133 0.033
« Nazilli M-503 -0.088 0.15 0.288* -0.028 0.149 -0.088
% DAK 66:3 -0.025 -0.275 -0.025 0.15 0.003 -0.157
- NIAB 999 -0.025 0.213 -0.425 0.212 -0.125 -0.547**
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
KD KD .. e
SH Vo5 %l SH %5 % o kosegen lstil OK'Y,' .
: Osegen alt1 RE etkilerini
[9(] = 0.065 | 0127 | 0163 | [9(] = 0053 '} 0104| 0.133 gostermektedir.
[SGij)] = 0.149 | 0292 | 0.373 | [S(i)] = 0.121 | 0.237| 0.303
[r(ij)] = 0.175 | 0.343 | 0438 | [r(ij)] = 0.143 0.280| 0.358
t =1.96 (%S t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Lif elastikiyetina iliskin F2 generasyonuna ait genel ve 6zel uyum yeteneklerinin

kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.118da verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY), 2 (0.335)
numarali ebeveynde pozitif yonde, 6 (-0.199) numarali ebeveynde ise negatif yonde
istatistiksel olarak Onemli oldugu tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 0.719 (1x4) ile -0.378 (1x6) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde melezler 1x4 (0.719), 2x6 (0.461), 2x1 (0.888) pozitif yonde.4x6 ise negatif
yonde 6nemli bulunmustur. Lif elastikiyeti bakimindan kisitli sulama F2 generasyonunda 2x1

(0.888) disinda resiprok etki gosteren melez olmamustir.

Tam sulama altinda ¢alismasinin F2 generasyonunda ise; 2 ( 0.478) ve 3 (0.317)
numarali ebeveynler pozitif yonde; 6 (-0.431) numarali ebeveyn ise negatif yonde 6nemli
GKY gostermiglerdir. F2 generasyonunun 6zel kombinasyon yetenekleri, 1x3 (0.468), 1x4
(0.491), 3x6 (0.472) ve 4x2 (0.425) pozitif, 5x2 (-0.525) ve 5x4 (0.425) melezlerinde negatif

yonde 6nemli bulunmustur (Cizelge 4.118).
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Cizelge 4.118. Kisith ve Tam Sulamada lif elastikiyeti i¢in elde edilen verilere uygulanan genel ve
0zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F» kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 1) (2) 3 4 (©) (6)
= Gloria -0.047 0.122 0.047 0.719** -0.133 0.005
E Nazilli84-S 0.888** 0.335** 0.315 -0.187 0.286 0.461**
;’; NP Ege -0.25 -0.275 -0.003 0.063 0.149 0.249
= Nazilli M-503 -0.2 0.075 0.138 0.024 -0.016 -0.378*
z DAK 66:3 0.038 -0.113 0.288 -0.2 -0.111 -0.031
> NIAB 999 -0.013 -0.4 -0.325 0.3 -0.012 -0.199**
© Gloria -0.126 0.033 0.468** 0.491** 0.043 -0.122
e Nazilli84-S 0.05 0.478** 0.064 -0.026 0.276 0.024
c—; NP Ege 0.025 -0.1 0.317** -0.053 -0.026 0.472**
” Nazilli M-503 -0.113 0.425* -0.012 -0.118 -0.103 -0.155
% DAK 66:3 -0.038 -0.525** 0.013 -0.425* -0.12 -0.19
- NIAB 999 -0.363 0.188 -0.575 -0.038 -0.1 -0.431**
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
SH = = SH Kl kosegen iistii OKY,
o> " %0 | L | s Iti RE etkilerini
- segen a
[9(] = 0.076 | 0.149 | 0.100] [9()] = 0.068 0.133 | 0.170 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.173 | 0.339 | 0.433] [S(i))] = 0.155 0.304 | 0.388
[r(ij)] = 0.203 | 0.396 | 0.505| [r(ij)] = 0.182 0.357 0.455
t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisitlh sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, lif

elastikiyetina iligskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.119°de verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda lif elastikiyetina ait hesaplanan
heterosis degerleri % 29.54 (1x2) ile %-5.15 (6x4) arasinda degismistir. F1 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 14 tanesi (1x2, 1x3, 2x3, 2x4, 3x5, 2x1,
3x1, 3x2, 4x1,x4x3, 5x1, 5x2, 5x3, 6x1) istatistiki olarak 6nemli bulunurken, 16 tanesinde
heterosis degeri 6nemsiz bulunmustur. Lif elastikiyeti i¢in heterobeltiosis degerleri %34.09
(3x1) ile %-9.43 (6x4) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6nemli
olan 7 adet melez (1x2, 1x3, 2x3, 3x1, 3x2, 5x2, 5x3, 6x1) saptanmis olup bu melezlerin etki
yonii pozitiftir (Cizelge 4.119).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, lif elastikiyeti bakimindan
hesaplanan en biiylik heterosis %12.03 ve heterobeltiosis degeri %9.64 olarak 2 numarali

ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %0.35 ve en diisiik
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heterobeltiosis degeri ise %-1.78 ile 6 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%19.10 ve en yliksek heterobeltiosis degeri %16.23 ile 3 numarali ebeveyn olmustur. En
diisiik heterosis degeri ortalamas1 %2.57 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-1.31 olarak
4 numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis

ve heterobeltiosis degerleri ise sirastyla %10.62 ve %7.72 olmustur (Cizelge 4.119).

Tam sulama kosullarindaki F1 melezleri i¢in lif elastikiyetina ait hesaplanan heterosis
degerleri % 35.39 (3x1) ile %-7.96 (5x4) arasinda degismistir. F1 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 15 adet melez (1x2, 1x3, 1x4, 1x5, 1x6, 2x1, 2x5,
3x4, 3x6, 3x1, 3x2, 4x1, 4x2, 5x1, 6x1) pozitif yonde istatistiki olarak 6nemli oldugu tespit
edilmistir. Lif elastikiyeti i¢in heterobeltiosis degerleri %24.45 (5x1) ile %-10.69 (2x6)
arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 6nemli melez

tespit edilememistir (Cizelge 4.119).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, lif elastikiyeti bakimindan
hesaplanan en biiyiik heterosis %16.72 ile 1 numarali ebeveyn, heterobeltiosis degeri %7.83
olarak 3 numarali ebeveynin kullanildigr melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis
%-0.50 ile 5 numarali ebeveyn ve en diisiik heterobeltiosis degeri ise %-4.08 ile 6 ¢esidin
kullanildig1r melez kombinasyonlardan elde edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildigi
melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %22.42 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri
%12.97 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamasi %3.58 ilr 4
numarali ebeveyn ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-2.24 olarak 2 numarali ebeveynin
baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis

degerleri ise sirasiyla %10.27 ve %3.69 olmustur (Cizelge 4.119).
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Cizelge 4.119. Kisith ve tam sulama kosullar altinda F; Melezlerinde Lif Kopma Dayaniklilig:
Bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht 2054**  13.96*  0.86 7.76 -0.45 10.33
Hb 24.89%* 1318  -4.10 5.19 -0.90 7.65
) Ht | 10.72* 20.96**  11.85%  9.40 8.93 12.03
Hb | 6.75 24.47%*  10.25 8.02 5.49 9.64
3 Ht | 35.01%%  25.99%* 7.59 1295 9.79 11.26
= Hb | 34.00%*  20.68** 1.64 9.52 8.56 8.08
§ , LHt |1505%* 187 25.38%* 147 -2.58 5.23
e Hb | 10.25 0.41 18.44 1.23 -6.97 213
| o | Ht 1353 1282% 2143 232 2.43 6.87
5 Hb | 10.82 11.39%  2143** 492 0.43 5.67
5 Ht | 13.12* 545 4.78 5.15 331 0.35
Hb | 1261 211 3.60 -9.43 -5.19 -1.78
o LHt | 1767 15.13 19.10 257 565  3.63
Hb | 14.90 11.90 16.23 -1.31 326 132
o LHt | 1062
Hb | 7.72
. Ht 11.01*  26.01**  21.93**  1021*  14.43** 16.72
Hb -3.82 16.30 13.45 131 11.33 7.72
) Ht 12.78 13.29%* 309  16.1%* 0.65 5.39
Hb | -2.29 5.73 10.31 8.78 -10.69 -1.30
A s Ht | 3222%%  10.02* 8.89* 746 28.37%* 10.95
e Hb | 22.03 2.67 7.93 6.99 21.59 7.83
= ,  |HU | 1325% 1093 844 7.08 -0.47 5.20
‘g Hb | 538 2.67 7.49 5.68 493 218
S Ht | 35.30%*  -1.02 7.89 -7.96 -1.39 -0.50
LS Tap | 2445 7.25 7.42 9.17 -6.99 -3.20
5 Ht | 1848  7.10 6.98 -1.88 -5.09 1.42
Hb | 1527 4,96 1.32 628  -10.48 4,08
o |LHt_| 2242 7.61 12.52 3.58 7.15 8.32
Hb | 1297 -2.14 7.65 -0.87 2.45 2.06
10.27
3.69

Tam ve kisith sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, lif

elastikiyetina iligskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.120°de verilmistir.

Kisith sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda lif elastikiyetina ait hesaplanan
heterosis degerleri %32.56 (3x1) ile %-7.30 (4x6) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 15 tanesi (1x3, 1x4, 2x3, 2x5, 2x6, 3x6,
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2x1, 3x1, 3x2, 4x3, 5x1, 5x2, 5x3, 6x1, 6x2) istatistiki olarak 6nemli bulunurken.15 tanesinde
heterosis degeri 6nemsiz bulunmustur. Lif elastikiyeti icin heterobeltiosis degerleri %32.26
(3x1) ile %-11.48 (4x6) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6nemli
olan 9 adet melez (1x3, 1x4, 2x5, 3x6, 2x1, 3x1, 5x1, 5x3, 6x1,) saptanmis olup bu melezlerin
etki yonii pozitiftir (Cizelge 4.120).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, lif elastikiyeti bakimindan
hesaplanan en biiyiik heterosis %7.37 ile3 numatrali ebeveyn, heterobeltiosis degeri %12.23
olarak 2 numarali ebeveynin kullanildigr melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis
%2.43 ve en diisiik heterobeltiosis degeri ise %2.43 ile 5 numarali gesitte tespit edilmistir.
Cesitlerin baba olarak kullanildigi melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %10.43ile 1
numarali ebeveyn, en yliksek heterobeltiosis degeri %6.91 ile 3 numarali ebeveyn olmustur.
En diisiik heterosis degeri ortalamasi %2.46 ile 6 numarali ebeveyn en diisiik heterobeltiosis
ortalamasit %-1.70 olarak 5 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %5.69 ve

%4.540lmustur (Cizelge 4.120).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in lif elastikiyetina ait hesaplanan heterosis
degerleri % 12.47 (2x3) ile %-12.68 (2x4) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 11 adet melez (2x3, 2x4, 2x5, 2x6, 4x6,
3x1, 4x1, 5x1, 5x4, 6x1, 6x5) istatistiki olarak onemli oldugu tespit edilmistir. Lif elastikiyeti
icin heterobeltiosis degerleri incelendiginde 2x4, 2x5, 2x6, 4x1, 5x1, 5x4, 6x5 negatif yonde
onemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.120).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, bu 6zellik bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %0.41 ve heterobeltiosis degeri %-1.13 olarak 3 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %-4.50 ve en diisik
heterobeltiosis degeri ise %-5.58 ile 2 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%-0.25 ile3 numarali ebeveyn, en yiiksek heterobeltiosis degeri %-2.07 ile 2 numarali
ebeveyn olmustur. En diislik heterosis degeri ortalamasi %-9.96 ve en diisiik heterobeltiosis
ortalamasi %-10.63 olarak 5 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %-4.37 ve %-5.47

olmustur (Cizelge 4.120).
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Cizelge 4.120. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F, Melezlerinde Lif Kopma Dayaniklilig
Bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht 199  2009%* 2435  6.04 10.05 6.03
Hb 253 19.82%*  17.21** 260 8.56 2.88
) Ht | 33.33* 2643** 561  17.52%*  26.36** | 561
Hb | 27.43* 21.10% 4.10 16.03* 2236 13.23
; Ht | 3256  16.74%* 7.59 714 2073 | 737
= Hb | 3226%* 1181 1.64 390  1937** | 578
§ A Ht 10.43 8.11 12.36* 6.95 -7.30 455
e Hb | 410 6.56 6.15 4.10 -11.48 1.89
| . |Ht | 2304 13esr 17417 021 4.64 2.43
5 Hb | 19.05** 1224 1385  -2.46 2.60 413
5 Ht | 3242%%  12.42% 8.88 3.00 419 5.36
Hb | 30.63** 886 7.66 -1.64 216 4.26
o LH! 10.43 5.05 8.88 4.10 6.08 2.46
Hb | 4.0 7.03 6.91 1.64 -1.70 4.30
o LHt 5.69
Hb | 454
. Ht 2.98 776 5.62 7,01 6.43 252
Hb 2.78 -10.32 437 -7.94 754 373
) Ht -2.98 1247%  -12.68*  10.44*  -11.87* 4,50
Hb | -3.17 9.56 1355%  11.16%  -12.75* 558
A s Ht | 12.24* 2.25 3.72 5.15 1.24 0.41
e Hb | 913 -0.40 2.03 -6.88 -0.41 113
= , |Ht| -1285* 503 207 751 -10.98* 429
‘g Hb | -13.89*  -5.98 0.41 732 -10.98 477
S Ht | -10.62* 2.01 557 -11.97* 3.85 -2.33
L% Tap | s 1.20 -7.29 -11.79* 3.64 2.85
5 Ht | -1205%  -7.04 -2.48 935  19.7* 771
Hb | -13.10%r  -7.97 4,07 935  -10.8** -8.24
o LH! -5.25 -0.97 -0.25 4,93 -9.96 -4.84
Hb | -6.51 -2.07 -2.34 566  -10.63  -5.61
437
-5.47
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4.11. Sulama Suyu Kullanim Randimani (IWUE)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisitli (%50) sulama kosullar1 altinda sulama
suyu kullanim randimani (IWUE) bakimindan Onvaryans analizleri Cizelge 4.121°de
verilmistir. Yapilan 6n varyans analizinde genotipler arasinda istatistiki olarak %1 6nem
diizeyinde fark oldugu tespit edilmistir.

Cizelge 4.121. Kisith sulama F; ve F; sulama suyu kullanim randimani degerlerine ve tam sulama Fy
ve F2 Sulama Suyu Kullanim Randimani degerlerine ait 6n varyans analiz sonuglart.

VK SD KO
KSF; KSF, TSF, TSF,
Blok 3 0.073** 0.1268** 0.0308** 0.0142**
Genotip 35 0.027** 0.0286** 0.0146** 0.0112**
Hata 105 0.011 0.010 0.005 0.005
Genel 143

**. 061 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisitl Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisith sulamada, en yiiksek IWUE degerine sahip 4
(0.63) numarali ebeveyn olurken; tam sulama kosullarinda yine 4 (0.44) numarali ebeveyn en
yiiksek IWUE degerine sahip olmustur. Ebeveynler arasinda en diisik IWUE sahip ebeveyn
kisitli sulama kosullarinda 5 (0.49) numarali ebeveyn olurken, tam sulamada ise 1 (0.30)

numarali ebeveynler olmustur (Cizelge 4.122 ve 4.123).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kisith
sulama altinda sulama suyu kullanim randimanine ait ortalama degerleri Cizelge 4.122°de
verilmistir. Kisith sulama altinda F1 melezler igerisinde en yiiksek IWUE 3x2 (0.80) sahip
olurken, en diisik IWUE sahip melez 1x3 (0.46); tam sulamada bu degerler; 1x2 (0.55)
melezi ve 1x3 (0.28) melezi olmustur (Cizelge 4.122).
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Cizelge 4.122. Tam ve Kisith Sulama Altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; Sulama Suyu Kullanim Randimani degerlerine ait ortalama
degerler ve 6nemlilik gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

) @ 2 (©) (4) (©) (6)
= Gloria 0.49 HK 0.76 AB 0.46 K 0.48 JK 0.51 GK | 0.53 FK
E Nazilli84-S 0.74 AC 0.55 DK 0.67 AE 0.67 AE 0.69 AD 0.65 AG
3 NP Ege 0.61 CJ 0.80 A 0.55 DK 0.58 DK 0.62 BJ 0.53 EK
= | NazilliM-503 | 0.52 FK 0.62 BJ 0.73 AC 0.63 Bl 0.65 BG 0.60 CK
E DAK 66:3 0.52 FK 0.63 BJ 0.53 EK 0.61 CK 0.49 IK 0.55 DK
% | NIAB 999 0.63 BJ 0.69 AD 0.59 CK 0.66 AF 0.64 BH 0.61 BJ

Gloria 0.30 HI 055 A 0.28 1 0.36 FI 0.44 BF 0.36 FlI
g Nazilli84-S 0.53 AB 0.39 DH 0.41 CG 0.45 AF 0.45 AF 0.45 AF
< | NP Ege 0.39DH 0.42 CG 0.36 El 0.49 AD 0.40 DH 0.38 El
@ | Nazilli M-503 0.36 El 0.37 El 0.50 AC 0.44 AF 0.44 AF 0.46 AF
% DAK 66:3 0.32 Gl 0.48 AD 0.39 DH 0.41CG 0.36 El 0.42 CG
| NIAB 999 0.40 DH 0.49 AD 0.44 BF 0.47 AE 0.41 CG 0.40CH

KS Ort; 0.63 LSDgos KS: 0.146 TS Ort: 0.41 LSDgos TS: 0.106

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisitli sulama altinda
sulama suyu kullanim randimanine ait ortalama degerleri ise 4.123’de gosterilmistir. Kisith
sulama altinda F2 melezlerin IWUE ortalamasi 0.82 (3x2) ile 0.48 (5x3) arasinda degisiklik
gostermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 0.53 (2x3) ve 0.38 (1x5) arasinda oldugu
gozlemlenmistir (Cizelge 4.123).

Cizelge 4.123. Tam ve Kisith Sulama Altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel

melezlenmesinden elde edilen 30 F; Sulama Suyu Kullanim Randimani degerlerine ait ortalama
degerler ve dnemlilik gruplari.

Q Gloria Nazillig4-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

J 1) ) Q) (4) ©) (6)
= Gloria 0.49 GL 0.69 AG 0.59 EL 0.66 CH 0.54 HL 0.52 IL
5 Nazilli84-S 0.64 DI 0.55 HL 0.70 AF 0.68 BH 0.72 AE 0.77 AD
= | NP Ege 0.61 EL 0.82 A 0.55 HL 0.63 EK 0.60 EL 0.61 EL
(2 Nazilli M-503 | 0.60 EL 0.81 AB 0.64 DI 0.63 EJ 0.63 El 0.59 EL
Z | DAK 66:3 0.54 HL 0.64 DI 0.48 L 0.62 EL 0.49 KL 0.57 FL
~ NIAB 999 0.56 GL 0.79AC 0.60 EL 0.62 EL 0.63 El 0.61 EL

Gloria 0.30 K 0.51 AC 0.40 FK 0.48 AH 0.38 IK 0.38 HK
g Nazilli84-S 0.48 AH 0.39 GK 0.53A 0.41 EJ 0.43 AJ 0.51 AB
< | NP Ege 0.41 FJ 0.50 AE 0.36 JK 0.46 AJ 0.41 DJ 0.39 GK
@ | NazilliM-503 | 0.41CJ 0.42 BJ 0.48 AG 0.44 AJ 0.46 AJ 0.43 AJ
% DAK 66:3 0.38 HK 0.47 Al 0.40 FJ 0.47 Al 0.36 JK 0.47 GK
| NIAB 999 0.47 Al 0.51 AD 0.46 AJ 0.38 IK 0.50 AF 0.40 FK

KS Ort: 0.62 LSDoos KS: 0.140 TS Ort: 0.47 LSDos TS:0.01
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Tam ve kisith sulama altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1
generasyonunda sulama suyu kullanim randimanine ait tam diallel tablonun varyans analizi

sonuclar1 Cizelge 4.124’ te verilmigtir

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitli sulama icin, eklemeli gen etkisi (a),
ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (b2) ve 6zel uyum yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs)
dominantlik etkisi (b) istatistiki olarak onemli bulunurken; anasal etki degerleri (c) ve

resiprokal etki (d) onemsiz olarak bulunmustur.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi (a), ortalama dominantlik
varyanst (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) ve 6zel uyum
yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimimi belirleyen (bs) dominantlik etkisi (b)
istatistiki olarak 6nemli bulunurken; anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) Onemsiz
olarak bulunmustur.

Cizelge 4.124. Tam Ve Kisithi Sulama Kosullar1 Altinda F; Generasyonunda Sulama Suyu Kullanim
Randimanine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSk
KO F KO F
a 5 0.0342 6.1874** 0.0262 4.5927**
b1 1 0.0380 6.8726** 0.0446 7.8161**
b2 5 0.0145 2.6280** 0.0049 0.8564
b3 9 0.0112 2.0206* 0.0246 4.3161**
b 15 0.0141 2.5466** 0.0194 3.3962**
c 5 0.0102 1.8485 0.0029 0.5035
d 10 0.0054 0.9753 0.0074 1.2923

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda sulama suyu kullanim randimanine ait tam diallel tablonun varyans analizi

sonuglari Cizelge 4.125° de verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitli sulama icin, eklemeli gen etkisi (a),
ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anacta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (b2) ve 6zel uyum yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs)
dominantlik etkisi (b) istatistiki olarak onemli bulunurken; anasal etki degerleri (c) ve

resiprokal etki (d) onemsiz olarak bulunmustur.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; ortalama dominantlik varyansi (b1) ve dominant

genlerin anaglara dagilimimi belirleyen (bs) 6nemli oldugu saptanirken; eklemeli gen etkisi
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varyansi (a), dominantlik etkisi (b) bir anacta dominant allellerin toplanmasini belirleyen

varyans (b2) anasal etki degerleri (¢) ve resiprokal etki (d) dnemli bulunmamustir.

Cizelge 4.125. Tam Ve Kisitli Sulama Kosullar1 Altinda F; Generasyonunda Sulama Suyu Kullanim
Randimanine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF
KO F KO F
a 5 0.0963 9.5441** 0.0276 2.0132
by 1 0.1377 13.6372** 0.1180 8.6163**
b2 5 0.0333 3.2956** 0.0201 1.4706
b3 9 0.0096 0.9472* 0.0295 2.1541*
b 15 0.0260 2.5760** 0.0323 2.3571
c 5 0.0148 1.4687 0.0174 1.2707
d 10 0.0055 0.5441 0.0192 1.4005

Tam ve kisith sulamada Flgenerasyonunda sulama suyu kullanim randimani
bakimindan yapilan analiz sonucunda sadece hem tam sulama hem de kisitli sulama igin

hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkli
(0.188) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (1.745) 1’den biiyiikk olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F)
degerinin pozitif olmasmm dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (Hi/D)*? (2.567) 1’den
biliylik olmasi iistiin dominantligin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
dominant etkilerin daha onemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen cifti sayisini
belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz
kalmistir (Cizelge 4.126).

Tam sulama F1 melezleri igin yapilan analiz sonucunda, sulama suyu kullanim
randimani agisindan olusan tiim genetik parametreler 6nemsiz bulunmustur. Yapilan analiz
sonucunda; dominant ve resesif allellerin oranmin (H2/4H1) 0.25°den farkli (0.219)
cikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik
varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda dominant
etkilerin daha 6nemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (Hi/D)¥? (2.902) 1’den biiyiik
olmasi {istin dominanthigin bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant

genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) 1.464 bulunmus olup;
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popiilasyonda dominant allellerin {istiin oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin
dagilis yonii (F) pozitif olarak saptanmustir. Etkili en az gen cifti sayisin1 belirleyen h?/Hz=K
ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge

4.126).

Dar anlamda kalitim derecesi kisith sulamada 0.124 ve tam sulamada ise 0.098 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kiiciik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.575 iken tam sulamada 0.494 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.126. Sulama Suyu Kullanim Randimani I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (Fy).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.003+0.009 0.002+0.005
D 0.007+0.024 0.003+0.013
F 0.010+0.057 0.004+ 0.033
H: 0.045+0.060 0.028+0.034
H> 0.034+0.053 0.025+0.030
D-H; -0.039+0.052 -0.025+0.030
(H./D)Y2 2.567 2.902
Ha/4H4 0.188 0.219
KD/KR 1.745 1.464
h? 0.009+0.036 0.005+0.020
h?/H=K 0.256 0.216
Kalitim Derecesi (GH) 0.575 0.494
Kalitim Derecesi (DH) 0.124 0.098
r (Yr, Wr + Vr) -0.576 -0.753

Alt1 genotipe ait kisith sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin
olusturdugu popiilasyonda sulama suyu kullanim randimani i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve

kovaryans (Wr) degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.41°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da IWUE yiiksek olan ebeveynlerin
dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde
regresyon hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.010) ve bu sonugta kismi
dominantliga isaret etmektedir. (Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen
tasiyan genotipin 1 oldugu goriinmektedir. 6x6 tam diallel melezleme ¢alismasinda yer alan

genotiplardan 1, 3 ve 4 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
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homozigot oldugu ve 5 ve 6 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik i¢in dominant gen

tasidigi goriilmektedir (Sekil 4.41).

[wue] igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,014

wr

Vi

a=0010 b=-065 v=0010

Sekil 4.41. Kisitlt Sulama F1 Generasyonu Sulama Suyu Kullanim Randimanine Ait Wr/Vr Grafigi.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da IWUE degeri yiiksek olan
ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini merkezden kestigi (a=0.0) ve bu sonugta tam dominantliga isaret
etmektedir. Wr/Vr grafiginde 1 numarali ¢esidin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu
goriinmektedir buradan bu ¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. 6x6 tam
diallel melezleme c¢alismasinda yer alan genotiplardan 1 ve 3 no’lu genotiplarin diger

genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu gortilmektedir (Sekil 4.42).
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[wue] icin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,009

Wr

0,001

a=0000 b=0140 +=0005

Sekil 4.42. Tam Sulama F; Generasyonu Sulama Suyu Kullanim Randimanine Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulamada F2generasyonunda sulama suyu kullanim randimani
bakimindan hem tam sulama hem de kisithh sulama i¢in hesaplanan genetik parametreler
sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in dnceden
kabullenilen varsayimlarin gecerli oldugu ‘t’ degerinin 6nemsiz ¢ikmis olmasindan Gtiirii

gecerlidir.

Kisithh sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkl
(0.190) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranmin (KD/KR) (1.701) 1’den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmustir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.57) 1°den biiyiik
olmasi iistiin dominantligin oldugunu gosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu ozelligin kalitiminda dominant etkilerin
daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini belirleyen h?/Hz2=K ise
I’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge
4.127).

Tam sulama F2 melezleri i¢in IWUE agisindan olusan tiim genetik parametreler igin
yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.219) ¢ikmasindan dolay1r bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile

dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
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dominant etkilerin daha énemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)? (2.513) 1’den
biiyiik olmasi iistiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) .563 bulunmus olup;
popiilasyonda dominant allellerin {istiin oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin
dagilis yonii (F) pozitif olarak saptanmistir. Etkili en az gen ¢ifti sayisin1 belirleyen h?/Hz=K
ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge
4.127).

Dar anlamda kalitim derecesi kisith sulamada 0.121 ve tam sulamada ise 0.131 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.556 iken tam sulamada 0.496 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.127. Sulama Suyu Kullanim Randimani I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (F»).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.003+0.002 0.001+ 0.003
D 0.007+0.006 0.004+ 0.007
F 0.009+0.014 0.004+ 0.017
H: 0.045+0.015 0.023+0.018
H> 0.034+0.013 0.020+0.016
D-H; -0.038+0.013 -0.019+ 0.016
(H./D)Y2 2.57 2,513
Ha/4H;4 0.19 0.219
KD/KR 1.701 1.563
h? 0.017+0.009 0.012+0.011
h?/H=K 0.51 0.587
Kalitim Derecesi (GH) 0.556 0.496
Kalitim Derecesi (DH) 0.121 0.131
r (Yr, Wr + Vr) -0.849 -0.822

6x6 kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda sulama suyu kullanim randimani i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans

(Wr) degerlerine iligkin Wr/Vr grafigi Sekil xx’da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da IWUE degeri yiliksek olan

ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
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hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-0.001) ve bu sonugta iistiin dominantlhia isaret
etmektedir. (H1/D)Y? degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr
grafiginde 1 numarali ¢esidin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu goriinmektedir
buradan bu cesidin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. Tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 1, 4 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha
yiiksek oranda homozigot oldugu belirlenirken, 4 numarali genotipin ise daha yliksek oranda

dominant genlere sahip oldugu sonucuna varilmaktadir.(Sekil 4.43).

[wue] icin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,012

Wr

0,002

-0,001

a=-0001 b=0214 +=0010

Sekil 4.43. Kisith Sulama F; Generasyonu Sulama Suyu Kullanim Randimanine Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama F2 generasyonu igin; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da IWUE bakimindan
yiiksek olan ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret
etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-
0.001) ve (H1/D)? degeri 1°den biiyiik ¢tkmis olmasi bu 6zellik igin iistiin dominantligin var
olduguna isaret etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tasiyan
genotipin kisith sulamada oldugu gibi 1 nolu ebeveyn oldugu goézlemlenmistir. 6x6 tam
diallel melezleme calismasinda yer alan genotiplardan 1 ve 3 no’lu genotiplarin diger
genotiplara kiyasla daha yiliksek oranda homozigot oldugu ve 4 numarali ebeveynlerin ise

bahsedilen 6zellik i¢in dominant gen tasidigi goriilmektedir (Sekil 4.44).
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[wue] i¢in JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,007

Wr

a=-0001 b=0261 w=0005

Sekil 4.44 Tam Sulama F, Generasyonu Sulama Suyu Kullanim Randimanine Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun ulama suyu kullanim randimani agisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum

yetenekleri ile resiprokal etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.128’da verilmistir.

Ebeveynlerin IWUE 6&zelligine ait kisith sulama altinda F1 generasyonunda genel
kombinasyon yetenegi (GKY) ve 6zel kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde énemli
bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslar1 énemli bulunmamistir. GKY/OKY oraninin
1’den biiylik olmasi bu 6zelligin kalitiminda eklemeli olmayan genlerin daha baskin oldugunu
ortaya koymaktadir. Bu sonug ile birlikte diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi
ve (H1/D)Y? degerinin 1°den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini
pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen etkilerinin
daha 6nemli oldugunu vurgulamakta olup bu sonuglar birbiri ile celismektedir (Cizelge

4.128).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve  6zel
kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde énemli bulunmustur. GKY/OKY oraninin 1°den
biiyilk olmasi IWUE 06zelliginin kalitmmin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu
gostermektedir fakat; onemsiz bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in

)2 degerinin 1°den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon

negatif bulunmasi ve (Hu/D
hattinin y eksenini orijinden kesmesi ile belirlenen tam dominantlik durumu dominant gen

etkilerinin daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde
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Jinks-Hayman tipi analizden farkli olarak ¢evre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir.
Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman
tipi analiz ile celisen sonuglar1 gosterebilmektedir. Bu durumda g¢evre varyansinin ayrica
hesaplanabildigi analiz yoOnteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak
yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu ¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de

kaynaklanmis olabilecegi diisiiniilmektedir (Cizelge 4.128).

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve
6zel kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde 6nemli bulunurken; resiprokal etki (RE)
varyanslart énemli bulunmanmustir. GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik olmasi bu 6zelligin
kalitiminda eklemeli genlerin daha baskin oldugunu gostermektedir. Bu sonug ile birlikte b
komponentinin 6nemli bulunmasi; diallel melez analizinde D-H1’in negatif olmasi ve
(H1/D)Y2 degerinin 1’den biiyiik olusu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattinin y
eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen {istiin dominantlik durumu dominant gen
etkilerinin daha Onemli oldugunu gdstermistir ve bu sonuclar birbiri ile paralellik

gostermemektedir (Cizelge 4.128)..

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve 0Ozel
kombinasyon yetenegi (OKY) resiprokal etki (RE) varyanslari %1 diizeyinde &nemli
bulunmustur. GKY/OKY oranmin 1’den biiyiik olmas1 (2.33) IWUE &zelliginin kalitimimin
eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; dnemsiz bulunmus olmasina
ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)Y? degerinin 1’den
bliyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile
belirlenen istiin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu
vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli
olarak c¢evre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi
katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile c¢elisen sonuglari
gosterebilmektedir. Bu durumda g¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giliven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu ¢eligskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmig olabilecegi

distintilmektedir (Cizelge 4.128).
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Cizelge 4.128. Sulama Suyu Kullanim Randimanine Iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere
Iliskin Ozel Uyum Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF; TSF; TSF
GUY 5 0.0169** 0.0241** 0.0065** 0.0043**
OKG 15 0.007** 0.0065** 0.0049** 0.0039**
Resip. Etli 15 0.0034 0.0022 0.0015 0.0012
Hata 105 0.0027 0.0025 .0.0014 0.0012

Sulama suyu kullanim randimanine iligkin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin

kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.129°da verilmistir.

Kisithh sulama F1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 2
numarali ebeveynden (0.065) elde edilirken; en kiigiik GKY 1 numarali ebeveynden (-0.044)
elde edilmistir. 1, 3 ve 5 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 4ve 6 numarali
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 0.124 (1x2) ile -0.071 (1x4) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde melezler 1x2 (0.124), 2x3 (0.069) ve 4x3 (0.074) pozitif yonde; 1x4 (-0.071)
ise negatif 6nemli bulunmustur. IWUE bakimindan kisitl sulama F1 melezlerinde resiprok

etki gdsteren melez olmamustir.

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢aligmasinin F1 generasyonunda ise; 2 (0.032)
numarali ebeveyn pozitif, 1 (-0.033) numarali ebeveyn ise negatif yonde GKY bakimindan
onemli bulunmustur.Melezlerin 6zel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (0.125), 3x4 (0.079) ve
3x1 (0.059) pozitif yonde, 2x4 (-0.056) ise negatif yonde 6nemli bulunmustur.
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Cizelge 4.129. Kisitli ve Tam Sulamada sulama suyu kullanim randimani i¢in elde edilen verilere
uygulanan genel ve o6zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen,
ebeveynlere iligkin genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarina iliskin 6zel
kombinasyon yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 ) (2) Q) (4) ®) (6)
« Gloria -0.044** 0.124** -0.02 -0.071* -0.017 0.011
5 Nazilli84-S -0.009 0.065** 0.069* -0.03 0.018 0.001
;’; NP Ege 0.074* 0.061 -0.004 0.041 0.002 -0.042
= Nazilli M-503 0.018 -0.025 0.074* 0.009 0.041 0.011
z DAK 66:3 0.007 -0.032 -0.042 -0.022 -0.029* 0.016
X NIAB 999 0.049 0.02 0.032 0.032 0.041 0.003
© Gloria -0.033** 0.125** -0.034 -0.039 0.007 -0.011
e Nazilli84-S -0.008 0.032** -0.018 -0.056* 0.027 0.015
c—; NP Ege 0.059* 0.006 -0.014 0.079** -0.001 0
” Nazilli M-503 0.004 -0.037 0.006 0.018 0.001 0.023
% DAK 66:3 -0.06 0.016 -0.003 -0.017 -0.008 0.001
- NIAB 999 0.019 0.019 0.032 0.006 -0.002 0.006
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
SH = R SH i kosegen iistii OKY,
%5 | %6l %5 | %l s Iti RE etkilerini
- segen a
[9(] = 0.014 | 0027 | 0035 | [9M] = 0010 | go20| 0.025 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.031 | 0.061 | 0.078 | [S(ij)] = 0.023 | 0.045| 0.058
[r(ij)] = 0.037 0.073 | 0.093 | [r(ij)] = 0.027 0.053| 0.068
t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Sulama suyu kullanim randimanine iliskin F2 generasyonuna ait genel ve 6zel uyum

yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.130°da verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY); 2, 4 ve 6
numarali ebeveynlerde pozitif; 1, 3 ve 5 numarali ebeveynlerde negatif deger almistir.
Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 0.082 (2x6) ile -0.056 (5x3) arasinda
degistigi goriilmektedir. OKY incelendiginde bu 6zellik bakimindan énemli kombinasyon

tespit edilememistir.

Tam sulama altinda ¢alismasinin F2 generasyonunda ise; 2 numarali ebeveyn (0.03)
pozitif yonde; 1 (-0.024) numarali ebeveynler ise negatif yonde GKY gdstermislerdir. F2
generasyonunun 6zel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (0.054), 2x6 (0.046), 6x5 (0.052)
melezlerinde pozitif, 2x4 (-0.054) melezinde negatif yonde 6nemli bulunmustur. Tam sulama
kosullarinda resiprok etkiler incelendiginde, 6x4 melezi negatif yonde yonde etki yapt1g tespit

edilmistir (Cizelge 4.130).
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Cizelge 4.130. Kisitli ve Tam Sulamada sulama suyu kullanim randimani i¢in elde edilen verilere
uygulanan genel ve 06zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen,
ebeveynlere iliskin genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F> kombinasyonlarina iligkin 6zel
kombinasyon yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

© | Gloria | Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 1) (2 3) 4) (5) (6)
- Gloria -0.045 0.015 0.03 0.031 0.009 -0.042
E Nazillig4-S -0.027 0.074 0.071 0.023 0.026 0.082
E NP Ege 0.013 0.063 -0.008 -0.003 -0.031 -0.008
= Nazilli M-503 | -0.031 0.064 0.007 0.022 0.024 -0.04
z DAK 66:3 0.001 -0.036 -0.056 -0.008 -0.044 0.02
= NIAB 999 0.019 0.006 -0.006 0.015 0.032 0.001
B Gloria -0.024**  0.054** -0.004 0.03 -0.014 0.016
£ Nazillig4-S -0.018 0.03** 0.055** -0.054** 0.004 0.046*
< NP Ege 0.003 -0.011 -0.002 0.032 -0.009 -0.009
) Nazilli M-503 | -0.033 0.008 0.012 0.008 0.036 -0.039
£ DAK 66:3 0.003 0.017 -0.004 0.003 -0.015 0.024
- NIAB 999 0.043 -0.004 0.035 -0.027 0.052* 0.003
Kiasith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
SH __KP SH A kosegen iistii OKY,
05 |l %5 | %1 | s It1 RE etkilerini
- segen a

[9(] = 0.065 | 0127 | 0.163 | [90)] = 0009 | gpo18| 0.023 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.149 | 0.292 | 0.373 | [S(ij)] = 0.021 0.041| 0.053
[r(ij)] = 0.175 | 0.343 | 0438 | [r(ij)]= 0.025 0.049 | 0.063

t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, sulama
suyu kullanim randimanine iligkin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.131°de

verilmigtir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda sulama suyu kullanim randimanine ait
hesaplanan heterosis degerleri %45.32 (1x2) ile %-14.28 (1x4) arasinda degismistir. F1
generasyonunda hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 6 tanesi (1x2, 2x5,
2x1, 3x1, 3x2, 4x3, 5x1) istatistiki olarak 6nemli bulunurken, 24 tanesinde heterosis degeri
onemsiz bulunmustur. IWUE i¢in heterobeltiosis degerleri %43.53 (3x2) ile %-23.79 (1x4)
arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6nemli olan 5 adet melez (1x2,
1x4, 2x1, 3x2, 5x1) saptanmustir (Cizelge 4.131).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, IWUE bakimindan hesaplanan en
biiyiik heterosis %16.14 ve heterobeltiosis degeri %11.92 olarak 2 numarali ebeveynin

kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %3.94 ve en diisiik
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heterobeltiosis degeri ise %-2.72 ile 1 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%30.22 ve en yliksek heterobeltiosis degeri %21.85 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En
diisiilk heterosis degeri ortalamasi %-0.91 ve en diisiikk heterobeltiosis ortalamasi %-7.22
olarak 6 numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama

heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %14 ve %7.11 olmustur (Cizelge 4.131).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in sulama suyu kullanim randimanine ait
hesaplanan heterosis degerleri %58.81 (1x2) ile %-4.04 (1x4) arasinda degismistir. F1
generasyonunda hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 9 adet melez ( 1x2,
1x4, 3x4, 2x1, 4x3, 5x1, 5x2, 6x1, 6x2) pozitif yonde istatistiki olarak énemli oldugu tespit
edilmistir. IWUE i¢in heterobeltiosis degerleri %41.18 (1x2) ile %-23.94 (1x3) arasinda
degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 1x2 ve 2x1 pozitif yonde

onemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4 131).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, IWUE bakimindan hesaplanan en
biiyiik heterosis %14.49 ile 1 numarali ebeveyn, heterobeltiosis degeri %6.92 olarak 2
numarali ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %6.66 ve
en disiik heterobeltiosis degeri ise %0.25 ile 4 ¢esidin kullanildig1 melez kombinasyonlardan
elde edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildigi melez serisinde ise en yiiksek heterosis
degeri %32.06 ve en yliksek heterobeltiosis degeri %17.32 ile 1 numarali ebeveyn olmustur.
En diisiik heterosis degeri ortalamast %6.51 ile 6 numarali ebeveyn, en diisiik heterobeltiosis
ortalamast %-1.79 olarak 4 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %15.47 ve %7.46

olmustur (Cizelge 4.131).
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Cizelge 4.131. Kisitli ve tam sulama kosullar1 altinda F; Melezlerinde Sulama suyu kullanim
randimani bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht 4532%* 1079  -14.28 4.03 4,58 3.94
Hb 37.07**  -1637  -2379* 361 1411 272
) Ht | 41.73* 22.35 1376 32.60**  11.97 16.14
Hb | 33.68* 21.65 6.82 24,59 6.53 11.92
; Ht | 2076  44.35%* -2.06 19.24 -8.48 10.61
= Hb | 2165  43.53** -8.53 11.36 -13.39 6.59
§ A Ht 20.14 5.31 22.98* 15.95 419 8.01
e Hb | 682 112 14.86 2.73 551 2.19
g o |H ] 4~ 204 2.88 8.21 0.76 6.45
5 Hb | 4056**  13.14 -3.92 413 -9.63 091
5 Ht 18.34 18.83 2.38 6.19 15.81 8.64
Hb | 653 13.06 -3.12 4.72 3.87 371
o LHt_| 3022 26.84 7.96 2.36 17.53 -0.91
Hb | 2185 21.14 2.62 -4.98 9.23 7.22
o LHt 14.00
Hb | 7.1
. Ht 58.81**  -17.00 404  32.63* 2.04 14.49
Hb 41.18**  -23.94 1932 2133 -1045 1.76
) Ht | 53.98** 9.06 7.40 19.77 14.01 10.05
Hb | 36.88** 5.47 0.74 16.04 12.34 6.92
A s Ht | 2320 12.50 2252% 914 1.25 8.58
e Hb | 12.89 8.80 11.39 8.94 5.85 4.66
= . LHt 19.82 1041 25.38* 9.91 8.40 6.66
‘g Hb | 074 -15.97 13.99 0.10 3.12 0.25
S Ht | 35.27**  28.34* 7.44 1.63 9.32 9.35
LY Tan | s 24.34 7.25 745 4.41 5.71
5 Ht | 2801* 2390 1532 11.07 8.02 11.66
Hb | 12.34 22.08 9.94 5.66 3.17 8.17
o LHL ] 3206 22.63 8.04 7.71 15.90 6.51
Hb | 17.32 16.09 2.54 -1.79 9.92 0.71
15.47
7.46

Tam ve kisith sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, sulama suyu
kullanim randimanine iligkin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.132°de

verilmistir.

Kisith sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda IWUE degerine ait hesaplanan
heterosis degerleri %49.43 (3x2) ile %-6.53 (5x3) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 11 tanesi (1x2, 2x3, 2x5, 2x6, 3x1, 3x2,
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4x2, 5x1, 5x2, 6x1, 6x2) istatistiki olarak énemli bulunurken, 19 tanesinde heterosis degeri
onemsiz bulunmustur. IWUE i¢in heterobeltiosis degerleri %48.59 (3x2) ile %-12.70 (5x3)
arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6énemli olan 9 adet melez (1x2,
2x3, 2x5, 2x6, 3x1, 3x2, 4x2, 5x1, 6x1) saptanmis olup bu melezlerin etki yonii pozitiftir
(Cizelge 4.132).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, IWUE bakimindan hesaplanan en
biiyiik heterosis %22.30 ve heterobeltiosis degeri %17.81 olarak 2 numarali ebeveynin
kullanildigit melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %6.12 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-1.26 ile 5 numarali gesitte tespit edilmistir. Cesitlerin baba olarak
kullanildig1t melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %32.92 ve en yiiksek
heterobeltiosis degeri %24.25 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri
ortalamasi %6.13 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamas1 %-0.56 olarak 6 numarali ebeveynin
baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis

degerleri ise sirastyla %18.62 ve %11.40 olmustur (Cizelge 4.132).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri icin IWUE degerine ait hesaplanan heterosis
degerleri % 29.42 (1x2) ile %-5.40 (5x4) arasinda degismistir. F2 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 2 melez (1x2, 1x5) pozitif yonde istatistiki olarak
onemli oldugu tespit edilmistir. IWUE ig¢in heterobeltiosis degerleri %26.87 (1x5) ile %-12.38
(5x4) arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 1x5 disinda

onemli melez tespit edilememistir (Cizelge 4.132).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, IWUE bakimindan hesaplanan en
biiyiik heterosis %13.82 ve heterobeltiosis degeri %9.62 olarak 2 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-1.52 ve en diisikk
heterobeltiosis degeri ise %-4.89 ile 3 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%12.23 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %5.85 ile 2 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik
heterosis degeri ortalamasi %-1.90 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-6.78 olarak 5
numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve

heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %5.65 ve %-0.71 olmustur (Cizelge 4.132).
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Cizelge 4.132. Kisitli ve tam sulama kosullar1 altinda F, Melezlerinde Sulama suyu kullanim
randimani bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht 32.91%*  12.89 18.06 10.88 -6.14 13.72
Hb 25.36* 5.84 4.97 10.43 11551 6.22
) Ht | 2259 26.75% 1461  37.49% 3267 | 22.30
Hb | 15.62 26.03* 7.61 2018*  26.22* | 17.81
; Ht | 34.43*  49.43%* 6.42 15.24 5.81 15.38
= Hb | 26.03*  48.50%* -0.61 7.63 0.13 11.15
g , LHt | 2108 3606 888 13.15 491 10.64
2 Hb | 761 27.76* 1.69 0.24 -6.23 4.69
£| o |Ht | 4633~ 235+ 653 10.33 3.23 6.12
Z Hb | 45.74**  16.09 -12.70 2.6 7.41 1.26
5 Ht | 40.22%* 3465  3.66 -0.10 14.95 10.63
Hb | 26.22¢r 2811 -1.90 -1.49 3.10 5.56
o LHU] 8292 35.32 9.13 0.86 18.34 6.13
Hb | 24.25 29.18 3.79 1.64 10.12 -0.56
o |LH 18.62
Hb | 11.40
. Ht 29.42%* 613 1296 2338*  -1.99 4.63
Hb 17.78 -2.02 024 2687  -2.03 258
) Ht 1.36 25.77* 1491 1459 13.80 13.82
Hb | -7.76 23.82 11.73 9.01 351 9.62
Ao Ht 13.52 4,60 -0.57 -4.30 1.86 152
e Hb | 481 -6.08 478 757 6.01 489
= . LHt 3.27 12.60 8.55 -3.08 16.12 6.84
2 Hb | -8.36 0.48 3.95 10.22 2.99 1.24
< Ht 3.80 0.18 -0.20 -5.40 -3.46 0.02
L% Than | 0w 3.86 -3.62 -12.38 791 401
5 Ht 3.56 1457 5.79 -1.83 6.67 5.04
Hb | 351 4.22 -2.38 -12.93 175 11.87
o LHt 5.10 12.23 9.21 4.01 -1.90 5.27
Hb | -1.75 5.85 3.95 -3.62 -6.78 -1.89
5.65
-0.71
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4.12. Su Kullanim Randimam (WUE)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisith (%50) sulama kosullari altinda su
kullanim randimani (WUE) bakimindan Onvaryans analizleri Cizelge 4.133°de verilmistir.
Yapilan 6n varyans analizinde genotipler arasinda istatistiki olarak %1 6nem diizeyinde fark
oldugu tespit edilmistir.

Cizelge 4.133. Kisith sulama ve tam sulama F; ve F; su kullanim randimani degerlerine ait 6n
varyans analiz sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF, TSF, TSF,
Blok 3 0.0362** 0.0641** 0.0217** 0.0098**
Genotip 35 0.0139** 0.0145** 0.0103** 0.0076**
Hata 105 0.0056 0.0051 0.0040 0.0034
Genel 143

**. 061 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisith Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisith sulamada, en yiiksek su kullanim randimanina
sahip 4 (0.45) numarali ebeveyn olurken; tam sulama kosullarinda yine 4 (0.37) numarali
ebeveyn en yiiksek su kullanim randimanina sahip olmustur. Ebeveynler arasinda en diisiik
WUE degerine sahip ebeveyn kisithi sulama kosullarinda 1 (0.35) numarali ebeveyn olurken,

tam sulamada ise yine 1 (0.25) numarali ebeveyn olmustur (Cizelge 4.134 ve 4.135).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kisith
sulama altinda su kullanim randimanina ait ortalama degerleri Cizelge 4.134°de verilmistir.
Kisith sulama altinda F1 melezler igerisinde en yiiksek WUE degerine 3x2 (0.57) sahip
olurken, en diisiik WUE degerine sahip melez 1x3 (0.33); tam sulamada ise en yiiksek WUE
degerine 1x2 (0.46) melezi, en diisiik WUE ise 1x3 (0.23) melezi olmustur (Cizelge 4.134).
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Cizelge 4.134. Tam ve Kisith Sulama Altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; melezinde su kullanim randimanina ait ortalama degerler ve
onemlilik gruplart.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 @) 2 (©) (4) ®) (6)
= Gloria 0.35HK | 0.54 AB 0.33K 0.34 JK 0.37 GK | 0.37 FK
5 Nazilli84-S 0.53 AC 0.39 DK 0.48 AE 0.48 AE 0.49 AD 0.46 AG
% NP Ege 0.44 CJ 0.57 A 0.39 DK | 0.41 DK 0.44 BJ 0.38 EK
= | Nazilli M-503 | 0.37 FK 0.44 BJ 0.52 AC 0.45BI 0.46 BG 0.42 CK
E DAK 66:3 0.37 FK 0.45 BJ 0.38 EK 0.43 CK 0.35 IK 0.39 DK
% | NIAB 999 0.44 BJ 0.49 AD 0.42 CK 0.47 AF 0.45 BH 0.44 BJ
Gloria 0.25 HI 0.46 A 0.231 0.30 FI 0.37 BF 0.30 FI
g Nazilli84-S 0.45 AB 0.33 DH 0.34 CG 0.37 AF 0.38 AF 0.38 AF
< | NP Ege 0.33 DH 0.35CG 0.30 El 0.41 AD 0.33 DH 0.32 El
@ | Nazilli M-503 | 0.31 El 0.31 El 0.42 AC 0.37 AF 0.37 AF 0.38 AF
% DAK 66:3 0.27 Gl 0.40 AD 0.33 DH 0.34 CG 0.31El 0.35CG
| NIAB 999 0.33 DH 0.41 AD 0.37 BF 0.39 AE 0.35CG 0.34 CH
KS Ort: 0.45 LSDO0 s KS: 0.103 TS Ort:0.35 LSDgs TS: 0.88

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisitli sulama altinda

su kullanim randimanina ait ortalama degerleri ise Cizelge4.135’de gosterilmistir. Kisith

sulama altinda F2 melezlerin su kullanim randimanina ortalamasi 0.59 (3x2) ile 0.34 (5x3)

arasinda degisiklik gdostermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 0.42 (3x2) ve 0.32 (6x4)

arasinda oldugu gozlemlenmistir (Cizelge 4.135).

Cizelge 4.135. Tam ve Kisith Sulama Altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; melezinde su kullanim randimanina ait ortalama degerler ve
onemlilik gruplart.

Q Gloria Nazillig84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999

J @) 2 (©) (4) ©) (6)
- Gloria 0.35 JL 0.49 AG 042 EL 0.47 CH 0.37 HL 0.37IL
E Nazilli84-S 0.46 DI 0.39 GL 0.50 AF 0.48 BH 0.51 AE 0.55 AD
3;‘ NP Ege 0.44 EL 0.59 A 0.39 GL 0.45 EK 042 EL 0.44 EL
= | Nazilli M-503 | 0.43 EL 0.57 AB 0.46 DI 0.45EJ 0.45 El 042 EL
Z | DAK 66:3 0.39 HL 0.46 DI 0.34 L 0.44 EL 0.35 KL 0.40 FR
< NIAB 999 0.40 GL 0.56 AC 043 EL 0.44 EL 0.45El 0.44 EL

Gloria 0.25 K 0.41 AF 0.33EK 0.40 AH 0.32 IK 0.32 HK
g Nazillig4-S 040 AH | 0.33GK 0.44 A 0.34 DJ 0.36 AJ 0.43 AB
< | NP Ege 0.34 EJ 0.42 AD 0.30 JK 0.38 AJ 0.34 CJ 0.33 FK
@ | Nazilli M-503 | 0.35 CJ 0.36 BJ 0.40 AG 0.37 AJ 0.38 AJ 0.36 AJ
% DAK 66:3 0.32HK | 0.39 Al 0.34 EJ 0.39 Al 0.31 JK 0.33 FK
| NIAB 999 0.39 Al 0.43 AC 0.38 AJ 0.32 IK 0.42 AE 0.34 EK

KS Ort: 0.44 LSDgos KS: 0.1 TS Ort: 0.39 LSDg5 TS:0.082
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Tam ve kisithh sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1
generasyonunda su kullanim randimanina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglari

Cizelge 4.136° te verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisith sulama i¢in, eklemeli gen etkisi (a),
ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (bz2), 6zel uyum yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs)
dominantlik etkisi (b) istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli bulunurken; anasal etki degerleri

(c) ve resiprokal etki (d) 6nemsiz olarak bulunmustur.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; eklemeli gen etkisi (a), ortalama dominantlik
varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (bz2), 6zel uyum
yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs) dominantlik etkisi (b)
istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli bulunurken; anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki

(d) onemsiz olarak bulunmustur.

Cizelge 4.136. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F; Generasyonunda Su Kullanim
Randimanina Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSFy TSF:
KO F KO F
a 5 0.0342 6.1874** 0.0184 4.5877**
b: 1 0.0380 6.8726** 0.0316 7.8777**
b2 5 0.0145 2.6280** 0.0035 0.8632**
bs 9 0.0112 2.0206** 0.0173 4.3190**
b 15 0.0141 2.5466** 0.0137 3.4043**
c 5 0.0102 1.8485 0.0020 0.5086
d 10 0.0054 0.9753 0.0052 1.2941

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda su kullanim randimanina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglari

Cizelge 4.137° te verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisith sulama i¢in, eklemeli gen etkisi varyansi
(a), ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (b2) ve dominantlik etkisi (b) istatistiki olarak %1 diizeyinde 6nemli bulunurken;
dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (b3), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal

etki (d) istatistiki olarak 6nemli bulunmamustir.
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Tam sulama uygulamasi igin ise; ortalama dominantlik varyansi (b1), dominantlik
etkisi (b) %1 diizeyinde 6nemli oldugu saptanirken; eklemeli gen etkisi varyansi (a), bir
anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2), dominant genlerin anaglara

dagilimini belirleyen (bs),anasal etki degerleri (c¢) ve resiprokal etki (d) 6nemli bulunmamustir.

Cizelge 4.137. Tam Ve Kisithh Sulama Kosullari Altinda F, Generasyonunda Su Kullanim
Randimanina Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSk
KO F KO F
a 5 0.0488 9.5756** 0.0185 1.8535
b1 1 0.0696 13.6692** 0.0818 8.2124**
b2 5 0.0169 3.3189** 0.0134 1.3402
b3 9 0.0048 0.9472 0.0193 1.9380
b 15 0.0132 2.5859** 0.0215 2.1570**
c 5 0.0075 14741 0.0110 1.1049
d 10 0.0028 0.5451 0.0122 1.2251

Tam ve kisith sulamada F1generasyonunda su kullanim randimani bakimindan yapilan
analiz sonucunda hem tam sulama hem de kisitli sulama igin hesaplanan genetik parametreler

sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.189) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranmin (KD/KR) (1.729) 1’den biiylik olmasi da
dominant allelerin ¢cogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif olmasmi dogrulanistir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.573) 1°den
bliyiilk olmasi {istiin dominantligin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
dominant etkilerin daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini
belirleyen h?/H>=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz
kalmustir (Cizelge 4.138).

Tam sulama Fi melezleri igin yapilan analiz sonucunda, su kullanim randimani
acisindan olusan tiim genetik parametreler 6nemsiz bulunmustur. Yapilan analiz sonucunda;
dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli (0.219) ¢ikmasindan dolay1
bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki

farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalitiminda dominant etkilerin daha 6nemli
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oldugunu ve dominanthik derecesinin (Hi/D)Y?  (2.902) 1’den biiyilk olmas1 iistiin
dominantligin bulundugunu ortaya koymus; tam diallel varyans analiz sonuclarindaki bir
anacta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) %1 onemlilik seviyesinde
olmasiyla uyum i¢inde sonu¢ vermistir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif
gen sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) 1.464 bulunmus olup; popiilasyonda dominant
allellerin yiiksek oranda oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F)
pozitif olarak saptanmustir. Etkili en az gen ¢ifti sayisin1 belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda

kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmstir (Cizelge 4.138).

Dar anlamda kalitim derecesi kisitli sulamada 0.124 ve tam sulamada ise 0.098 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki payimin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim
derecesi ise kisitli sulamada 0.574 iken tam sulamada 0.494 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.138. F1 Generasyonunda Su Kullanim Randimani I¢in Bulunmus Genetik Parametreler.

Ortalama Degerler
Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama

E 0.002+0.005 0.001+0.004
D 0.003+0.012 0.002+0.009
F 0.005+0.029 0.003+0.023
Hi 0.023+0.030 0.020+0.024
H: 0.017+0.027 0.017+0.021
D-H; -0.020+0.027 -0.017+0.021
(H./D)Y2 2.573 2.902
H2/4H, 0.189 0.219
KD/KR 1.729 1.464

h? 0.005+0.018 0.004+0.014
h?/H=K 0.261 0.216
Kahitim Derecesi (GH) 0.574 0.494
Kalitim Derecesi (DH) 0.124 0.098

-0.556
r (Yr, Wr + Vr) -0.753

Alt1 genotipe ait kisith sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin
olusturdugu popiilasyonda su kullanim randimani i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans

(Wr) degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.45’de verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon

katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da WUE degeri yiiksek olan
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ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=0.005) ve bu sonucta kismi dominantliga isaret
etmektedir. Wr/Vr grafiginde 1 numarali ¢esidin baslangi¢c noktasina en uzak ebeveyn oldugu
goriinmektedir buradan bu c¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. 6x6 tam
diallel melezleme ¢alismasinda yer alan genotiplardan 1, 3 ve 4 no’lu genotiplarin diger

genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.45).

[wue]icin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,007

Wr

&=0005 b=-0639 w=0005

Sekil 4.45. Kisith Sulama F; Generasyonu Su Kullanim Randimani Ait Wr/Vr Grafigi.

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarinin tam sulama altinda olusturdugu
poptilasyonda su kullanim randimani hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine

iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.46’da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da su kullanim randimani yiiksek olan
ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini orjinden kestigi (a= 0.0) ve bu sonugta tam
dominantliga isaret etmektedir.. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en c¢ok resesif gen
tasiyan genotipin 1 oldugu goriinmektedir. 6x6 tam diallel melezleme c¢alismasinda yer alan
genotiplardan 1, 3 ve 4 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
homozigot oldugu ve 2 ve6 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik i¢in dominant gen

tasidigi goriilmektedir (Sekil 4.46).
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[wue] igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,007

0,001

a=0.000 b=0140 «=0003

Sekil 4.46. Tam Sulama F; Generasyonu Su Kullanim Randimanina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulamada Flgenerasyonunda bitki boyu bakimindan yapilan analiz
sonucunda sadece kisitli sulamadaki dominantlik etkisi (H1) %35 diizeyinde istatistiki olarak
onemli bulunmus; onun disinda hem tam sulama hem de kisitli sulama i¢in hesaplanan

genetik parametreler sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkhi
(0.190) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (1.701) 1’den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmustir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.57) 1°den biiyiik
olmasi tistiin dominantligin oldugunu gosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu ozelligin kalitminda dominant etkilerin
daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini belirleyen h?/H2=K ise
I’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge

4.139).

Tam sulama F2 melezleri ig¢in WUE agisindan olusan tiim genetik parametreler igin
yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.217) ¢ikmasindan dolayr bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile

dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
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dominant etkilerin daha énemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)? (2.478) 1’den
biiyiik olmasi iistiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) 1.579 bulunmus olup;
popiilasyonda dominant allellerin {istiin oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin
dagilis yonii (F) pozitif olarak saptanmistir. Etkili en az gen ¢ifti sayisin1 belirleyen h?/Hz=K
ise I’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge
4.139).

Dar anlamda kalitim derecesi kisitli sulamada 0.121ve tam sulamada ise 0.135 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.556 iken tam sulamada 0.502 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.139. F2 Generasyonunda Su Kullanim Randimani I¢in Bulunmus Genetik Parametreler.

Ortalama Degerler
Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama

E 0.002+0.001 0.001+0.002
D 0.003+0.003 0.003+0.005
F 0.005+0.007 0.003+0.012
Hi 0.022*+0.008 0.016+0.012
H> 0.017+0.007 0.014+0.011
D-H; -0.019+0.007 -0.013+0.011
(H./D)Y2 2.57 2.478
Ho/4H, 0.19 0.217
KD/KR 1.701 1.579
h? 0.009+0.005 0.008+0.007
h?/H=K 0.51 0.592
Kalitim Derecesi (GH) 0.556 0.502
Kalitim Derecesi (DH) 0.121 0.135
r (Yr, Wr + Vr) -0.849 -0.784

6x6 kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda su kullanim randimani i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr)

degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.47°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da WUE yiiksek olan ebeveynlerin

dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini
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negatif yonde kestigi (a=-0.001) ve bu sonugta iistiin dominantliga isaret etmektedir. (H1/D)Y?
degeri 1’den biiylik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde 1 numarali
¢esidin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu goriinmektedir buradan bu ¢esidin resesif
gen tasidigi sonucuna ulasilmaktadir. Tam diallel melezleme c¢alismasinda yer alan
genotiplardan 1, 4 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda
homozigot oldugu belirlenirken, 4 numarali genotipin ise WUE bakimindan daha yliksek

oranda dominant genlere sahip oldugu sonucuna varilmaktadir.(Sekil 4.47).

[wue]icin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,006

0,001

-0,001

a=-0001 b=0214 wv=0005

Sekil 4.47. Kisitli Sulama F2 Generasyonu Su Kullanim Randimanina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama F2 generasyonu igin; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayisi (Yr, Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da WUE degeri yiiksek
olan ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir.
Grafik incelendiginde regresyon hattinin y eksenini orijinden kestigi (a=0.0) bu 6zellik i¢in
tam dominantligin var olduguna isaret etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en
cok resesif gen tasiyan genotipin kisith sulamada oldugu gibi 1 ve 5 nolu ebeveyn oldugu
gozlemlenmistir. 6x6 tam diallel melezleme calismasinda yer alan genotiplardan 3 no’lu
genotiptin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve 4 numarali

ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik i¢in dominant gen tasidigi goriillmektedir (Sekil 4.48).
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[wue] i¢in JinksHayman Tipi Diallel Analiz

0,005

Wr

0,001

a=0000 b=0263 w=0003

Sekil 4.48. Tam Sulama F, Generasyonu Su Kullanim Randimanina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun su kullanim randimani agisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum

yetenekleri ile resiprokal etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.140°da verilmistir.

Ebeveynlerin su kullanim randimani o6zelligine ait kisithh sulama altinda Fi1
generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve 6zel kombinasyon yetenegi (OKY)
%1 diizeyinde 6nemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyansi 6nemli bulunmamistir.
GKY/OKY orammnin 1’den biiyiik olmasi bu 6zelligin kalitiminda eklemeli genlerin daha
baskin oldugunu ortaya koymaktadir. Bu sonug ile birlikte diallel melez analizinde D-H1’in
negatif bulunmas1 ve (H1/D)Y? degerinin 1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon
hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant
gen etkilerinin daha énemli oldugunu vurgulamakta olup bu sonuglar birbiri ile ¢eligmektedir

(Cizelge 4.140).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve 06zel
kombinasyon yetenegi (OKY) onemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslari énemli
bulunmamustir. GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik olmast WUE &zelliginin kalitiminin
eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; dnemsiz bulunmus olmasina
ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (Hi/D)Y? degerinin 1’den
biiylik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini orijinden kesmesi ile

belirlenen tam dominanthik durumu dominant gen etkilerinin daha Onemli oldugunu
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vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli
olarak cevre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi
katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuglart
gosterebilmektedir. Bu durumda c¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu g¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi

diisiiniilmektedir (Cizelge 4.140).

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve
ozel kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde énemli bulunurken; resiprokal etki (RE)
varyanslar1 énemli bulunmamistir. GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik olmasi bu &zelligin
kalitminda eklemeli genlerin daha baskin oldugunu gdstermektedir. Bu sonug ile diallel
melez analizinde D-H1’in negatif olmas1 ve (H1/D)Y? degerinin 1’den biiyiik olusu bununla
beraber grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen
istiin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha énemli oldugunu gostermistir ve bu

sonuglar birbiri ile paralellik gostermemektedir (Cizelge 4.140).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve ozel
kombinasyon yetenegi (OKY) %! diizeyinde &nemli bulunurken; resiprokal etki (RE)
varyansi 6nemli bulunmamustir. GKY/OKY oranmin 1’den biiyiik olmasi bu 6zelligin
kalitmimin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; 6nemsiz bulunmus
olmasina ragmen diallel melez analizinde D-HI’in negatif bulunmasi ve (H1/D)*? degerinin
1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini orijinden kesmesi ile
belirlenen tam dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha Onemli oldugunu
vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkl
olarak c¢evre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi
katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile c¢elisen sonuglari
gosterebilmektedir. Bu durumda g¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giliven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu g¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi
distintilmektedir (Cizelge 4.140).
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Cizelge 4.140. Su Kullanim Randimanina iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere iliskin Ozel
Uyum Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglart.

VK SD KO
KSF; KSF; TSF1 TSF;
GUY 5 0.0086** 0.0122** 0.0046** 0.0030**
OKG 15 0.0036** 0.0033** 0.0034** 0.0027**
Resip. Etki 15 0.0016 0.0011 0.0010 0.0008
Hata 105 0.0014 0.0013 0.0010 0.0009

Su kullanim randimanina iligkin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon giicii

etkileri Cizelge 4.141°da verilmistir.

Kisithh sulama F1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 2
numarali ebeveynden (0.046) elde edilirken; en kii¢iik GKY 1 numarali ebeveynden ( -0.031)
elde edilmistir. 1, 3 ve 5 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 4ve 6 numaral
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 0.088 (1x2) ile -0.051 (1x4) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde 1x2 (0.088), 2x3 (0.048) ve 3x1 (0.053) pozitif yonde; 1x4 (-0.051) ise negatif
yonde onemli bulunmustur. Su kullanim randimani bakimindan kisitli sulama F1 melezlerinde

3x1 (0.053) disinda resiprok etki gosteren melez olmamustir.

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢alismasinin F1 generasyonunda ise; 2 numarali
ebeveyn (0.027) pozitif yonde; 1 numarali ebeveyn (-0.028) negatif yonde GKY %1

diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Melezlerin 6zel kombinasyon yetenekleri, 3x4 (0.066) pozitif yonde, 2x4 (-0.047),
5x1(-0.051) negatif yonde Onemli bulunmustur. Tam sulama altinda resiprok etkiler
incelendiginde, 3x1 (0.05) kombinasyonunda 6zellige olumlu katki yapacak yonde iken, 5x1(-

0.051) melezinde negatif etki yapacak yonde oldugu tespit edilmistir.
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Cizelge 4.141. Kisith ve Tam Sulamada su kullanim randimanina i¢in elde edilen verilere uygulanan
genel ve 6zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligskin
genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F: kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon
yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 () ) ©) (4) ®) (6)
< Gloria -0.031** 0.088** -0.015 -0.051* -0.012 0.009
§ Nazilli84-S -0.007 0.046** 0.048* -0.022 0.013 0.001
g NP Ege 0.053* 0.043 -0.002 0.034 0.001 -0.03
= Nazilli M-503 0.013 -0.018 0.046 0.007 0.029 0.007
z DAK 66:3 0.005 -0.023 -0.03 -0.015 -0.021* 0.012
M NIAB 999 0.035 0.014 0.022 0.023 0.029 0.002
© Gloria -0.028** 0.105 -0.028 -0.033 0.006 -0.01
= Nazilli84-S -0.007 0.027** -0.016 -0.047** 0.022 0.012
c—; NP Ege 0.05* 0.005 -0.011 0.066** -0.001 0
\ Nazilli M-503 0.003 -0.031 0.005 0.015 0.001 0.019
% DAK 66:3 -0.051* 0.014 -0.003 -0.014 -0.007 0.001
F NIAB 999 0.016 0.016 0.026 0.005 -0.002 0.005
Kisith Sulama Tam Sulama Igosegen}er"G.KY,
he —f K(l)ffegen ustlu %IEY,
" 5 | o AT i B (R A
[9(i)] = 0.010 | 0.0196 0.025 [g()]= 0.008 | 0.0156 | 0.020 gdstermektedir.
[S(ij)] = 0.022 | 0.0431 0.055 [S(ii)]= 0.019 | 0.0372 | 0.047
[r(ij)] = 0.026 | 0.0509 0.065 [r(ij)] = 0.022 | 0.0431 | 0.055
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Su kullanim randimanima iliskin F2 generasyonuna ait genel ve 0Ozel uyum

yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.142°da verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY), 2 (0.053)
numarali ebeveynde pozitif yonde, 1 (-0.032) numarali ebeveynde ise negatif yonde
istatistiksel olarak Onemli oldugu tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 0.058 (2x6) ile -0.04 (5x3) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde melezler 2x3 (0.051), 2x6 (0.058) pozitif yonde onemli bulunmustur. Su
kullanim randimani bakimindan kisith sulama F2 generasyonunda resiprok etki gdésteren

melez olmamustir.

Tam sulama altinda ¢aligmasinin F2 generasyonunda ise; 2 numarali ebeveyn (0.024)
pozitif yonde; 1 (-0.021) numarali ebeveyn ise negatif yonde GKY gostermislerdir. F2
generasyonunun 0zel kombinasyon yetenekleri, 2x3 (0.048), 2x6 (0.04) ve 6x5 (0.044)

melezlerinde pozitif, 2x4 (-0.044) melezinde ise negatif yonde onemli bulunmustur. Tam

253



sulama kosullarinda resiprok etkiler incelendiginde, 6x5 (0.044) pozitif yonde etki yaptig
tespit edilmistir (Cizelge 4.142).

Cizelge 4.142. Kisith ve Tam Sulamada su kullanim randiman i¢in elde edilen verilere uygulanan
genel ve 6zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin
genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F, kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon
yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 @) (2) (©) (4) (5) (6)
« | Gloria -0.032** 0.011 0.021 0.022 0.006 -0.03
E Nazilli84-S -0.019 0.053** 0.051* 0.017 0.019 0.058**
Z NP Ege 0.01 0.044 -0.006 -0.002 -0.022 -0.006
= Nazilli M-503 -0.022 0.045 0.005 0.016 0.017 -0.028
z DAK 66:3 0 -0.026 -0.04 -0.006 -0.031** 0.014
X NIAB 999 0.013 0.004 -0.004 0.011 0.023 0.001
© Gloria -0.021** 0.038* -0.002 0.026 -0.011 0.015
= Nazilli84-S -0.004 0.024** 0.048** -0.044** 0.004 0.04*
c—; NP Ege 0.003 -0.009 -0.001 0.027 -0.009 -0.008
w Nazilli M-503 -0.028 0.007 0.01 0.007 0.03 -0.033
% DAK 66:3 0.003 0.015 -0.003 0.003 -0.012 0.019
= NIAB 999 0.036 -0.003 0.029 -0.023 0.044* 0.003
Kisith Sulama Tam Sulama
KD KD Kosegenler GKY,
SH %5 %1 SH %5 %1 kosegen iistii OKY,

o] = 0.009 | 00176 | 0.022 | o)1 =0008 | 00156 |o0oz0 | <OTECHaM RE cthlerni
[g(ij)] =0.021 | 0.0416 | 0.052 [g(ij)]: 0.018 | 0.0352 | 0.045 gostermektedir.
[r(i))] = 0.025 | 0.0490 | 0.062 | [r(ij)] =0.021 | 0.0411 | 0.052
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, su
kullanim randimanina iligkin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.143°de

verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda su kullanim randimanina ait
hesaplanan heterosis degerleri %45.32 (1x2) ile %-14.28 (1x4) arasinda degismistir. F1
generasyonunda hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 4 tanesi (1x2, 2x5,
2x1, 3x2) istatistiki olarak ©nemli bulunurken, 26 tanesinde heterosis degeri Onemsiz
bulunmustur. WUE i¢in heterobeltiosis degerleri %40.56 (5x1) ile %-23.79 (1x4) arasinda
dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan énemli olan 6 adet melez (1x2, 1x4, 2x5,

2x1, 3x2, 5x1) saptanmistir (Cizelge 4.143).
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Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, su kullanim randimani bakimindan
hesaplanan en biiyiik heterosis %24.48 ve heterobeltiosis degeri %18.65 olarak 2 numarali
ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %3.94 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-2.72 ile 1 gesidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%30.22 ve en yliksek heterobeltiosis degeri %21.85 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En
diisiik heterosis degeri ortalamasi %-0.91 ve en diisiikk heterobeltiosis ortalamasi %-4.14
olarak 6 numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama

heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %13.98 ve %7.25 olmustur (Cizelge 4.143).

Tam sulama kosullarindaki F1 melezleri i¢in su kullanim randimanina ait hesaplanan
heterosis degerleri %58.81 (1x2) ile %-17.0 (1x3) arasinda degismistir. F1 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 3 adet (1x2, 1x5, 2x1) melez disinda
onemli melez tespit edilememistir. WUE ig¢in heterobeltiosis degerleri %41.18 (1x2) ile %-
23.94 (1x3) arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 1x2,
1x3, 1x4, 1x5, 2x1, 5x1 melezlerinin 6nemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.143).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, WUE bakimindan hesaplanan en
biiyiikk heterosis %20.84 ve heterobeltiosis degeri %14.29 olarak 2 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %10.62 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %0.40 ile 4 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildigi melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%32.06 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %17.32 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En
diisiik heterosis degeri ortalamas1 %6.51 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %0.62 olarak
6 numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis

ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %15.47 ve %7.30 olmustur (Cizelge 4.143).
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Cizelge 4.143. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F; Melezlerinde Su Kullanim Randimani
Bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 ” 2 H 3 ” 4 H 5 ” 6 Ort.
. Ht 4532%* 1079  -1428  4.03 4,58 3.94
Hb 37.07*  -1637  -2379*  3.61 1411 | 272
) Ht | 41.73% 22.35 13.76 32.60%*  11.97 24.48
Hb | 33.68* 21.65 6.82 2459% 653 18.65
; Ht | 29.76 44,35+ -2.85 19.24 -8.48 16.40
= Hb | 21.65 43.53* -9.26 11.36 1339 | 10.78
§ A Ht | 20.14 5.31 22.98 15.95 419 12.04
e Hb | 6.82 112 14.86 2.73 551 3.55
g Ht | 4113* 2041 2.88 8.21 0.76 14.68
5 Hb | 4056  13.14 2.88 413 -9.63 8.56
5 Ht | 18.34 18.83 2.38 6.19 15.81 12.31
Hb | 6.53 13.06 -3.12 4.72 3.87 5.01
o |LHt | 3022 26.84 7.96 221 1753 -0.91
Hb | 21.85 19.34 3.98 -2.88 5.02 -4.14
o |LHt | 1398
Hb | 7.25
. Ht 58.81**  -17.00  -4.04 32.63* 2,04 14.49
Hb 4118**  -2394*  -19.32*  21.33*  -1045 | 1.76
) Ht | 53.98** 9.06 7.40 19.77 14.01 20.84
Hb | 36.88* 5.47 0.74 16.04 12.34 14.29
3 Ht | 23.20 12.50 22.52 9.14 1.5 13.22
s Hb | 12.89 8.80 11.39 8.94 585 7.24
= ,  |Ht | 1082 1041 2538 9.91 8.40 10.62
‘g Hb | 0.74 1597 13.99 0.10 3.12 0.40
S Ht | 35.27 28.34 7.44 1.63 9.32 16.40
=l o Hb | 2375  24.34 7.44 -7.45 4.41 10.50
6 Ht | 28.01 23.90 15.32 11.07 8.02 17.27
Hb | 12.34 22.08 9.94 5.66 3.17 10.64
o |Ht_| 3206 22.63 8.04 7.71 15.90 6.51
Hb | 17.32 15.49 258 -1.25 7.97 0.62
ot |LHt_| 1547
Hb | 7.30

**= 91 diizeyinde dnemli, *= %5 diizeyinde 6nemli

Tam ve kisitli sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, su kullanim

randimanina iliskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.144’de verilmistir.

Kisith sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda su kullanim randimanina ait

hesaplanan heterosis degerleri %46.33 (5x1) ile %-4.91 (4x6) arasinda degismistir. F2
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generasyonunda hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 14 tanesi (1x2, 1x4,
2x3, 2x5, 2x6, 2x1, 3x1, 3x2, 4x1, 4x2, 5x1, 5x2, 6x1, 6x2) istatistiki olarak Onemli
bulunurken, 16 tanesinde heterosis degeri 6nemsiz bulunmustur. Su kullanim randimanina
icin heterobeltiosis degerleri %46.93 (5x1) ile %-6.23 (4x6) arasinda dagilmaktadir.
Heterobeltiosis degerleri bakimindan énemli olan 9 adet melez (1x2, 2x3, 2x5, 2x6, 3x1, 3x2,

4x2, 6x1, 6x2) saptanmis olup bu melezlerin etki yonii pozitiftir (Cizelge 4.144).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, WUE bakimindan hesaplanan en
biiyiikk heterosis %?26.82 ve heterobeltiosis degeri %20.93 olarak 2 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %13.72 ve en distlk
heterobeltiosis degeri ise %6.40 ile 1 numarali ¢esitte tespit edilmistir. Cesitlerin baba olarak
kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %32.92 ve en yliksek
heterobeltiosis degeri 9%24.48 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri
ortalamasi %6.13 ile 6 numarli ebeveyn ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %1.24 olarak 4
numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve

heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %18.62ve %10.76 olmustur (Cizelge 4.144).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in su kullanim randimanina ait hesaplanan
heterosis degerleri %25.03 (1x3) ile %-26.03 (6x5) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 9 adet melez (1x2, 1x3, 1x4, 1x5, 6x2,
6x3, 6x4 6x5) istatistiki olarak 6nemli oldugu tespit edilmistir. WUE i¢in heterobeltiosis
degerleri %21.13 (1x2) ile %-35.08 (6x2) arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis
degerleri incelendiginde 1x2, 1x3, 1x4, 4x2, 5x2, 6x2, 6x3, 6x4, 6x5 melezlerinin 6nemli

oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.144).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, WUE bakimindan hesaplanan en
biiyiikk heterosis %22.88 ve heterobeltiosis degeri %14.40 olarak 1 numarali ebeveynin
kullanildig1r melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-15.15 ve en disik
heterobeltiosis degeri ise %-24.96 ile 6 cesidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%8.19 olarak 6 numarali ebeveyn ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %-0.69 ile 1 numarali
ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamasi %-7.0 ve en diisiik heterobeltiosis
ortalamas1 %-13.74 olarak 2 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirastyla %0.77 ve %-6.67

olmustur (Cizelge 4.144).
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Cizelge 4.144. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F, Melezlerinde Su Kullanim Randimani
Bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 ” 2 H 3 ” 4 H 5 ” 6 Ort.
1 Ht 32.91** 12.89 18.06* 10.88 -6.14 13.72
Hb 25.36* 5.84 4.97 11.34 -15.51 6.40
) Ht 22.59* 26.75* 14.61 37.49**  32.67** 26.82
Hb 15.62 26.03* 7.61 29.18* 26.22* 20.93
3 Ht 34.43* 49.43** 6.42 15.24 5.81 22.27
Hb 26.03* 48.59** -0.61 7.63 0.13 16.35
% 4 Ht 21.03* 36.06** 8.88 13.15 -4.91 14.84
05) Hb 7.61 27.76** 1.69 0.24 -6.23 6.21
g 5 Ht 46.33** 23.55* -6.53 10.33 3.23 15.38
W Hb 46.93 16.09 -6.53 -2.26 -7.41 9.36
6 Ht 40.22**  34.65** 3.66 -0.10 14.95 18.67
Hb 26.22* 28.11** -1.90 -1.49 3.10 10.81
ort. Ht 32.92 35.32 9.13 9.86 18.34 6.13
Hb 24.48 21.33 5.03 1.24 5.58 1.38
ort. Ht 18.62
Hb 10.76
1 Ht 23.65** 21.10* 25.03**  19.85** = 24.78** 22.88
Hb 21.13* 18.87* 15.96* 8.88 7.17 14.40
) Ht 1.02 0.87 5.28 6.75 10.57 4.90
Hb -1.04 -2.97 -4.19 -4.80 -6.65 -3.93
3 Ht 3.05 -7.32 1.14 151 5.23 0.72
g Hb 1.16 -10.85 -4.55 -6.19 -8.17 -5.72
‘—3“ 4 Ht 7.70 -11.67 -7.93 -0.37 4.67 -1.52
2 Hb -0.11 -19.62* -13.10 -2.58 -3.73 -7.83
S . Ht 9.25 -16.53 -14.28 -10.12 -4.33 -7.20
Hb -0.75 -25.56* -14.28 -12.12 -10.14 -12.57
6 Ht 13.31 -23.11* -20.58* -19.34*  -26.03** -15.15
Hb -2.68 -35.08**  -30.70**  -25.81* -30.52* -24.96
ort. Ht 6.87 -7.00 -4.16 0.40 0.34 8.19
Hb -0.69 -13.74 -8.44 -5.12 -6.10 -5.31
ort. Ht 0.77
Hb -6.67

**= 91 diizeyinde dnemli, *= %5 diizeyinde 6nemli

4.13. Ik Koza A¢cma Giin Sayisi (giin)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisith (%50) sulama kosullar altinda ilk koza

acma giin sayis1 bakimindan oOnvaryans analizleri Cizelge 4.145°de verilmistir. Yapilan 6n
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varyans analizinde genotipler arasinda istatistiki olarak %1 6nem diizeyinde fark oldugu tespit
edilmistir.

Cizelge 4.145. Kisith sulama F1 ve F ilk koza agma giin sayis1 degerlerine ve tam sulama F1 ve F ilk
koza agma giin say1s1 degerlerine ait 6n varyans analiz sonuglart.

VK SD KO
KSF; KSF, TSF, TSF,
Blok 3 1.34 1.13 0.36 1.08
Genotip 35 57.27** 63.57** 56.77** 66.59**
Hata 105 0.72 0.463 0.599 0.462
Genel 143

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisitli Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda kisith sulamada, ilk koza agma giin sayisi degerleri
incelendiginde, en erkenci ebeveyn 6(91 giin) numarali ebeveyn olurken; tam sulama
kosullarinda ayni istatistik grupta yer alan 2 ve 6 (97 ve 98 giin) numarali ebeveyn erkeci
ebeveyn olarak tespit edilmistir. Ebeveynler arasinda en yliksek ilk koza agma giin sayis1 hem
kisith sulama kosullarinda (100 giin) hem de tam sulama kosullarinda 1 numarali ebeveyn

olarak tespit edilmistir (Cizelge 4.146 ve 4.147).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kisith
sulama altinda ilk koza agma giin sayisina ait ortalama degerleri Cizelge 4.146’da verilmistir.
Kisith sulama altinda F1 melezler igerisinde en erkenci melezler 2x4 (88 giin), 2x5 (88 giin),
4x6 (88 giin), 5x1 (88 giin), ve 6x5(89 giin) olurken; kisith sulama altinda gegci melezler
3x2 (101 giin) ve 5x3(100 giin), tam sulamada ise en uzun ilk koza agma giin sayis1 3x2

(107 giin) ve 5x3 (106 giin) melezinde tespit edilmistir (Cizelge 4.146).
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Cizelge 4.146. Tam ve Kisithh Sulama Altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; melezinde ilk koza agma giin sayisina ait ortalama degerler ve
onemlilik gruplart.

Q Gloria Nazillig4-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
) @) 2 (©) (4) ©) (6)
= Gloria 100 AB 99,3 B 97,0 CD 99,0 B 97,0 CD 975C
E Nazillig4-S 96,5 CE 99,0 B 92,0 | 88,0J 88,0J 91,01
3 NP Ege 95,0 FH 101,0A 95,5 EG 92,01 97,0 CD 940H
= | NazilliM-503 | 97,0 CD 97,0 CD 92,0 1 97,3C 97,0CD 88,0J
E DAK 66:3 88,0 J 91,01 100,0 AB | 97,0 CD 955 EG 97,00 CD
% | NIAB 999 96,0 DF 97,0 CD 97,0 CD 96,5 CE 89,0J 9101
Gloria 106 AB 105,3 BC 103,0 EF | 105,0 BC 103,0EF |1018G
g Nazilli84-S 104,8CD | 97J 98,0J 940K 940K 97,0
< | NP Ege 101,0 GH | 107,0 A 1015G 98,0J 103,0 EF | 100,0 HI
@ | Nazilli M-503 103,0 EF | 103,0 EF 98,0J 103,3 DE 103,0EF | 940K
% DAK 66:3 94,0 K 97,0 106,0 AB | 103,0 EF 100 HI 103,0 EF
| NIAB 999 102,0 FG | 103,0 EF 103,0EF | 103,3E 950K 98,0J
KS Ort; 95,03 LSDo,os KS: 1,194 TS Ort: 101,04 LSDo,os TS:1,07

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisithi sulama altinda
ilk koza agma giin sayisina ait ortalama degerleri ise Cizelge 4.147°de gosterilmistir. Kisith
sulama altinda F2 melezlerin ilk koza agma giin sayis1 106 giin (5x6) ile 88 giin (3x4) arasinda
degisiklik gdstermis olup; bu degerlerin tam sulamada ise 112 giin (5x6) ve 94 giin (3x4)
arasinda oldugu gozlemlenmistir, Cizelgede de goriildiigii gibi en erkenci ve gecci melezler
hem tam sulama da hem kisitli sulamada ayn1 kombinasyonlar olmustur. Ayn1 zamanda kisith

sulamada ilk koza agma giin sayisinin daha diisiik oldugu goézlemlenmitir (Cizelge 4.147).
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Cizelge 4.147. Tam ve Kisith Sulama Altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; melezinde ilk koza agma giin sayisina ait ortalama degerler ve
onemlilik gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
) @ 2 (©) (4) (©) (6)
= Gloria 100.0 CD 90.00 90.0 0 91.0N 97.0GH | 92.0 M
E Nazilli84-S 99.3 DE 99 E 92.0 M 97.0 GH 94.0L 92.0M
3 NP Ege 94.0 L 96.0 1J 95.5 JK 88.0Q 940 L 89.0 P
= | Nazilli M-503 90.0 0 99.0E 92.0 M 97.3 FH 94.0L 95.0K
E DAK 66:3 94.0 L 97.0 GH 97.0 GH 97.0 GH 95.51K | 106.0 A
% | NIAB 999 100.3C 100.0 CD 98.0 F 96.5 HI 102.0B | 910N
Gloria 106.0 C 96.0 L 96.0 L 97.0K 103.0E |98.0J
g Nazilli84-S 105.3C 97 K 98.0J 103.0 E 100.0 1 98.0J
< | NP Ege 100.0 | 102.0FG | 101.5GH 94.0 N 100.0 1 9%5.0M
@ | Nazilli M-503 96.0 L 106.0 C 98.0J 103.3 DE 100.0 1 101.0H
% DAK 66:3 100.0 1 103.0 E 103.0 E 103.0 E 100 HI 1120 A
| NIAB 999 107.3 B 106.0 C 104.0 D 102.5 EF 108.0B | 98.0J
KS Ort: 95.27 LSDg5 KS: 0.954 TS Ort: 101.39 LSDgs TS: 0.953

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1

generasyonunda ilk koza agma giin sayisina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1

Cizelge 4.148’ te verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitli sulama icin hem de tam sulama igin;

eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant

allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2), dominant genlerin anaglara dagilimini

belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1

diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4.148. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F1 Generasyonunda Koza A¢gma Giin Sayisi
Degerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSFy TSF:
KO F KO F
a 5 58.5889 80.7018** 62.0056 106.4280**
b1 1 42.5347 58.5884** 33.3681 57.2738**
b2 5 26.8944 37.0451** 15.6653 26.8883**
b3 9 68.2778 94.0476** 72.1042 123.7615**
b 15 52.7671 72.6828** 50.7088 87.0379**
c 5 84.9917 117.0697** 71.5417 122.7960**
d 10 49.5167 68.2055** 57.0042 97.8435**
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Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda ilk koza agma giin sayisina ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglari

Cizelge 4.149° da verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisith sulama icin hem de tam sulama i¢in;
eklemeli gen etkisi varyansi (a), ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant
allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2), dominant genlerin anaglara dagilimini
belirleyen (bs), dominantlik etkisi (b), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) %1
diizeyinde 6nemli bulunmustur.

Cizelge 4.149. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F, Generasyonunda Koza A¢gma Giin Sayist
Degerlerine Ait Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglari.

VK D KSF; TSF,
KO F KO F
a 5 78.5306 169.6260** 82.9167 179.4846**
b1 1 22.7556 49.1520** 37.8125 81.8504**
b2 5 118.8486 256.7130** 116.7708 252.7666**
bs 9 44.8319 96.8370** 48.6319 105.2706**
b 15 68.0324 146.9500** 70.6236 152.8746**
c 5 69.8750 150.9300** 76.6083 165.8293**
d 10 46.2375 99.8730** 47.3708 102.5407**

Tam ve kisith sulamada Flgenerasyonunda ilk koza giin sayis1 bakimmdan yapilan
analiz sonucunda hem kisith sulamadaki hem de tam sulama hem kisitli sulama igin
hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6nemli bulunan bir deger tespit edilmemistir

(Cizelge 4.150).

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.248) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranmin (KD/KR) (1.408) 1°den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif olmasin1 dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.037) 1’den
biliylik olmasi tistiin dominanthigin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalitiminda
dominant etkilerin daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen cifti sayisini
belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig: i¢in bu parametre bilgi vermek acisindan yetersiz
kalmustir (Cizelge 4.150).
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Tam sulama F1 melezleri i¢in yapilan analiz sonucunda, ilk koza giin sayis1 agisindan
olusan tiim genetik parametreler 6nemsiz bulunmustur. Yapilan analiz sonucunda; dominant
ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkli (0.259) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin
esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1)
negatif deger almasi bu 6zelligin kalittminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve

dominantlik derecesinin (Hi/D)Y2

(2.208) 1’den biiyiik olmasi {stiin dominantligin
bulundugunu ortaya koymus; tam diallel varyans analiz sonuglarindaki bir anagta dominant
allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) %1 onemlilik seviyesinde olmasiyla uyum
icinde sonug¢ vermistir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina
oranin1 gosteren deger (KD/KR) 1.247 bulunmus olup; yukarida tabloda yer alan b2
parametresinin dnemli ¢ikmis olmasi anaclarda daha ¢ok dominant allellerin toplandigina
isaret etmektedir ve bu bulgular birbirini desteklemektedir; dominant ve resesif allellerin
dagilis yonii (F) pozitif olarak saptanmustir. Etkili en az gen ¢ifti sayisin1 belirleyen h?/H2=K

ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge
4.150).

Dar anlamda kalitim derecesi kisitli sulamada 0.221 ve tam sulamada ise 0.184 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim
derecesi ise kisitli sulamada 0.916 iken tam sulamada 0.922 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.150. i1k Koza A¢ma Giin Sayis1 I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (Fy).

Genetik Komponentler Ortalama Degerler
Kisith Sulama Tam Sulama

E 0.186+ 12.014 0.144+10.996
D 11.998+ 31.787 10.2644+ 29.092
F 8.2804+ 77.656 4.980+71.073
Hi 49.799+ 80.694 50.019+ 73.854
H> 49.458+ 72.086 51.889+ 65.975
D-H: -37.802+70.767 -39.754+ 64.768
(Hy/D)"? 2.037 2.208
H/4H; 0.248 0.259
KD/KR 1.408 1.247
h? 5.804+ 48.519 4,554+ 44.406
h?/H,=K 0.117 0.088
Kalitim Derecesi (GH) 0.916 0.922
Kalhtim Derecesi (DH) 0.221 0.184
r (YT, Wr + Vr) -0.039 -0.029
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Alt1 genotipe ait kisitli sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarmin
olusturdugu popiilasyonda koza agma giin sayisi i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans

(Wr) degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.49°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da koza agma giin sayis1 yliksek olan
ebeveynlerin yani gegci ebeveynlerin, dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Regresyon
hatt1 y eksenini pozitif taraftan kestigi ve koza agma giin sayisinin kalittiminda kismi
dominantligin etkili oldugu goriilmiistiir. Ancak bu bulgu dominantlik derecesinin (H1/D)Y2
(2.037) 1’den biiyiik olmasi ile ¢elismektedir. Bu durum incelenen 6zellik agisindan epistatik
gen etkisinin varligina baglanabilir. Kullanilan ebeveynlerin regresyon hattindan uzak olmasi,
incelenen Ozellikte epistatik etkilerin mevcut olabilecegini kanisini giliglendirmektedir (Igbal
vd., 1991). Ancak H2/4H1 (0.248) degerinin 0.25’e ¢ok yakin olmasina bakilacak olursa bu
veri de kismi dominanthigi desteklemektedir. Wr/Vr grafi§inde ebeveynler arasinda en c¢ok
resesif gen tasiyan genotipin kisith sulamada oldugu gibi 5 no’lu ebeveyn oldugu
gozlemlenmistir. 6x6 tam diallel melezleme galismasinda yer alan genotiplardan 1ve 3 no’lu
genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve 1 numarali

ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik i¢in dominant gen tasidigi goriilmektedir (Sekil 4.49).

[KAG S]icin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

16,002
J

3,960

T 1
,000 21,01

11,821

a=06160 b=-0090 w=12183

Sekil 4.49. Kisith Sulama F; Generasyonu 1k Koza A¢gma Giin Sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama F1 generasyonu i¢in; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki

korelasyon katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da gegci olan ebeveynlerin
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dominant, erkenci olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde
regresyon hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=4.646) ve (Hi/D)Y? (2.208) degeri
I’den biiyiikk ¢ikmig olmasit bu Ozellik i¢in iistiin dominantligin var olduguna isaret
etmektedir. Fakat Hz2/4H1 (0.259) degerinin 0.25’e ¢ok yakin olmasina bakilacak olursa bu
veri de kismi dominantlig1 desteklemektedir. Ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tasiyan
genotipin kisitli sulamada oldugu gibi 5 nolu ebeveyn oldugu goézlemlenmistir. 6x6 tam
diallel melezleme calismasinda yer alan genotiplardan 1 ve 3 no’lu genotiplarin diger
genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve 1 numarali ebeveynlerin ise

bahsedilen 6zellik i¢in dominant gen tagidigr gériilmektedir (Sekil 4.50).

[KAGS] icinJinksHayman Tipi Diallel Analiz

15,235
J

3,911

Wr

— 1
0,000 22,30(

a=4646 bh=-0053 v=10408

Sekil 4.50. Tam Sulama F; Generasyonu ilk Koza A¢ma Giin Sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisitli sulamada F2generasyonunda ilk koza agma giin sayis1 bakimindan hem
tam sulama hem de kisith sulama igin hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6nemli
bulunan bir deger tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in Onceden kabullenilen

varsayimlarin gegerli oldugu ‘t’ degerinin 6nemsiz ¢ikmis olmasindan &tiirii gegerlidir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.225) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranmin (KD/KR) (1.579) 1’den biiylik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmistir. Dominantlik derecesinin (H1/D)Y? (2.378) 1°den biiyiik
olmasi iistiin dominantligin oldugunu gosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi

arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu ozelligin kalitminda dominant etkilerin

265



daha 6nemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen ¢ifti sayisini belirleyen h?/H2=K ise

I’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge

4.151).

Tam sulama F2 melezleri i¢in ilk koza agma giin sayisi agisindan olusan tiim genetik
parametreler i¢in yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1)
0.25’den farkli (0.259) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli
varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu &zelligin
kalittminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)Y?
(2.208) 1°den biiyilk olmasi dstiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur.
Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gosteren deger
(KD/KR) (1.247) 1’den biiyiik oldugu, dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant
ve resesif allellerin dagilis yonii (F) degerinin pozitif yonde oldugu saptanmistir. Etkili en az

gen ¢ifti sayisin1 belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 igin bu parametre bilgi vermek

acisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.151).

Dar anlamda kalitim derecesi kisith sulamada 0.177 ve tam sulamada ise 0.184 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢lik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisith sulamada 0.954 iken tam sulamada 0.922 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.151. 11k Koza A¢ma I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (F).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 0.120+10.887 0.144+10.996
D 9.996+ 28.804 10.264+29.092
F 10.673+70.369 4.980+71.073
Hi 56.551+73.122 50.019+73.854
H: 50.834+ 65.322 51.889+65.975
D-H; -46.555+ 64.126 -39.754+64.768
(H1/D)Y2 2.378 2.208
H./4H, 0.225 0.259
KD/KR 1.579 1.247
h? 3.094+43.966 4.554+44.406
h2/H,=K 0.061 0.088
Kalitim Derecesi (GH) 0.954 0.922
Kalitim Derecesi (DH) 0.177 0.184
r (Yr, Wr + Vr) -0.184 0.239
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Genotiplere ait kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin
olusturdugu popiilasyonda koza agma giin sayisi i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans

(Wr) degerlerine iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.51°da verilmistir.

Kisith sulama i¢in grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gercek ebeveyn
arasindaki korelasyon katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da koza agma
giin sayis1 yliksek olan ebeveynlerin yani gegci ebeveynlerin, dominant gen tasidigina isaret
etmektedir. Regresyon hatt1 y eksenini pozitif taraftan kestigi ve koza agma giin sayisinin
kalitminda kismi dominanthigin etkili oldugu goriilmiistiir. Ancak bu bulgu dominantlik
derecesinin (H1/D)Y? (2.378) 1’den biiyiikk olmasi ile gelismektedir. Bu durum incelenen
Ozellik acisindan epistatik gen etkisinin varligina baglanabilir. Kullanilan ebeveynlerin
regresyon hattindan uzak olmasi, incelenen 6zellikte epistatik etkilerin mevcut olabilecegini
kanisimi giliclendirmektedir (Igbal vd., 1991). Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok
resesif gen tasiyan genotipin 1ve5 no’lu ebeveynler oldugu gozlemlenmistir. 6x6 tam diallel
melezleme galismasinda yer alan genotiplardan 2ve 3 no’lu genotiplarin diger genotiplara

kiyasla daha yiiksek oranda homozigot goriilmektedir (Sekil 4.51).

[KAGS] igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

13,404

2,350

13,688

T 1
,000 17,758

a=14008 b =-0630 w=10117

Sekil 4.51. Kisitl Sulama F, Generasyonu i1k Koza A¢gma Giin Sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama kosullar1 altinda F2 genarsyonuna ait grafik incelendiginde, kuramsal
dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon katsayisi (Yr,Wr+Vr icin r) pozitif

deger almistir. Bu da koza agma giin sayis1 diisiik olan yani erkenci olan ebeveynlerin, resesif
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gen tasidigina isaret etmektedir. Regresyon hatt1 y eksenini pozitif taraftan kestigi (a=14.005)
ve koza agma giin sayisinin kalittminda kismi dominantligin etkili oldugu goriilmiistiir. Ancak
bu bulgu dominantlik derecesinin (H1/D)*? (2.037) 1°den biiyiik olmasi ile ¢elismektedir. Bu
durum incelenen 6zellik acisindan epistatik gen etkisinin varligina baglanabilir. Kullanilan
ebeveynlerin regresyon hattindan uzak olmasi, incelenen 6zellikte epistatik etkilerin mevcut
olabilecegini kanisin1 giiclendirmektedir (Igbal vd., 1991). Ancak H2/4H:1 (0.259) degerinin
0.25’e ¢ok yakin olmasina bakilacak olursa bu veri de kismi dominantligi desteklemektedir.
Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tasiyan genotipin kisith sulamada
oldugu gibi 5 no’lu ebeveyn oldugu gozlemlenmistir. 6x6 tam diallel melezleme ¢alismasinda
yer alan genotiplardan 5 no’lu genotip disindaki diger genotiplarin yiiksek oranda homozigot
oldugu goriilmektedir (Sekil 4.52).

[KAGS] igin JinksHayman Tipi Diallel Analiz

14,467
|

Wr
2,944
|
o
S
o

-11,328

T 1
,000 v 19,158

a=27631 h=-1676 w=105925

Sekil 4.52. Tam Sulama F, Generasyonu ilk Koza A¢ma Giin Sayisina Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun ilk koza agma giin sayisi agisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum

yetenekleri ile resiprokal etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.152°da verilmistir.

Ebeveynlerin ilk koza agma giin sayis1 Ozelligine ait kisitlhh sulama altinda Fi1
generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon yetenegi (OKY) ve
resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde 6nemli bulunmustur. GKY/OKY oraninin
(1.11), 1I’den biiyiik olmas1 bu 6zelligin kalitminda eklemeli genlerin etkisinin daha {istiin

oldugunu ortaya koymaktadir. Bu 6zellik igin yapilan farkli genetik analizlerin igin her biri
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farkli sonuglar vermektedir. Jinks-Hayman tipi analizde iistiin dominantlik, Vr/Wr grafiginde
kismi dominantlik ve Griffing tipi diallel analizde ise eklemeli genler tarafindan yonetildigi
sonucuna varilmaktadir. Bununla birlikte; ilk koza agma giin sayist 6zelliginde; eklemeli gen
varyansin1 gosteren GKY ve eklemeli gen etkisi varyansi (a), ve dominant gen etkilerini
gosteren OKY ve dominantlik etkisi (b) dnemli ¢ikmas1 sonucunda bu dzelligin kalitiminda

eklemeli ve dominant etkilerin birlikte rol aldig1 s6ylenebilir (Cizelge 4.152).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY), 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1 diizeyinde énemli bulunmustur.
Resiprokal etkinin (RE) 6nemli ¢ikmast ve ¢ komponentin de 6nemli ¢ikmasi birbirini
destekler niteliktedir. GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik olmasi (1.49) ilk koza agma giin
sayis1 Ozelliginin kalittminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat,
onemsiz bulunmus olmasina ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve
(H1/D)*? degerinin 1°den biiyiik olusu ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant gen
etkilerinin daha ©onemli oldugunu vurgulamakta, grafik analizinde regresyon hattinin y
eksenini pozitif taraftan kesmesi ise kismi dominantligin oldugu sonucunu gostermektedir.
Jinks-Hayman tipi analizde istiin dominantlik, Vr/Wr grafiginde kismi dominantlik ve
Griffing tipi diallel analizde ise eklemeli genler tarafindan yonetildigi sonucuna varilmaktadir.
Bununla birlikte; ilk koza agma giin sayis1 6zelliginde; eklemeli gen varyansinmi gosteren GKY
ve eklemeli gen etkisi varyansi (a), ve dominant gen etkilerini gosteren OKY ve dominantlik
etkisi (b) onemli ¢ikmasi sonucunda bu 6zelligin kalittminda eklemeli ve dominant etkilerin

birlikte rol aldig1 sdylenebilir (Cizelge 4.152).

Hem kisitli hem de tam sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon
yetenegi (GKY) 6zel kombinasyon yetenegi (OKY) ve resiprokal etki (RE) varyanslar1 %1
diizeyinde dnemli bulunmustur. Her iki sulama kosulunda da GKY/OKY oranmin 1’den
bliyiik olmasi bu 6zelligin kalitiminda eklemeli genlerin etkisinin daha {istiin oldugunu ortaya
koymaktadir. Bu 6zellik i¢in yapilan farkli genetik analizlerin i¢in her biri farkli sonuglar
vermektedir. Jinks-Hayman tipi analizde {stiin dominantlik, Vr/Wr grafiginde kismi
dominantlik ve Griffing tipi diallel analizde ise eklemeli genler tarafindan yonetildigi
sonucuna varilmaktadir. Bununla birlikte; ilk koza agma giin sayis1 6zelliginde; eklemeli gen
varyansini gosteren GKY ve eklemeli gen etkisi varyansi (a), ve dominant gen etkilerini
gosteren OKY ve dominantlik etkisi (b) énemli ¢ikmasi sonucunda bu 6zelligin kalitiminda
eklemeli ve dominant etkilerin birlikte rol aldigi sdylenebilir. Ayn1 zamanda. Griffing tipi

melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli olarak ¢evre varyansi ayrica
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hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi katkiyla beraber bu analiz
yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuglari gosterebilmektedir. Bu durumda ¢evre
varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici
olarak yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu ¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de

kaynaklanmis olabilecegi de olasiliklar arasinda yer almaktadir (Cizelge 4.152).

Cizelge 4.152. [lk Koza Agma Giin Sayisma Iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Iliskin
Ozel Uyum Yetenekleri Varyans Analiz Sonuglari.

VK SD KO
KSFy KSF; TSF1 TSF;
GUY 5 14.647** 19.633** 1.423** 20.72**
OKG 15 13.192** 17.008** 0.952** 17.655**
Resip. Etli 15 15.335** 13.529** 0.827** 14.12**
Hata 105 0.182 0.116 0.015 0.116

Ilk koza agma giin sayisina iliskin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon

giicli etkileri Cizelge 4.153°da verilmistir.

Kisithh sulama F1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 1
numarali ebeveynden (1.819) elde edilirken; en kii¢iik GKY 6 numarali ebeveynden ( -1.285)
elde edilmistir. 2, 4, 5 ve 6 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken;lve 3 numarali
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan 1(1.819) ve 3 (0.632)
numarali ebeveyn pozitif yonde, 5 (-0.826) ve 6(-1.285) numarali ebeveyn ise negatif yonde
%]diizeyinde énemli bulunmustur. Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 4.5
(3x2), (4x2) ile -4.569 (2x5) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY bakimimdan melezlerden
14 tanesi pozitif, 12 tanesi negatif yonde 6énemli ve 4 adet melez (2x6), (5x6),(4x3), (5x4) ise
onemsiz olarak tespit edilmistir. Ilk koza agma giin sayis1 bakimindan 15 resiprok melezden

13 tanesi kisitli sulama F1 melezlerinde istatistiki olarak énemli oldugu tespit edilmistir.

Tam sulama 6x6 tm diallel melez ¢alismasinin F1 generasyonunda ise; 1(1.85) , 3
(0.66) , pozitif yonde; 5(-1.05) ve 6 (-1.22) numarali ebeveynler negatif yonde GKY %]l
diizeyinde 6nemli bulunmustur. Melezlerin dzel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 4.625
(6x4) ile -4.5 (5x1) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY bakimindan melezlerden 13 tanesi
pozitif, 10 tanesi negatif yonde dnemli ve 7 adet melez (2x6), (3x6),(5x6), (2x1), (4x3), (5x4),
(6x1) ise dnemsiz olarak tespit edilmistir. Ik koza agma giin sayis1 bakimindan 15 resiprok
melezden 11 tanesi tam sulama Fi melezlerinde istatistiki olarak 6nemli oldugu tespit

edilmistir.
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Cizelge 4.153. Kisitl ve Tam Sulamada ilk koza agma giin sayis1 i¢in elde edilen verilere uygulanan
genel ve 6zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligskin
genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F: kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon
yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

d | Gloria | Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
? @) (2 (©)) 4) (5) (6)
- 1 1.819%* 1.16%* -1.486** 1.347%* -3.528%* 1.181**
E 2 -1.37%* -0.139 0.972** -2.194** -4.569%* 0.389
E 3 -1** 4.5%* 0.632%* -3.465** 3.66%* 1.118**
= 4 -1** 4.5%* 0 -0.201 2.993** -1.299**
B 5 -4.5%* 1.5%* 1.5%* 0 -0.826%* 0.076
< 6 -0.75* K 1.5%* 4.25%* -4* -1.285%*
1 1.85%* 2.278**  -1556%* 1.174%* -3.347%* 0.194
o 2 -0.25 -0.174 0.965** -2.31%* -4.326%* 0.34
S 3 -1x* 4.5%* 0.66** -3.639** 3.84%* 1.01%*
& 4 L 4.5%* 0 -0.069 3.069%* -1.14%*
£ 5 -4 5%* 1.5%* 1.5%* 0 -1.05%* 0.215
= 6 0.125 3* 1.5%* 4.625** -4* -1.20%*
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
H K H K kosegen iistii OKY,
> i %l ° 20 i késegseng alt1 RE etkilerini
[o()] = 0.112 | 0220 | 0.280 | [9()] = 0.101 | 0.198 | 0.253 gostermektedir.
[S(ij)] = 0.256 | 0.502 | 0.640 [S(ij)] = 0.229 | 0.449 | 0.573
[rij)] = 0301 | 0590 | 0.753 | pr(ij)]= 0.270 | 0529 | 0.675
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Ilk koza agma giin sayisma iliskin F2 generasyonuna ait genel ve 6zel uyum

yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri Cizelge 4.154’da verilmistir.

Kisith sulama F1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 5
numarali ebeveynden (1.68) elde edilirken; en kii¢iik GKY 3 numarali ebeveynden ( -1.86)
elde edilmistir. 1, 3 ve 4 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 5 ve 6 numarali
ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan tiim cesitler
%1diizeyinde 6nemli bulunmustur. Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 6.26
(5x6) ile -3.51 (1x4) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY bakimindan melezlerden 17
tanesi pozitif, 12 tanesi (1x2), (1x3), (1x4), (1x5), (2x5), (2xc6), (3x4), (3x6), (4x5), (4x1),
(5x1), (6x5) negatif yonde onemli ve ladet melez (2x3) ise 6nemsiz olarak tespit edilmistir.
Ik koza agma giin sayis1 bakimindan 15 resiprok melezden 13 tanesi pozitif, 2 tanesi (4x1),
(5x1) negatif yonde kisitl sulama Fi1 melezlerinde istatistiki olarak onemli oldugu tespit

edilmisgtir.
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Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢alismasinin F2 generasyonunda ise; 2 (1) , 5 (1.4)
ve 6 (0.92) pozitif yonde; 1(-0.521) ve 3 (-1.98)ve 4 (-0.813) numarali ebeveynler negatif
yonde GKY %1 diizeyinde dnemli bulunmustur. Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin
(OKY) 6.3 (5x6) ile -3.56 (1x4) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY bakimimdan
melezlerden 16 tanesi pozitif, 13 tanesi (1x2), (1x3), (1x4), (1x5), (2x3), (2x5), (2x6), (3x4),
(3x6), (4x5), (4x1), (5x1), (6x5) negatif yonde 6nemli ve ladet melez (4x6) ise dnemsiz
olarak tespit edilmistir. ilk koza agma giin sayis1 bakimindan 15 resiprok melezden 12 tanesi
pozitif, 3 tanesi (4x1), (5x1) ve (6x5) negatif yonde kisitli sulama F1 melezlerinde istatistiki

olarak 6nemli oldugu tespit edilmistir.

Cizelge 4.154. Kisitl ve Tam Sulamada ilk koza agma giin sayisi igin elde edilen verilere uygulanan
genel ve 6zel kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliskin
genel kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F, kombinasyonlarina iligkin 6zel kombinasyon
yetenekleri etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 1) (2) 3) 4 O] (6)
< Gloria -0.486** -0.826* -0.931** -3.51** -0.972** 0.549**
E Nazilli84-S 4,63** 0.66** -0.076 2.84*%* -2.12** -0.722**
% NP Ege 2%* 2%* -1.86** -2.64** 0.403* -0.701**
= Nazilli M-503 -0.5* 1** 2%* -0.778** -0.681** 0.465*
7 DAK 66:3 -1.5** 1.5** 1.5*%* 1.5*%* 1.68** 6.257**
= NIAB 999 4.16** 4** 4 5*%* 0.75** -2** 0.785**
© Gloria -0.521** -1.25** -0.896** -3.56** -0.77** 0.83**
= Nazilli84-S 4,63** 1** -0.417* 2.92*%* -2.29** -1.31**
(—g NP Ege 2%* 2%* -1.98** -2.60** 0.69** -0.83**
wn Nazilli M-503 -0.5* 1.5%* 2%* -0.813** -0.48** 0.25
% DAK 66:3 -1.5** 1.5** 1.5** 1.5*%* 1.4** 6.292**
= NIAB 999 4.63** 4** 4 5*%* 0.75** -2* 0.92**
Kisithh Sulama Tam Sulama
KD KD Kosegenler GRY,
SH YA Vol SH YA Vol kosegen tistii OKY,

kosegen alt1 RE etkilerini
[g()] = 0.090 | 0.176 | 0.225 [9(i)] = 0.090 | 0.176 | 0.225 gostermektedir.

[S(ij)] = 0.204 | 0.400 | 0.510 [S(ij)] = 0.204 | 0.400 | 0.510
[r()]= 0.241 | 0472 ] 0603 | [r(ij))= 0.240 | 0470 | 0.600

t =1.96 (%S t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F1 kombinasyonunun, ilk koza

acma giin sayisi iligskin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.155°de verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda ilk koza agma giin sayisina ait

hesaplanan heterosis degerleri % 5.12 (5x3) ile %-10.77 (4x1) arasinda degismistir. F1
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generasyonunda i¢in hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 23 tanesi
istatistiki olarak 6nemli bulunurken, 7 tanesinde (1x2, 1x3, 1x4, 1x5, 2x4, 2x6, 3x6) heterosis
degeri dnemsiz bulunmustur. ilk koza agma giin sayist i¢in heterobeltiosis degerleri %5.12
(5x3) ile %-12.00 (4x1), (5x1) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan
22 melez negatif yonde, 4 melez(3x5, 5x6, 3x2 ve 6x3) pozitif yonde istatistiki olarak énemli

oldugu tespit edilmistir(Cizelge 4.155).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, ilk koza agma giin sayisi
bakimindan hesaplanan en biiyiik heterosis %0.91 ve heterobeltiosis degeri %-0.17 olarak 5
numarali ebeveynin kullanildig1r melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-5.82 ve
heterobeltiosis degeri ise %-7.47 ile 2 numarali ¢esidin girdigi seri olarak tespit edilmistir.
Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %0.30 ile 2
numarali hat olurken, en yiiksek heterobeltiosis degeri %-1.75 ile 3 numarali ebeveyn
olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamas1 %-6.80 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi
%-8.90 olarak 1 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmustir.
Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %-2.07 ve %-4.03 olmustur
(Cizelge 4.155).

Tam sulama kosullarindaki F1 melezleri i¢in ilk koza agma giin sayisina ait hesaplanan
heterosis degerleri % 12.70 (5x6) ile %-9.33 (1x2) arasinda degismistir. F1 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 25 tanesi istatistiki olarak 6nemli
bulunurken.5 tanesinde (1x5, 4x6, 2x1, 3x2 ve 5x2) heterosis degeri 5Snemsiz bulunmustur. Tk
koza agma giin sayis1 i¢in heterobeltiosis degerleri %8.47 (5x6) ile %-9.43 (1x2) arasinda
dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 21 melez negatif yonde, 4 melez (5x6,
5x3, 6x3ve 6x5) pozitif yonde istatistiki olarak onemli oldugu tespit edilmistir (Cizelge
4.155).

Cesitlerin ana olarak kullanildigt melez serisinde, ilk koza a¢ma giin sayisi
bakimindan hesaplanan en biiyiik heterosis %3.06 ve heterobeltiosis degeri %1.50 olarak 5
numarali ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-5.67 ve
heterobeltiosis degeri ise %-7.55 ile 1 numarali ¢esidin girdigi seri olarak tespit edilmistir.
Cesitlerin baba olarak kullanildigi melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %0.42 ile ve
en yliksek heterobeltiosis degeri %-1.66 ile 5 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis
degeri ortalamas1 %-2.97 ve en diisiikk heterobeltiosis ortalamasi1 %-4.86 olarak 1 numarali
ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve

heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %-1.43 ve %-3.37 olmustur (Cizelge 4.155).
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Cizelge 4.155. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F; Melezlerinde Ilk Koza A¢ma Giin Sayist
Bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.
Ebeveyn 1 H 2 3 4 5 6 Ort.
1 Ht -0.25 -0.77 0.38 -0.39 2.09** 0.21
Hb -0.75 -3.00** -1.00* -3.00** -2.50** -2.05
2 Ht -3.02** -5.40** -10.32 -9.16** -4.21 -5.82
Hb -3.50** -7.07** -11.11** -11.11%* -8.08** -7.47
3 Ht -5.88** 3.86** -4.54** 1.97** 0.80 0.42
« Hb -8.00** 2.02** -5.40** 1.57* -1.57* -0.68
E 4 Ht -10.77** -1.15* -4.54** 1.04* -6.51** -2.23
(2 Hb | -12.00**  -2.02** -5.40** -0.26 -9.51** -3.44
g 5 Ht -9.63** -6.06** 5.12** 1.04* 4.44%* 0.91
é Hb | -12.00**  -8.08** 5.12** -0.26 2.37** -0.17
6 Ht -4.71%* 2.11** 4.02** 2.52%* -4.17** 0.90
Hb -9.00** -2.02*%* 1.57* -0.77 -6.07** -1.46
Ort. Ht -6.80 -0.30 -0.31 -2.18 -2.14 -0.68
Hb -8.90 -2.17 -1.75 -3.71 -3.77 -3.86
ort. Ht -2.07
Hb | -4.03
1 Ht -9.33** -1.47%* -7.29%* -0.36 -3.92** -5.67
Hb -9.43** -9.43** -8.49** -2.83** -7.55** -7.55
2 Ht -0.59 -5.43** -1.44* -3.15** -3.80** -2.76
Hb -0.71 -7.33%* -2.60** -5.44%* -7.33** -4.54
o 3 Ht -5.54** -1.57 -8.18** -1.11* -4.76%* -3.12
e Hb -7.55%* -3.55** -8.96** -1.48* -6.40** -4.08
c_; 4 Ht -1.55%* 1.44%* -4.27%* -1.96** 0.37 -0.89
(g Hb -2.83** 0.24 -5.08** -3.15** -2.18** -2.04
< Ht -3.26** -0.24 1.85%* 0.98* 12.70*%* 3.06
= > Hb -5.66** -2.60** 1.85** -0.24 8.47** 1.50
6 Ht -3.92** 4.05** 4.26** 1.86** 8.68** 3.77
Hb -7.55%* 0.24 2.46** -0.73 4.60** 1.31
ort. Ht -2.97 -1.13 -2.21 -2.81 0.42 0.12
Hb | -4.86 -3.02 -3.51 -4.20 -1.66 -3.00
ort. Ht -1.43
Hb | -3.37

**= 041 diizeyinde 6nemli, *= %5 diizeyinde 6nemli

Tam ve kisith sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, ilk koza agma

giin sayisi iligkin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.156°d verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda ilk koza agma giin sayisina ait

hesaplanan heterosis degerleri % 13.52 (5x6) ile %-8.86 (1x2) arasinda degismistir. F1

generasyonunda

icin hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 25 tanesi
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istatistiki olarak onemli bulunurken, 5 tanesinde (2x4, 2x1, 3x2, 5x2 ve 5x4) heterosis degeri
onemsiz bulunmustur. {1k koza agma giin say1s1 igin heterobeltiosis degerleri %10.70 (5x6) ile
%-10.00 (1x2), (1x3) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 19 melez
negatif yonde, 4 melez(5x6, 4x2, 6x2 ve 6x5) pozitif yonde istatistiki olarak 6énemli oldugu

tespit edilmistir(Cizelge 4.156).

Cesitlerin ana olarak kullanildigt melez serisinde, ilk koza agma gilin sayisi
bakimindan hesaplanan en biiyiik heterosis %4.59 ile 6 numarali, en biiyiikk heterobeltiosis
degeri %1.88 ile 5 numarali ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik
heterosis %-5.82 ve heterobeltiosis degeri ise %-8 ilel numarali ¢esidin girdigi seri olarak
tespit edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yliksek heterosis
degeri %0.77ile 6 numarali hat olurken, en yiiksek heterobeltiosis degeri %-1.40 ile 5
numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri ortalamast %-2.93 ve en diisiik
heterobeltiosis ortalamasi %-5.15 olarak 1 numarali ebeveynin baba olarak kullanildig:
melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirastyla %-1.17

ve %-3.21 olmustur (Cizelge 4.156).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in ilk koza agma giin sayisina ait hesaplanan
heterosis degerleri % 8.11 (4x1) ile %-2.72 (5x6) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
icin hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 19 tanesi pozitif yonde, 5 tanesi
(3x5, 3x6, 4x5, 5x6 ve 3x2) ise negatif yonde énemli bulunmustur. Ik koza agma giin sayisi
icin heterobeltiosis degerleri %8  (4x1) ile %-2.21 (2x3) arasinda dagilmaktadir.
Heterobeltiosis degerleri bakimindan 13 melez pozitif yonde, 9 melez (2x3, 3x4, 3x5, 3x6,
5x6, 2x1, 3x1, 3x2, ve 6x2) negatif yonde istatistiki olarak oOnemli oldugu tespit
edilmistir(Cizelge 4.156).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, ilk koza a¢ma giin sayisi
bakimindan hesaplanan en biiyiik heterosis %4.79 ve heterobeltiosis degeri %2.56 olarak 1
numarali ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %-0.89 ve
heterobeltiosis degeri ise %-1.57 ile 3 numarali ¢esidin girdigi seri olarak tespit edilmistir.
Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %4.36 ve en
yiiksek heterobeltiosis degeri %3.29 ile 4 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis
degeri ortalamas1 %-0.68 ile 6 numarali ebeveyn ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-
0.63 olarak 2 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir.
Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirasiyla %2.20 ve %0.88 olmustur

(Cizelge 4.156).
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Cizelge 4.156. Kisith ve tam sulama kosullar1 altinda F, Melezlerinde Ilk Koza A¢ma Giin Sayisi
Bakimindan Heterosis (Ht) ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 3 4 5 6 Ort.
1 Ht -8.86** -7.93** -1.73%* -0.89* -3.66** -5.82
Hb -10.00**  -10.00**  -9.00** -3.00** -8.00** -8.00
2 Ht 0.51 -4.66** -0.39 -2.72** -2.39%* -2.03
Hb | -0.75 -5.64** -0.51 -3.59** -5.64** -3.08
3 Ht -5.88** -0.52 -8.69** -1.70%* -4.56** -3.09
< Hb | -8.00** -1.54** -9.74** -3.59** -8.72%* -4.72
E 4 Ht -1.65%* 1.67** -4.54** -2.59** 0.93* -0.91
5 Hb | -3.00** 1.54** -5.64** -3.34** -2.31%* -1.95
g 5 Ht -3.96** 0.39 1.44** 0.52 13.52** 3.17
é Hb | -6.00** -0.51 -0.51 -0.26 10.70** 1.88
6 Ht -3.66** 6.10** 5.09** 2.52** 9.24** 4.59
Hb | -8.00** 2.56** 0.51 -0.77 6.53** 1.77
ort. Ht -2.93 -0.24 -2.12 -2.75 0.27 0.77
Hb | -5.15 -1.59 -4.26 -4.06 -1.40 -2.79
Ort. Ht -1.17
Hb | -3.21
1 Ht 3.46** 5.32** 7.34%* 3.79** 4.07** 4.79
Hb 1.76** 2.46** 6.11** 0.74 1.74** 2.56
2 Ht 0.64 -0.62 6.33** 3.35** 1.63** 214
Hb -1.01* -2.21** 2.94** 1.96** -0.49 0.44
o 3 Ht 1.01* -1.12%* -0.13 -2.21** -0.99* -0.89
e Hb -1.72%* -2.70** -1.72%* -1.97** -1.48** -1.57
c_; 4 Ht 8.11** 3.54** 3.38** -2.37** 1.38** 1.19
(g Hb 6.87** 0.25 1.72%* -0.51 0.25 0.34
© Ht 5.05** 0.62 1.72*%* 4.62%* -2.72%* 0.85
= ° Hb 1.96** -0.74 1.97** 6.62 -1.99** 1.17
6 Ht 3.31** 0.38 0.74 3.65** 2.712%* 1.50
Hb 1.00** -1.72%* 0.25 2.49** 3.48** 0.90
ort. Ht 3.62 1.38 211 4.36 1.05 0.68
Hb 142 -0.63 0.84 3.29 0.74 -0.39
ort. Ht 2.20
Hb 0.88

**= 041 diizeyinde 6nemli, *= %5 diizeyinde 6nemli
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4.14. Verim (kg/da)

Alt1 pamuk genotipi; bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonu ve 30 tam diallel
F2 melez kombinasyonunun tam (%100) ve kisitli (%50) sulama kosullar altinda verim igin
onvaryans analizleri Cizelge 4.157°de verilmistir. Yapilan 6n varyans analizinde genotipler

arasinda istatistiki olarak %1 6nem diizeyinde fark oldugu tespit edilmistir.

Cizelge 4.157. Kisitli sulama F; ve F, verim degerlerine ve tam sulama F1 ve verim degerlerine ait 6n
varyans analiz sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF; TSF, TSF,
Blok 3 18926** 32374** 17373** 14851**
Genotip 35 7037** 7303** 2700** 10786**
Hata 105 2794 2576.38 5827.7 4996.5
Genel 143

**: %1 seviyesinde, *: %5 seviyesinde, KO: Kareler Ortalamasi, SD: Serbestlik Derecesi, VK: Varyansyon
Kaynagi, KS: Kisith Sulama, TS: Tam Sulama.

Ebeveynler karsilastirildiginda hem kisith sulamada hem de tam sulama kosullarinda
en yiiksek verim degerine sahip 4 numarali ebeveyn (319.1 kg/da;447.3 kg/da) olurken sahip
olmustur. Ebeveynler arasinda en diislik verime sahip ebeveyn kisitli sulama kosullarinda 5
(246.3 kg/da) numarali ebeveyn olurken, tam sulamada ise 1 (304.9 kg/da) numarali ebeveyn
olmustur (Cizelge 4.158 ve 4.159).

Alt1 pamuk genotipi ve bunlarin 30 tam diallel F1 melez kombinasyonun tam ve kisitlt
sulama altinda verim degerine ait ortalama degerleri Cizelge 4.158’de verilmistir. Kisith
sulama altinda F1 melezler igerisinde en yiiksek verime 2x1 (374.5) sahip olurken, en diisiik
verim degerine sahip melez 1x3 (234.3); tam sulamada ise en yiiksek verimi yine 2x1 (536.4)

melezi, en diisiik verimi ise 1x3 (278.4) melezinde tespit edilmistir (Cizelge 4.158).
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Cizelge 4.158. Tam ve Kisith Sulama Altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F; verim degerlerine ait ortalama degerler ve 6nemlilik gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
) () 2 (©) (4) ®) (6)
= Gloria 248.3 HK | 384.0AB 2343 K 243.2 JK 257.3 GK | 266.5 FK
E Nazilli84-S 374.5 AC | 280.1DK 340.8 AE | 340.8 AE 349.0 AD | 330.5 AG
3 NP Ege 309.5CJ | 4021 A 276.9 DK | 287.5DK 311.9BJ | 268.7 EK
= | NazilliM-503 | 261.6 FK | 315.5 BJ 366.5 AC | 319.1 BI 327.8 BG | 301.5 CK
E DAK 66:3 264.0 FK | 316.9 BJ 269.2 EK | 305.9 CK 246.31K 280.4 CK
% | NIAB 999 316.2 DK | 350.8 BJ 300.6 AD | 334.2CK 322.3 AF | 310.3BJ
Gloria 3049 HI | 553.2A 27841 360.9 FI 445.8 BF | 361.6 FI
g Nazilli84-S 536.4 AB | 391.9 DH 413.3 CG | 450.6 AF 454.7 AF | 453.6 AF
< | NP Ege 398.5 DH | 426.4 CG 366.1 El 498.3 AD 400.3 DH | 380.1 El
@ | Nazilli M-503 | 368.8 El 375.9 El 509.9 AC | 447.3 AF 447.8 AF | 461.3 AF
% DAK 66:3 323.7 Gl | 487.3 AD 394.1 DH | 414.0 CG 367.5 El 421.6 CG
| NIAB 999 399.9 DH | 492.9 AD 4439 BF | 472.7 AE 416.6 CG | 403.8 CH
KS Ort: 318.49 LSDoos KS: 74.11 TS Ort: 420.11 LSDoos TS: 107.04

Denemeye ait 30 tam diallel F2 melez kombinasyonlarinin tam ve kisitli sulama altinda

verimlerine ait ortalama degerleri ise Cizelge 4.159’°da gosterilmistir. Kisith sulama altinda F2

melezlerin verim ortalamasi 351.2 kg/da (1x2) ile 244.5 (5x3) arasinda degisiklik gostermis

olup; bu degerlerin tam sulamada ise 619.9 kg/da (1x2) ve 278.6 (6x5) arasinda oldugu

gozlemlenmistir (Cizelge 4.159).

Cizelge 4.159. Tam ve Kisith Sulama Altinda alti1 pamuk genotipi ve bunlarin resiproklu diallel
melezlenmesinden elde edilen 30 F, verim degerlerine ait ortalama degerler ve 6nemlilik gruplari.

Q Gloria Nazilli84-S NP Ege Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 @) ) @) (4) ©®) (6)
< Gloria 248.3JL | 351.2 AG 296.5EL | 334.9CH 2742 HL | 262.1 1L
E Nazillig4-S 323.9DI | 280.1 GL 353.1AF | 343.4 BH 361.9 AE | 391.6 AD
= | NP Ege 310.1EL | 416.2A 2769 HL | 317.1EK 301.5EL | 310.6 EL
2 Nazilli M-503 | 303.2 EL | 407.7 AB 3245DI1 | 319.1EJ 319.9 El 299.2 EL
E DAK 66:3 2749 HL | 325.2 DI 2445 L 3119 EL 246.3 KL | 287.3 FL
| NIAB 999 280.9GL | 397.5 AC 304.4EL | 314.4EL 319.9 El 310.3 EL
Gloria 304.9) 407.1 El 403.4EJ | 483.8 AG 388.5HJ | 388.5FJ
g Nazillig4-S 480.5 AG | 391.9FJ 532.3 A 412.5 DI 439.1 Al | 520.2 AB
& | NP Ege 409.5 El 510.1 AD 366.1 1J 462.9 Al 414.5 CI 392.8 FJ
& | NazilliM-503 | 417.4ClI | 429.4 BI 487.5 AF | 447.3 Al 463.3 Al | 436.0 Al
% DAK 66:3 386.8 GJ | 474.2 AH 406.2 EI 470.1 AH 367.5 1] 395.6FJ
1 N1AB 999 475.3 AH | 512.7 AC 463.2 Al | 380.5 HJ 501.8 AE | 403.8 EJ
KS Ort: 315.12 LSDoos KS: 71.16 TS Ort: 433.85 LSDoos TS: 99.11
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Tam ve kisith sulama altinda altt pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1
generasyonunda verime ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge 4.160° te

verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisitli sulama icin, eklemeli gen etkisi (a),
ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (b2), 6zel uyum yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs) ve
dominantlik etkisi (b) istatistiki olarak O6nemli bulunurken; anasal etki degerleri (c) ve

resiprokal etki (d) 6nemsiz olarak bulunmustur.

Tam sulama uygulamasi icin ise; eklemeli gen etkisi (a), ortalama dominantlik
varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen varyans (bz), 6zel uyum
yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (b3) ve dominantlik etkisi (b)
istatistiki olarak onemli bulunurken; anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) onemsiz
olarak bulunmustur.

Cizelge 4.160. Tam Ve Kisith Sulama Kosullart Altinda F; Generasyonunda Verim Degerine Ait
Tam Diallel Varyans Analiz Sonugclari.

VK D KSF; TSk
KO F KO F
a 5 17246.0091 6.1729** 26751.4157 4.5904**
b1 1 19166.7170 6.8604** 45787.6651 7.8569**
b2 5 7339.6338 2.6271** 5021.8130 0.8617*
b3 9 5617.4728 2.0107* 25160.3181 4.3174**
b 15 7094.8094 2.5395** 19822.6395 3.4015**
c 5 5190.7346 1.8579 2934.2551 0.5035
d 10 27714721 0.9920 7541.8957 1.2941

Tam ve kisith sulama altinda alt1 pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F2
generasyonunda verime ait tam diallel tablonun varyans analizi sonuglar1 Cizelge 4.161 te

verilmistir.

Yapilan varyans analiz sonucuna gore; kisithi sulama igin, eklemeli gen etkisi (a),
ortalama dominantlik varyansi (b1), bir anagta dominant allellerin toplanmasini belirleyen
varyans (bz2), ve dominantlik etkisi (b) istatistiki olarak 6nemli bulunurken; 6zel uyum
yetenegi ve dominant genlerin anaglara dagilimini belirleyen (bs), anasal etki degerleri (c) ve

resiprokal etki (d) 6nemsiz olarak bulunmustur.

Tam sulama uygulamasi i¢in ise; ortalama dominantlik varyansi (bi) istatistiki olarak

onemli bulunurken; eklemeli gen etkisi (a), bir anagta dominant allellerin toplanmasini
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belirleyen varyans (b2), ve dominantlik etkisi (b) 6zel uyum yetenegi ve dominant genlerin
anacglara dagilimini belirleyen (bs), anasal etki degerleri (c) ve resiprokal etki (d) 6nemsiz

olarak bulunmustur.

Cizelge 4.161. Tam Ve Kisith Sulama Kosullar1 Altinda F, Generasyonunda Verim Degerine Ait
Tam Diallel Varyans Analiz Sonuglart.

VK D KSF; TSF;
KO F KO F

a 5 24603.8528 9.5497** 23692.2045 1.5001

by 1 35192.2746 13.6595** 112687.328 7.1350**

b2 5 8500.6437 3.2994** 16325.8966 1.0337

b3 9 2434.4500 0.9449 22964.7799 1.4540
b 15 6640.3695 2.5774** 26733.3220 1.6927
c 5 3794.4833 1.4728 11666.3486 0.7387
d 10 1399.4015 0.5432 13309.0462 0.8427

Tam ve kisithh sulamada Flgenerasyonunda verim degeri bakimindan yapilan analiz
sonucunda hem kisithh sulama igin hesaplanan genetik parametreler sonucunda Onemli

bulunan bir deger tespit edilmemistir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraminin (H2/4H1) 0.25°den farkhi
(0.187) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oraninin (KD/KR) (1.751) 1’den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif olmasmi dogrulamistir. Dominantlik derecesinin (Hi/D)Y? (2.568) 1’den
biiyilk olmasi istiin dominanthigin bulunduguna isaret ederken; eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalittiminda
dominant etkilerin daha onemli olduguna isaret etmektedir. Etkili en az gen cifti sayisini
belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz
kalmistir (Cizelge 4.162).

Tam sulama F1 melezleri i¢in yapilan analiz sonucunda, verim degeri agisindan
olusan tiim genetik parametreler 6nemsiz bulunmustur. Yapilan analiz sonucunda; dominant
ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25°den farkli (0.219) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin
esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1)
negatif deger almasi bu ozelligin kaliiminda dominant etkilerin daha dnemli oldugunu ve
dominantlik derecesinin (Hi/D)Y? (2.568) 1°den biiyilk olmasi iistiindominantligin

bulundugunu ortaya koymus; tam diallel varyans analiz sonuglarindaki bir anagta dominant
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allellerin toplanmasini belirleyen varyans (b2) %1 onemlilik seviyesinde olmasiyla uyum
icinde sonug¢ vermistir. Ebeveynlerdeki dominant genlerin sayisinin resesif gen sayisina
oranini gosteren deger (KD/KR) 1.464 bulunmus olup; popiilasyonda dominant allellerin
itlin oldugunu gosterirken; dominant ve resesif allellerin dagilis yonii (F) pozitif olarak
saptanmstir. Etkili en az gen ¢ifti sayisin1 belirleyen h?/H2=K ise 1’in altinda kaldig1 igin bu

parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge 4.162).

Dar anlamda kalitim derecesi kisithi sulamada 0.124 ve tam sulamada ise 0.098 olarak
tahmin edilmistir. Dar anlamda kalitim derecesinin kii¢iik olusu dominant genetik varyansin
fenotipik varyans i¢indeki paymin etkin olusunu ortaya koymaktadir. Genis anlamda kalitim

derecesi ise kisitli sulamada 0.575 iken tam sulamada 0.494 olarak tahmin edilmistir.

Cizelge 4.162. Verim degeri Igin Bulunmus Genetik Parametreler (F1).

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisithi Sulama Tam Sulama
E 810.492+2.271.180 1.635.216+5.156.458
D 1.761.879+ 6.008.978 3.412.255+ 13.642.706
F 2.470.360+14.679.940 3.728.236+33.329.144
H: 11.620.203+15.254.339 28.743.633+34.633.250
H: 8.714.599+13.627.082 25.229.039+ 30.938.748
D-H: -0.858.324+13.377.704 -25.331.3784+30.372.564
(H./D)Y2 2.568 2.902
H./4H, 0.187 0.219
KD/KR 1.751 1.464
h? 2.211.859+9.171.925 5.451.206+20.823.819
h?/H,=K 0.254 0.216
Kalitim Derecesi (GH) 0.575 0.494
Kalitim Derecesi (DH) 0.124 0.098
r (Yr, Wr + Vr) -0.579 -0.753

Alti genotipe ait kisith sulama altinda tam diallel F1 melez generasyonlarinin
olusturdugu poplilasyonda verim i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine

iliskin Wr/Vr grafigi Sekil 4.53’da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gergek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da verim degeri yliksek olan
ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi (a=2512.05) ve bu sonugta kismi dominantliga isaret

etmektedir. Wr/Vr grafiginde 1 numarali ¢esidin baslangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu
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goriinmektedir buradan bu c¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulagilmaktadir. 6xX6 tam
diallel melezleme g¢aligmasinda yer alan genotiplardan 1, 3 ve 4 no’lu genotiplarin diger

genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu goriilmektedir (Sekil 4.53).

[Werim]i¢in JinksHayman Tipi Diallel Analiz

3602,387

wr

398,431
|

-1153,007

T J
,000 5044,
¥r

a=2512,060 b=-0660 w=2572371

Sekil 4.53. Kisith Sulama F; Generasyonu Verim Degerine Ait Wr/Vr Grafigi.

6x6 tam diallel F1 melez generasyonlarmin tam sulama altinda olusturdugu
popiilasyonda verim degeri hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iliskin

Wr/Vr grafigi Sekil 4.54’da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile gergek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayist (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da verim degeri yiiksek olan
ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-82.300) ve bu sonucta
{istiin dominanthiga isaret etmektedir. (H1/D)Y? degeri 1’den biiyiik ¢cikmis olup bu sonucu
desteklemektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en ¢ok resesif gen tasiyan genotipin
1 oldugu gortinmektedir. 6x6 tam diallel melezleme ¢alismasinda yer alan genotiplardan 1, 3
ve 4 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek oranda homozigot oldugu ve 2
ve 6 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik i¢in dominant gen tasidigi goriilmektedir

(Sekil 4.54).

282



[Verim]i¢in JinksHayman Tipi Diallel Analiz
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Sekil 4.54. Tam Sulama F; Generasyonu Verim Degerine Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulamada F2generasyonunda verim bakimidan hem tam sulama hem
de kisitli sulama igin hesaplanan genetik parametreler sonucunda 6nemli bulunan bir deger
tespit edilmemistir, diallel melez analizi i¢in dnceden kabullenilen varsayimlarin gecerli

oldugu ‘t’ degerinin 6nemsiz ¢ikmis olmasindan &tiirii gegerlidir.

Kisith sulamada dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den farkli
(0.190) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranmin (KD/KR) (1.701) 1’den biiyiik olmasi da
dominant allelerin ¢ogunlukta oldugunu ve dominant ve resesif allellerin dagilis yoni (F)
degerinin pozitif oldugu saptanmustir. Dominantlik derecesinin (Hi/D)Y? (2.57) 1°den biiyiik
olmasi iistiin dominantligin oldugunu gosterirken; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi
arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu ozelligin kalitiminda dominant etkilerin
daha &nemli olduguna isaret etmektedir. . Etkili en az gen ¢ifti sayismni belirleyen h?/H2=K ise
I’in altinda kaldig1 icin bu parametre bilgi vermek agisindan yetersiz kalmistir (Cizelge

4.163).

Tam sulama F2 melezleri igin verim degeri agisindan olusan tiim genetik parametreler
icin yapilan analiz sonucunda; dominant ve resesif allellerin oraninin (H2/4H1) 0.25’den
farkli (0.212) ¢ikmasindan dolay1 bu allellerin esit frekansta olmadiklari, eklemeli varyans ile
dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu 6zelligin kalitiminda

dominant etkilerin daha énemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)? (2.439) 1’den
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biiyiik olmasi iistiin dominantligin bulundugunu ortaya koymustur. Ebeveynlerdeki dominant
genlerin sayisinin resesif gen sayisina oranini gosteren deger (KD/KR) 1.619 bulunmus olup;
popiilasyonda dominant allellerin {istiin oldugunu gdsterirken; dominant ve resesif allellerin
dagilis yonii (F) pozitif olarak saptanmustir. Etkili en az gen ¢ifti sayisin1 belirleyen h?/Ho=K
ise 1’in altinda kaldig1 i¢in bu parametre bilgi vermek acgisindan yetersiz kalmistir (Cizelge
4.163).

Cizelge 4.163. Verim degeri I¢in Bulunmus Genetik Parametreler (F2) .

Ortalama Degerler

Genetik Komponentler Kisith Sulama Tam Sulama
E 851.025+565.793 1.317.550+2.552.915
D 1.721.346+1.496.948 3.729.9224+6.754.379
F 2.295.696+3.657.047 4.300.821+16.500.954
Hi 11.365.490+3.800.140 22.182.824+17.146.605
H: 8.655.499+3.394.760 18.801.685+15.317.491
D-H: -9.644.144+3.332.635 -18.452.9024+15.037.178
(H./D)*2 2.57 2.439
H./4H, 0.19 0.212
KD/KR 1.701 1.619
h? 4.415.095+2.284.898 10.767.727+10.309.682
h?/H=K 0.51 0.573
Kalitim Derecesi (GH) 0.556 0.516
Kalitim Derecesi (DH) 0.121 0.139
r (Yr, Wr + Vr) -0.849 -0.693

6x6 kisith sulama altinda tam diallel F2 melez generasyonlarinin olusturdugu
popiilasyonda verim i¢in hesaplanan varyans (Vr) ve kovaryans (Wr) degerlerine iliskin

Wr/Vr grafigi Sekil 4.55°da verilmistir.

Grafik incelendiginde, kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki korelasyon
katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da verim degeri yiliksek olan
ebeveynlerin dominant gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik incelendiginde regresyon
hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-255.9) ve bu sonugta iistiin dominanthia isaret
etmektedir. (H1/D)Y? degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olup bu sonucu desteklemektedir. Wr/Vr
grafiginde 1 numarali ¢esidin baglangi¢ noktasina en uzak ebeveyn oldugu goriinmektedir
buradan bu c¢esidin resesif gen tasidigi sonucuna ulagilmaktadir. Tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 1, 4 ve 6 no’lu genotiplarin diger genotiplara kiyasla daha

yiiksek oranda homozigot oldugu belirlenirken, 4 numarali genotipin ise verim degeri
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bakimindan daha yliksek oranda dominant genlere sahip oldugu sonucuna varilmaktadir

(Sekil 4.55).

[Verim]icin JinksHayman Tipi Diallel Analiz
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Sekil 4.55. Kisitli Sulama F, Generasyonu Verim Degerine Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam sulama F2 generasyonu i¢in; kuramsal dominantlik ile ger¢ek ebeveyn arasindaki
korelasyon katsayis1 (Yr,Wr+Vr icin r) negatif deger almistir. Bu da verim degeri ytiksek olan
ebeveynlerin dominant, diisiik olanlarin ise resesif gen tasidigina isaret etmektedir. Grafik
incelendiginde regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi (a=-251.9) ve (Hi/D)Y?
degeri 1’den biiyiik ¢ikmis olmasi bu 6zellik i¢in {istlin dominantligin var olduguna isaret
etmektedir. Wr/Vr grafiginde ebeveynler arasinda en c¢ok resesif gen tasiyan genotipin kisith
sulamada oldugu gibi 5 nolu ebeveyn oldugu goézlemlenmistir. 6x6 tam diallel melezleme
calismasinda yer alan genotiplardan 3 no’lu genotiptin diger genotiplara kiyasla daha yiiksek
oranda homozigot oldugu ve 4 numarali ebeveynlerin ise bahsedilen 6zellik i¢in dominant gen

tasidigi goriilmektedir (Sekil 4.56).
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[Werim]igin JJinksHayman Tipi Diallel Analiz
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Sekil 4.56. Tam Sulama F, Generasyonu Verim Degerine Ait Wr/Vr Grafigi.

Tam ve kisith sulama altinda alti pamuk genotipi ve bunlarin tam diallel F1 ve F2
generasyonunun verim agisindan gosterdikleri genel ve 6zel uyum yetenekleri ile resiprokal

etkiler i¢in varyans analizi Cizelge 4.164’da verilmistir.

Ebeveynlerin verim 06zelligine ait kisith sulama altinda F1 generasyonunda genel
kombinasyon yetenegi (GKY) ve dzel kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde énemli
bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslar1 énemli bulunmamistir. GKY/OKY oraninin
1’den biiyiik olmasi bu 6zelligin kalitiminda eklemeli genlerin daha baskin oldugunu ortaya
koymaktadir. Bu sonug ile birlikte diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve
(H1/D)Y2 degerinin 1°den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattiin y eksenini
pozitif taraftan kesmesi ile belirlenen kismi dominantlik durumu dominant gen etkilerinin

daha 6nemli oldugunu vurgulamakta olup bu sonuglar birbiri ile g¢elismektedir (Cizelge
4.164).

Tam sulama kosullarinda ise genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve 6zel
kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde 6nemli bulunurken; resiprokal etki (RE)
varyanslar1 6nemli bulunmamistir. GKY/OKY oranmin 1°den biiyiik olmas1 verim &zelliginin
kalittminin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; onemsiz bulunmus
olmasima ragmen diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmasi ve (H1/D)Y? degerinin
1’den biiyiik olusu ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi

ile belirlenen iistlin dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu
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vurgulamaktadir. Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkl
olarak cevre varyansi ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 ¢evre varyansinin yaptigi
katkiyla beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile g¢elisen sonuglar
gosterebilmektedir. Bu durumda c¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz
yonteminden elde edilen veriler daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar
arasindaki bu g¢eliskinin epistatik gen etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi

diisiiniilmektedir (Cizelge 4.164).

Kisith sulama kosullarinda F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve
ozel kombinasyon yetenegi (OKY) %1 diizeyinde énemli bulunurken; resiprokal etki (RE)
varyanslar1 énemli bulunmamistir. GKY/OKY oraninin 1°den biiyiilk olmas1 bu &zelligin
kalitminda eklemeli olmayan genlerin daha baskin oldugunu gdstermektedir. Bu sonug ile
birlikte b komponentinin 6nemli bulunmasi; diallel melez analizinde D-H1’in negatif olmasi
ve (H1/D)? degerinin 1°den biiyiik olusu bununla beraber grafik analizinde regresyon hattinin
y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen iistiin dominantlik durumu dominant gen
etkilerinin daha Onemli oldugunu gostermistir ve bu sonuglar birbiri ile paralellik

gostermemektedir (Cizelge 4.164).

Tam sulama kosullarinda genel kombinasyon yetenegi (GKY) ve 6zel kombinasyon
yetenegi (OKY) %1 diizeyinde onemli bulunurken; resiprokal etki (RE) varyanslari énemli
bulunmamustir. GKY/OKY oraninmn 1°den biiyiik olmasi bu 6zelliginin kalitiminin eklemeli
genler etkisi altinda oldugunu gostermektedir fakat; 6nemsiz bulunmus olmasina ragmen
diallel melez analizinde D-H1’in negatif bulunmas1 ve (H1/D)¥? degerinin 1’den biiyiik olusu
ile grafik analizinde regresyon hattinin y eksenini negatif taraftan kesmesi ile belirlenen {istiin
dominantlik durumu dominant gen etkilerinin daha 6nemli oldugunu vurgulamaktadir.
Griffing tipi melez analizi yonteminde Jinks-Hayman tipi analizden farkli olarak cevre
varyans1 ayrica hesaplanamamaktadir. Bundan dolay1 cevre varyansinin yaptigi katkiyla
beraber bu analiz yontemi Jinks-Hayman tipi analiz ile ¢elisen sonuclar1 gosterebilmektedir.
Bu durumda ¢evre varyansinin ayrica hesaplanabildigi analiz yonteminden elde edilen veriler
daha giiven verici olarak yorumlanabilir ve sonuglar arasindaki bu geliskinin epistatik gen

etkilerinden de kaynaklanmis olabilecegi diistiniilmektedir (Cizelge 4.164).
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Cizelge 4.164. Verime Iliskin Genel Uyum Yetenekleri ve Melezlere Iliskin Ozel Uyum Yetenekleri
Varyans Analiz Sonuglari.

VK SD KO
KSF; KSF; TSF; TSF
GUY 5 4311.4** 6150.9** 6687.9** 4358.9**
OKG 15 1773.7*%* 1660.1** 4955.6** 3521.8**
Resip. Etli 15 894.4 549.4 1501.4 1317.0
Hata 105 698.4 1456.9 1249.1

Verim degerine iliskin genel ve 6zel uyum yeteneklerinin kombinasyon giicii etkileri
Cizelge 4.165°da verilmistir

Kisithh sulama F1 generasyonunda en biiylik genel kombinasyon yetenegi (GKY) 2
numarali ebeveynden (32.795) elde edilirken; en kiiclik GKY 1 numarali ebeveynden ( -
21.999) elde edilmistir. 1, 3 ve 5 numarali ebeveynlerin GKY negatif olurken; 2, 4ve 6
numarali ebeveynlerin GKY pozitif olarak tespit edilmistir. GKY bakimindan 1 (-21.999), 2
(32.795) ve 5 (-14.526) numarli ebeveynlerin istatistiksel olarak Onemli oldugu tespit
edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon yeteneklerinin (OKY) 62.454 (1x2) ile -35.822 (1x4)
arasinda degistigi goriilmektedir. OKY incelendiginde 1x2 (62.454), 2x3 (34.887), 3x1
(37.63) ve 4x3 (39.501) pozitif yonde; 1x4 (-35.822) ise negatif yonde 6nemli bulunmustur.
Verim degeri bakimindan kisith sulama F1 melezlerinde 3x1 (37.63) ve 4x3 (39.501) disinda

resiprok etki gdsteren melez olmamustir.

Tam sulama 6x6 tam diallel melez ¢alismasinin F1 generasyonunda ise; 2 (32.237)
pozitif yonde; 1 (-33.694) numarali ebeveyn negatif yonde GKY %1 diizeyinde 6nemli
bulunmustur. Melezlerin 6zel kombinasyon yetenekleri, 1x2 (126.18), 3x4 (80.03), 3x1
(60.032) pozitif yonde, 2x4 (-56.87), 5x1 (-61.071) negatif yonde dnemli bulunmustur.
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Cizelge 4.165. Kisith ve Tam Sulamada verim i¢in elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iligkin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F1 kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

© | Gloria | Nazilli84-S | NP Ege | Nazilli M-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
) ) (2) 3) 4) ®) (6)
= | Gloria 21.10%%  62454**  -0.832 -35.822* -8.796 5.657
E | Nazilligs-s 474 32.795%*  34.887* -14.837 8.747 0.181
2 | NPEge 37.63* 30.649 -2.224 18.993 1.332 -20.806
= | NazilliM-503 | 9.221 -12.662  39.501* 4.253 21.153 5.899
Z | DAK66:3 3.377 -16.039  -21.396 -10.942 -14.526* 8.184
“ | NIAB 999 24.838 10.13 15.942 16.331 20.942 1.702
| Gloria -33.69%*  126.18**  -34.125 -39.38 6.73 -11.555
g | Nazilligs-s 8409  32237**  -18.692 -56.87* 27.033 15.047
S | NPEge 60.032* 6.526 -13.819 80.03** -0.711 -0.132
@ | NazilliM-503 | 3.929 -37.37 5.812 17.799 1.373 23.218
£ | DAK66:3 -61.071*  16.266 -3.117 -16.883 -8.375 1.47
F | NIAB 999 19.156 19.675 31.883 5.682 -25 5.851
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
SH = i SH K kosegen iistii OKY,
%5 | %l %o | %1 1y Iti RE etkilerini
- segen a

[9()] = 6.964 | 13649 | 17.41p [0()] = 1006 | 19718 | 25150 gostermektedir.

[S(ij)] = 15.88 | 31.125| 39.70p [S(ij)] = 22.94 | 44.962 | 57.350
[r(ij)] = 18.69 36.632 | 46.72% [r(ij)] = 29.99 58.780 | 74.975

t =1.96 (%5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Verim degerine iliskin F2 generasyonuna ait genel ve 6zel uyum yeteneklerinin

kombinasyon giicli etkileri Cizelge 4.166°da verilmistir.

Kisith sulama F2 generasyonunda genel kombinasyon yetenegi (GKY), 2 (37.52)
numarali ebeveynde pozitif yonde, 1 (-22.74) ve 5 (-22.32) numarali ebeveynlerde ise negatif
yonde istatistiksel olarak onemli oldugu tespit edilmistir. Melezlerin 6zel kombinasyon
yeteneklerinin (OKY) 41.33 (2x6) ile -28.474 (5x3) arasinda degistigi goriilmektedir. OKY
incelendiginde 2x3 (36.082) ve 2x6 (41.33) disinda 6nemli mlez tespit edilmemistir.
bulunmustur. Verim degeri bakimindan kisith sulama F2 generasyonunda etki resiprok etki

gosteren melez olmamustir.

Tam sulama altinda ¢aligmasinin F2 generasyonunda ise; 2 numarali ebeveyn (24.63)
pozitif yonde; 1 (-30.35) numarali ebeveyn ise negatif yonde GKY gostermislerdir. F2
generasyonunun 6zel kombinasyon yetenekleri.2x3 (62.02), 2x6 (52.31) ve 6x5 (53.052)
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melezlerinde pozitif, 2x4 (-48.54) melezinde negatif yonde onemli bulunmustur (Cizelge
4.166).

Cizelge 4.166. Kisith ve Tam Sulamada verim i¢in elde edilen verilere uygulanan genel ve 6zel
kombinasyon yetenekleri; resiprok etkiler analizinden tahmin edilen, ebeveynlere iliskin genel
kombinasyon yetenekleri etkileri (gi) ve F, kombinasyonlarina iliskin 6zel kombinasyon yetenekleri
etkileri (sij) ve resiprokal etkiler (rij).

Q Gloria | Nazilli84-S | NP Ege | NazilliM-503 | DAK 66:3 | NIAB 999
3 @) ) (©)] (4) (©) (6)
< Gloria -22.7** 7.624 15.016 15.639 4.481 -21.429
g Nazilli84-S -13.636 37.52** 36.082* 11.802 13.209 41.33**
Z NP Ege 6.818 31.591 -4.091 -1.293 -15.698 -4.107
= Nazilli M-503 | -15.844 32.143 3.669 11.066 12.002 -19.978
z DAK 66:3 0.325 -18.344 -28.474 -3.994 -22.32** 10.195
< NIAB 999 9.383 2.922 -3.149 7.565 16.299 0.568
© Gloria -30.4** 15.653 2.222 36.113 -8.405 22.715
= Nazilli84-S 36.721 24.63** 62.02** -48.54* 9.798 52.31*
c—; NP Ege 3.052 -11.071 0.694 29.684 -12.594 -12.188
n Nazilli M-503 | -33.214 8.409 12.305 10.992 33.505 -42.26*
% DAK 66:3 3.344 17.565 -4.156 3.409 -11.632 20.821
= NIAB 999 43.377 -3.734 35.227 -27.792 53.052* 5.657
Kisith Sulama Tam Sulama
Kosegenler GKY,
KD KD .. e 8
SH %65 Yol SH %5 | %1 " kosegen {istli OK.Y,. '
- Osegen alt1 RE etkilerini
[9()] = 6.69 13.112 | 16.725| 901 = 931 | 15248 | 23275 gostermektedir.
[S(ij)] = 15.25 29.890 | 38.125 | [S(ij)] = 21.24 | 41.630 | 53.100
[r(ij)] = 17.95 35.182 | 44.875| [r(ij)] = 24.99 | 48.980 | 62.475
t =1.96 (%S5 t cetvel degeri)
t =2.50 (%1 t cetvel degeri)

Tam ve kisith sulama kosullarinda 6x6 tam diallel 30 F; kombinasyonunun, verime iligkin

heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.167’de verilmistir.

Kisith sulama altinda F1 melez popiilasyonunda verime ait hesaplanan heterosis
degerleri % 45.32 (1x2) ile %-14.28 (1x4) arasinda degismistir. F1 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 7 tanesi (1x2, 2x5, 2x1, 3x1, 3x2,
4x3,x5x1) istatistiki olarak Onemli bulunurken, 23 tanesinde heterosis degeri Onemsiz
bulunmustur. Verim i¢in heterobeltiosis degerleri %43.53 (3x2) ile %-23.79 (1x4) arasinda
dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6nemli olan 4 adet melez (1x2, 2x1, 3x2,

5x1) saptanmistir (Cizelge 4.167).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, verim bakimindan hesaplanan en
biiylik heterosis %16.14 ve heterobeltiosis degeri %11.92 olarak 2 numarali ebeveynin
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kullanildigr melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %3.94 ve en diisik
heterobeltiosis degeri ise %-2.53 ile 1 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yliksek heterosis degeri
%30.22 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %22.13 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En
diisiik heterosis degeri ortalamasi %-0.91 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-7.22
olarak 6 numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmustir. Ortalama

heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirastyla %13.95 ve %7.22 olmustur (Cizelge 4.167).

Tam sulama kosullarindaki F1 melezleri igin verime ait hesaplanan heterosis degerleri %
58.81 (1x2) ile %-17 (1x3) arasinda degismistir. F1 generasyonunda hesaplanan heterosis
degerlerinde 30 melez igerisinde 7 adet melez (1x2, 1x5, 2x1, 4x3, 5x1, 5x2, 6x1) pozitif
yonde istatistiki olarak onemli oldugu tespit edilmistir. Verim degeri icin heterobeltiosis
degerleri %41.18 (1x2) ile %-23.94 (1x3) arasinda degisiklik gostermektedir. Heterobeltiosis
degerleri incelendiginde 1x2 ve 2x1 disinda 6nemli melez tespit edilememistir (Cizelge
4.167).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde, verim bakimindan hesaplanan en
biiyiik heterosis %14.49 ile 1 nolu ebeveyn ve heterobeltiosis degeri %7.60 olarak 2 numarali
ebeveynin kullanildig1 melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %6.66 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %0.25 ile 4 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmistir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%32.06 ve en yiiksek heterobeltiosis degeri %17.32 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En
diisiik heterosis degeri ortalamast %6.51 ile 6 numarali ebeveyn ve en diisiik heterobeltiosis
ortalamast %-1.79 olarak 4 numarali ebeveynin baba olarak kullanildigi melezlerde
hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis degerleri ise sirastyla %15.47 ve %7.70

olmustur (Cizelge 4.167).
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Cizelge 4.167. Kisith Ve Tam Sulama Kosullart Altinda Fi1 Melezlerinde Verim Degerleri
Bakimindan Heterosis (Ht) Ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
. Ht 4532%* 1079  -14.28 4.03 4,58 3.94
Hb 37.07**  -1540  -23.79 3.61 1411 253
) Ht | 41.73* 22.35 1376 32.60**  11.97 16.14
Hb | 33.68* 21.65 6.82 24,59 6.53 11.92
; Ht | 2076  44.35%* 353 19.24 -8.48 10.31
= Hb | 2305  43.53* -9.90 12.64 -13.39 6.57
§ A Ht 20.14 5.31 22.98* 15.95 419 8.01
e Hb | 682 112 14.86 2.73 551 2.19
g o |H ] 4~ 204 2.88 8.21 0.76 6.45
5 Hb | 4056**  13.14 2,81 413 -9.63 -0.69
5 Ht 18.34 18.83 2.38 6.19 15.81 8.64
Hb | 653 13.06 -3.12 4.72 3.87 371
o LHt_| 3022 26.84 7.96 2.07 17.53 -0.91
Hb | 2213 21.14 3.03 -5.26 9.49 7.22
o LHt 13.95
Hb | 7.2
. Ht 58.81**  -17.00 404  32.63* 2.04 14.49
Hb 41.18**  -23.94 1932 2133 -1045 1.76
) Ht | 53.98** 9.06 7.40 19.77 14.01 10.05
Hb | 36.88** 5.47 0.74 16.04 15.74 7.60
A s Ht | 2320 12.50 22.52 9.14 1.25 8.58
e Hb | 12.89 8.80 11.39 8.94 5.85 4.66
= . LHt 19.82 1041 25.38* 9.91 8.40 6.66
‘g Hb | 074 -15.97 13.99 0.10 3.12 0.25
S Ht | 3527  28.34* 7.44 1.63 9.32 9.35
L% Tan | 23s 24.34 7.25 745 4.41 5.71
5 Ht | 2801*  23.90 15.32 11.07 8.02 11.66
Hb | 12.34 25.78 9.94 5.66 3.17 8.91
o LHL ] 3206 22.63 8.04 7.71 15.90 6.51
Hb | 17.32 16.83 2.54 -1.79 9.92 1.39
15.47
7.70

Tam ve kisith sulama kosullarinda tam diallel 30 F2 kombinasyonunun, verim

degerine iligkin heterosis ve heterobeltiosis degerleri Cizelge 4.168’de verilmistir.

Kisith sulama kosullarinda F2 melez popiilasyonunda verim degerie ait hesaplanan
heterosis degerleri %49.43 (3x2) ile %-6.53 (5x3) arasinda degismistir. F2 generasyonunda
hesaplanan heterosis degerlerinde 30 melez icerisinde 11 (1x2, 2x3, 2x5, 2x6, 3x1, 3x2, 4x2,

5x1, 5x2, 6x1, 6x2)tanesi istatistiki olarak 6nemli bulunurken, 19 tanesinde heterosis degeri
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Oonemsiz bulunmustur. Verim degeri i¢in heterobeltiosis degerleri %48.59 (3x2) ile %-15.51
(2x6) arasinda dagilmaktadir. Heterobeltiosis degerleri bakimindan 6nemli olan 8 adet ( 1x2,
2x3, 3x1, 3x2, 4x2, 5x1, 6x1, 6x2) melez saptanmis olup bu melezlerin etki yonii pozitiftir
(Cizelge 4.168).

Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez serisinde verim degeri bakimindan hesaplanan
en biiyiik heterosis %22.30 ve heterobeltiosis degeri %17.81 olarak 2 numarali ebeveynin
kullanildigi melez serisinden elde edilirken; en diisiik heterosis %6.12 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-1.06 ile 4 numarali ¢esitte tespit edilmistir. Cesitlerin baba olarak
kullanildigi melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri %35.32 ve en yiiksek
heterobeltiosis degeri %29.18 ile 2 numarali ebeveyn olmustur. En diisiik heterosis degeri
ortalamas1 %6.13 ve en diislik heterobeltiosis ortalamasi %-0.56 olarak 6 numarali ebeveynin
baba olarak kullanildigi melezlerde hesaplanmistir. Ortalama heterosis ve heterobeltiosis
degerleri ise sirasiyla %18.62 ve %11.57 olmustur (Cizelge 4.168).

Tam sulama kosullarindaki F2 melezleri i¢in verim degerine ait hesaplanan heterosis
degerleri %58.66 (3x1) ile %-8.10 (6x4) arasinda degismistir. F2 generasyonunda hesaplanan
heterosis degerlerinde 30 melez igerisinde 12 adet melez (1x3, 2x3, 2x6, 2x1, 3x1, 3x2, 5x1,
5x2, 6x1, 6x2, 6x3, 6x5) istatistiki olarak 6nemli oldugu tespit edilmistir. Verim degeri i¢in
heterobeltiosis degerleri %45.39 (3x1) ile %-14.95 (6x4) arasinda degisiklik gostermektedir.
Heterobeltiosis degerleri incelendiginde 2x3, 2x6, 3x1, 6x1, 6x2, 6x5 pozitif yonde énemli

oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.168).

Cesitlerin ana olarak kullanildig1 melez serisinde, verim bakimindan hesaplanan en
biiyiik heterosis %13.82 ve heterobeltiosis degeri %9.63 olarak 2 numarali ebeveynin
kullanildig1t melez serisinden elde edilirken; en diisiikk heterosis %-1.52 ve en diisiik
heterobeltiosis degeri ise %-4.87 ile 3 ¢esidin kullanildigi melez kombinasyonlardan elde
edilmigstir. Cesitlerin baba olarak kullanildig1 melez serisinde ise en yiiksek heterosis degeri
%37.73 ve en yliksek heterobeltiosis degeri %12.95 ile 1 numarali ebeveyn olmustur. En
diisiik heterosis degeri ortalamas1 %9.61 ve en diisiik heterobeltiosis ortalamasi %-1.20 olarak
4 numarali ebeveynin baba olarak kullanildig1 melezlerde hesaplanmigtir. Ortalama heterosis

ve heterobeltiosis degerleri ise sirastyla %20.79 ve %12.95 olmustur (Cizelge 4.168).
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Cizelge 4.168.

Kisithh Ve Tam Sulama Kosullari Altinda F, Melezlerinde Verim Degerleri
Bakimindan Heterosis (Ht) Ve Heterobeltiosis (Hb) Degerleri.

Ebeveyn 1 H 2 H 3 H 4 H 5 H 6 Ort.
1 Ht 32.91** 12.89 18.06 10.88 -6.14 13.72
Hb 25.36* 7.06 4.97 10.43 -15.51 6.46
2 Ht 22.59 26.75* 14.61 37.49** 32.67** 22.30
Hb 15.62 26.03* 7.61 29.18 26.22 17.81
3 Ht 34.43** 49.43** 6.42 15.24 581 15.38
« Hb 27.48* 48.59** -0.61 8.86 0.13 11.39
E 4 Ht 21.03 36.06** 8.88 13.15 -4.91 10.64
5 Hb 7.61 217.76* 1.69 0.24 -6.23 4.69
g 5 Ht 46.33** 23.55* -6.53 10.33 3.23 6.12
é Hb 45.74** 16.09 -11.70 -2.26 -7.41 -1.06
6 Ht 40.22** 34.65** 3.66 -0.10 14.95 10.63
Hb 26.22* 28.11* -1.90 -1.49 3.10 5.56
Ort. Ht 32.92 35.32 9.13 9.86 18.34 6.13
Hb 24.54 29.18 4.23 1.64 10.36 -0.56
ort. Ht 18.62
Hb 11.57
1 Ht 16.85 20.24 28.64* 13.08 13.35 3.73
Hb 3.88 10.18 8.16 3.45 2.06 -1.87
2 Ht 37.93** 40.44** -1.69 15.65 34.67** 13.82
Hb 22.62 35.82** -7.78 12.05 32.74* 9.63
o 3 Ht 58.66** 34.60** 13.82 13.00 5.20 -1.52
e Hb 45.39** 30.17 3.48 12.79 3.19 -4.87
c_; 4 Ht 9.69 2.32 19.87 13.72 5.33 6.84
(g Hb -7.78 -4.02 8.99 3.57 -2.53 1.26
© Ht 30.62* 24.90* 10.74 15.40 11.95 0.02
= ° Hb 19.49 21.01 10.53 5.10 10.01 -3.99
6 Ht 51.77** 32.74** 24.07* -8.10 34.1*%* 5.04
Hb 36.66** 30.84* 21.70 -14.95 31.82* -1.80
ort. Ht 37.73 22.28 23.07 9.61 17.92 14.10
Hb 23.28 16.38 17.44 -1.20 12.73 9.10
20.79
12.95

294



5. TARTISMA

5.1. Bitki Boyu (cm)

Yiritilen ¢alismada tam sulama kosullarinda yetistirilen F1 ve F2 popiilasyonlarinin
bitki boylar1 kisith sulama kosullarindan daha yiiksek oldugu ve Fi1 popiilasyonuna kiyasla F2
generasyonunda hem varyasyonun hem de bitki boyu ortalamasinin yiiksek oldugu tespit
edilmistir. Su kisintsimin  bitki boyu degerini diistirdiigii sonucu daha Once yapilan
caligmalarin sonuglar1 (Pace vd., 1999; Mert, 2005; Karam vd., 2006; Karademir vd., 2009;
Unlii vd., 2011) ile paralellik géstermektedir.

Jinks- Hayman tipi analiz yontemi i¢in bitki boyu 6zelligi degerlendirildiginde her iki
sulama kosulu ve generasyon i¢in; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin
(D-H1) negatif deger almast bu oOzelligin kalitiminda dominant etkilerin daha 6nemli
oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)*? 1°den biiyiik olmasi iistiin dominantligin
bulundugunu ortaya koymustur. Wr/Vr grafigi incelendiginde ise regresyon hattinin y

eksenini negatif yonde kestigi ve yine bu sonugcta iistiin dominantliga isaret etmektedir.

Griffing tipi analiz yontemi ile bitki boyuna ait veriler degerlendirildiginde kisitl
sulamada F1 ve F2 generasyonu i¢in GKY/OKY oranmin 1’den kiigiik oldugu tespit edilmis
ve eklemeli olmayan genler tarafindan yonetildigi sonucu ortaya ¢ikarken; tam sulamada
GKY/OKY oraninin 1°den biiyiik hesaplanmis ve bitki boyu ézelliginin kalittmmin eklemeli
genler etkisi altinda oldugu sonucunu gostermistir. Resiprok etkiler incelendiginde ise F1 ve
F2 generasyonlarinda kisitli sulamada resiprok etki tespit edilemezken, tam sulamada resiprok

etki 6nemli bulunmustur.

Bitki boyu icin daha 6nce yapilan diallel analiz ¢alismalarinda; Ahmad vd., (2003)
eklemeli gen etkilerinin, Kiani (2003) ve Kiani vd., (2007) hem eklemeli- hem de eklemeli
olmayan gen etkilerinin, llyas vd., (2007) sadece eklemeli olmayan gen etkilerinin, Ali vd.,
(2011) istiin dominant gen etkilerinin ve Méndez-Natera vd., (2012) eklemeli gen etkilerinin

bulundugunu bildirmislerdir.

Bitki boyu i¢in GKY ve OKY incelendiginde; tiim popiilasyonlarda Nazilli84-S (2) ve
Nazilli M-503 (4) ebeveynleri pozitif genel uyum yetenegi gostermislerdir. F1
generasyonunda Gloria x DAK 66:3, NP Ege x Nazilli M-503 ve NP Ege x NIAB 999
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melezleri yiiksek 6zel uyum yetenegi gostererek hem tam sulama hem de kisith sulamada 6n
plana ¢ikmistir. F2 generasyonunda ise Nazilli 84-S x NP Ege, Nazilli M-503 x DAK 66:3 her
iki sulama kosulunda pozitif OKY gostermistir.

Bitki boyu igin heterosis ve heterobeltiyosis degerleri incelendiginde ise sirasiyla
kisitli sulama kosullarinda F1 i¢in; %11.61 ve %7.12 tam sulama kosullarinda F1 icin; %5.47
ve %1.98, kisitli sulama kosullarinda F2 igin; %12.51 ve %7.69, tam sulama kosullarinda F2
icin %4.47 ve %3.36 olarak tespit edilmistir. Pozitif heterosis ve heterobeltiosis ortalamalari
bu ozelligin kalittminin dominant veya eklemeli olmayan genler etkisi altinda oldugunu
ortaya koymaktadir. Cesitlerin kullanildig1 melez serilerinde tiim popiilasyonlar i¢in Nazilli

84-S ve Nazilli M-503 yiiksek heterosis ve heterobeltiyosis yiizdesi ile 6ne ¢ikmustir.
5.2. Cir¢ir Randimani (%)

Calismada kisith sulama kosullarinda yetistirilen genotipler tam sulama kosullarina
gore circir randimani daha yiiksek sonu¢ vermistir. Bunun sebebi bir¢ok arastirmaci
tarafindan yiiksek doz su uygulamanin gelisim silirecini uzattigindan tohum agirliginin
artmasina baglanmistir (Ertek ve Kanber, 2003; Pettigrew, 2004; Balkcom vd., 2006; Basal
vd., 2009). Bu ¢alismaya paralel olarak Pettigrew, 2004; Mert, 2005; Rai, 2011; Cave, 2013

cir¢ir randimaninin kisith sulama altinda daha yiiksek oldugunu bildirmislerdir.

Jinks- Hayman tipi analiz yontemi igin ¢ir¢ir randimani 6zelligi degerlendirildiginde
her iki sulama kosulu ve generasyon icin; (Hi/D)Y? ‘in 1’den biiyiikk olmasi iistiin
dominantligi, KD/KR’in 1’den biiylik olmasi dominant allellerin ¢ogunlukta oldugunu
vurgulamaktadir. Wr/Vr grafigi incelendiginde ise regresyon hattinin y eksenini negatif yonde

kestigi ve yine bu sonugta iistiin dominantliga isaret etmektedir.

Griffing tipi analiz yontemi i¢in; degerlendirildiginde her iki sulama kosulu ve
generasyon i¢in GKY/OKY oraninmn 1’den biiyiik tespit edilmis olup bu dzelligin kalitiminin
eklemeli genler etkisi altinda oldugu onucuna varilmaktadir ve KS F1, KS F2 ve TS F1

poplilasyonlarinda resiprok etkinin 6nemli oldugu saptanmistir.

Onceki yapilan ¢alismalarda ise ¢ir¢ir randimami igin; Kapoor (2000) eklemeli gen
etkilerinin, Mukhtar vd., (2000) iistiin dominantli§in, Basal (2001) hem eklemeli hem
dominant gen etkilerinin, Bertini vd., (2001) eklemeli gen etkilerinin, Karademir (2005)
eklemeli gen etkilerinin, Rauf vd., (2006) hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen
etkilerinin, Ilyas vd., (2007) eklemeli olmayan gen etkilerinin, Cigek ve Kaynak (2008)
eklemeli gen etkilerinin, Mohamed vd., (2009) hem eklemeli hem de eklemeli olmayan gen
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etkilerinin Karademir ve Genger (2010) ise eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli

oldugunu bildirmislerdir.

Crrcir randimani igin GKY ve OKY incelendiginde; tiim popiilasyonlarda Glaria (1)
ve NIAB 999 (6) ebeveynleri pozitif genel uyum yetenegi gostermislerdir. F1 generasyonunda
Nazilli 84-SxNP Ege ve Gloria x NIAB 999 melezleri yiiksek 6zel uyum yetenegi gostererek
hem tam sulama hem de kisitli sulamada 6n plana ¢ikmistir. F2 generasyonunda ise Nazilli M-
503 x NIAB 999 her iki sulama kosulunda pozitif OKYY gdstermistir.

Cirgir randimani igin heterosis ve heterobeltiyosis degerleri incelendiginde ise
sirastyla KS F1 igin; %-1.41 ve %-3.33, TS F1 i¢in;%-0.42 ve %-2.44, KS F2 i¢in; %-2.14 ve
%-4.07, TS F2 i¢in %-2.61 ve %-3.57 olarak tespit edilmistir. Cesitlerin ana olarak
kullanildig1 melez serilerinde KS F1, TS F1 ve KS F2 popiilasyonlarinda Gloria pozitif
heterosis ve heterobeltiyosis ylizdesi ile 6ne ¢ikmistir. Bu nedenle burada bir anasal etkinin
olabilecegi diisliniilmekte ve cir¢ir randimant 6zelligi i¢in uygulanacak 1slah programlarinda

Gloria ¢esidin amaca katki saglayacagi diistiniilmektedir.
5.3. Tek Koza Kiitlii Agirhg (gr)

Yapilan deneme sonucunda tam sulama kosullarinda kisith sulamaya kiyasla ve F2
generasyonunda Fi generasyonuna kiyasla daha yiiksek tek koza kiitlii agirhigi tespit
edilmistir. Daha 6nceki su kisit1 ve tek koza kiitlii agirligini inceleyen ¢alismalarda, Marani ve
Amirav (1971), Marani (1973), Mert (2005), Basal vd. (2009) su kisitinin koza agirlig
azalttigini; Pettigrew (2004) su kisitin koza kiitlii agirhgini degistirmedigini, Onder vd.
(2009) su artisindan 6zelligin olumlu yonde etkilendigini; Hussein vd (2011) ve Kang vd.,
(2012) koza kiitlii agirliginin ise su dozlarma karst olan tepkisinin diizensiz oldugunu

bildirmislerdir.

Jinks- Hayman tipi analiz yontemi icin tek koza kitli agirthgr ozelligi
degerlendirildiginde her iki sulama kosulu ve generasyon icin; (H1/D)Y? ‘in 1’den biiyiik
olmasi iistiin dominantlig1r gosterirken, her iki generasyon igin, kisith sulama kosullarinda
KD/KR’in 1’den biiylik olmasi dominant allellerin ¢ogunlukta oldugunu, tam sulama
kosullarinda ise KD/KR’in 1’den kiigiik olmasi resesif allellerin ¢ogunlukta oldugunu
vurgulamakta olup bu 6zellik i¢in sulama kosullarinda diizensizlik gézlemlenmistir. Wr/Vr
grafigi incelendiginde ise KS Fligin regresyon hattinin y eksenini pozitif yonde kestigi ve bu
sonugta kismi dominantliga isaret ederken TS F1, KS F2 ve TS F2 i¢in regresyon hattinin y

eksenini negatif yonde kestigi ve bu sonug ise {istiin dominatlig isaret etmektedir.
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Griffing tipi analiz yontemi i¢in; degerlendirildiginde her iki sulama kosulu ve
generasyon igin GKY/OKY oraninm 1°den biiyiik tespit edilmis olup bu dzelligin kalittmimin
eklemeli genler etkisi altinda oldugu sonucuna varilmaktadir ve popiilasyonlarda kisith
sulama i¢in resiprok etki tespit edilemezken, tam sulama kosullarinda resiprok etkinin 6nemli

oldugu saptanmuistir.

Daha once yapilan c¢alismalar incelendiginde arastiricilarin farkli sonuglara vardigi
goriilmektedir. Kapoor (2000), Ahmad vd., (2003) ve Méndez-Natera vd., (2012) bu 6zelligin
kaliiminda eklemeli gen etkilerinin; Bertini vd., (2001) dominant; Kiani (2003), Rauf vd.,
(2006) ve Kiani vd., (2007) hem eklemeli, hem de eklemeli olmayan genlerin; Murtaza (2005)
ve Ali vd., (2011) eklemeli olmayan (iistiin dominant) gen etkilerinin; Cicek ve Kaynak
(2008) dominant gen etkilerinin ve Soomro vd., (2008), dominantlik ve eklemeli gen

etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Tek koza kiitlii agirhigr icin GKY ve OKY tiim popiilasyonlar gdz &niine almarak
incelendiginde; Glaria (1) ve Nazilli M-503 (4) ebeveynleri pozitif genel uyum yetenegi
gbstermislerdir. F1 generasyonunda Gloria x DAK 66:3 ve Nazilli M-503 x Gloria OKY
bakimindan 6ne ¢ikan melezler olmustur. F2 generasyonunda ise Gloria x Nazilli 84-S ve
Nazilli M-503 x NIAB 999 melezleri yiiksek 6zel uyum yetenegi gostererek hem tam sulama
hem de kisitli sulamada 6n plana ¢ikmistir. Tam sulama F1 generasyonunda Nazilli M-503 x

Gloria melezi yiiksek OKY gostererek 6ne ¢ikmustir.

Tek koza kiitlii agirligi i¢in heterosis ve heterobeltiyosis degerleri incelendiginde ise
sirastyla KS Fi1 igin; %4.92 ve %0.95, TS F1 i¢in;%7.74 ve %3.78, KS F2 igin; %2.17 ve %-
2.15, TS F2 igin %7.74 ve %4.11 olarak tespit edilmistir. Cesitlerin ana olarak kullanildig:
melez serilerinde KS F1, TS F1 ve KS F2 popiilasyonlarinda Gloria pozitif heterosis ve
heterobeltiyosis yiizdesi ile one ¢ikmistir. Glorianin ebeveyn olarak kullanildig: serilerde ana
olarak kullanildig: serilerin heterosis ve heterobeltiyosis oranlar1 daha yiiksek saptanmis olup,
bu nedenle burada bir anasal etkinin olabilecegi diisiiniilmekte ve tek koza kiitlii agirlig
ozelligi i¢in uygulanacak islah programlarinda Gloria ¢esidine Oncelik verilmesi gerektigi

distiniilmektedir.
5.4. Koza Sayis1 (adet/bitki)

(Calismada tam sulama kosullarinda yetistirilen tiim genotiplerin koza sayisinin daha
yiiksek oldugu belirlenmistir. Kisitli sulama kosullarinda meydana gelen koza sayisindaki

azalmalar, kiitlii pamuk verimini olumsuz yonde etkilemektedir. Yapilan bir¢ok ¢alisma su
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stresi ve koza sayisi arasinda negatif bir iliskinin oldugunu belirtirken (Marani ve Amirav
1971; Shimshi ve Marani, 1971; Marani, 1973; Krieg 2000; Ertek ve Kanber 2003; Pettigrew
2004; Mert 2005; Basal vd., 2009; Price, 2009; Unlii vd., 2011), baz1 arastirmacilar su
kisintisinin koza sayisini etkilemedigini bildirmislerdir (Onder vd., 2009; Hussein vd., 2011).

Jinks- Hayman tipi analiz yontemi igin koza sayist 6zelligi degerlendirildiginde her
iki sulama kosulu ve generasyon igin; (H1/D)*? ‘in 1’den biiyiik olmas: iistiin dominantlig
gosterirken, her iki generasyon igin, kisitlh sulama kosullarinda KD/KR’in 1’den biiytik
olmasit dominant allellerin ¢ogunlukta oldugunu, tam sulama kosullarinda ise F1
generasyonunda KD/KR’in 1’den kiiglik olmasi resesif allellerin ¢ogunlukta oldugunu
vurgulamakta olup bu 6zellik i¢in sulama kosullarinda diizensizlik gézlemlenmistir. Wr/Vr
grafigi incelendiginde ise KS F1, TS F1 ve KS F2 generasyonu igin regresyon hattinin y
eksenini pozitif yonde kestigi ve bu sonucta kismi dominanthiga isaret ederken, TS F2 i¢in
regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi ve bu sonug ise listiin dominatliga isaret

etmektedir.

Griffing tipi analiz yontemi icin; degerlendirildiginde her iki sulama kosulu ve
generasyon i¢cin GKY/OKY oraninm 1’den biiyiik tespit edilmis olup bu dzelligin kalittmimin
eklemeli genler etkisi altinda oldugu onucuna varilmaktadir ve popiilasyonlarda KS F2

popiilasyonu disindaki diger popiilasyonlarda resiprok etkinin 6nemli oldugu saptanmistir

Koza sayisinin kalitiminda etkili olan genlerle ilgili birgok caligsmaci farkli sonuglara
varmustir. Koza sayisimnin kalitiminda, Kapoor (2000), ve llyas vd. (2007) eklemeli olmayan
gen etkilerinin; Basal (2001), Cicek ve Kaynak (2008) hem eklemeli hem dominant gen
etkilerinin; Bertini vd. (2001), dominant gen etkilerinin; Ahmad vd. (2003), Karademir
(2005), Soomro vd. (2008), Igbal vd. (2011) eklemeli gen etkilerinin; Kiani (2003), Rauf
vd. (2006) ve Kiani vd. (2007) hem eklemeli, hem de eklemeli olmayan genlerin; Murtaza

(2005), Alivd. (2011) ise iistiin dominant gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Koza sayisi icin GKY ve OKY tiim popiilasyonlar gz 6niine alinarak incelendiginde;
Nazilli 84-S (2) ve NP Ege (3) ebeveynleri pozitif genel uyum yetenegi gostermislerdir. Tiim
popiilasyonlar birlikte ele alindiginda Nazilli M -503 x DAK 66:3 melezi yiiksek OKY ile 6ne
cikmistir. Bununla beraber hem tam sulama hem de kisith sulama kosullarinda; Fi1
generasyonunda Nazilli 84-S x DAK 66:3, NIAB 99 x Gloria, NIAB 99 x Nazilli 84-S, NIAB
99 x NP Ege yiiksek OKY ile 6ne ¢cikmistir. F2 generasyonunda ise Nazilli M -503 x DAK

66:3 melezi diginda bu 6zellik yoniinden 6ne ¢ikan melez tespit edilememistir.
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Koza sayisi i¢in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis degerleri incelendiginde ise
strastyla KS F1 i¢in; %5.52 ve %0.82, TS F1 i¢in;%19.56 ve %13.23, KS F2 i¢in; %7.11ve
%2.98, TS F2 icin %19.56 ve %14.75 olarak tespit edilmistir. Cesitlerin ana olarak
kullanildig1 melez serilerinde tam sulama kosullariyla kisitli sulama kosullar1 arasinda 6nemli
fark tespit edilmis olup tam sulamada bu oranlar daha yiiksek olarak belirlenmistir.. F1
generasyonunda her iki sulama sartlarinda NIAB 99 yiiksek heterosis ve heterobeltiyosis
oraniyla dikkat ¢cekmistir. F2 generasyonunda ise kosullar birlikte degerlendirildiginde DAK
66:3 one ¢ikmistir. Tiim bu sonuglarla beraber NIAB 99 cesidinin ana olarak kullanildigi

serilerde yiiksek heterosis ve heterobeltiyosis gosterdigi saptanmistir.
5.5. Odun dal sayis1 (Adet/bitki)

Yapilan calismada tam sulamaya kiyasla odun dali sayisi sayisinin kisitli sulama
altinda rakamsal olarak daha yiliksek oldugu goriinse de ortalamalar arasinda bir fark
saptanamamustir. Siddiqui vd. (2007) odun dali sayis1 sayisinin su stresinden etkilenmedigini,
Bakhsh vd. (2019) su stresiyle birlikte odun dali sayis1 sayisiin diistiigiinii; Sahito vd. (2015)
yaptiklar1 ¢aligmalarinda 21 giin arayla suladiklar1 zaman ortalama odun dali sayis1 sayisi

1.30, 28 giin i¢in 1.45 ve 35 giin i¢in ise 1.30 olarak tespit etmiglerdir.

Jinks- Hayman tipi analiz yontemi i¢in odun dali sayisi sayist Ozelligi
degerlendirildiginde her iki sulama kosulu ve generasyon igin; (H1/D)¥? ‘in 1’den biiyiik
olmasi istiin dominanthi@1 gosterirken, her iki generasyon igin, ve sulama kosulu ig¢in
KD/KR’in 1’den biiyilk olmasi dominant allellerin ¢ogunlukta oldugu gdzlemlenmistir.
Wr/Vr grafigi incelendiginde ise KS F1, TS F1 ve KS F2 generasyonu i¢in regresyon hattinin
y eksenini pozitif yonde kestigi ve bu sonucta kismi dominanthiga isaret ederken, TS F2 i¢in
regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi ve bu sonug ise iistiin dominathiga isaret

etmektedir.

Griffing tipi analiz yontemi igin; degerlendirildiginde tam sulama kosulunda her iki
generasyon igin GKY/OKY oraninm 1°den biiyiik tespit edilmis olup bu dzelligin kalittmimin
eklemeli genler etkisi altinda oldugu sonucuna varilirken; KS F1 generasyonunda GKY/OKY
oraninin 1 olmasi bu 6zelligin kalittminda eklemeli ve eklemeli olmayan genlerin birlikte
oldugunu, KS F2 popiilasyonunda ise GKY/OKY oraninn 1°den kii¢iik olmasi bu &zelligin
kalitiminda eklemeli olmayan genlerin daha baskin oldugu sonucunu ortaya c¢ikarmistir. YS
F2 popiilasyonu disindaki diger popiilasyonlarda resiprok etkinin ise Onemli oldugu

saptanmigstir
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Daha once odun dali sayisinin kalitimini inceleyen arastiricilardan Ashraf ve Ahmad (2000)
hem eklemeli, hem de dominant gen etkilerinin etkin oldugunu; Kiani (2003) ve Kiani vd.
(2007) eklemeli genlerin etkili oldugunu; Rauf vd. (2006) hem eklemeli hem de eklemeli
olmayan gen etkilerinin; Ali vd. (2011) ise tistiin dominant gen etkilerinin etkili oldugunu

bildirmislerdir.

Odun dali sayis1 icin GKY ve OKY tiim popiilasyonlar gdz oniine alinarak
incelendiginde; NP Ege (3) ebeveynleri negatif genel uyum yetenegi gostermistir. hem tam
sulama hem de kisith sulama altinda F1 generasyonunda, Nazilli M-503 x Gloria; F2
generasyonunda ise NIAB 99 x Nazilli 84-S melezi odun dali sayisin1 azaltici yonde en

yiiksek OKY gosteren kombinasyonlar olarak saptanmustir.

Odun dal1 sayis1 i¢in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis degerleri incelendiginde
ise sirastyla KS F1 i¢in; %40.31 ve %27.65, TS F1 i¢in;%38.7 ve %15.6, KS F2 icin; %66.83
ve %44.78, TS F2 igin %38.73 ve %15.38 olarak tespit edilmistir. Cesitlerin ana olarak
kullanildig1 melez serilerinde tam sulama kosullarinda NP Ege, KS Fi1 popiilasyonunda

Nazilli M-503 ve KS F2 popiilasyonunda Gloria 6ne ¢ikan g¢esit olarak tespit edilmistir.
5.6. Meyve Dal (bitki/adet)

Yiriitilen calismada F1 ve F2 generasyonlarinda tam sulamanin uygulandigi
poplilasyonlarda meyve dali sayis1 yiiksek olarak saptanirken; su kisiti uygulanan
popiilayonlarda meyve dali sayisi diismiistiir. Daha once su kisitinin meyve dali iizerine
etkisini inceleyen ¢alismalar, ¢igceklenmeden hemen onceki donemdeki olusan su stresinin,
pamuk bitkisinde olusan meyve sayismi azalttigini (Guin vd., 1990) ve normal sulama
kosullarinda 2. ve 3. pozisyondaki kozalar ile birlikte 10. ve iistiindeki bogumlarda olusan
meyve dallarindaki kozalarin kiitlii pamuk verimine katkida bulunmasina karsin, kurakligin
ortaya c¢ikmasi durumunda bu kozalarin dokiildigii ve verim sadece 1. pozisyondaki kozalar

tarafindan belirlendigini ortaya koymustur (Pettigrew, 2004; Mert 2005).

Jinks- Hayman tipi analiz yontemi i¢in meyve dali sayisi1 6zelligi degerlendirildiginde
her iki sulama kosulu ve generasyon igin; (H1/D)Y? ‘in 1°den biiyiik olmasi iistiin dominantlig1
gosterirken, her iki generasyon ig¢in, ve sulama kosulu i¢in KD/KR’in 1’den biiyiik olmasi
dominant allellerin ¢ogunlukta oldugu gézlemlenmistir. Wr/Vr grafigi incelendiginde ise KS
F1, TS F2 ve KS F2 generasyonu icin regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi ve bu
sonugta iistlin dominantliga isaret ederken, TS F1 icin regresyon hattinin y eksenini pozitif

yonde kestigi ve bu sonug ise kismi dominatliga isaret etmektedir.
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Griffing tipi analiz yontemi i¢in; degerlendirildiginde her iki generasyon ve sulama
kosulu i¢cin GKY/OKY oraninin 1°den biiyiik tespit edilmis olup bu 6zelligin kalitiminin
eklemeli genler etkisi altinda oldugunu sonucunu ortaya c¢ikarmistir. TS Fi1 popiilasyonu

disindaki diger popiilasyonlarda resiprok etkinin ise dnemli olmadig1 saptanmistir

Diger arastirmacilarin meyve dali sayisinin kalittminin kontrolii i¢in yaptiklar1 caligmalarinda,
Ahmad vd. (2003) eklemeli gen etkilerinin; Kiani (2003) ve Kiani vd. (2007) eklemeli
olmayan genlerin etkili oldugunu; Rauf vd. (2006), hem eklemeli hem de eklemeli olmayan
genlerin etkilerinin; Ali vd. (2011) {istiin dominant gen etkilerinin, Méndez-Natera vd. (2012)

ve Ahmad vd. (2003),eklemeli gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.

Meyve dal1 i¢in GKY ve OKY tiim popiilasyonlar géz éniine alinarak incelendiginde;
Nazilli 84-S (2) ebeveyni pozitif genel uyum yetenegi gostermistir. Hem tam sulama hem de
kisitli sulama altinda F1 ve F2 generasyonlari igin, Nazilli M-503 x DAK 66:3 melezi odun

dal1 sayis1 say1sini arttirict yonde en yiiksek OKY gdsteren kombinasyon olarak saptanmustir.

Meyve dali igin hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis degerleri incelendiginde ise sirasiyla
KS F1 i¢in; %2.86 ve %-0.89, TS F1 i¢in;%7.19 ve %3.93, KS F2 i¢in; %7.91 ve %3.82, TS
F2 i¢in %1.20 ve %-0.39 olarak tespit edilmistir. Cesitlerin ana olarak kullanildigi melez
serilerinde KS F1 popiilasyonunda DAK 66:3, TS F1 ve KS F2 popiilasyonlarinda NP Ege ve
Nazilli M-503 ve KS F2 popiilasyonunda Gloria 6ne ¢ikan gesit olarak tespit edilmistir.

5.7. Lif Uzunlugu (mm)

Yiriitilen calismada F1 ve F2 generasyonlarinda tam sulamanin uygulandigi
popiilasyonlarda lif uzunlugunu yiiksek olarak saptanirken; su kisiti  uygulanan
popiilayonlarda lif uzunlugunun diistiigii tespit edilmistir. Daha 6nce yapilan ¢aligmalarda
arastirmacilarin biiyiik boliimii, lif kalite 6zelliklerinden lif uzunlugunun su kisitindan en ¢ok
etkilenen ozellik oldugunu ve su stresi arttikca lif uzunlugunun kisaldigint belirtirken (
Marani, 1973; McWilliams, 2004; Pettigrew, 2004; Mert, 2005; Basal vd., 2009; Price, 2009,
Rai, 2011; Hussein vd., 2011; Karademir vd., 2011; Reeves, 2012; Cave, 2013), Unlii vd.
(2011), farkli sulama dozlarmin lif kalite parametreleri {lizerine olan etkisinin Snemli

olmadigin1 bildirmislerdir.
Jinks- Hayman tipi analiz yontemi igin lif uzunlugu 6zelligi degerlendirildiginde her
iki sulama kosulu ve generasyon icin; (H1/D)Y? ‘in 1’den biiyiik olmasi iistiin dominantlig

gosterirken, her iki generasyon i¢in ve sulama kosulu i¢cin KD/KR’in 1’den biiyiik olmasi

dominant allellerin ¢gogunlukta oldugu gozlemlenmistir. Wr/Vr grafigi incelendiginde ise tiim
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popiilasyonlarda, regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi ve bu sonug ise {istiin

dominatlig1 isaret etmektedir.

Griffing tipi analiz yontemi i¢in; degerlendirildiginde her iki generasyon ve sulama
kosulu i¢in GKY/OKY oraninmn 1’den biiyiik tespit edilmis olup bu 6zelligin kalittminin
eklemeli genler etkisi altinda oldugunu sonucunu ortaya ¢ikarmistir. Tam sulama kosullarinda

F1 ve F2 popiilasyonunda resiprok etkinin ise 6nemli oldugu saptanmustir.

Lif uzunlugu parametresi i¢in daha once yapilan c¢alismalarin ¢ogunda bu 6zelligin
kalitiminda eklemeli gen etkilerinin hakim (Basal, 2001; Karademir, 2005; Rauf vd., 2006;
Antonio de Aguiar vd., 2007; Cicek ve Kaynak, 2008) oldugunu belirtmis olsalar da;
Cheatham vd. (2003) hem eklemeli hem de dominant gen etkilerinin; Murtaza vd. (2004)
epistatik gen etkilerinin; Minhas vd. (2008) kismi dominantligin; Hussaini vd. (2010)
eklemeli olmayan gen etkilerinin; Mukhtar vd. (2000) iistiin dominantligin bu o&zelligin

kalitiminda hakim oldugunu bildirmislerdir.

Lif uzunlugu icin GKY ve OKY tiim popiilasyonlar goéz Oniine alinarak
incelendiginde; Nazilli 84-S (2) ebeveyni pozitif genel uyum yetenegi gdstermistir. Bununla
beraber F1 generasyonunda NIAB 999 ve F2 generasyonunda ise Nazilli 84-S 6n plana
cikmistir. KS F1 popiilasyonu i¢in Nazilli M-503 x Gloria, TS F1 popiilasyonu i¢in Nazilli M-
503 x NIAB 99, F2 generasyonu igin ise Nazilli 84-S x Nazilli M-503 melezleri umitvar

olarak tespit edilmistir.

Lif uzunlugu i¢in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis degerleri incelendiginde ise
sirastyla KS F1 i¢in; %0.84 ve %-1.29, TS F1 i¢in;%1.76 ve %0.25, KS F2 i¢in; %1.63 ve %-
0.74, TS F2 i¢in %0.37 ve %-0.15 olarak tespit edilmistir. Cesitlerin ana olarak kullanildig1
melez serilerinde popiilasyonlar ortak degerlendirildiginde Nazilli 84-S 6ne ¢ikan gesit olarak

tespit edilmisgtir.
5.8. Lif Inceligi (microner)

Lif inceligi 6zelligi i¢in F1 ve F2 generasyonlarinda tam sulamanin uygulandigi
popiilasyonlarda lif inceligi yiiksek olarak saptanirken; su kisitt uygulanan popiilayonlarda
liflerin daha ince oldugu tespit edilmistir. Mert (2005), yaptigi calismasinda da bu ¢aligmada
oldugu gibi lif inceliginde azalma oldugunu belirtirken, Basal vd. (2009) ve Price (2009)
yaptiklart ¢alismalarinda su kisitinin lifi kabalastirdigini, Pettigrew (2004) ise sulama

kosullar1 ve lif inceligi arasinda kesin bir azaltic1 yada arttirict etki olmadigini belirtmislerdir.
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Jinks- Hayman tipi analiz yontemi i¢in lif inceligi 6zelligi degerlendirildiginde her iki
sulama kosulu ve generasyon igin; (H1/D)Y? ‘in 1’den biiyiik olmasi iistiin dominanthig:
gosterirken, her iki generasyon i¢in ve sulama kosulu icin KD/KR’in 1’den biiyiik olmasi
dominant allellerin ¢ogunlukta oldugu gézlemlenmistir. Wr/Vr grafigi incelendiginde ise tiim
popiilasyonlarda, regresyon hattinin y eksenini negatif yonde kestigi ve bu sonug ise iistlin

dominatlig1 isaret etmektedir.

Griffing tipi analiz yontemi i¢in; degerlendirildiginde her iki generasyon ve sulama
kosulu icin GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik tespit edilmis olup bu 6zelligin kalitiminin
eklemeli genler etkisi altinda oldugunu sonucunu ortaya ¢ikarmistir. KS Fi1 popiilasyonu

disinda tiim popiilasyonlarda resiprok etkinin 6nemli oldugu saptanmistir.

Onceki ¢aligmalarda lif inceligini i¢in Basal (2001), Cicek ve Kaynak (2008) hem
eklemeli hem dominant; Karademir (2005) eklemeli; Rauf ve ark. (2006), hem eklemeli hem
de eklemeli olmayan gen llyas ve ark. (2007), Hussaini ve ark. (2010) sadece eklemeli
olmayan gen etkilerinin etkin Minhas ve ark. (2008) kismi dominantlik ile birlikte eklemeli
gen etkilerinin; Karademir ve Genger (2010) eklemeli olmayan gen etkilerinin; Méndez-
Natera ve ark. (2012) hem eklemeli hem de eklemeli olmayan genlerin etkili oldugunu

bildirmislerdir.

Lif inceligi icin GKY ve OKY tiim popiilasyonlar goz dniine aliarak incelendiginde;
F1 generasyonunda Nazilli 84-S (2) ve NIAB 99(6), F2 generasyonunda ise Nazilli 84-S ve
NP Ege ebeveyni lif inceligi kalite kriterine uygun olarak en diisiik genel uyum yetenegi
gostermistir. Her iki sulama kosulu i¢in, F1 generasyonunda Nazilli 84-S x Nazilli 503-M; F2
generasyonu i¢in Nazilli 84-S x Gloria ve Nazilli 84-S x Nazilli 503-M kombinasyonlar1 en

yiiksek OKY gosteren melezler olmnustur.

Lif inceligi i¢in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis degerleri incelendiginde ise
sirastyla KS Fi1 icin; %-7.12 ve %-9.54, TS F1 i¢in;%2.12 ve %-2.76, KS F2 i¢in; %-6.42 ve
%-9.04, TS F2 i¢in %-1.21 ve %-2.57 olarak tespit edilmistir. Heterosis ve heterobwltiyosis
degereleri popiilasyonlarda ortak degerlendirildiginde Nazilli 84-S ve NIAB 99 (6) 6ne ¢ikan

cesitler olarak tespit edilmistir.
5.9. Lif Kopma Dayanikhihig: (gr/tex)

Lif kopma dayaniklilig1 i¢in F1 ve F2 generasyonlarinda tam sulamanin uygulandigi
popiilasyonlarda lif kopma dayanikliligi yiiksek olarak saptanirken; su kisintist uygulanan

popiilayonlarda daha diisiik oldugu tespit edilmistir. Onceki ¢alismalarada; McWilliams
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(2004); Basal vd. (2009); Rai (2011); Karademir vd. (2011); Price (2009) su stresinin lif
kopma dayanikliligmi olumsuz etkiledigini; Unlii vd. (2011) lif kalite parametreleri {izerine

olan etkisinin 6nemli olmadigin1 bildirmislerdir.

Jinks-Hayman tipi analiz yontemi i¢in lif kopma dayanikliigi 6zelligi
degerlendirildiginde her iki sulama kosulu ve generasyon icin; (H1/D)Y? ‘in 1’den biiyiik
olmasi istiin dominantlig1r gosterirken, her iki generasyon igin ve sulama kosulu igin
KD/KR’in 1’den biiyiikk olmast dominant allellerin ¢ogunlukta oldugu goézlemlenmistir.
Wr/Vr grafigi incelendiginde ise tiim popiilasyonlarda, regresyon hattinin y eksenini pozitif

yonde kestigi ve bu sonug ise kismi dominatlig1 isaret etmektedir.

Griffing tipi analiz yontemi i¢in; degerlendirildiginde her iki generasyon ve sulama
kosulu icin GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik tespit edilmis olup bu 6zelligin kalitiminin
eklemeli genler etkisi altinda oldugunu sonucunu ortaya g¢ikarmistir. Popiilasyonlarda lif

kopma dayaniklilig1 bakimindan resikrok etki saptanamamustir.

Lif kopma dayanikliliginin kalittmiyla ilgili yapilan ¢aligmalarda, Basal (2001), Rauf
vd. (2006), Antonio de Aguiar vd. (2007), Cicek ve Kaynak (2008), Ilyas vd. (2007) eklemeli
gen etkilerinin; Cheatham vd. (2003), Murtaza vd. (2004) hem eklemeli hem de dominant gen
etkilerinin; Karademir (2005), Hussaini vd. (2010), Karademir ve Genger (2010) eklemeli
olmayan gen etkilerinin, Minhas vd. (2008) kismi dominantlik ile birlikte eklemeli gen

etkilerinin 6nemli oldugu sonucuna varmistir.

Lif kopma dayamkliigr icin GKY ve OKY incelendiginde NIAB 99 tiim
popiilasyonlarda lif kopma dayanikliligi icin en yiliksek genel uyum yetenegi gosteren
ebeveyn olmustur. OKY hicbir popiilasyonda énemli ¢ikmamasina ragmen Nazilli 84-S X
Nazilli M-503 kendi basma diger kombinasyonlardan ayrilmis ve lif kopma dayaniklilig

0zelligi i¢cin 6ne ¢ikan melez kombinasyonu olmustur.

Lif kopma dayanikliligi i¢in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis degerleri
incelendiginde ise sirasiyla KS F1 i¢in; 9%0.43 ve %-4.26, TS F1 icin; %-0.28 ve %-3.77, KS
F2 icin; %2.76 ve %-2.68, TS F2 i¢in %-0.37 ve %-2.17 olarak tespit edilmistir. Heterosis ve
heterobeltiyosis degerleri popiilasyonlarda ortak degerlendirildiginde DAK 66:3 c¢esidi lif
kopma dayanikliligini artiric1 yonde etki eden ¢esit olarak tespit edilmistir. Bununla beraber,
DAK 66:3 ¢esidinin ana olarak kullanildig1 melez serilerinde, baba olarak kullanildiklarina

kiyasla dana yiiksek katki sagladigi tespit edilmistir.
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5.10. Lif elastikiyeti (%)

Lif kopma dayaniklilig1 i¢in F1 ve F2 generasyonlarindatam sulamanin uygulandigi
popiilasyonlarda lif elastikiyeti diisiik olarak saptanirken; su kisitt uygulanan popiilayonlarda
lif elastikiyetinin arttig1 tespit edilmistir. Onceki ¢aligmalarda; Karademir vd. (2011) ve Avsar
(2021) ozelligin olumsuz yonde etkiledigini, Hussein ark. (2011) ise bu 6zelligin sulama

sartlarindan etkilemedigini bildirmislerdir.

Jinks-Hayman tipi analiz yontemi i¢in lif elastikiyeti 6zelligi degerlendirildiginde her
iki sulama kosulu ve generasyon igin; (H1/D)*? ‘in 1°den biiyiik olmasi iistiin dominantlig
gosterirken, KS F1, KS F2 ve TS F2 icin KD/KR’in 1’den biiyiik olmasi dominant allellerin,
TS F1 popiilasyonunda ise KD/KR’in 1°den kii¢lik olmasi resesif allellerin ¢cogunlukta oldugu
sonucunu ortaya ¢ikarmistir. Wr/Vr grafigi incelendiginde ise KS F1 popiilasyonunda kismi
dominantlik, TS F1, KS F2 ve TS F2 popiilasyonlarinda {istiin dominantlik oldugu

saptanmistir.

Griffing tipi analiz yontemi igin; degerlendirildiginde her iki generasyon ve sulama
kosulu icin GKY/OKY oraninin 1°den biiyiik tespit edilmis olup bu 6zelligin kalitiminin
eklemeli genler etkisi altinda oldugunu sonucunu ortaya ¢ikarmistir. Ayrica tiim

popiilasyonlarda resiprok etkinin 6nemli oldugu saptanmustir.

Onceki yapilan ¢alismalarda, Cheatham ve ark. (2003) hem eklemeli hem de dominant
gen etkilerinin 6nemli oldugunu bidirmislerdir ve bu sonu¢ bu calismada elde edilen
bulgularla uyumlu iken; Karademir (2004) ve Antonio de Aguiar ve ark. (2007) ise sadece
eklemeli gen etkilerinin O6nemli oldugunu ortaya koyduklar1 caligmalarla farklilik

gostermektedir.

Lif elastikiyeti icin GKY ve OKY incelendiginde Nazilli 84-S ve NP Ege tiim
popiilasyonlarda lif elastikiyeti i¢in en yiiksek genel uyum yetenegi gosteren ebeveynler
olmustur. Her iki sulama kosulu igin, F1 generasyonunda Gloria x Nazilli 84-S, Nazilli 84-S x
NP Ege ve Nazilli M-503 x NP Ege; F2 generasyonu i¢in Gloria x Nazilli M-503

kombinasyonlari en yiiksek OKY gdsteren melezler olmustur.

Lif elastikiyeti i¢in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis degerleri incelendiginde
ise sirastyla KS F1 i¢in; %10.62 ve %7.72, TS F1 i¢in; %10.27 ve %3.69, KS F2 i¢in; %5.69
ve %4.54 TS F2 i¢in %-4.37 ve %-5.47 olarak tespit edilmistir. Heterosis ve heterobeltiyosis
degerleri poplilasyonlarda ortak degerlendirildiginde Gloria ve NP Ege cesitleri lif kopma
dayanikliligini artiric1 yonde etki eden c¢esit olarak tespit edilmistir. Bununla beraber, DAK
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66:3 ¢esidinin ana olarak kullanildigi melez serilerinde, baba olarak kullanildiklarina kiyasla

dana yiiksek katki sagladigi tespit edilmistir.
5.11. Sulama Suyu Kullanim Randimani (IWUE)- Su Kullamim Randimam (WUE)

Sulama suyu kullannm randimani ve su kullanim randimani icin F1 ve F2
generasyonlarinda tam sulamanin uygulandigi popiilasyonlarda sulama suyu kullanim
randimani diisiik olarak saptanirken; su kisit1 uygulanan popiilayonlarda yiiksek oldugu tespit
edilmistir. Onceki calismalar sulama suyu kullanim randimaninin, tam sulama kosullarinda
diistik, kuraklik kosullar1 altinda ise daha yiiksek degerlere sahip oldugunu ortaya koymustur.
Bu sonug elde ettigimiz verileri destekler niteliktedir (Basal vd., 2009; Dagdelen vd., 2009;
Peynircioglu, 2004).

Jinks-Hayman tipi analiz yontemi icin IWUE ve WUE o6zellikleri degerlendirildiginde
her iki sulama kosulu ve generasyon igin; (H1/D)Y? ‘in 1°den biiyiik olmasi iistiin dominantlig1
gosterirken, KS F1, TS F1, KS F2 ve TS F2 i¢cin KD/KR’in 1’den biiyiikk olmasi dominant
allellerin, popiilasyonunda ¢cogunlukta oldugu sonucunu ortaya ¢ikarmistir. IWUE i¢in, Wr/Vr
grafigi incelendiginde ise KS F1 popiilasyonunda kismi dominantlik, TS F1 popiilasyonunda
tam dominanthik, KS F2 ve TS F2 popiilasyonlarinda ise kismi dominantlik oldugu
saptanmistir. WUE icin, KS F1 popiilasyonunda kismi dominantlik, TS F1 popiilasyonunda
tam dominantlik, KS F2 popiilasyonunda iistiin dominantlik ve TS F2 popiilasyonunda ise tam

dominanlik genleri ile yonetildigi sonucuna varilmistir.

Griffing tipi analiz yontemi i¢in, IWUE ve WUE degerlendirildiginde her iki
generasyon ve sulama kosulu icin GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik tespit edilmis olup bu
ozelliklerin kalittmimin eklemeli genler etkisi altinda oldugunu sonucunu ortaya ¢ikarmistir.
Bununla beraber popiilasyonlarda IWUE ve WUE i¢in resiprok etki tespit edilememistir.
Farshadfar vd. (2011) yaptiklar1 ¢caligmalarinda bu 6zelligi listiin dominantlik ile yonetildigini
belirtmislerdir.

Sulama suyu kullanim randimani1 (IWUE) i¢in GKY ve OKY incelendiginde Nazilli
84-S tliim popiilasyonlarda en yliksek genel uyum yetenegi gosteren ebeveynler olmustur. Her
iki sulama kosulu ve generasyon igin, Gloria x Nazilli 84-S kombinasyonu en yiiksek OKY
gosteren melezler olmustur. Su kullanim randiman1 (WUE) i¢in GKY ve OKY incelendiginde
tiim popiilasyonlarda Nazilli 84-S ebeveyni 6ne ¢ikan cesit olmustur. Gloria x Nazilli 84-S

kombinasyonu KS F1, KS F2, TS F1 ve TS F2 popiilasyonlarinda, Nazilli 84-S x NP Ege ve
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Gloria x NIAB 999 KS F2 ve TS F2 popiilasyonlarinda OKY bakimindan éne ¢ikan melezler

olarak belirlenmistir.

Sulama suyu kullanim randimani igin hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis
degerleri incelendiginde ise sirasiyla KS Fi1 icin; %14.0 ve %7.11, TS F1 icin; %15.47 ve
%7.46, KS F2 i¢in; %18.62 ve %11.40 TS F2 i¢in %5.65 ve %-0.71 olarak tespit edilmistir.
Heterosis ve heterobeltiyosis degerleri popiilasyonlarda ortak degerlendirildiginde Nazilli 84-
S ve NP Ege cesitleri bu 6zelligi artiric1 yonde etki eden gesitler olarak tespit edilmistir. Su
kullanim randimani i¢in hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis degerleri incelendiginde ise
sirastyla KS F1 i¢in; %13.98 ve %7.25, TS F1 i¢in; %15.47 ve %7.30, KS F2 i¢in; %18.62 ve
%10.76 TS F2 icin %0.77 ve %-6.67 olarak tespit edilmistir. Heterosis ve heterobeltiyosis
degerleri popiilasyonlarda ortak degerlendirildiginde Nazilli 84-S ve NP Ege ¢esitleri bu

ozelligi artiric1 yonde etki eden ¢esitler olarak tespit edilmistir.
5.12. ilk Koza A¢ma Giin Sayisi (giin)

F1 ve F2 generasyonlarinda tam sulamanin uygulandig1 popiilasyonlarda ilk koza agma
giin sayi1s1 yliksek olarak saptanirken; su kisitt uygulanan popiilayonlarda diisiik oldugu tespit
edilmistir. Onceki calismalarda Ilk koza agma giin sayismin su kisitiyla diistiigii ortaya
koymustur bu sonug elde ettigimiz verileri destekler niteliktedir ( Kassem ve Gebaly, 2007;
Ahmed ve Kassem, 2008; Hamoda, 2010; Hamoda, 2012).

Jinks-Hayman tipi analiz yontemi i¢in ilk koza agma giin sayist Ozelligi
degerlendirildiginde her iki sulama kosulu ve generasyon igin; (Hi/D)*? ‘in 1’den biiyiik
olmasi Ustiin dominanthigi gosterirken, KD/KR’in 1’den biiyiik olmasi dominant allellerin
cogunlukta oldugu sonucunu ortaya c¢ikarmistir. Wr/Vr grafigi incelendiginde ise tiim

popiilasyonlarda kismi dominantlik oldugu saptanmistir.

Griffing tipi analiz yontemi i¢in; degerlendirildiginde her iki generasyon ve sulama
kosulu icin GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik tespit edilmis olup bu 6zelligin kalitiminin
eklemeli genler etkisi altinda oldugunu sonucunu ortaya c¢ikarmistir. Ayrica tiim

popiilasyonlarda resiprok etkinin dnemli oldugu saptanmaistir.

[k koza agma giin sayis1 icin GKY ve OKY incelendiginde F1 generasyonu i¢in DAK
66:3 ve NIAB 999 F2 generasyonu i¢in Gloria, NP Ege ve Nazilli M-503 en yiiksek genel
uyum yetenegi gosteren ebeveynler olmustur. Her iki sulama kosulu i¢inve generasyon igin,
NP Ege ve Nazilli M-503, Nazilli 84-S x DAK 66:3 ve NIAN99 x DAK 66:3

kombinasyonlari en yiiksek OKY gdsteren melezler olmustur.
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Ik koza agma giin sayis1 igin hesaplanan heterosis ve heterobeltiyosis degerleri
incelendiginde ise sirastyla KS F1 i¢in; %-2.07 ve %-4.03, TS F1 icin; %-1.43 ve %-3.37, KS
F2 i¢in; %-1.17 ve %-3.21 TS F2 i¢in %2.20 ve %0.88 olarak tespit edilmistir. Heterosis ve
heterobeltiyosis degerleri popiilasyonlarda ortak degerlendirildiginde Gloria ve NP Ege

cesitleri erkencilige katki saglayan ¢esitler olarak tespit edilmistir.
5.13. Verim (kg/da)

Yiirtitiilen ¢alismada tam sulama kosullarinda yetistirilen popiilasyonlarinin verim
degerleri ortalamasinin kisintili sulama kosullarina gore daha yiiksek oldugu tespit edilmistir.
Bu ¢alismaya paralel olarak onceki ¢alismalarda da su kisitinin verim degerini diistirdiigu
bildirilmektedir (Tekinel ve Kanber, 1978; Krieg, 1997; Krieg, 2000; Ertek ve Kanber 2003;
McWilliams, 2004; Pettigrew 2004; Mert, 2005; Balkcom vd., 2006; Mills, 2010; Rai, 2011,
Cave, 2013).

Jinks- Hayman tipi analiz yontemi i¢in verim Ozelligi degerlendirildiginde her iki
sulama kosulu ve generasyon i¢in; eklemeli varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin
(D-H1) negatif deger almast bu Ozelligin kalitiminda dominant etkilerin daha 6nemli
oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)*? 1°den biiyiik olmasi iistiin dominantligin
bulundugunu ortaya koymus. Wr/Vr grafigi incelendiginde ise regresyon hattinin y eksenini
negatif yonde kestigi TS F1, KS F2 ve TS F2 popiilasyonlarinda iistiin dominantlik ve pozitif
yonde kestigi KS Fi1 popiilasyonunda ise kismi dominantlik gen etkisinin oldugu tespit

edilmisgtir.

Griffing tipi analiz yontemi ile verim degerine ait veriler degerlendirildiginde hem
kisitli hem tam sulamada F1 ve F2 generasyonu icin GKY/OKY oraninin 1°den biiyiik oldugu
tespit edilmis ve oOzelligin kalitimmin eklemeli genlerin etkisi altinda oldugu sonucuna
varilmigtir. Bununla beraber verim 0&zelligi i¢in popiilasyonlarda resiprok etki tespit

edilememistir.

Verim degeri i¢in daha Once yapilan diallel analiz caligmalarinda; Kapoor (2000),
Ahmad vd. (2003), Antonio de Aguiar vd. (2007) eklemeli gen etkilerinin; Khorgade vd.
(2000) iistiin dominantligin; Basal (2001), Bertini vd. (2001), Cigek ve Kaynak (2008)
dominant gen etkilerinin; Cheatham vd. (2003) hem eklemeli hem de dominant gen etkileri;
Kiani (2003), Rauf vd. (2006), Kiani vd. (2007), Mohamed vd. (2009), Méndez-Natera vd.
(2012) hem eklemeli, hem de eklemeli olmayan genlerin; Karademir (2005), llyas vd. (2007)

eklemeli olmayan gen etkilerinin 6nemli oldugunu bildirmislerdir.
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Verim degeri icin GKY ve OKY incelendiginde; tiim popiilasyonlarda Nazilli84-S (2)
Nazilli 84-S, NP Ege x Gloria melezleri yiiksek 6zel uyum yetenegi gostererek hem tam
sulama hem de kisith sulamada 6n plana ¢ikmistir. F2 generasyonunda ise Nazilli 84-S x NP

Ege, Nazilli 84-Svx NIAB 999 her iki sulama kosulunda pozitif OKY gdstermislerdir.

Verim igin heterosis ve heterobeltiyosis degerleri incelendiginde ise sirasiyla KS F1
icin; %13.95 ve %7.22, TS F1 i¢in; %15.47 ve %7.70, KS F2 i¢in; %18.62 ve %11.57, TS F2
icin %20.79 ve %12.95 olarak tespit edilmistir. Cesitlerin kullanildig1 melez serilerinde tiim

popiilasyonlar i¢in Nazilli 84-S yliksek heterosis ve heterobeltiyosis ylizdesi ile 6ne ¢ikmistir.

Incelenen o&zelliklerde elde edilen bulgular ile onceki ¢alismlaradan elde edilen
bulgular arasindaki farkliliklar kullanilan meteryal ile ¢evresel kosullardan kaynaklandigi

diistiniilmektedir.
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6. SONUC ve ONERILER

Pamuk tariminin yapildigi iilkelerdeki 1slah programlarinin amaci, yiiksek verimli ve
yeni teknolojiye uygun lif kalitesine sahip pamuk cesitlerinin gelistirilmesidir. Bu 6zelliklerin
cogu kantitatif kaliim 6zelligi tasimaktadir. Bu nedenle, birkag genetik parametreyi igeren
basit genetik modeller yardimiyla, karmasik olan bu iliskileri ¢ozmeye ¢alisan birgok 1slahgi,
istedikleri basariya ulasmakta zorluklarla karsilasmislardir. Diallel analiz yontemi, 1slahgilara
melezleme 1slahinda anaglarin se¢cimine ve 1slahin erken donemlerinde anaglarin kombinasyon
yeteneklerinin belirlenmesinde sistematik bir yaklasim imkani verir, istenilen oOzellikler
yonilinden istiin olan anaglarin arasinda melezleme yapma olanagi saglar. Ayni1 zamanda,
farkl1 genetik parametrelerin tahminlerine olanak sagladigi icin 1slahgilarin en etkili 1slah
yontemini se¢gmesine yardimci olmaktadir (Verhalen ve Murray, 1967; Jinks and Hayman,

1953; Hayman, 1954b; Jinks, 1956; Griffing, 1956; Hayman, 1960).

Bu calisma, ii¢ adet kuraklik stresine tolerant, ii¢ adet kuraklik stresine hassas olmak
lizere toplam alt1 adet pamuk genotipinin, tam diallel melezleme yontemine uygun olarak
yapilan melezleme sonucunda elde dilen F1 ve F2 generasyonlarinda; pamukta verim, verim
komponentleri ve lif kalite parametrelerinin genetik yapis1 ve incelenen O6zelliklere iliskin
kantitatif kalitim 6zelliklerinin F1 ve F2 generasyonlarinda, optimum (% 100) ve kisith (%50)
sulama kosullarinda incelenen o6zelliklerde, farkli sulama kosullarinin ve generasyonlarin
genotipik varyasyon {izerine olan etkisinin saptanmasi ve incelenen 6zelliklere iligskin anasal
etkiyi arastirmak, daha sonra yapilacak g¢esit 1slah1 ¢calismalarina yardimei olabilmek amaciyla
yiriitiilmis; Jinks Hayman ve Griffing tipi analiz yontemlerine gore incelenmis, bunun yani

sira heterosis ve heterobeltiosis degerleri de saptanmustir.

Baz1 agronomik, kalite ve su kullanim o6zelliklerinin kalitimi ile ilgili saptanan

bulgularin 15181 altinda;

1.“diallel tablolarin varyans analizi”, “diallel melez analizi ile genetik parametrelerin tahmin
edilmesi” ve “kombinasyon yetenekleri analizi” degerlendirme yontemlerinin F1
generasyonunda kisitli-tam sulama kosullarinda ve F2 generasyonunda kisitli-tam sulama

kosullarinda karsilastirilmasi,

311



2. En uygun ebeveynlerin se¢imi ve se¢im yontemlerinin karsilastirilmasi,
3. Umitli melezlerin segimi ayr1 ayr1 tartigmaya alinmistir.

Hem tam sulama hem de kisith sulama kosullarinda her iki generasyon igin incelenen
agronomik, kalite ve su kullanim ozelliklerinde yeterli genetik varyasyonun oldugu 6n

varyans analiziyle saptanmistir.

Jinks- Hayman tipi varyans analizinde tiim popiilasyonlar ve ozellikler i¢in; eklemeli
varyans ile dominantlik varyansi arasindaki farkin (D-H1) negatif deger almasi bu &zelligin
kalittminda dominant etkilerin daha 6nemli oldugunu ve dominantlik derecesinin (H1/D)Y?
1’den biiylik olmasi istiin dominantligin bulundugunu ortaya koymus, Wr/Vr grafikleri
incelendiginde ise yine tiim popiilasyonlar ve 6zellikler i¢in dominant gen etkilerinin (listiin

dominant, kismi dominant, tam dominant) 6nemli oldugu saptanmustir.

Griffing tipi analiz yonteminde ise, bitki boyu icin kisith sulamada F1 ve F2
generasyonu i¢in GKY/OKY oranmin 1°den kiigiik oldugu tespit edilmis ve eklemeli olmayan
genler tarafindan yonetildigi, tam sulamada GKY/OKY oraninin 1°den biiyiik hesaplanmis ve
bitki boyu 6zelliginin kalitiminin eklemeli genler etkisi altinda oldugu sonucunu, odun dali
sayis1 icin, tam sulama kosulunda her iki generasyon i¢in GKY/OKY oranmin 1’den biiyiik
tespit edilmis olup Ozelligin kalittminin eklemeli genler etkisi altinda oldugu sonucuna
varilirken; KS F1 generasyonunda GKY/OKY oraninin 1 olmasi bu &zelligin kalitiminda
eklemeli ve eklemeli olmayan genlerin birlikte oldugunu, KS F2 popiilasyonunda ise
GKY/OKY oraninimn 1’den kiigiik olmas1 bu 6zelligin kalitiminda eklemeli olmayan genlerin
daha baskin oldugu sonucu; ¢ir¢ir randimani, tek koza kiitlii agirligi, koza sayisi, meyve dali,
lif uzunlugu, lif inceligi, lif kopma dayanikliligi, lif elastikiyeti, sulama suyu kullanim
randimani, su kullanim randimani ve verim degeri icin GKY/OKY oraninm 1’den biiyiik
oldugu tespit edilmis ve oOzelliklerin kalittminin eklemeli genlerin etkisi altinda oldugu
sonucuna varilmistir. Bununla beraber kombinasyon yetenekleri varyans analizinde tiim
popiilasyonlar i¢in, hem eklemeli gen etkilerini isaret eden GKY hem de eklemeli olmayan
gen etkilerini temsil eden OKY &nemli bulunmustur. Tiim bunlarmn 1s1ginda bu analiz
yonteminde inecelenen Ozellikler i¢in eklemeli ve eklemeli olmayan genlerin birlikte etki
etmesine ragmen GKY/OKY oraninin 1’den biiyiik olmasi1 eklemeli genlerin ¢ogunlukta

oldugunu gostermektedir.

Griffing tipi diallel analizden elde edilen bilgiler Jinks-Hayman tipi analize gére daha

kisitlidir. Bununla beraber her iki metodun da uygulama alanlar1 birbirinden farklidir. Griffing
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tipi analiz yonteminde cesitlerin veya hatlarin meydana getirdigi popiilasyonlardan melez
varyete meydana getirme olasihi1 agir basmis ve GKY ve OKY varyanslar kullanim alam
icin yeterli olmustur. Bu nedenle Griffing tipi diallel analiz yontemi genis uygulama alanini
melez varyete islahinda bulmustur. Jink-Hayman tipi analiz yontemi ise uygulama alanini
popiilasyonlarin genetik yapilarin1 arastirmada bulmustur. Diger bir ifade ile Jinks-Hayman
tipi analiz yontemi temel bilim olan genetik alanina girmektedir (Yildirim vd., 1979). Bu
sebeplerden dolay1 1slahg¢1 kendi amacina gore sonuglari yorumlamali ve degerlendirmelidir.
Diallel analiz yontemlerindeki aksakliklarin veya uyusmazliklarin nedeni Gilbert (1958)
tarafindan detayli bir sekilde ortaya konmustur. Tiim bunlar 15181nda, metodun uygulanacagi
popiilasyonun se¢imi, ¢evre faktorii, degerlerin elde edilmesi ve analizin yorumlanma sekli
tamamen 1slah¢iya bagli oldugu icin, diallel ¢alismalarda 6nemli olan tamamen 1slah¢1 ve

onun se¢imleri oldugu kanisina varilmaktadir.

6x6 diallel melez programinda GKY, heterosis ve heterobeltiyosis degerleri 1s1ginda,
bitki boyu i¢in Nazilli84-S (2) ve Nazilli M-503 (4) ; c¢ir¢ir randimani igin, Gloria (1) ve
NIAB 999 (6) ; tek koza kiitlii agirligt i¢in, Gloria (1) ve Nazilli M-503 (4); koza sayis1 igin,
Nazilli 84-S (2), NP Ege (3) ve NIAB 99; odun dali sayis1 i¢cin NP Ege (3) ; meyve dali igin,
Nazilli 84-S (2),NP Ege ve Nazilli M-503; lif uzunlugu i¢in, Nazilli 84-S (2); lif inceligi i¢in,
Nazilli 84-S (2) ve NIAB 99(6); lif kopma dayaniklilig1 i¢in, NIAB 99 ve DAK 66:3; lif
elastikiyeti i¢in, Nazilli 84-S, NP Ege ve Gloria; sulama suyu kullanim randimani (IWUE) ve
su kullanim randiman1 (WUE) icin, Nazilli 84-S ve NP Ege; ilk koza agma giin sayis1 igin,
Gloria ve NP Ege; verim degeri icin Nazilli84-S (2) olarak 1slah ¢alismalari i¢in uygun olan

ebeveynler olarak belirlenmistir.

6x6 tam diallel olarak yonetilen bu ¢alismanin sonucunda Fi1 generasyonunda; bitki
boyu, tek koza kiitli agirligi, meyve dali, lif uzunlugu ve lif inceligi i¢in tam sulama, ¢irgir
randimani, koza sayisi, odun dali sayis1 ve koza agma giin saysi i¢in tam ve kisith sulama
sartlarinda; F2 generasyonunda ¢ir¢ir randimani, odun dali sayisi, lif kopma dayaklilig:
Ozelliklerinde kisith sulama, koza sayisi, lif uzunlugu i¢i tam sulama, lif inceligi, lif
elastikiyeti ve koza agma giin sayist i¢in tam ve kisith sulama sartlarinda hem tam diallel
varyans analiz sonuglarinda (¢ ve d komponentleri) hem de Griffing tipi diallel analiz

yonteminde anasal etki varyanst 6nemli olarak hesaplanmustir.

Umitvar melezler belirlenirken 6zel uyum yetenegi, heterosis ve heterobeltiyosis
degerleri ve melez kombisanyonunun hem kisitli sulama hem de tam sulamadaki

performanslari dikkate alinmistir. Yapilan bu ¢alisma sonucunda F1 generasyonda, bitki boyu
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icin, Gloria x DAK 66:3, NP Ege x Nazilli M-503 ve NP Ege x NIAB 999; cir¢ir randimani
icin, Nazilli 84-SxNP Ege ve Gloria x NIAB 999; tek koza kiitli agirligi i¢in, Gloria x DAK
66:3 ve Nazilli M-503 x Gloria; koza sayisi i¢in, Nazilli 84-S x DAK 66:3, NIAB 99 x Gloria,
NIAB 99 x Nazilli 84-S, NIAB 99 x NP Ege; odun dali sayisi i¢gin, Nazilli M-503 x Gloria;
meyve dali i¢in, Nazilli M-503 x DAK 66:3; lif uzunlugu i¢in, KS F1 popiilasyonu i¢in Nazilli
M-503 x Gloria, TS F1 popiilasyonu igin Nazilli M-503 x NIAB 99; lif inceligi i¢in Nazilli
84-S x Nazilli 503-M; lif kopma dayanmikliligi i¢in, Nazilli 84-S x Nazilli M-503; lif
elastikiyeti icin, Gloria x Nazilli 84-S, Nazilli 84-S x NP Ege ve Nazilli M-503 x NP Ege;
sulama suyu kullanim randiman1 (IWUE) ve su kullanim randimani1 (WUE) i¢in, Gloria x
Nazilli 84-S; ilk koza agma giin sayisi1 i¢in, NP Ege ve Nazilli M-503, Nazilli 84-S x DAK
66:3 ve NIAB99 x DAK 66; verim degeri igin Gloria x Nazilli 84-S, NP Ege x Gloria

timitvar melezler olarak tespit edilmistir.

Bu ¢alismada F1 generasyonu i¢in dar anlamda kalitim derecesi sirasiyla kisith sulama
ve tam sulama; bitki boyu i¢in %21 ve %22, ¢ir¢ir randimani i¢in %25 ve %22, tek koza kiitlii
agirhigr %27 ve %38, koza sayisi ig¢in %20 ve %16, odun dali sayis1 i¢in %6 ve %16, meyve
dali i¢in %18 ve %30, lif uzunlugu icin %33 ve %48, lif kopma dayaniklilig1 i¢in %40 ve
%23, lif elastikiyeti i¢in %10 ve %26, sulama suyu kullanim randimani igin %12 ve %10, su
kullanim randimani i¢in %12 ve %10, ilk koza agma giin sayist i¢in %22 ve %18, verim igin
%12 ve %10 olarak hesaplanmistir. F2 generasyonu i¢in dar anlamda kalitim derecesi sirasiyla
kisith sulama ve tam sulama; bitki boyu i¢in %15 ve %2, ¢ir¢ir randimani igin %15 ve %32,
tek koza kiitlii agirligi %17 ve %4, koza sayisi i¢in %18 ve %6, odun dali sayisi i¢in %8 ve
%17, meyve dali i¢in %18 ve %4, lif uzunlugu i¢in %28 ve %25, lif inceligi icin %21 ve
%150, lif kopma dayaniklilig1 i¢in %36 ve %25, lif elastikiyeti i¢in %9 ve %21, sulama suyu
kullanim randimani i¢in %21 ve %13, su kullanim randimant i¢in %21 ve %13, ilk koza agma
giin sayist i¢cin %18 ve %18, verim icin %12 ve %14 olarak hesaplanmistir. Eklemeli
varyansin fenotipik varyans i¢indeki pay1 dar anlamda kalitim derecesi olarak tanimlanir. Bu
tip kalittm derecesi ebeveynler arasindaki fenotipik farkliliklarin dollerinde elde edilebilegi
orani gosterir. Bu nedenle kalitim derecesi bir karakter i¢in seleksiyonun ne sekilde yapilacagi
hakkinda karar vermede kriter olarak kullanilabilir (Yildirim vd., 1979). Tim bunlarla
beraber yapilan bu caligmada dar anlamda kalitim derecelerinin tiim O6zellikler i¢in diisiik
olmasi, Jinks-Hayman diallel analiz metoduna gore tim ozelliklerin kalitmimda dominant
genlerin etkisinin daha biiylik olmasi ve bunu destekler nitelikte F1 generasyonuna kiyasla F2

generasyonunda dar anlamda kalittim derecesinin diismesi eklemeli gen etkisinin etkisini
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kaybettigi ve yerini eklemeli olmayan veya dominant gen etkilerine biraktig1 sonucuna
varilmaktadir. Bu sebeplerden bu ¢alisma sonucunda seleksiyonun Fs-Fe generasyonunda

yapilmasinin uygun oldugu sonucuna ulasilmistir.

Diallel tablolarin varyans analizi tam sulama ve kisith sulama i¢in degerlendirildiginde
F1 generasyonunda; bitki boyu i¢in tam sulama kosullarinda a, b1, bz, bs, b, ¢ ve d degerleri
onemli ¢ikarken, kisitli sulama kosullarinda b1, b2 ve bz 6nemli ¢ikmis ve a, ¢, ve d etkilerini
yitirmistir. Tek koza kiitlii agirligi igin tam sulama kosullarinda a, bi, bz, bs, b, ¢ ve d 6nemli
cikarken kisith sulama kosullarinda sadece a ve bs; odun dali sayisi i¢in tam sulamada a, ba,
b3, b ve ¢ 6nemli ¢ikarken kisith sulama kosullarinda sadece ¢; meyve dalinda tam sulama
kosullarinda a, b1, b2, bs, b, ¢ ve d 6nemli ¢ikarken kisith sulamada sadece a Onemli
bulunmustur. Bununla beraber lif uzunlugu, lif inceligi, lif kopma dayanikliligi, lif
elastikiyeti, WUE, IWUE, tek koza kiitlii agirligi ve verim degerlerinde bu varyans degerlerin
her iki sulama kosulunda da 6nemli olarak tespit edilmistir. Yine F2 generasyonu i¢in de farkl
sulama sartlarinda gen etki bigimleri degisen 6zellikler oldugu gibi her iki kosulda da aym
etki bigimini gosteren Ozellikler mevcuttur. Tam sulama ve kuraklik stresi kosullarinda
melezlerdeki gen hareketlerinin farkliligi, kurakliga dayanikli bitki 1slahinin kuraklik kosullar

altinda yapilmasi1 gerektigini diisiindiirmektedir.
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T.C.

AYDIN ADNAN MENDERES UNIVERSITESI

FEN BIiLIMLERI ENSTITUSU

BILIMSEL ETiK BEYANI

“PAMUKTA (Gossypium hirsutum L.) TAM VE KISITLI SULAMA KOSULLARINDA
VERIM VE LIF KALITE OZELLIKLERININ TAM DIALLEL YONTEMI ILE GENETIK
ANALIZI” baslikli Doktora tezimdeki biitiin bilgileri etik davramis ve akademik kurallar
cergevesinde elde ettigimi, tez yazim kurallarma uygun olarak hazirlanan bu ¢alismada, bana
ait olmayan her tiirlii ifade ve bilginin kaynagina eksiz atif yaptigimi bildiririm. Ifade

ettiklerimin aksi ortaya ¢iktiginda ise her tiirlii yasal sonucu kabul ettigimi beyan ederim.
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