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OZET

YUKSEK LiSANS TEZI

BAZI BARBUNYA GENOTIPLERININ MORFOLOJIiK VE AGRONOMIK
OZELLIKLERININ BELIRLENMESI

Furkan GURDAP

Selcuk Universitesi Fen Bilimleri Enstitiisii
Bahce Bitkileri Anabilim Dah

Damisman: Prof. Dr. Onder TURKMEN
Haziran 2019, 70 Sayfa

Jiiri
Prof. Dr. Levent ARIN
Prof. Dr. Onder TURKMEN
Prof. Dr. Ertan Sait KURTAR

Bu ¢alisma, taze tiiketime uygun ve limit var olarak belirlenmis 23 adet oturak ve 29 adet sirik
barbunya genotipinin (Phaseolus vulgaris L. var. pinto.) morfolojik ve agronomik 6zelliklerinin
belirlenmesi amaciyla yapilmistir. Morfolojik tanimlamada UPOV parametrelerinden yararlanilarak
belirlenen bitki boyu, bitki goriiniimdi, bitki bliyiime sekli, bitkilerin %80’inde sarilmaya baslama, sarilma
hizi, sarilma giicii, bitki tipi, yaprakta yesil renk yogunlugu, ¢igeklenme zamani, salkimdaki cicek
tomurcugu sayisi, bakla uzunlugu, bakla eni, bakla kalinligi, baklanin u¢ sekli, bakla u¢ seklinin yonii,
baklanin enine kesiti, ortalama bakla agirligi, baklada tohum sayisi, baklada zemin rengi, baklada ikinci
rengin varligi, bakla ikinci rengi, bakla ikinci rengin yogunlugu, bakla yiizey yapisi, baklanin bitkideki
durumu, ilk bakla yiiksekligi, taze bakla hasat siiresi, tane boyu, tane eni, tane kalinligi, bin tane agirligi,
tane sekli, tohumun yandan sekli, tanede renk sayisi, tanede ikinci rengin dagilimi, tanede ana renk,
tanede ikincil ana renk, tohumun parlakligi, meyve tutumu, bitki bilyiime giicii, bitki basina bakla sayisi,
bitki basina verim gibi parametrelerin gézlem ve Olgtimleri yapilmistir. Bu 6lgiim ve gozlemlerle de
kiimeleme analizi gergeklesitirilmistir.

Calisma sonucu elde edilen verilerden olusan dendogramda oturak genotipler 6 adet biiyiik
kiimeden olusmus olup en uzak akrabalik SU-O1 ile SU-O5 arasinda oldugu goriilmiistiir. Sirik
genotiplerde ise 4 biiyiik kiimeden olusan dendogram sonucunda SU-S1 ile SU-S4 arasinda en uzak
genotiplerin oldugu goriilmiistiir. Genotipler arasinda bazi karakterler bakimindan 6nemli varyasyon
oldugu ve 1slah ¢aligmalari i¢in nitelikli kaynak olusturabilecegi kanisina varilmistir.

Anahtar Kelimeler: Agronomik, Barbunya, Dendogram, Morfolojik, Verim
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MS THESIS

DETERMINATION OF MORPHOLOGICAL AND AGRONOMIC
CHARACTERISTICS OF KEDNEY BEAN GENOTYPES

Furkan GURDAP

THE GRADUATE SCHOOL OF NATURAL AND APPLIED SCIENCE OF
SELCUK UNIVERSITY
THE DEGREE OF MASTER OF SCIENCE

Advisor: Prof. Dr. Onder TURKMEN
June 2019, 70 Pages

Jury
Prof. Dr. Levent ARIN
Prof. Dr. Onder TURKMEN
Prof. Dr. Ertan Sait KURTAR

In this study, was carried out to determine the morphological and agronomic characteristics of
designated as promising and suitable for fresh consumption 23 bush kidney bean and 29 pole kidney bean
(Phaseolus vulgaris L. var. pinto.) genotypes. Plant height, plant sight, plant growth type, start of
climbing in the 80 % of plants, speed of climbing, power of climbing, plant type, intensity of gren leaf
color, flowering time, number of flower bud inflorescence, pod length, pod width, pod thickness, shape of
distal of pod, way of shape of distal of pod, cross section of pod, average weight of pod, number of seed
of pod, ground color of pod, presence of secondary color of pod, secondary color of pod, dentisty of
secondary color of pod, Texture of surface of pod, place of pod in plant, first pod height, harvesting time
of fresh pod, seed length, seed width, seed thickness, weight of 1000 seeds, shape of seed, side shape of
seed, number of color of seed, disribution of secondry color of seed, seed main color, seed main
secondary color, brightness of seed, fruit set, plant growth power, number of pod in a plant, yield in a
plant properties were determined and measured by using UPOV parameters and subjected to cluster
analysis in morphological identification.

In the dendogram consisting of the data obtained from the study, bush genotypes were composed
of 6 large clusters and the most distant kinship was found between SU-O1 and SU-O5. In the pole
genotypes, dendogram consisting of 4 large clusters showed the most distant genotypes between SU-S1
and SU-S4. It has been concluded that there is a significant variation among genotypes in terms of some
characters and can constitute a qualified resource for breeding studies.

Keywords: Agronomic, Dendogram, Kidney Bean, Morphologic, Yield,



ONSOZ

Barbunyanin hem agronomik ve morfolojik 6zelliklerinin farkli olmasi hem de
buna paralel tiikketiminin yaygin ve c¢esitli olmast bu sebzenin 1slahina da farkli bir
yaklasim getirilmelidir. Bu amagla yetistiricilik yapilan barbunyanin genetik
cesitliliginin - korunmasi ve genetik cesitlilikten faydalanilmasi biiylikk 6nem
tagimaktadir. Bu kapsamda yaptigimiz c¢alismada 52 farkli genotipte UPOV
parametrelerinden yararlanilarak olusturulmus Ol¢im ve gozlemler dogrultusunda
morfolojik ve agronomik ozellikler belirlenmeye calisilmistir. Ayrica kiimeleme
analizine tabi tutularak ileride olusturulacak 1slah programlarinda kullanilabilirligi
ortaya konulmaya ¢alisilmistir.

Akademik egitim silirecimin bir iist noktas: olan Yiiksek Lisans tez konumun
belirlenmesi, hazirlanmasi, yazimi ve bu calismanin her asamasinda bilgi, Oneri,
deneyim, goriis, yardim ve destegini esirgemeyen kiymetli danigmanim Prof. Dr. Onder
TURKMEN’e sonsuz saygi ve tesekkiirlerimi sunarim.

Ayrica Yiksek Lisans 6grenim hayatim siiresince bana yardimci olan, her tiirlii
bilgi ve destegi paylagsmaktan hi¢ ¢cekinmeyen, tecriibeleriyle daima yol gosteren degerli
hocam Prof. Dr. Ertan Sait KURTAR’a ve Ogr. Goér. Musa SEYMEN’e saygi ve
tesekkiir etmeyi bir borg bilirim.

Ayrica yiiksek lisans tez ¢alismam boyunca gerek bilgi gerekse deneyimleriyle
yamimda olup dostluklarini hissettiren Dr. Ogr. Uyesi Sinan SUHERI’ye, Dog. Dr.
Duran YAVUZ’a, Ziraat Yiiksek Miihendisi Ayse Nur CETIN’e, Ziraat Yiiksek
Miihendisi Yilmaz UZAR’a degerli katkilarindan dolay1 can1 goniilden tesekkiir ederim.

Son olarak tez galismamin basindan sonuna kadar maddi ve manevi her tiirli
destegi saglayan ve her zaman yanimda olan Babam Mehmet GURDAP’a Annem
Remziye GURDAP’a ve Kardesim Sefa Berk GURDAP’a sonsuz saygi ve
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1. GIRIS

Gen merkezi orta Amerika kitas1 olarak bilinen fasulye (Phaseolus vulgaris),
diinyada Antarktika harig biitiin kitalarda yetistirilebilmektedir. Fasulye taze, kuru veya
konserve olarak tiiketilen dnemli bir gida maddesidir. Igerdigi protein, fosfor, demir ve
B vitamini ile olduk¢a yliksek bir besin degerine sahiptir. Olgunlagsmamis bakla ve
tanelerde kuru madde igerisinde %10 protein bulunmaktadir. Olgun tanelerinde, kuru
maddede %23-24 protein, %60 karbonhidrat, %5 ham seliiloz, %1.7 yag ve %3.6 kiil
icermektedir (De Almeida Costa ve ark., 2006).

Diinya protein ihtiyacinin % 65.2°si bitkisel kaynaklardan saglanmaktadir
(Grigg, 1995). Tahillarin diinya protein ihtiyacin1 karsilama oran1 %43, fasulyenin de
igerisinde bulundugu yemeklik dane baklagiller ise % 23’tiir. Arastirmacilar, fasulyenin
gelismekte olan iilkeler icin 6nemli bir protein kaynagi oldugunu bildirmislerdir
(Weissenbacher, 2009).

Diinyada taze fasulye iliretimi yapilan {ilkeler siralamasinda, 17.017.405 ton ile
Cin ilk sirada, 855.958 ton ile Endonezya ikinci sirada, 638.469 ton ile Tiirkiye ii¢ilincii
sirada, Hindistan 636.103 ton ile en 6nemli iireticiler arasinda 4. sirada yer almaktadir
(FAO, 2013). FAOSTAT verilerinde barbunya (Phaseolus vulgaris L. var. pinto) iiretim
miktar1 ayr1 bir degerlendirmeye alinmamis olmasindan dolayi, fasulye verileri
icerisinde gosterilmektedir. Tirkiye bazinda istatistiklere bakildiginda ise barbunya
fasulyesinde taze iliretim miktar1 ayr1 degerlendirilmektedir. 2018 yili verilerine gore
Tiirkiye genelinde 81.267 dekar alanda taze barbunya iiretiminin 88.024 ton oldugu
belirtilmektedir. Illere gore dagiliminda ilk sirada 15.384 ton ile Isparta ili gelirken
ikinci sirada 15.284 ton ile Mugla ilimiz bulunmaktadir. Ardindan izmir ili ve onu takip
eden Samsun bulunmaktadir (TUIK, 2018). Barbunya bakla ve tohumlarmin degisik
tonlarda icerdigi kirmizimsi, pembemsi, morumsu ¢izgiler veya noktalarla 6zellesmistir.
Taze baklalari, olgunlasmamis taze taneleri ve kuru tohumlari olmak tiizere farkli
sekillerde tiiketilebilmektedir (Balkaya ve Odabasg, 2004). Taze tohumlar: sofralik, gida
endistrisinde dondurulmus, konserve olarak, ayrica kuru daneleri kuru barbunya
fasulyesi olarak degerlendirilmekte yiiksek besin degeri ve protein igerigi ile ozellikle
yeterli ve dengeli beslenemeyen toplumlarin besin zincirinde 6nemli bir halka rolii
iistlenen iyi bir bitkisel protein kaynagi olarak karsimiza ¢ikmaktadir.

Ulkemiz fasulyenin anavatani arasinda yer almamasina ragmen gegmis yillardan

giiniimiize kadar devam eden yetistiricilik, ekolojik kosullar, dogal veya insan eliyle



yapilan seleksiyonlar birbirinden farkli 6zelliklere sahip yerel popiilasyonlarin
olugmasint saglamistir. Farkli bolgelere, ekolojik ve topografik kosullara iyi adapte
olmus ve {ireticiler tarafindan gergeklestirilen seleksiyonlar sonucu ¢ok sayida yerel
popiilasyon meydana gelmistir. Ozellikle, tarimi yapilan tiitlere ait bitki genetik
kaynaklarindaki ¢esitliligin korunmasi, bitkisel tiretimin siirdiiriilebilirligi, morfolojik
ve agronomik varyasyonlarin ise bitki 1slah1 bakimindan biiylik bir 6nemi oldugu
belirtilmistir.

Bu baglamda yetistirilen tiirler i¢erisinde bulunan varyasyonlarin bilinmesi ve bu
varyasyonun dagilis durumu 1slah programlarinin uygulanmasi agisindan ¢ok dnemlidir
(Bliss, 1981).

Sebze 1slahinda kantitatif bir 6zelligin genetik yonden degerlendirilmesinde
olusan varyasyon biiyilk 6nem tasimaktadir. Bu varyasyonlarin birbirleriyle olan kismi
biiyiikliikleri popiilasyonun genetik 06zelliklerini tanimlamasinda yardimci olur
(Yildirim, 1985).

Dogal ve yapay seleksiyon yoluyla direkt olarak etkilenen 6zelliklerin bir ¢ogu,
genellikle kantitatif varyasyon gosterirler. Kantitatif 6zellikler lizerindeki c¢alismalar,
germplazmin ekonomik olarak kullanimini belirlemesinden dolayr biiyiilk 6nem
tasimaktadirlar. Bu nedenle 1slahta gen kaynaklarmin degerlendirilmesinde agronomik
ozellikler ile bunlarin genetik 6zelliklerinin desteklenerek incelenmesi konuyu bir adim
daha yukariya tagiyacaktir (Escribano ve ark., 1998a).

Bu galismada 52 farkli barbunya genotipi agik arazi kosullarinda yetistirilmistir.
Yetistirilen her genotipte, UPOV parametrelerinden yararlanilarak olusturulmus 6l¢tim
ve gozlemler dogrultusunda morfolojik ve agronomik 6zellikler belirlenmistir. Boylece
sonrasinda yapilmasi planlanan taze barbunya islahi projesinin baglangi¢ materyalinin

olusturulmasi amaglanmaktadir.



2. KAYNAK ARASTIRMASI

Tarimsal tiretimlerde amag, bitkinin {istiin verim potansiyeline ulasabilmesi i¢in
gerekli girdileri bitkiler i¢in elverisli sartlar1 saglayarak gelismesini kontrol etmektir.
Bu baglamda birim alandan elde edilecek verimin artirilmasinda en énemli konu temel
tarimsal girdi ve yontemlerinin kullanilmasinin yani sira yiiksek verimli ¢esitlerinde
gelistirilmesidir (Diizdemir ve Akdag, 2001). Cesit 1slah1 caligmalarinda en temel
yontem, genis bir genetik varyasyon olusturarak aranilan 6zelliklere sahip c¢esitlerin
secilmesidir. Canlilardaki Ozellikler yeni bireylere genler vasitasi ile aktarilmaktadir.
Glinlimiizde bir genin yapay olarak sentezi heniiz miimkiin degildir. Bu durumda yeni
gelistirilecek ¢eside kazandirilmasi diigiiniilen  6zelliklere sahip bitkisel gen
kaynaklarina ihtiya¢ duyulmaktadir. Yabani tiirler, ge¢it formlar, yerel veya geleneksel
cesitler ile 1slah¢imin elinde bulunan gelistirilmis 1slah materyalleri bitkisel gen
kaynaklarin1 olugturmaktadir. Yerel veya geleneksel ¢esitler genetik yonden farkliliklar
gosteren dengeli populasyon yapisindadirlar. Ayrica morfolojik olarak ayirt
edilebilmeleri geleneksel tarim kosullarina uyumlu olmalar1 ve genetik yapilarinda
hastalik ve zararlilara kars1 koruyucu gorev yapan Ozellikleri tasimalar1 nedeniyle yeni
genotipler i¢in 6nemli gen kaynaklarini olustururlar (Sehirali ve Ozgen, 1987).

Bitkilerin birgogunun gen merkezi, Anadolu sinirlari igerisinde yer almaktadir.
Bunlarin arasinda tarla bitkilerinin bircogunu hari¢ tutarsak, iilkemiz bazi sebze
tirlerinin orijinidir ve genelinin de mikro gen merkezi durumundadir (Harlan, 1951).
Ancak iilkemiz gen merkezi konumunda olmadigi halde uluslararasi gecis yollar
tizerinde bulunmasi nedeniyle bir¢ok bitki tiiri i¢in de ¢ok yliksek diizeyde genetik
varyasyon barindirmaktadir. Kisaca Anadolu’da bu tiirlerin 1slahinda kullanilabilecek
cok genis bir genetik ¢esitlilik bulmak miimkiindiir. Hatta baz1 durumlarda bu genetik
varyabilite yabani populasyonlarda bulunandan daha yiiksek olabilmektedir. Buna
Leguminoseae familyas: tiirleri iyi bir 6rnek teskil etmektedir (Tan, 1998; Tan ve
Acikgoz, 2001).

Muehlbauer (2002)’de, Tiirkiye ve Fas gibi tilkelerde fasulye tohum 6rnekleri de
dahil olmak iizere muhafaza altindaki Leguminoseae familyasindaki tohumlarin
belgelenmesi ve degerlendirilmesi ile ilgili ¢alismalara acilen ihtiyag duyuldugunu
belirtmektedir. Bu familyanin nohut, bezelye, bakla, boriilce, barbunya gibi {iyeleri
arasinda Ozellikle fasulye koy popiilasyonlarina Anadolu’nun hemen bdlgesinde
rastlamak miimkiindiir (Tan, 1998; Balkaya, 1999; Ozcelik, 1999; Tan ve Acikgoz,
2001). Farkli bolgelerden toplanan 125 adet fasulye genotipinde yapilan bir ¢alismada



ise fasulye genotiplerinin bitkisel 6zellikleri degerlendirilmis ve genotipler arasindaki
benzerlikler ¢ikarilmaya c¢alisilmistir. Calismada incelenen genotipler morfolojik
Ozellikler yoniinden genis bir varyasyon goriilmiis, 6zellikle yiiz tohum agirligina gore
genotiplerin biiyiikk oranda Giiney Amerika ve Orta Amerika orjinli olarak tespit
edilmistir (Erding ve ark., 2013).

Tiirkiye fasulye tiretiminde Cin ve Endonezya’nin ardindan {igiincii sirada yer
almaktadir. Fasulye, Tiirkiye tizerinde gen merkezi olmadigi halde iilkemizde hemen
her bdlgede yetistiriciligi yapilabilmektedir. Ulkemize 17.yy’da gelmis olmakla birlikte,
yetistiriciligi yaygin bir sebze olan fasulyede Giiney-Dogu Anadolu ve Samsun-Tokat-
Amasya mikro gen merkezleri, genetik cesitlilik merkezleri durumuna gelmistir.
Genetik kaynaklar, hem kurulan gen bankalari hem de 1slah programlari agisindan
biiylik 6nem tasimaktadir. Bu nedenle toplanan gen kaynaklarinin bitkisel 6zelliklerin
belirlenmesi gerekmektedir. Bitki genetik kaynaklarmin karakterizasyonu, tohum
ornekleri ya da populasyonlar arasindaki genetik varyasyonun dagiliminin ortaya
konmas1 amaciyla yapilmaktadir. Herhangi bir tiirde toplanan gen kaynaklar
tanimlanmadiklar1  siirece 1slah programlarinda yer alamamakta, sonrasinda
kaybolabilmektedir. Fasulye gen kaynaklar1 tarimsal Ozelliklerine gore siniflara
ayrilirlar. Bilhassa biliylime ve tohum tiplerine gore siniflandirmalar yapilmaktadir.
Fasulye popiilasyonlarindaki varyabilite, morfolojik olarak bitkide, cicekte, yaprakta,
baklada, tohumda IPGRI, UPOV, kriterlerinde yer alan parametrelerin incelenmesiyle
ortaya konulmaktadir. Bununla birlikte popiilasyonlardaki varyasyon, molekiiler
diizeyde de RAPD, SSR VE ISSR yontemleri kullanilarak da belirlenebilmektedir. Bu
baglamda son yillarda iilkemizde Orta Karadeniz Bolgesi, Dogu Anadolu’nun giineyi,
Dogu Anadolu Bolgesi’nde ve Artvin, Trabzon, Burdur illerindeki kuru ve taze fasulye
popiilasyonlarinda morfolojik ve molekiiler diizeyde karakterizasyonlar yapilmistir.
Diinyada da fasulye yetistirilen {iilkelerde yapilan karakterizasyon calismalariyla
bolgesel olarak fasulye popiilasyonlarinin genetik varyabiliteleri incelenmistir. Bu
caligmada ozellikle barbunya fasulyesi karakterizasyonu hakkinda Tirkiye’de ve
diinyada morfolojik ve molekiiler diizeyde yapilan c¢alismalar arastirilmis ve son
yillardaki gelismeler incelenmistir (Karatas ve ark., 2017).

Fasulyenin (Phaseolus vulgaris 1.) yabani formlarmin Orta Amerika ve And
daglarinda goriildigi bildirilmektedir (Singh ve ark., 1991). Fasulyenin anavataninin,

Meksika, Guatemala, Kolombiya ve Peru’yu i¢ine alan Orta ve Giliney Amerika tlkeleri



olarak bildirilmekte olup giiniimiizden yaklasik 7000 yil 6nce Latin Amerika’'nin
yiiksek kesimlerinde kiiltiire alinmistir (Kaplan, 1965; Salk ve ark., 2008)

Fasulye 52 kuzey, 32 giiney enlemleri igerisinde Amerika ve Avrupa’nin deniz
seviyesine yakin iilkeleri arasindan, 3000 m rakima sahip Gliney Amerika iilkelerine
kadar yayilim gostermistir (Graham ve Ranalli, 1997; Koutsika-Sotiriou ve Traka-
Mavrona, 2008a). Yapilan arastirmalar sonucunda fasulyenin Ispanyollar ve
Portekizliler tarafindan Amerika kitasinin kesfinden sonra, Dogu Afrika ve Avrupa’ya
16. ve 17. yiizyilda getirildigi diisiinilmektedir (Mackie, 1943; Westphal, 1974).
Ulkemizde ise hemen her bélgede yetistirilen fasulyenin gegmisi 250-300 yil &ncesine
dayanmaktadir (Salk ve ark., 2008).

Tropik ve Subtropik ilkim kusaginda yayilim gosteren Phaseolus cinsinin ¢ok
sayida tiiriinlin olmasina karsilik sadece P. acutifolius, a. Gray, P. coccineus I. (ates
fasulyesi), P. lunatus I. (Lima fasulyesi), ve P.vulgaris L. tiirleri kiiltiire alinmistir
(Caicedo ve ark., 1999; Singh, 2001; Koutsika-Sotiriou ve Traka-Mavrona, 2008a).
Yukarida bahsedilen kiiltiire alinmis formlar Antartika hari¢ diinyanin hemen hemen her
yerinde yetistirilebilmektedir (Koutsika-Sotiriou ve Traka-Mavrona, 2008Db).

Phaseolus vulgaris’lerde epigeal ¢imlenme goriiliir. Cimlenmenin ardindan
meydana gelen kazik kok 15-20 cm uzadiktan sonra durur. Daha sonra kazik kokiin
etrafinda olusan sekonder kokler ile sacak kokler gelismeye devam eder. Phaseolus
vulgaris tiirleri orta seviyeli derin koklere sahiptir. 20-30 cm derinlikte gelisen
kokleriyle beslenir (Esiyok, 2012).

Phaseolus vulgaris’lerde epigeal yapidan dolayr kotiledonlar toprak
seviyesinden yaklagitk 10 cm yukarida bulunur. Govde kalinligi cesit ve gevre
kosullarina bagli olarak degismekle birlikte 5-10 mm arasindadir. Bitkinin toprak
tstiindeki 15-20 cm’lik kisminda dallanma meydana gelmez. Yer fasulyelerinde
oldukca kisa 4-8 internodyum tasir. Govdenin ug¢ kismi cigek salkimi ile sonlanir.
Birkag¢ dalli olarak gelisen govde ¢esit 6zelligine bagli olarak 30-60 cm yiiksekligine
ulasir ve kendini dik tutabilme 6zelligine sahiptir (Esiyok, 2012).

Sirik fasulyelerde bogum aralart uzun ve sayisi da smirsizdir. Govde sarilici
Ozellige sahiptir. Sarilma saat istikametinin aksi yoniinde sagdan sola doniis hareketi
seklinde olur. Anormal sartlar olusmadik¢a tek gévde seklinde gelisir. Mevsim sartlar
elverisli oldugu donemlerde 2-3 m boya ulasir. Fasulyelerde govde rengi ile ¢igek rengi
arasinda iligki vardir. Renkli gdovdelerde cigekte renklidir (Esiyok, 2012). Fasulye

tohumlar1 ¢imlendikten sonra kotiledonlarin iist kisminda olusan ilk hakiki yapraklar



karsilikli olarak meydana gelir. Bunlarin yaprak ayalar1 genellikle kalp seklinde ve basit
yapraktir. Bundan sonra olusan {ist yapraklar {i¢lii bilesik yaprak (trifoliat pinnat)
seklindedir. Uglii gruplar halinde govdeye yaprak sap1 ile baglanirlar. Trifoliat yaprakta
eksen tizerinde karsilikli olarak bulunan bir c¢ift yaprak¢ik kalp seklinde fakat
asimetriktir. Buna karsilik u¢ yaprake¢ik simetrik kalp seklindedir. Yaprak uglar1 genelde
sivri ve ovaldir. Yapraklarin ylizeyi u¢ kisimlar1 kivrik tiiylerle kaplidir. Bu tiiyler
vasitastyla siirtiinen cisme yapisirlar (Esiyok, 2012).

Fasulyelerde cicekler salkim seklinde meydana gelir. Oturak fasulyelerde
cicekler govdenin dallanmasi ile olusan dallarin son nodyumundan salkim seklinde,
sirik fasulyelerde govde lizerindeki yaprak koltuklarindan salkim seklinde meydana
gelir. Fasulye cigeginin 0zel yapisi nedeniyle mutlak kendini ddllenen bir yapiya
sahiptir. Fabaceae familyasi kendine déllenen bitkiler arasinda en biiylik tgiinci
familyadir. Fasulye %99 oraninda kendi c¢icek tozlariyla tozlanan autogam bir bitki
olup, dollenme cicekler agilmadan anterlerin olgunlagmasi ve polenin stigma {izerine
dokiilmesiyle gerceklesmektedir (Eser, 1974).

Cok yiiksek sicakliklarda ve bazi bocek ziyaretleri ile ender de olsa meydana
gelen yabanci dollenme %1-2’yi gegmez. Ancak bunun %8’e¢ kadar cikabildigini
belirten arastirmalarda bulunmaktadir. Sebze olarak tiiketilen kismi meyvesidir ve
olgunlagsmamis taze meyveye bakla denir (Esiyok, 2012).

Barbunya taneleri {izerindeki renkleri diiz-bej zemin iizerinde ¢izgili ya da
lekeli alacali, yuvarlaga yakin, oval ve taneleri iridir. Sphaericus ve Ellipticus alt
tiirleri; ir1 taneli bej zeminli “gilvinus” formlarini, kirmizi ¢izgili “vinosa-zebrinus”,
kahverengi ¢izgili “brunneo-zebrinus” ya da aym renklerin leopar desenli alt
formlarin1 kapsamaktadir (Sehirali, 1988). Taze barbunya meyvesinin iizerinde ise
kirmizi lekeler olup kilgiksizdir. Iginde tohumlarm heniiz gelismeye basladig
devrelerde bakla rengi yesil ve lizerinde farkli tonlarda kirmizi lekeler bulunur.
Taneler irilestik¢e bakla rengi, yesilimtirak sartya doner ve lizerindeki kirmizi lekeler
daha bariz bir goriiniim alir (Ak¢in, 1974; Balkaya ve Odabas, 2004).

Fasulye yetistiriciliginin ve elde edilen iirlin kalitesinin ekolojik kosullardan
ozellikle hava sicakligt ve neminden etkilendigi ve bu etkinin tohum ekiminden
baslayarak degisim gosterdigi bildirilmektedir (Sepetoglu ve Budak, 1994). Fasulyenin
don zararina kars1 hassas oldugu bu nedenle ekim zamani belirlenirken ilkbahar son don
tarithine ve uniform ¢imlenme i¢in sicakligin 15°C’nin {izerinde olmasina dikkat

edilmesi gerektigi belirtilmistir. Cimlenmesi i¢in optimum toprak sicakligi 25-30°C



arasindadir. Bitki gelisimi i¢in optimum sicaklik, 18-25°C’ arasindaki sicakliklardir.
25°C’den yiiksek sicakliklarda biiylime ve gelisme giderek kotiilesmekte ve verim
diismektedir (Esiyok, 2012). Ayrica ¢iceklenme donemindeki yiiksek sicakliklarda
fasulyede ci¢cek dokiimiine sebep olmakta ve verimi diisiirmektedir (Yaman, 1997).
Fasulye de verim biiylik oranda ilk ¢igeklenme tarihi ile bundan bir giin onceki ve
sonraki sicakliklara baglidir. Clinkii ilk agan ¢iceklerin bakla tutma olasilig1 sonradan
acanlardan daha yiiksek olmaktadir (Sehirali, 1980; Wallace, 1980).

Ulkemizde fasulye yetistiriciligi; serpme tohum ekimi, sira usulii tohum ekimi,
fide ile yetistirme teknikleri kullanilarak yapilir. Bodur ¢esitlerin ekim ve dikimi 60-70
cm sira arasi, 10-15 cm sira lizeri mesafelerle tavli topraga yapilir. Sirik ¢esitlerin ekim
ve dikimi ise 60-80 cm sira arasi, 25-30 cm sira {izeri mesafeyle tavli topraga yapilir.
Dogrudan tohum ekimiyle yapilan yetistiricilikte tohumlar topraga 3-5 cm derinliginde
2-3 adet gelecek sekilde ekilmektedir. Capa, sulama, glibreleme, hastalik ve zararlilarla
miicadele, sirik fasulyelerde herek verme gibi bakim islemleri diizenli ve sirasiyla
yapilmalidir. Fasulye ¢imlenme doneminde topraktaki nem noksanligina asiri duyarh
bitkiler arasindadir. Cigeklenme ve meyve baglama doneminde c¢evresindeki rutubeti
yiiksek tutarak meyve baglama ve meyve gelisimine yardimci olmak gerekir. Sicak yaz
aylarinda 4-5 giinde bir sulama yapmak gerekir (Esiyok, 2012).

Barbunyanin ticari amagh yetistiriciligi taze daneleri ve kuru daneleri igin
yapilir. Olgunlagsmamis taze baklalar1 sebze olarak degerlendirilecek ise hasat, baklalar
cesit iriligini aldiginda ama igindeki daneler irilesmeden, sertlesmeden yapilmalidir.
Diger fasulye gesitlerinde oldugu gibi erkenci gesitler 40-50. giinlerde hasada gelir.
Gecci ¢esitlerde ise bu siire 70 gline kadar uzar. Taze i¢ daneleri sebze olarak
kullanilacak barbunya cesitlerinde hasat meyve i¢inde bulunan tohumlar gelismis fakat
sertlesmeden yapilir. Ceside gore hasada gelis siiresi 70-90 gilin arasindadir. Kuru
daneleri sebze olarak kullanilacak barbunya yetistiriciliginde bakla kabuklarmin ve
tohumlarin tamamen kurudugu dénem hasat déonemi olarak kabul edilir. Burada ceside
gore hasada gelis siiresi 90-120 giin arasindadir (Esiyok, 2012).

Yapmis oldugumuz kaynak taramalarinda iilkemizde ve bolgemizde barbunya
gen kaynaklarmin karakterizasyonu, i1slahi1 ve degerlendirilmesi {lizerinde yapilan
arastirma sayisinin yok denecek kadar az oldugu saptanmistir. Bu nedenle, bu
kisimda arastirma konusu ile ilgili fazla sayida literatiire yer verilememistir. Fasulye
1slahi, taze ve kuru fasulye gen kaynaklari lizerinde yapilmis diger bazi ¢aligmalar

verilmistir.



Sehirali (1971), lilkemiz bodur fasulye ¢esitleri {izerinde yaptig1 ¢alismada
fasulyeleri yaprak biyiikligii, rengi, yaprak ucu sekli, c¢icek rengi, ciceklenme
zamani, bakla uzunlugu, kalinligi ve rengi ile tohum iriligi ve rengi yoniinden
incelemistir.

Ekinci (1976), iilkemizde yetistirilen sirik taze fasulyeleri; Sirik Cali, istanbul
Boncuk Ayse, izmir Ayse Kadin, Kirmizi veya Mor lekeli Ayse Kadin, bodur
fasulyeleri ise erkenci siyah Ayse Kadin, oturak barbunya ve Kizilay fasulyesi olarak
gruplandirmis ve ¢esit 6zelliklerini vermistir.

Ciftei ve Sehirali (1984), Tiirkiye kuru fasulye populasyonunda degisik
karakterlerin fenotipik ve genotipik farkliliklar1 ile kalitim derecelerini hesaplamak
amactyla Ankara kosullarinda bir arastirma yapmislardir. Arastiricilar, ilk yaprak
alani, bitki boyu, bitki agirligi, bakla agirligi, bakla boyu, bakladaki tane sayisi, bitki
verimi, 100 tane agirhigi ve hasat indeksi gibi 6zellikler {izerinde caligsmiglardir.
Arastirma sonuglarma gore kalitim derecesi (%); ilk yaprak alaninda 81.76-23.34,
bitki boyunda 92.00-84.6, bitki agirliginda 92.98-46.57, bitkideki bakla sayisinda
97.29-56.99, bakla agirliginda 80.87-47.87, bakla boyunda 77.87-18.96, bitki
veriminde 75.44-44.29, 100 tane agirliginda 82.15-14.74 olarak bulunmustur.

Zeytun ve Giliimser (1988), Carsamba Ovasi’nda yetistirilen fasulye
cesitlerinin fenolojik ve morfolojik karakterlerinin tespiti amaciyla yiiriittigi
arastirmada, fenolojik 6zellikleri ve ilk ¢iceklenmedeki bitki boyu, hasat sirasindaki
bitki boyu, bakla ve tohum ozellikleri gibi morfolojik 6zelliklerini incelemistir.
Carsamba Ovasi’nda yetistirilen 33 fasulye cesidinde bodur ¢esitlerde bitki boyunun
32-58 cm, sirik cesitlerde ise 273-474 cm arasinda bulundugunu, bitkideki bakla
sayisinin  16.32-86.28 adet ve bakladaki tohum sayisinin ise 3.14-5.87 arasinda
oldugunu belirlemistir.

Gil ve Ron (1992), ispanya’dan toplamis olduklar1 yerel fasulye
popiilasyonlarinda yaptiklar1 ¢calismada tohum rengi, biiytlikliigii ve sekli bakimindan
popiilasyonlar arasinda ¢ok biiyiik varyasyon oldugunu belirlemislerdir.

Ranalli (1996), tarla kosullarinda fasulyede verim iizerine yapmis oldugu
seleksiyon caligmasinda bitki basina bakla sayisinin yiiksek oldugu hatlarda tohum
veriminin de yiiksek oldugunu tespit etmistir. Calismada bin dane agirligmin da
bakladaki tohum sayisi ile iligkili oldugu belirlenmistir

Escribano ve ark. (1998b), Ispanyadan toplanan 66 yerel fasulye ¢esidinde

morfolojik ozelliklerin farkhiliklarini belirlemek ve phaseolin tohum proteinin



iliskilendirmek amaciyla ytiriittiikleri caligmada, 5 kalitatif 6zellik yoniinden yapilan
kiimeleme analizi sonucu 11 grup belirlemislerdir. Bu gruplardan {i¢ii Orta Amerika,
sekizi And Daglar1 ¢esitleri igerisinde yer almistir.

Ulkemizde fasulye konusunda ¢ok sayida arastirma yapilmis, son yillarda
ozellikle popiilasyonlarin toplanmasi ve karakterize edilerek cesit adaylarinin ¢iktigi
caligsmalar 6n plana ¢ikmustir.

Tunar ve Kesici (1998), igel ilinin farkli yorelerinden topladiklar1 fasulye
popiilasyonlar1 lizerinde 1990-1996 yillarn arasinda yiirtittiikleri  seleksiyon
caligmalarinda ilkbahar yetistiriciligine uygun, verimli ve kaliteli bodur ve sirik taze
fasulye tiplerini belirlemislerdir.

Balkaya ve Yanmaz (2002), tarafindan Samsun ili ekolojik kosullarinda
barbunya fasulyesi popiilasyonlarindan {istiin genotiplerin seleksiyonla belirlenmesi"
konulu c¢alisma yiiriitilmistir. Samsun ili kosullarinda toplanan barbunya
popitilasyonlart morfolojik 6zellikleri, erkencilik ve verimlilik yoniinden incelenmis,
genotipler arasinda, bakla uzunlugu, genisligi, sekli, et kalinligi, rengi, kilgiklilik
durumu ve kivrikliligi bakimindan belirgin farklar oldugu saptanmustir.

Bazi taze fasulye ticari gesitlerin ve gesit adaylarin morfolojik o6zellikler ve
protein markorler yardimiyla tanimlanmalar1 tizerinde bir arastirma yapilmistir.
Arastirmada, teksel seleksiyon yontemi ile taze tliketime uygun olarak gelistirilen 15
fasulye cesit aday:r ile ililkemizde ticari olarak yetistirilen 5 taze fasulye ¢esidi hem
morfolojik c¢esit Ozellikleri dikkate alinarak hem de protein markorler yardimi ile
tanimlanmistir. Tarla sartlarinda yapilan calismada erkenciligin incelenmesinin yanisira
morfolojik 6zelliklerden bitki (boy), yaprak (renk, u¢ ve yan yaprak boyu ve eni, ug
yaprak sekli), ¢icek (brakte biiylikliigii, renk), bakla (boy, en, enine kesit sekli, renk,
kilgiklilik, piiriizlilik, kivrilma diizeyi ve tohum belirginligi) ve tohum (irilik, sekil,
renk) Ozellikleri degerlendirilmistir. SDSPAGE teknigi kullanilarak labaratuar
sartlarinda cesit ve ¢esit adaylarinin protein bantlar1 ¢ikarilmistir. Aragtirma sonucunda
cesit adaylarinin birbirlerinden ve mevcut ¢esitlerden hem morfolojik 6zellikler hem de
protein bant sayist ile bant uzunluklar1 yoniinden farklilik gosterdikleri ortaya
konulmustur (Balkaya ve Yanmaz, 2003).

2003-2005 yillar1 arasinda Carsamba Ovasi’nda ve Ladik ilgesinde 100 kdyden
45 mabhalli isimle anilan 155 bodur taze fasulye popiilasyonu toplamiglardir. Toplanmis
olan popiilasyonla 2003 yilinda gozlem bahgesi olusturup tek bitkiler segilmis, 2004

yilinda tek bitki siralarindan hatlar tespit edilmis ve 2005 yilinda da 6n verim denemesi
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kurulmustur. On verim denemsi asamasinda UPOV kriterlerine gore karakterizasyon
yapilmis, elde edilen degerlerle hatlar arasinda genetik uzakligi géstermek i¢in ayirma
analizi ve arzu edilen sayida gruplar ayirt etmek i¢in kiimeleme analizi uygulanmustir.
Ayristirict analizinde birbirine en az benzeyen iki hattin TK14 ve T39, en ¢cok benzeyen
iki hattin ise TK55 ve Karaayse oldugu tespit edilmistir. Kiimeleme analizinde birbirine
en ¢ok benzeyen iki hat olan T7 ve T39 ayni kiime igerisinde yer almistir (Madakbas ve
ark., 2004).

Ergiin (2005), yilinda Samsun ili ekolojik kosullarinda topladigi 44 adet
barbunya fasulyesinin tanimlamalarin1 gergeklestirmis ve fasulyeleri 6 grup altinda
kiimelendigini ve morfolojik varyabilitenin barbunya fasulye genotipleri arasinda
oldukea yiiksek oldugunu tespit etmistir.

2009 ile 2011 yillar1 arasinda Dogu Anadolu Bolgesi’nin giineyinde (Bitlis,
Bingol, Elazig, Malatya, Mus, Hakkari, Tunceli, Van) yetistiriciligi yapilan taze
tiketime uygun fasulye gen kaynaklarmin toplanmasi, fenolojik ve morfolojik
ozelliklerin belirlenmesi, seleksiyon kriterlerine goére taze tiilketime uygun cesit
adaylarinin tespit edilmesi, tespit edilen ¢esit adaylarinin ise ileri 1slah programlarina
alinmas1 amaciyla bir ¢alisma yapmistir. Bu illerden toplanan 378 genotip ve kontrol
olarak 4 standart g¢esit kullamilmistir. Caligmada bitkide 11, ¢igekte 10, yaprakta 6
baklada 28, tohumda 16 olmak {izere toplam 71 parametre incelenmistir. 2010 yilinda
yetistirilen genotiplerden 61 sirtk, 27 bodur genotip tartili derecelendirme sonucu
timitvar bulunmustur. 2011 yilinda yapilan ¢alisma sonucunda ise, toplamda 38 tip
timitvar olarak belirlenmistir (Cirka ve Ciftci, 2016b).

Erding (2012), yilinda yaptig1 bir c¢aligmada Tiirkiye’deki bazi fasulye
genotipleri arasindan secilen 96 adet fasulye genotipi arasindaki genetik iliskileri
fenotipik ve molekiiler belirtecler yardimiyla incelemistir. Fenotipik karakterizasyon
icin 71 adet morfolojik 0Ozellik incelenmis ve bunlar arasinda yiiksek korelasyon
gosterenler degerlendirme dis1 birakilarak toplam 61 adet 6zellik kullanilmastir.

Erding ve ark. (2013) yilinda yaptig1 bir diger ¢alisma sonuglarina bakildiginda
Tiirkiye’nin degisik bolgelerinden elde edilen 125 adet fasulye genotipinin cesitli
bitkisel 6zellikleri incelenerek genotipler arasindaki ¢esitliligi saptamaya ¢alismislardir.
Cikas stiresi, biiyiime sekli, ¢iceklenme siiresi, taze bakla hasat siiresi, orta yaprak¢igin
sekli, bayrak rengi, brakte rengi ve boyu, salkimdaki ¢igek tomurcugu ve bakla sayisi,
bakla zemin rengi, bakla boyu ve eni, baklada ikinci renk, gevreklik, kilgiklilik, yiiz

dane agirhigi, tohum sekli, tohumda ana renk ve baskin ikinci renk gibi 6zellikler
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incelenmistir. Genotipler arasinda incelenen o&zellikler bakimindan genis bir
varyasyonun oldugu belirlenmistir. Ozellikle yiiz dane agirligma gére genotiplerin
carpici bir sekilde Giiney Amerika (Andean) ve Orta Amerika (Mesoamerican) orijinli
olarak gruplandig1 tespit edilmistir. Calismada genotipler arasinda incelenen bitkisel
ozellikler bakimindan genis bir ¢esitliligin oldugu belirlenmistir.

Konya kosullarinda bazi bodur taze fasulye c¢esitlerinin verim ve bazi kalite
unsurlarinin belirlenmesi amaciyla Nadide, Massay, Nova, Gina, Sarikiz, Romano,
Bourgondia ve Goffora olmak iizere toplam 8 ticari ¢esit kullanilarak bir calisma
yapilmistir. Cesitler arasinda verim ve verim unsurlart 6nemli diizeyde farkliliklar
gostermis, en yiiksek verim Sarikiz (1551 kg/da) ¢esidinden, en diisiik verim ise
Bourgondia (605 kg/da) cesidinden elde edilmis, bitki basina verim ve bitki basina
bakla sayisinda Sarikiz ilk sirada yer almistir (Seymen ve ark., 2010).

Doksan alt1 adet fasulye genotipinin fenotipik ve molekiiler karakterizasyonu
icin iilke genelinde yetistirilen bazi fasulye genotipleri arasindan derlenen 71 adet
morfolojik 6zelligin incelendigi ¢aligmada genotipler arasinda belirgin fenotipik ve
genetik farkliliklarin oldugu bulunmustur. Molekiiler karakterizasyonu yapilan ve net
okunabilir bantlar veren 21 ISSR ile 8 RAPD primerine ait veriler kullanilmis, Jaccard
katsayisina gore 2 ve 3 boyutlu olgeklendirmeleri yapilmis ve akrabalik iliskileri
belirlenmeye c¢alisilmistir. ISSR yonteminde 358 ve RAPD yonteminde ise 116
polimorfik bant elde edilmistir. Ozellikle genotiplerin tohum &zelliklerinde gosterdigi
farkliliklara gore % 52 Giiney Amerika (Andean) ve % 48 Orta Amerika (Meso
American) gruplarini temsil ettigi belirlenmis ve genotipler arasinda yiiksek genetik
cesitliligin oldugu bildirilmistir (Erding, 2012).

Sozen ve ark. (2014b), yaptiklart bir ¢alismada Dogu Karadeniz Bolgesi’ndeki
morfolojik o6zellikleri birbirinden farkli yerel fasulye populasyonlarinin toplanip
tanimlanmas1 ve degiskenligin ortaya konulabilmesi amaciyla toplanan fasulye
genotiplerinden, tohum sekli ve renkler dikkate alinmak suretiyle 85 adet yerel fasulye
alt 6rnegi olusturulmustur. Yapilan morfolojik karakterizasyon sonucunda 31 adedinin
sarilici, 42 adedinin yar1 sarilict ve 12 adedinin bodur formunda olduklari tespit
edilmistir.

Burdur sinirlan igerisinde yapilan bir ¢alismada ise biri standart ¢esit olmak
tizere toplam 12 fasulye genotipinin fenolojik ve morfolojik karakterizasyonu
yapilmistir. Vejetasyon siiresi icerisinde genotiplerin morfolojik, fenolojik ve kalite

Ozellikleri UPOV kriterleri esas alinmak suretiyle belirlenmistir. Calisma sonucunda;
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ciceklenme siiresi, vejetasyon siiresi ve protein oranlarina ait bulgularda genotipler arasi
fark onemsiz oldugu goriilmiistiir. Diger taraftan biiylime tipi, bitki boyu, ¢icek rengi,
bakla uzunlugu, baklada piiriizliiliik, baklada kil¢iklilik, baklada pigment olusumu, 1000
tane agirligi, tane rengi, baklada tohum sayisi, bitki basina bakla sayis1 ve ortalama
bakla agirligr yoniinden genotipler arasinda farklar 6nemli bulunmustur. Elde edilen
verilere gore, cesitler arasinda bazi karakterler bakimindan 6nemli varyasyon oldugu ve
bu yiizden 1slah ¢alismalarinda kaynak materyal olarak kullanilma potansiyeline sahiptir
(Akbulut ve ark., 2014a).

Yapilan bir ¢caligmada Karadeniz Bolgesi’nden toplanan farkli tohum renklerine
sahip sirik taze fasulye gen kaynaklarinin bazi tohum ve bakla 6zellikleri belirlenmistir.
Proje kapsaminda farkli bolgelerden getirilen toplamda 31 adet genotipte caligsmalar
yuriitilmistir. UPOV parametrelerine gore yapilan tohum karakterizasyonlarinda;
tohum boyuna kesitinde bobrek seklinin, enine kesitinde orta eliptik seklin, tane
uzunlugunda orta uzunlugun, tanede renk sayisinda iki rengin, tane ana renginde
kahverenginin, tane ikincil rengin dagiliminda ikincil renklerin tanenin tamaminda
olmasinin ve tanede damarlanmanin az olmasinin baskin karakterler oldugu ortaya
cikarilmigtir. Arastirma bulgularina gore, tohum ve bakla biiyiikligii arasinda bir iligki
bulunmamakla birlikte, bakla uzunlugu artisinin, baklada dane sayisinin da artigina
sebep oldugu ortaya konulmustur (Sar1 ve ark., 2016).

Erzincan’da yliriitiilen bir ¢alismada 58 barbunya ve fasulye genotipi kullanilmis
ve bu genotiplerde morfolojik 6zellikler belirlenmistir. Calismada yer alan genotipler
tim morfolojik 6zellikler bakimindan farklilik gostermistir. Kiimeleme analizine gore
genotipler 3 gruba ayrilmistir. Genotiplerin, %11,29°u ilk kiimede, %37,1°1 ikinci
kiimede, %51,61°1 ligiincii kiimede yer almistir. En yiiksek genetik mesafenin ULU-44
ve CYR-32 genotipleri arasinda oldugu gorilmiistiir. Farkli vejetatif ve generatif

ozelliklere sahip genotipler farkli gruplarda yer almistir (Oztiirk ve Dursun, 2018).
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3. MATERYAL VE YONTEM
3.1. Materyal

3.1.1. Arastirma alaninin yeri

Arastirma Selcuk Universitesi, Ziraat Fakiiltesi Saricalar Arastirma Uygulama
Ciftliginde yiiriitiilmiistiir. Arastirma alan1 Konya il merkezine yaklasik 30 km, Konya
Ili Selguklu ilgesi Saricalar Mahallesine yaklasik 2 km mesafededir. Arastirma alani 38°
05’ kuzey enlemi, 32°36° dogu boylaminda yer almakta olup denizden yiiksekligi 1007
m dir. Aragtirma alaninin Google Earth programindan alinan goriintiisii Sekil 3.1°de

verilmistir.

Googlem

Sekil 3.1. Arastirma alanin goriintiisii

3.1.2 iklim ozellikleri

Arastirma alaninin yer aldigi Konya ilinde kurak iklim kosullar1 goriilmektedir.
Konya Meteoroloji Miidiirliigii’nden elde edilen uzun yillik meteorolojik verilerin
ortalamalarina gore bdlgenin yillik toplam yagis1 323.3 mm olup yagislarin biiyiik bir
bolimii Mayis ve Aralik aylarinda diismektedir. Bolgede kaydedilen en diisiik sicaklik
-28.2° C ile 1942 yili Ocak ayinda, en yiiksek sicaklik ise 40,6°C ile 2000 yilinda
Temmuz ayinda ger¢eklesmistir (Anonim, 2019).

Arastirma alaninin, denemenin yiiriitildiigii aylara ait 2018 yili ortalamasi iklim

verileri Cizelge 3.1°de verilmistir.
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Cizelge 3.1.’den goriildigii gibi 2018 yilinda aylik en yiiksek ortalama sicaklik
ve riizgar hizi1 Temmuz ayinda, ger¢eklesmistir. Arastirma alanini en fazla yagis 41.0

mm ile Mayis ayinda diigmiistiir.

Cizelge 3.1. Arastirma alan1 2018 yilina ait ortalama iklim verileri.
(Selguk Universitesi Meteoroloji Istasyonu verilerinden elde edilmistir)

Avlar Ort.
Y Riizgar Sicaklik ort. :]}%akhk Ort. Sicaklik Yagis
hiz1 (m/s) mak. © C)' (°0) (mm)
€9
Mayis 1.8 25.9 12.4 18.2 41.0
Haziran 1.8 28.9 13.2 21.0 16.6
Temmuz 3.6 32.5 17.4 24.9 3.6
Agustos 29 31.9 16.7 24.4 2.0
Eyliil 2.8 27.2 12.5 19.7 7.2

3.1.3. Toprak ozellikleri

Aragtirma alam1 topraklarinin baz1 fiziksel ve kimyasal o6zelliklerinin
belirlenmesi i¢in denemeye baglamadan 6nce 2 farkli yerde 120 cm derinliginde toprak
profilleri agilmis, agilan bu profillerde 0-30, 30-60, 60-90 ve 90-120 cm derinliklerden
bozulmus ve bozulmamis toprak ornekleri alinmistir. Bozulmamis toprak orneklerinde
hacim agirligi, bozulmus toprak érneklerinde tarla kapasitesi, solma noktasi ve biinye
siifi belirlenmistir. Ayrica 0-30 cm derinlikten alinan toprak drneklerinde verimlilik
analizleri yapilmistir. Deneme alani topragina iligkin fiziksel analiz ve kimyasal analiz

sonuclar1 Cizelge 3.2°de verilmistir.

Cizelge 3.2. Deneme alanina ait topraklarin bazi fiziksel 6zellikleri

Organik
Toprak derinligi (cm) pH Madde Biinye Sinifi Kireg
(%) (%)
0-30 7.48 2.02 Killi-Tin 12.8
30-60 7.54 1.54 Killi-Tin 131
60-90 7.58 1.36 Killi-Tin 13.6

Cizelge 3.2 incelendiginde deneme alan1 topraginin biinyesinin Killi-Tin oldugu,
barbunya igin etkili kok derinligi olan 30-60 cm derinlikte organik madde oraninin 1.54
oldugu, pH derecesi 7.54 ve topraktaki kire¢ durumunun ise %13.1 oldugu

gorilmektedir.
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3.1.4. Su kaynag ve sulama suyu ozellikleri

Sulama suyu ¢iftlik arazisi i¢inde bulunan, deneme parsellerine yaklasik 50 m
uzaklikta bulunan derin kuyudan saglanmistir. Derin kuyunun ¢ikisinda giibre tanki,
hidrosiklon ve elek filtreden olusan kontrol iinitesi bulunmaktadir. Kuyudan ¢ikan su
kontrol iinitesine girdikten sonra, parsel baslarina polietilen sulama borusu ile
getirilmig, buradan parsellere dagitilmistir. Deneme kullanilan sulama suyu ABD
Tuzluluk Laboratuart siniflandirmasina gore C3Si(Tuzluluk yoniinden 3. Sinif Sodyum

yoniinden 1.sin1f) sinifina girmektedir (Erdogan ve Dagdelen, 2012).

3.1.5. Sulama sistemi

Denemede damla sulama sistemi kullanilmistir. Parsellerdeki her bitki sirasina
bir lateral gelecek sekilde sistem tasarlanmis, bu lateraller parsel baginda bulunan yan
boruya baglanmistir. Sistemde c¢apt 16 mm, 1 atmosfer isletme basincinda damlatici
debisi 4 I/h olan damlaticilarin 70 cm araliklarla yerlestirildigi lateral borular Sekil

3.2’de gosterildigi gibi kullanilmistir.

Sekil 3.2. Arastirma alanindaki damlama lateral goriintiisii

Arastirmada bitkisel materyal olarak, Selguk Universitesi Ziraat Fakiiltesi Bahce
Bitkileri Boliimii Ogretim Uyesi Prof. Dr. Onder Tiirkmen’den temin edilen 23 adet

oturak ve 29 adet sirik barbunya genotipi kullanilmistir.

Sekil 3.3. Deneme arazisindeki sirik ve oturak gesitlerden goriintii
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Tez ¢alismasi i¢in olusturulan barbunya gen havuzundaki genetik materyallere

ait ayrintili kayit bilgileri, Cizelge 3.4’de sunulmustur.

Cizelge 3.3. Barbunya gen havuzunda yer alan oturak ve sirik genotiplere ait bilgiler

Oturak Sirik
Genotip No Tohum Kayit Kodu Genotip No Tohum Kayit Kodu
Kaynad Kaynad
SU-S1 SU SU-01 SU
SU-S2 SU SU-02 SU
SU-S3 SU SU-03 SU
SU-S4 SU SU-04 SU
SU-S5 SsU SU-05 SU
SU-S6 SU SU-06 SU
SU-S7 sU SU-07 sU
SU-S8 sU SU-08 sU
SU-S9 sU SU-09 SU
SU-S10 sU SU-010 sU
SU-S11 sU SU-011 sU
SU-S12 sU SU-012 sU
SU-S13 sU SU-013 sU
SU-S14 sU SU-014 sU
SU-S15 sU SU-015 sU
SU-S16 sU SU-016 sU
STST Genetik 6 ST0T Genetik 55
ESE Koleksiyon* 6 ST018 Koleksiyon* S5
SU-S19 sU SU-019 SU
SU-S20 sU SU-020 SU
SU-S21 sU SU-021 SU
SU-S22 sU SU-022 SU
SU-S23 sU SU-023 SU
SU-S24 sU
SU-S25 SU * : Prof.Dr. Onder TURKMEN’den temin
SU-S26 SU edilmistir.
SU-S27 sU
SU-S28 SU
SU-S29 SU
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3.2. Yontem

3.2.1. Tarimsal uygulamalar

Deneme arazisi, bir 6nceki sene ekilen bugday saplarmin topraga karistirilmasi
ve tarla hazirligi i¢in 2017 yili sonbaharinda derin siiriilmiistiir. 2018 ilkbaharinda
tohum yatagi hazirligi yapilmistir. Deneme alaninin tamamina ekim 6ncesi 50 kg/da
olacak sekilde DAP (Diamonyum fosfat 18N, 46P) giibresi verilerek topraga
karistirtlmistir. Tohumlar 15 Mayis tarihinde parseller belirlendikten ve damla sulama
sistemi kurulduktan sonra 70 cm sira arasi, 15 cm sira iizeri olacak sekilde el ile
ekilmistir. Tohumlar ekildikten sonra biitlin parsellere ¢ikis saglamak i¢cin 30 mm can
suyu verilmistir. Bitkilerin giliglii ¢ikist i¢in 5 Haziran tarihinde parsel aralari
capanlanmis ve bogaz kaymak tabakasini kirma iglemleri yapildi.

Bitkiler belirli boya geldikten sonra biiylimenin daha hizli gelismesi ve bitkilerin

gliclii durabilmeleri i¢in bogaz doldurma iglemleri yapildi (Sekil 3.4).

Sekil 3.4. Bogaz doldurmasi yapilan barbunya genotipleri

Sirik cesitlerin daha diizenli gelisebilmeleri i¢in 6 Haziran tarihinde siriga alinma

islemleri gerceklestirilmistir (Sekil 3.5).
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Sekil 3.5. Sirik genotiplerin siriga alinmasi iglemi

Parseller yabanci ot miicadelesi i¢in 8 Haziran ve 27 Haziran tarihlerinde iki kez
el ile capalanmistir. Ikinci ¢apalamadan 6nce 12 Haziran tarihinde bitkilere potasyum
ve fosforlu sivi giibreler damlamalar araciligiyla verilmistir. Bitkiler Antraknoz
hastaligina karsi “Antracol WP 70” ile sirt pompast kullanilarak 15 Haziran ve 5

Temmuz tarihlerinde iki kez ilaglanmistir.

Sekil 3.6. Deneme arazisinin yabanc1 otla miicadele ve toprak igleme sonrasi gériiniimii
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Denemede her bir genotipten 30’ar adet bitki yetistirilmistir. Yetistirilen 30
bitkiden 20’si morfolojik karakterizasyon i¢in kullanilmistir. Diger 10 bitkide ise ileride
yapilmasi planlanan kombinasyon 1slaht i¢in hem kendilemeler hem de nitelikli

ebeveynler arasinda melezlemeler yapilmasi i¢in tohumluk birakilmistir (Sekil 3.7).

Sekil 3.7. Tohumluk olarak birakilmasi planlanan barbunya baklasi

3.2.2. Fasulye Populasyonlarinda Varyasyon Diizeyinin Belirlenmesi

Fasulye genotiplerinde morfolojik ve agronomik 6zelliklerinin incelenmesi, bazi
ozellikler bakimindan gbzlemlenen varyabilitenin belirlenmesi agisindan belirgin olarak
fikir verilmesine olanak saglamaktadir.

Karakterler ve aralarinda karsilastirilan 6rnek sayisi arttikga klasik istatistik
yontemleri istenen diizeylerde yeterli sonuglar vermeyebilir. Son zamanlarda, ¢oklu
degisken analizleri olarak da adlandirilan sayisal taksonomik siiflandirma yontemleri
ile populasyonlardaki var olan varyasyonun saptanmasi yayginlasmistir. Bu yontemler
siras1 ile segimler, Olglimler, ¢6ziimlemeler ve yorumlar dizisinden meydana
gelmektedir. Barbunya pupulasyonlarinin karakterizasyonlar1 yapildiktan sonra elde
edilen sayisal verilerin degerlendirilmesi igin istatistiksel analizleri (Ortalama, Standart
sapma) Excel paket programi kullanilarak yapilmistir. Daha sonra genotiplerin birbirleri
ile benzerlik ve farkliliklarim1 gosteren dendogram olusturulmustur. Caligmada
olusturulan dendogram, ‘‘Gruplar aras1 benzerlik’’> dendogramidir. Bu dendogram Ward
metoduna gore Cluster (kiimeleme) analizinin yapilmast ile elde edilmistir.

Tez ¢aligmasinda kullanilan barbunya genotiplerinde incelemis oldugumuz tartili

derecelendirme kriterleri, Cizelge 3.3’de sunulmustur.
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Cizelge 3.5. Barbunya genotiplerinde UPOV parametlereinden yararalanilarak
olusturulan 6l¢iim ve Gozlemler (UPOV, 1998)

Ozellikleri Aciklamalar

Biiyiime sekli (1)Oturak
(2)Sirik

Bitki geligsim sekli (sirik tiplerde) (1)Pramit
(2)Diktortgen

Bitki tipi (oturak tiplerde) (1)Yayilmayan
(2)Yayilan

Bitki boyu (cm) (1) 72.50 cm>,

(2) 72.51-122.49
(3) 122.50-172.49
(4) 172.50-222.49
(5) 222.50-272.49
(6) 272.50-322.49
(7) 322.50 cm<

Bitki goriiniimii (1)Toplu
(2)Orta
(3)Dagimik

Bitkilerin % 80’inde sarilmaya baslama (sirik tiplerde) | (1)Erken
(2)Orta
(3)Geg

Sarilma hiz1 (1)Yok
(2)Yavas
(3)Orta
(4)Hizl1

Sarilma giicii (1)Yok
(2)Az
(3)Orta
(4)Giiglii

Yaprakta yesil renk yogunlugu (1) Cok agik yesil
(2) Agik yesil

(3) Yesil

(4) Koyu yesil

(5) Cok koyu yesil

Ciceklenme zamani (Bitkilerin % 50°sinde en az bir (1) 49.0 giin>,
(2) 49.1-55.9 giin,
(3) 56.0-62.9 giin,
(4) 63.0-69.9 giin,
(5) 70.0 giin <

¢icek agmuis olacak)

Salkimdaki ¢igek tomurcugu sayisi (adet) (1) 3.00 adet>,

(2) 3.01-4.99 adet,
(3) 5.00-6.99 adet,
(4) 7.00-8.99 adet,
(5)9.00 adet<

Bakla uzunlugu (cm) (1) 10.50 cm>,

(2) 10.51-13.49¢cm,
(3) 13.50-16.49cm,
(4) 16.50-19.49cm,
(5)19.50 cm<

Bakla eni (mm) (1) 10.50 mm>,
(2) 10.51-12.99
(3) 13.00-15.49
(4) 15.50-17.99
(5)18.00 mm<

Bakla kalinlig: (1) 4.00 mm>,
(2) 4.01-5.49 mm,
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(3) 5.50-6.99 mm,
(4) 7.00-8.49 mm,
(5) 8.50 mm<

Baklanin ug sekli

(1) Sivri
(2) Kiit

Bakla ug seklinin yonii

(1)Yukar1 dogru (2) Diiz
(3) Asagi dogru

Baklanin enine kesiti

(1) Cok diiz

(2) Armut seklinde
(3) Yuvarlak-eliptik
(4) Sekiz seklinde

Ortalama bakla agirligi (10 baklada)

(1)Cok diisiik
(2)Diisiik
(3)Orta
(4)Yiiksek
(5)Cok yiiksek

Baklada tohum sayist

(1) 3.00 adet>,
(2) 3.01-3.99 adet,
(3) 4.00-4.99 adet,
(4) 5.00-5.99 adet,
(5) 6.00 adet<

Baklada zemin rengi

(1)San
(2)Yesil
(3)Menckse
(4)Beyaz

Baklada ikinci rengin varligt

(1)Yok
(2)Var

Bakla ikinci rengi

(1)Pembe
(2)Kirmizi
(3)Menekse
(4)Yok

Bakla ikinci rengin yogunlugu

(D)Zayif
(2)Orta
(3)Yogun
(4)Yok

Bakla yiizey yapisi

(1)Diiz veya az piiriizld,
(2)Orta piiriizli,
(3)Cok piiriizlii

Baklanin bitkideki durumu (Bodur tiplerde)

(1) Sarilict,
(2) Altta,
(3) Ortada,
(4) Ustte,
(5) Ugta,
(6) Diger

[1k bakla yiiksekligi (Bodur tiplerde)

(1)14.00 cm>,
(2)14.01-15.99 cm,
(3)16.00-17.99 cm,
(4)18.00-19.99 cm,
(5) 20.00 cm<

Taze bakla hasat siiresi

(1) 75 giin>,
(2) 76-95 giin,
(3) 96-115 giin,
(4) 116 giin<

Tane boyu(mm)

(1) 10.50 mm>,
(2) 10.51-12.49
(3) 12.50-14.49
(4) 14.50-16.49
(5)16.50 mm<
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Tane eni(mm) (1) 5 mm>,
(2) 5-6 mm,
(3) 6 mm<

Tane kalinligi(mm) (1) 6.50 mm>,

(2) 6.51-7.99 mm,
(3) 8.00-9.49 mm,
(4) 9.50-10.99 mm,
(5) 11.00 mm<

1000 Tane Agirhigi (g)

(1)310.00 &>,

(2) 310.01-450.99
(3) 460.00-590.99
(4) 600.00-730.99
(5)740.00g <

Tane sekli

(1) Dairesel,

(2) Dairesel-eliptik,
(3) Eliptik,

(4) Bobrek

Tohumun yandan sekli

(1) Dar,
(2) Orta,
(3)Genis

Tanede renk sayisi

(1)Bir
(2)iki
(3)ikiden fazla

Tanede Ana renk

(1)Beyaz

(2)Yesil veya (3)Yesilimsi
(4)Gri

(5)Sar1

(6)Bej

(7)Kahverengi

(§)Kirmiz1

(9)Menckse

(10)Siyah

Tanede ikincil ana renk

(D)Gri

(2)Sar1

(3)Bej
(4)Kahverengi
(5)Kirmizi
(6)Menekse
(7)Siyah

(8) Yok

Ikinci rengin dagilimi

(1) Yok

(2) Hilumun etrafinda,
(3) Cizgi seklinde,

(4) Zerre seklinde,

(5) Yama seklinde

Tohumun parlaklig

(1) Mat,
(2) Orta,
(3)Parlak

Meyve tutumu

(1)Az
(2)Orta
(3)Yiiksek

BCMYV ve BCMNVye dayaniklilik tipleri

(1)Mozaik var kok ¢iirikliigi yok
(2)Mozaik var kok ¢iiriikliigii var
(3)Mozaik ve kok ¢iiriikliigii yok

Bitki biiylime giicii

(1HAz
(2)Orta
3)lyi
(4)Cok iyi
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Bitki basina bakla sayist (1)Cok Az: 2.00adet<,
(2)Az: 2.01-2.99
(3)Orta: 3.00-3.99
(4)lyi: 4.00-4.99

(5) Cok iyi: 5.00 adet>

Bitki basina verim (1)Az
(2)Orta
(3)lyi
(H)Cok iyi

Sadece Oturak Barbunya Genotiplerinde Bitki Tipi: Yayilmayan ve yayilan olarak
degerlendirilmistir.

Sadece Sirik Barbunya Genotiplerinde Bitki Sarilma Hizi: Yok, yavas, orta ve hizl
olarak degerlendirilmistir.

Sadece Sirik Barbunya Genotiplerinde Bitki Gelisim Sekli: Pramit ve dikdortgen
olarak siniflandirtlmistir.

Sadece Sirik Barbunya Genotiplerinde Sarilma Giicii: Yok, az, orta, giiclii olarak
degerlendirilmistir.

Bitki goriiniimii: bitkilerin goériiniimleri kontrol edilerek dagmnik, toplu olarak
degerlendirilmistir.

Ortalama Bakla Agirhgi: Barbunya genotiplerinden hasat edilen genotipe ait biitiin
bitkilerden alinan agirligin 0.01 g hassasiyetindeki terazide tartilarak genotiplerden
toplanan bakla sayisina boliinmesi ile ¢ikan sonucun 10 ile ¢arpilip ortalama 10 bakla
agirligi g cinsinden hesaplanmaistir.

Bakla Eni: Barbunya genotipine ait alinan 10 farkli baklanin, 0.01 cm hassasiyetindeki
dijital kumpas ile en genis yerinden Ol¢lilmiis ortalama ve standart sapma degerleri
alinmstir.

Bakla Kalinhg:: Her genotipten alinan 10 farkli baklanin, 0.01 cm hassasiyetindeki
dijital kumpas ile en genis yerinden Olcililmiis ve ortalama degerleri hesaplanmistir.
Bakla Boyu: Her genotipten alinan 10 farkli baklanin, 0.1 cm hassasiyetindeki cetvel
ile baklanin ¢icek burnundan sapa kadar olan kismi1 6l¢iilmiistiir.

Baklada Tohum Sayisi: Her genotipten aliman 10 farkli baklanin i¢indeki tohum
sayilip ortalamas1 alinmustir.

Bakla Uc¢ Sekli: Baklalarin u¢ kisimlarimin  sekli sivri veya kiit olarak
degerlendirilmistir.

Bakla U¢ Seklinin Yonii: bakla ug¢ seklinin yonii asagiya dogru, diiz, yukariya dogru,

oldugu dikkate alinarak karar verilmistir.
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Bitki Biiyiime Giicii: Gelisim donemleri kontrol edilerek gozlem sonucu duyusal
olarak yapilmustir.

Ik Bakla Yiiksekligi (Oturak Tiplerde): Bitki govde kisminin toprakla birlestigi
bolgeden baklanin bitkide bulundugu bdlge arasinda kalan mesafenin cetvel yardimu ile
Olciilmesi ile bulunmustur.

1000 Tane Agirhgi: Bakla icindeki daneler ayrilip 0.01 g hassasiyetindeki terazide, g
cinsinden, 1000 dane agirlik olarak hesaplanmustir.

Bitki Basina Bakla Sayisi: Her genotipteki barbunya baklalar1 hasat edilerek sayilmasi
sonucu o genotipteki barbunya bitkisi adedine bdliinerek bulunmustur.

Bitki Basina Verimi (g): Her parseldeki barbunya tiplerinden elde edilen tanelerin,
hasat edilen bitki sayisina boliinmesiyle bitki bagina verim gram olarak belirlenmistir
Ciceklenme Zamani: Her genotipin giin asir1 kontrolleri sonucu ¢icek agma durumuna
gore siiflandirilmistir.

Salkimdaki Cicek Tomurcugu Sayisi: Her genotipin vejetatif bliylime doneminde ayni
genotipe ait 10 bitki salkimi lizerinde bulunan ¢i¢ek tomurcuklari sayilmis ortalamalari
alinarak hesaplanmaistir.

Yaprak Rengi: Biitiin genotipler karsilastirilarak duyusal olarak (goz) ile gozlem
yapilmuistir.

Tane Boyu: Genotiplerden alinan baklalarin, icersinden ¢ikartilan 10 tane {izerinden
0.01 cm hassasiyetindeki dijital kumpas ile dl¢lilmiistiir.

Tane Kalinhgi: Genotiplerden alinan baklalarin, igersinden ¢ikartilan 10 tane {izerinden
0.01 cm hassasiyetindeki dijital kumpas ile tanenin orta kismindandlgiilmiistiir.

Tane Eni: Genotiplerden alinan baklalarin, i¢ersinden ¢ikartilan 10 tane tizerinden 0.01
cm hassasiyetindeki dijital kumpas ile tanenin orta kismindan dl¢tilmuistiir.

Tane Sekli: Tane sekil yoniinden duyusal olarak (go6z) ile degerlendirilerek dairesel,
dairesel-eliptik, eliptik, bobrek olarak degerlendirilmistir.

Tohumun Parlakhgi: tohum parlakliklar1 mat ve parlak durumunda duyusal olarak
Olclilmiistiir.

Yiizey Yapisi: Degerlendirme duyusal olarak (elle) yapilmistir.

Meyve Tutumu: Bitki tizerindeki meyvelerin degerlendirildigi istatistiki incelemeler
sonucu yapilmistir.

BCMYV ve BCMNV’ye Dayamkhlik Tipleri: Bitkilerin hastalig1 teskil eden yapilar
kontrol edilerek yapilmistir.
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Sonuglarin degerlendirilmesinde ortalamalar1 alinan degerler istatistik olarak
incelenmis, daha sonra SPSS bilgisayar programinda Ward metodu ile akrabalik

derecelerinin tespiti yapilmistir (SPSS, 1999).



26

4. ARASTIRMA SONUCLARI VE TARTISMA

Tez calismasi, iic ana kisimdan olusmustur. Ik kisimda, iilkemizin farkli
bolgelerinden toplanan ve Selguk Universitesi’nden temin edilen barbunya
genotiplerinde morfolojik ve agronomik oOzellikler yoniinden elde edilen
karakterizasyon sonuglar1 verilmistir. Ikinci kisimda, barbunya populasyonlarindaki
morfolojik varyasyonun seviyesi ve genetik ¢esitliligin belirlenmesiyle iligkili sonuglar
incelenmistir. Son kisimda ise arastirmanin seleksiyon 1slah1 ¢alismalarina ait sonuglar
verilmistir.

Denememizde yer alan barbunya genotipleri, gozlem alinan UPOV
kriterlerindeki parametre farkliligindan dolay1 daha iyi analiz edilebilmesi amaciyla

sirik ve oturak olarak ayr1 ayr1 degerlendirmeye alinmistir.

4.1. Oturak ve Sirik Barbunya Genotiplerinin Morfolojik Ozellikleri
4.1.1. Bitkisel Ozellikler

Denemede yer alan oturak ve sirik fasulye genotiplerinde incelenen bitki
ozelliklerine iliskin ayrintili sonuglar, Cizelge 4.1 ve Cizelge 4.2°de verilmistir.
Barbunya genotiplerindeki bitki biiyiime sekli, bitki biiylime giicii, bitki boyu, bitki
goriintimil, bitkilerin %80’inde sarilmaya baglama durumu, sarilma hiz1 ve sarilma giicii
incelenmistir. Bunun yaninda oturak genotiplerde ise biiyliime sekli, bitki tipi, bitki
boyu, bitki gdriiniimii ve bitki biiylime giicli incelenmistir.

Yapilan degerlendirme sonucunda, sirik barbunya genotiplerinin 13 tanesinde
(%44,82) pramit gelisim goézlemlenmis geri kalan 16 genotipte ise dikdortgen gelisim
(%55,18) gosterdigi goriilmiistiir (Cizelge 4.1).

Sirik genotiplerde bitki biiylime giicline bakildiginda 7 genotipin (%24,13) az
oldugu, 15 genotipin (%51,72) orta ve 7 genotipin ise (%24,13) iyi oldugu
gozlemlenmistir (Cizelge 4.1).

Bitki goriiniimiine bakildiginda 4 genotipin (%13,79) dagmnik oldugu, 19
genotipin (%65,51) orta oldugu, 6 genotipin (%20,68) ise toplu oldugu gézlemlenmistir
(Cizelge 4.1).

Sirik barbunyalar1 bitki boyu yoniinden incelendiginde 72,50 cm den kiigiik
boyda 1 genotipin (%3,44) bulundugu, 72,50-122,49 cm arasinda ise 2 genotipin
(%6,89) bulundugu, 122,50-172,49 cm araliginda ise 4 genotipin (%13,79) bulundugu
172.50-222,49 cm araliginda ise 15 genotipin (%51,72) bulundugu 222,50-272,49 cm
araliginda 7 genotip (%24,13) bulunmaktadir (Cizelge 4.1).
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Erzincan bdlgesinde yapilan bir g¢alismada en kisa bitki boyu Kmh-39
genotipinde (40.5 cm) ve en uzun bitki boyu ise Bhg-1 genotipinde (325.67 cm) tespit
etmis, Arastirma sonucunda bitki boylarindaki degerler kiyaslandiginda benzerlik
oldugu diisiiniilmektedir (Oztiirk, 2018). Bitkilerin %80’inin sarilmaya baslama
donemleri incelendiginde erken sarilmaya baslayan 13 genotipin (%44,82) yaninda orta
donemde sarilan 14 genotip (%48,27) bulunmaktadir. Sarilma donemleri en geg
dénemde 2 genotip (%6,89) oldugu gorilmistiir (Cizelge 4.1).

Sarilma hiz1 ve sarilma giicii parametleri dikkate alindiginda ise sirasi ile 5
genotipin (17,24) yavas ve az, 22 genotipin (%75,86) orta ve orta, 2 genotipin (%6,89)
hizli ve giiclii, oldugu belirlenmistir (Cizelge 4.1).

Oturak genotiplerde yapilan degerlendirme sonuglarina bakildiginda; 3 adet
genotipte (%13,04) yayilan bitki tipi goriiliirken, 20 adet genotipte (%86,95)
yayilmayan bitki tipi goriilmektedir (Cizelge 4.2).

Bitki boyu yoniinden incelenen oturak barbunya genotiplerinde tamami (%2100)
72,50 cm> kiigiik oldugu 6l¢iilmiistiir (Cizelge 4.2).

Bitki giirlinimii bakimindan incelenen oturak barbunyalarin tamaminda (%100)
toplu oldugu sonucu ortaya ¢cikmistir (Cizelge 4.2).

Bitki biliylime giicii incelenen oturak barbunya genotiplerinde 2 genotipin
(%8,70) az, 12 genotipin (%52,17) orta, 9 genotipin ise (%39,13) iyi biiylime giicii
gosterdigi belirlenmistir (Cizelge 4.2).



Cizelge 4.1. Sirik barbunya genotiplerinin bitki ve govde 6zellikleri
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s o L Bitkilerin
Genotip Biiyiime Blt.k.l ) Bltk : Bitki Bitki %380’inde Sarilma | Sarilma
. Gelisim | Biiyiime Boyu T -
No Sekli . e . Goriiniimii sarilmaya Hiza Giicii
Sekli Giicii (cm)
baslama
.. : 172.50-
SU-S1 Sirik DI Ora | 97549 Toplu Erken Hizh | Giigli
.. 172.50-
SU-S2 Sirtk PR Orta 292 49 Orta Orta Yavas Az
SU-S3 Sirik PR Orta 172.50- Orta Erken Orta Orta
) m 222.49
.. : . 222.50-
SU-S4 Sirtk DI Iyi 272.49 Orta Orta Orta Orta
.. . 122.50-
SU-S5 Sirtk DI Az 172 49 Toplu Erken Yavas Az
SU-s6 Sirtk DI Az 72:50- Orta Orta Y Az
- 111 12249 avas
SU-s7 Sirik DI Az 72.50> Toplu Geg Yavas Az
.. : 172.50-
SU-S8 Sirik DI Orta 292 49 Orta Orta Orta Orta
.. : 172.50-
SU-S9 Sirik DI Orta 299 49 Orta Orta Orta Orta
.. . - 222.50-
SU-S10 Sirik DI Iyi 272 49 Orta Erken Orta Orta
.. : . 222.50-
SU-S11 Sirtk DI Iyi 272 49 Toplu Erken Orta Orta
.. : 172.50-
SU-S12 Sirik DI Orta 292 49 Orta Orta Orta Orta
.. 172.50- -
SU-S13 Sirtk PR Orta 222 49 Daginik Orta Orta Orta
.. : y 222.50-
SU-S14 Sirtk DI Iyi 272 49 Orta Erken Orta Orta
.. . 222.50-
SU-S15 Sirtk PR Iyi 272 49 Orta Erken Orta Orta
.. . 122.50-
SU-S16 Sirik DI Az 172.49 Toplu Erken Orta Orta
.. 172.50-
SU-S17 Sirik PR Orta 292 49 Orta Orta Orta Orta
.. . 222.50-
SU-S18 Sirik PR Iyi 272 49 Toplu Orta Orta Orta
.. . 172.50- <
SU-S19 Sirtk DI Orta 222.49 Daginik Orta Orta Orta
.. 122.50-
SU-S20 Sirik PR Az 172.49 Orta Orta Orta Orta
.. . 222.50- A
SU-S21 Sirik PR Iyi 27249 Orta Erken Hizli Giliglii
.. 172.50- <
SU-S22 Sirtk PR Orta 222.49 Daginik Geg Orta Orta
.. . 122.50-
SU-S23 Sirtk DI Az 172.49 Orta Erken Orta Orta
.. 172.50-
SU-S24 Sirik PR Orta 292 49 Orta Orta Orta Orta
.. 172.50-
SU-S25 Sirik PR Orta 222.49 Orta Orta Orta Orta
.. 172.50- -
SU-S26 Sirtk PR Orta 292 49 Daginik Erken Orta Orta
SU-s27 Sirik Di Az 72.50- Orta Erken Y Az
122.49 avas
.. . 172.50-
SU-S28 Sirik DI Orta 222 49 Orta Erken Orta Orta
.. 172.50-
SU-S29 Sirik PR Orta 222 49 Orta Orta Orta Orta

PR: Pramit, DI: Dikdértgen




Cizelge 4.2. Oturak barbunya genotiplerinin bitki ve govde 6zellikleri
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Ge,ﬂg“p Bityiime Sekli Bitki Tipi Bitki Boyu Gﬁfﬁiﬂgmﬁ Bi?)l:tiikl';le
Giicii
SU-01 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Iyi
SU-02 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta
SU-03 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Iyi
SU-04 Oturak Yayilan 72.50 cm> Toplu Orta
SU-05 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Az
SU-06 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Iyi
SU-07 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Iyi
SU-08 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta
SU-09 Oturak Yayilan 72.50 cm> Toplu Orta
SU-010 Oturak Yayilan 72.50 cm> Toplu Orta
SU-011 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta
SU-012 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta
SU-013 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta
SU-014 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta
SU-015 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta
SU-016 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Iyi
SU-017 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Iyi
SU-018 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta
SU-019 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Az
SU-020 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Iyi
SU-021 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Iyi
SU-022 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Iyi
SU-023 Oturak Yayilmayan 72.50 cm> Toplu Orta

4.1.2. Yaprak Ozellikleri

Yaprak o6zellikleri agisindan incelenen sirik ve oturak barbunya genotiplerinde

yaprak yesil renk yogunlugu sirik cesitlerde; agik yesil yaprak rengi goriilen 1

genotip’in (%3,45) oldugu, 17 genotipin (%58,62) yesil yaprak rengine, 9 genotipin

(%31,03) koyu yesil rengine, 2 genotipin (%6,90) ¢ok koyu yesil rengine sahip oldugu

goriilmiistiir (Cizelge 4.3). Oturak cesitlerde ise;1 genotipin (%4,34) agik yesil yaprak

rengine sahip oldugu, 3 genotipin (%13,05) yesil yaprak rengine sahip oldugu, 9

genotipin (%39,13) koyu yesil renge sahip oldugu, 10 genotipin (%43,48) ise ¢ok koyu

yesil renge sahip oldugu goézlemlenmistir (Cizelge 4.3). S6zen ve ark. (2014a)’da
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yaptig1 ¢aligmada yaprak yesil ton rengi bakimindan 3 adet varyasyon (agik, orta, koyu)
gosterdikleri, alt drneklerin %17,6’simin agik, %71,7’sinin orta ve %10,7’sinin ise koyu
yaprak yesil ton rengine sahip oldugunu bildirmistir. Yaptigimiz c¢alisma ile benzer
sonuglarin elde edildigi goriilmektedir.

Cizelge 4.3. Sirik ve oturak barbunya genotiplerinin yaprak 6zellikleri

Sirik Oturak
Genotip No YapralE YesilvRenk Genotip No Yaprakv YesilvRenk
Yogunlugu Yogunlugu
SU-S1 KY SU-01 CKY
SU-S2 Y SU-02 Y
SU-S3 Y SU-03 CKY
SU-S4 Y SU-04 AY
SU-S5 Y SU-05 Y
SU-S6 Y SU-06 KY
SU-S7 Y SU-07 KY
SU-s8 CKY SU-08 CKY
SU-S9 KY SU-09 KY
SU-S10 KY SU-010 Y
SU-S11 KY SU-011 CKY
SU-S12 KY SU-012 KY
SU-S13 KY SU-013 CKY
SU-S14 KY SU-014 CKY
SU-S15 Y SU-015 KY
SU-S16 Y SU-016 KY
SU-S17 Y SU-017 CKY
SU-S18 Y SU-018 KY
SU-S19 Y SU-019 KY
SU-S20 Y SU-020 CKY
SU-S21 Y SU-021 CKY
SU-S22 Y SU-022 KY
SU-S23 KY SU-023 CKY
SU-S24 Y
SU-S25 AY
SU-S26 Y
SU-S27 Y
SU-S28 CKY
SU-S29 KY

CKY: Cok koyu yesil, KY: koyu yesil, Y: yesil

4.1.3. Cigek Ozellikleri

Yaptigimiz calisma sonucunda sirik barbunya genotiplerinde ilk ¢igeklenme
zamani(giin) incelendiginde 56,0-62,9 giin arasinda 7 genotip (%24,14), 63,0-69,9 giin
arasinda 15 genotip (%51,72) goriiliirken, 70,0< giin olarak 7 genotip (%24,14) oldugu
goriilmektedir (Cizelge 4.4). Oztiirk (2018)’de yaptig1 bir calismada tohum ekim tarihi
esas alinarak genotiplerde ilk ¢igeklerin en erken 32 giin ile Ebk-36 genotipinde tespit
etmistir. En geg ise 68 giin ile Ulu-49 genotipinde belirlemistir.

Sirik genotiplerde salkimda bulunan ¢igek tomurcugu incelendiginde ise ¢ikan

sonuclar sdyle olmustur. 3,0> ¢igek tomurcugu bulunan 7 adet genotip (%24,14) ile
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3,01-4,99 arasinda 14 genotip (%48,27) son olarak 5,0-6,99 arasinda bulunan genotip
ise 8 adet (%27,59) oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.4).

Oturak genotiplerde yaptigimiz aynmi incelemeler sonucunda ilk ¢igeklenme
zamant 49,1-55,9 gilin arasinda 2 adet genotip (%8,69) bulunurken, 56,0-62,9 giin
arasinda 12 adet genotip’in (%52,17) oldugu, 63,0-69,9 giin arasinda 8 adet genotip
(%34,78) bulunmasimin yanisira son olarak 70,0< 1 adet genotip (%4,34)
gozlemlenmistir (Cizelge 4.4). Ekincialp (2012)’de yaptigi arastirmada tizerinde
calistigi genotiplerde %50 ciceklenme siiresini ortalama 63.72 giin bulunmustur. En
erken ciceklenme siiresini 49.67 giin ile G29, G71 ve G95 fasulye genotiplerinde; en
uzun ¢i¢ceklenme siiresini ise 83.67 giin ile G69 genotipinde tespit etmistir.

Ayn1 zamanda oturak barbunya genotiplerinde salkimda bulunan ¢igek
tomurcugu sayist bakimindan yapilan incelemeler sonucunda 3,0> 3 adet genotip
(%13,04) goriiliirken, 3,01-4,99 arasinda 6 adet (%26,08) genotip, 5,0-6,99 arasinda 13
adet (%56,52) genotip olurken 9< genotip sayisi ise 1 adet (%4,34) oldugu goriilmiistiir
(Cizelge 4.4). Yorgancilar (1995), Tiirkiye’nin farkli yorelerinden saglanan 42 bodur
fasulye 6rneginde morfolojik ve fizyolojik ozellikleri belirlemis ve salkimdaki ¢igek

sayist 2.29-9.36 adet oldugunu tespit etmistir.



Cizelge 4.4. Sirik ve oturak barbunya genotiplerinin ¢igek 6zellikleri
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Sirik Oturak
Salkimdaki
Salkimdaki
. Cicek . iceklenme .
Genotip No Clg:eklenn.l‘e Tomucrcugu Genotip Céamam Cigek -
Zamani (Giin) S No .. Tomurcugu
Ay1st (giin) Sayisi (Adet)
(Adet)
SU-S1 70.0 < 3.01-4.99 SU-01 56.0-62.9 5.0-6.99
SU-S2 63.0-69.9 3.0> SU-02 63.0-69.9 5.0-6.99
SU-S3 56.0-62.9 3.01-4.99 SU-03 56.0-62.9 5.0-6.99
SU-S4 70.0 < 3.01-4.99 SU-04 63.0-69.9 3.0>
SU-S5 63.0-69.9 3.01-4.99 SU-05 49.1-55.9 3.0>
SU-S6 63.0-69.9 3.0> SU-06 56.0-62.9 3.01-4.99
SU-S7 63.0-69.9 3.01-4.99 SU-07 56.0-62.9 9.0<
SU-S8 63.0-69.9 5.0-6.99 SU-08 56.0-62.9 5.0-6.99
SU-S9 70 < 3.01-4.99 SU-09 63.0-69.9 5.0-6.99
SU-S10 63.0-69.9 5.0-6.99 SU-010 56.0-62.9 3.01-4.99
SU-S11 63.0-69.9 3.01-4.99 SU-011 63.0-69.9 5.0-6.99
SU-S12 70 < 3.01-4.99 SU-012 56.0-62.9 5.0-6.99
SU-S13 63.0-69.9 5.0-6.99 SU-013 63.0-69.9 5.0-6.99
SU-S14 56.0-62.9 3.0> SU-014 56.0-62.9 5.0-6.99
SU-S15 63.0-69.9 5.0-6.99 SU-015 56.0-62.9 5.0-6.99
SU-S16 70 < 3.01-4.99 SU-016 63.0-69.9 3.01-4.99
SU-S17 63.0-69.9 3.01-4.99 SU-017 56.0-62.9 5.0-6.99
SU-S18 70 < 3.01-4.99 SU-018 56.0-62.9 3.01-4.99
SU-S19 63.0-69.9 3.0> SU-019 49.1-55.9 3.01-4.99
SU-S20 56.0-62.9 3.0> SU-020 56.0-62.9 3.0>
SU-S21 70 < 3.0> SU-021 63.0-69.9 5.0-6.99
SU-S22 63.0-69.9 3.01-4.99 SU-022 70 < 3.01-4.99
SU-S23 56.0-62.9 5.0-6.99 SU-023 63.0-69.9 5.0-6.99
SU-S24 63.0-69.9 5.0-6.99
SU-S25 63.0-69.9 3.0>
SU-S26 56.0-62.9 5.0-6.99
SU-S27 56.0-62.9 3.01-4.99
SU-S28 56.0-62.9 3.01-4.99
SU-S29 63.0-69.9 5.0-6.99
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4.1.4. Bakla Ozellikleri

Sirik barbunya genotiplerinde bakla uzunlugu incelendiginde 10.50> genotip
sayist 4 adet oldugu (%13,79), 10.51-13.49 arasinda 14 adet (%48,27) genotip
belirlenmis, 13.50-16.49 arasinda 8 adet (%27,59) genotip bulunurken 16,50-19,49
arasindaki genotip sayisi ise 3 adet (%10,35) oldugu tespit edilmistir (Cizelge 4.5).
Samsun ilinde yapilan bir ¢alismada taze sirik ve oturak fasulye cesitlerinde; Sirik
cesitlerinde ise en uzun bakla boyunun Zondra, bodur g¢esitlerin ise tamaminin
baklalarinin orta uzunlukta olduklar1 gézlemlenmistir (Kar ve ark., 2005). Yaptigimiz
calisgmada bakla boyunun gilibre uygulamalarina ve ¢esitlere bagli oldugu
disiiniilmektedir.

Bakla eni incelenen sirik barbunya genotiplerinde 10.51-12.99 arasinda bulunan
genotip sayist 9 adet oldugu (%31,03) goriiliirken, 13.00-15.49 arasinda 14 adet
(%48,27) genotip goriilmiis, 15.50-17.99 arasinda 5 adet (%17,25) genotip bulunurken
18.00< arasindaki genotip sayisi ise 1 adet (%3,45) oldugu goriilmiistiir (Cizelge 4.5).
Cavusoglu ve Akein (2007)’de arastirma sonucunda kontrol grubundaki bakla eninin
14.60 mm ile diger uygulamalara gore daha yliksek oldugunu tespit etmislerlerdir.
Bakla eninin de bakla boyu gibi hem genetik yapinin etkisi ile hemde bitki besleme
durumu ile degisiklik gosterebilecegi diistiniilmektedir.

Bakla kalinlig1r incelenen sirik barbunya genotiplerinde 5.50-6.99 arasinda
bulunan genotip sayist 1 adet oldugu (%3,45) goriiliirken, 7.00-8.49 arasinda 1 adet
(%3.,45) genotip goriilmiis, son olarak 8.50< arasinda 27 adet (%93,10) genotip oldugu
gorilmistir (Cizelge 4.5). Sart ve ark. (2016) yilinda yaptiklart calismada bakla
kalinliginda Pv 2 numarali genotip en kalin (10.78 mm),iken Pv 6 numarali genotip en
ince (6.58 mm) olarak bulmustur.

Bakla u¢ sekli incelenen sirik barbunya genotiplerinde 29 genotip’te (%100)
sivri oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.5).

Sirik barbunya genotiplerinde bakla u¢ seklinin yukart ve asagi ug¢ yonleri
bakimindan incelenmis olup sirasi ile 12 genotip (%41,38) ve 17 genotip (%58.62)
oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.5).

Baklanin enine kesiti incelenen sirik barbunya genotiplerinde yuvarlak-eliptik
oldugu gozlenen genotip sayist 19 adet oldugu (%65,52) goriiliirken, armut seklinde
oldugu gozlenen 1 adet (%3,45) genotip goriilmiis, son olarak ¢ok diiz kesite sahip olan

barbunya genotip sayist ise 9 adet (%31,03) oldugu goriilmiistiir (Cizelge 4.5). Cirka ve
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Ciftci (2016a)’da baklanin enine Kesitini inceledigi ¢aligmada 2 hattin yuvarlak-eliptik
ve 14 hattin armut seklinde oldugunu saptanmuistir.

Sirik barbunya genotipleri ortalama bakla agirligi (10 baklada) yoniinden
incelendiginde 122.54 g ile S.U-S29 numarali genotip en fazla degere sahip olurken, en
az degere sahip genotip ise 35,70 g ile S.U-S7 numarali genotip oldugu tespit edilmistir
(Cizelge 4.5). Erzincan bolgesinde yapilan bir caligmada Yesil bakla agirlig
bakimindan genotipler arasinda 6nemli farkliliklar gozlemlemistir (Oztiirk, 2018).
Yaptigimiz calismada da bakla agirlig1 arasindaki fark dikkat cekmektedir.

Baklada tohum sayisi1 incelenen sirik barbunya genotiplerinde 3.01-3.99 arasinda
bulunan genotip sayist 4 adet oldugu (%13,80) goriiliirken, 4.00-4.99 arasinda 11 adet
(%37,93) genotip oldugu gorillmiis, 5.00-5.99 arasinda 5 adet (%17,24) genotip
bulunurken 6.00< genotip sayist ise 9 adet (%31,03) oldugu goriilmiistiir (Cizelge
4.6).(Balkaya, 1999) ’da baklada tohum sayisini incelemis ve genotipler arasinda
onemli farkliliklar tespit etmistir. Baklada tohum sayisi en fazla ortalama 7.77 adet
tohum ile Bh¢-4, en az ise ortalama 1.2 adet ile Uzm-66 genotipinde belirlemistir. Elde
ettigimiz sonuglar ile benzerlik gosterdigi goriilmektedir.

Bakla zemin rengi agisindan incelenen sirik barbunya genotiplerinde 20 adet
genotip (%68,97) ile beyaz, 7 adet genotip (%24,14) ile yesil, 2 adet genotip ise (%6,89)
sar1 renge sahip oldugu gbézlemlenmistir (Cizelge 4.6).

Bakla ikinci rengin varligi agisindan sirik barbunya genotiplerinde 27 adet
genotipin (%93,11) var oldugu goriiliirken, 2 adet genotipte (%6.89) ise bakla ikinci
rengi goriilmemistir (Cizelge 4.6).

Bakla ikinci rengi agisindan incelenen sirik barbunya genotiplerinde 26 genotip
(%89,65) kirmiz1 renk, 1 genotip’te (%3,45) menekse rengine sahip iken 2 genotip’te
(%6,89) ise ikinci renk goriilmemistir (Cizelge 4.6).

Bakla ikinci rengin yogunlugu bakimindan incelenen sirik barbunya
genotiplerinde 14 genotip (%48,28) yogun, 9 genotip (%31,03) orta, 4 genotip (%13,80)
zayif, 2 genotip (%6,89) ise yogunluk goriilmemistir (Cizelge 4.6).

Bakla 6zellikleri agisindan incelenen sirik barbunya genotiplerinde bakla yiizey
yapist bakimindan diiz veya az piiriizlii ile orta piiriizlii degerleri gézlemlenmis sayisal
veriler olarak ise sirasi ile 20 adet genotip (%68,97) ve 9 adet genotip (%31,03) oldugu
giirilmektedir (Cizelge 4.6).

Oturak barbunya genotiplerinde bakla uzunlugu incelendiginde 10.50> genotip

sayist 3 adet oldugu (%13,04) goriiliirken, 10.51-13.49 arasinda 10 adet (%43,48)
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genotip gorlilmiis, 13.50-16.49 arasinda 10 adet (%43,48) genotip oldugu goriilmiistiir
(Cizelge 4.7). Ulker (2008), yaptiklar1 ¢alismada genotiplerdeki bakla boyunun 8.56 ile
10.84 cm arasinda degistigini tespit etmistir. Yapilan karsilastirmaya goére benzer
sonuglar elde edildigi goriilmektedir.

Oturak barbunya genotiplerinde bakla eni incelendiginde 10.51-12.99 araliginda
bulunan genotip sayisi 4 adet oldugu (%17,39) goriilirken, 13.0-15.49 arasinda 15 adet
(%65,22) genotip bulunmus, 15.50-17.99 arasinda 4 adet (%17,39) genotip oldugu
gorilmistir (Cizelge 4.7). Erding (2011) yilinda bakla enini 7.55 mm ile 19.41 mm
arasinda Ol¢miis, yapilan karsilastirma dogrultusunda bakla eninin ¢ok yonlii sebepler
dogrultusunda degiskenlik gosterdigi diistiniilmektedir.

Oturak barbunya genotiplerinde bakla kalinlig1 incelendiginde 8.50< genotip
sayis1 22 adet oldugu (%95,65) goriiliirken, 5.50-6.99 arasinda 1 adet (%4,35) genotip
oldugu goriilmistiir (Cizelge 4.7).

Oturak barbunya genotiplerinde baklanin u¢ sekli 23 genotip’te (%100) sivri
oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.7).

Baklanin u¢ seklinin yonii incelenen oturak barbunya genotiplerinde 14 adet
genotip (%60,87) ile yukar1 dogru oldugu goriiliirken 9 adet genotip (%31,13) ile asag1
dogru oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.7). Madakbas ve ark. (2004) yilinda bakla ug
sekli yoniinden yaptiklar1 incelemede Sarisu ¢esidinde kiit ug, diger cesitlerde ise sivri
uc sekli tespit etmislerdir.

Baklanin enine kesiti incelenen oturak genotiplerde 9 adet genotip (%39,13)
yuvarlak-eliptik, 6 adet genotip (%26,08) armut seklinde, 6 adet genotip (%26,08) ¢cok
diiz, 1 adet genotip (%4,35) sekiz seklinde bulunurken 1 adet genotip (%4,35) ise
yuvarlak sekilde oldugu goriilmiistiir (Cizelge 4.7).

Oturak barbunya genotiplerinde ortalama bakla agirligi (10 baklada) olgiilen
genotiplerde 100.46 g ile S.U-O13 en fazla bulunurken, 30.15 g ile S.U-O9 en az
agirhiga sahip oldugu goriilmiistiir (Cizelge 4.7). Balkaya (1999)’da yaptig1 ¢alismada
bakla agirligim1 3.7 ile 12.4 g arasinda bulmustur. Bakla agirligimin iklimsel sartlar ve
giibreleme programlar ile iliskilendigi diisiiniilmektedir.

Oturak barbunya genotipleri tohum sayisi agisindan incelendiginde 3.01-3.99
arasinda bulunan 3 adet genotip (%13,04) goriiliirken, 4.00-4.99 araliginda 5 adet
genotip (%21,74) bulunurken 5.00-5.99 araliginda 14 adet genotip (%60,87) son olarak
ise 6< genotip sayisi 1 (%4,35) oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.8). Akbulut (2011)’de

12 fasulye genotipinde yaptig1 ¢alismada baklada tohum sayisinin 5 ile 7 adet arasinda
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oldugunu tespit etmistir. Bunun sebebinin c¢alisilan genotip farkliligindan
kaynaklanabilecegi diisiiniilmektedir.

Zemin rengi agisindan incelenen oturak barbunya genotipleri beyaz zemin
rengine sahip 20 adet genotip (%86,96), sar1 zemin rengine sahip 2 adet genotip
(%8,69), yesil zemin rengine ait ise 1 adet genotip (%4,35) oldugu goriilmektedir
(Cizelge 4.8). Cirka ve Cift¢i (2016a) yilinda segilen sirik hatlarda bakla zemin rengi 26
genotipte yesil iken 1 genotipte sari olarak bulmustur. Tohum zemin renginin
genotiplerin ayrilmasinda temel 6zellik olabilecegi diisiiniilmektedir.

Baklada ikinci rengin varligi yoniinden incelendiginde ise 20 adet oturak
barbunya genotipinin (%86,96) var oldugu goriilirken, 3 adet oturak barbunya
genotipinin (%13,04) ikinci rengin olmadig1 goriilmektedir (Cizelge 4.8).

Oturak barbunya genotiplerinde ikincil renk yoéniinden incelendiginde kirmizi
renge sahip genotipler 19 adet (%82,61) oldugu, menekse rengine sahip genotipler 1
adet (%4,35) oldugu ve 3 adet genotipin (%13,04) ise ikinci renge sahip olmadigi
goriilmiistiir (Cizelge 4.8).

Ikincil rengin yogunluguna bakildiginda 18 adet (%78,26) oturak barbunya
genotipinde yogun oldugu, 1 adet genotipte (%4,35) orta oldugu, 1 adet genotipte
(%4,35) zayif oldugu, 3 adet genotipte ise (%13,04) ikincil rengin yogunlugunun
olmadig1 goriilmiistiir (Cizelge 4.8).

Yiizey yapist yoniinden incelenen barbunya genotipleri diiz veya az piiriizlii ve
orta piirlizlii olarak siniflanmistir ve sirasi ile 20 genotip (% 86,96), 3 genotip (%13,04)
oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.8).

Oturak barbunya genotiplerinde baklanin bitkideki durumu incelenmis olup
baklas1 tistte bulunan genotip sayist 9 adet (%39,13), ortada bulunan 6 adet genotip
(%26,09), altta bulunan 4 adet (%17,39) genotip ve son olarak ise ug¢ta bulunan 4 adet
(%17,39) genotip oldugu gorilmektedir (Cizelge 4.8). Cirka ve Cift¢i (2016a), baklanin
bitkideki durumunu incelemis ve sonuglari arasinda 3 genotipte altta, 12 genotipte
ortada ve 1 genotipte ise lstte oldugu belirlemistir. Yapilan karsilastirma sonucunda

genotipler arasindaki farkin karakter 6zellikleri arasinda yer aldig: diistiniilmektedir.
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. Bakla Bakla Bakla Bakla Ug Baklanin Ortalama
Ge’r\1l(())tlp Uzunlugu Eni Kalinhg %akéi?:llil Seklinin Enine Bakla
(cm) (mm) (mm) ¢ Yonii Kesiti Agirhg
.. 13.00- - Yukari Yuvarlak-
SU-S1 10.51-13.49 15.49 8.50mm< Sivri dogru Eliptik 98.76
.. 13.00- I L Yuvarlak-
SU-S2 13.50-16.49 1549 8.50mm< Sivri Asagi dogru Eliptik 108.72
.. 13.00- - N Yuvarlak-
SU-S3 10.51-13.49 15 49 8.50mm< Sivri Asagi dogru Eliptik 78.71
SU-S4 | 1051-13.49 11(;%19 5.50-6.99 Sivii | Asa@idogru | Cok diiz 71.42
.. 10.51- I L Yuvarlak-
SU-S5 10.50> 12.99 8.50mm< Sivri Asagi dogru Eliptik 41.08
SU-S6 | 1051-13.49 11%%19 8.50mms< Sivii | Asa@idogru | Cok diiz 4651
.. 10.51- A N Yuvarlak-
SU-S7 10.50> 12.99 8.50mm< Sivri Asagi dogru Eliptik 35.70
.. 15.50- I Yukari Yuvarlak-
SU-S8 10.50> 17.99 8.50mm< Sivri dogru Eliptik 37.40
SU-S9 | 1051-13.49 115759% 8.50mm< Sivii | Asagidogru | Cok diiz 83.33
.. 13.00- I N Yuvarlak-
SU-S10 | 10.51-13.49 15.49 8.50mm= Sivri Asag1 dogru Eliptik 72.93
. 13.00- .l Yukari Yuvarlak-
SU-S11 | 10.51-13.49 15.49 8.50mm< Sivri i Eliptik 74.35
SU-S12 | 13.50-16.49 1102%% 8.50mm< Sivi | Asagidogru | Cok diiz 79.13
.. 13.00- o Yukart Yuvarlak-
SU-S13 10.51-13.49 15.49 8.50mm< Sivri o Eliptik 59.71
. 15.50- . N, o Yuvarlak-
SU-S14 | 16.50-19.49 17.99 8.50mm< Sivri Asagi dogru Eliptik 102.25
.. 13.00- - Yukari Yuvarlak-
SU-S15 10.51-13.49 15.49 8.50mm< Sivri dogru Eliptik 104.22
.. 10.51- I N Yuvarlak-
SU-S16 10.50> 12.99 7.00-8.49 Sivri Asag1 dogru Eliptik 53.30
. 10.51- - Yukari Yuvarlak-
SU-S17 | 10.51-13.49 1299 8.50mm< Sivri dogru Eliptik 67.28
.. 13.00- A Yukari ..
SU-S18 16.50-19.49 15.49 8.50mm< Sivri dogru Cok diiz 104.20
. 13.00- - s Yuvarlak-
SU-S19 10.51-13.49 15.49 8.50mm< Sivri Asagi dogru Eliptik 102.40
. 10.51- - Yukari Yuvarlak-
SU-S20 | 10.51-13.49 1299 8.50mm< Sivri dogru Eliptik 82.36
. 13.00- - Yukari ..
SU-S21 | 10.51-13.49 15.49 8.50mm< Sivri dogru Cok diiz 109
.. 10.51- - s Yuvarlak-
SU-S22 13.50-16.49 12.99 8.50mm< Sivri Asagi dogru Eliptik 59.71
sU-523 | 1350-1649 | 00 | 850mms | Sivi | Asagidogru | Cok diiz 96.13
. 13.00- - L Yuvarlak-
SU-S24 | 13.50-16.49 15.49 8.50mm< Sivri Asagi dogru Eliptik 100.40
SU-S25 10.51-13.49 1135%%_ 8.50mm< Sivri Asagi dogru Cok diiz 81.56
.. 15.50- - Yukari ..
SU-S26 13.50-16.49 17.99 8.50mm< Sivri dogru Cok diiz 75.41
. 15.50- _— s Armut
SU-S27 | 13.50-16.49 17.99 8.50mm< Sivri Asag1 dogru seklinde 117.89
SU-S28 | 1650-19.49 | 18.00< | 8.50mms< Sivri Yukan - Yuvarlak- 116.50
dogru Eliptik
.. 13.00- - Yukari Yuvarlak-
SU-S29 13.50-16.49 15 49 8.50mm< Sivri dogru Eliptik 122.54
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Genotip Tohum Bakla_da ; .Ba.klada . I.SaEkIa} Bakla Ikinci Bakla Yiizey

No Sayisi Zemlr_l Ikinci Rengin Ikmc! Rengin Yapist
Rengi Varhg Rengi Yogunlugu

SU-S1 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta piiriizlii

SU-S2 6.00< Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta piiriizlii

SU-S3 | 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun | DUzveyaAz
pliriizli

SU-S4 6.00< Yesil Var Kirmizi Zayif Orta piiriizli

SU-S5 | 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmiz1 Orta Diiz veya Az
pliriizli

SU-S6 | 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmiz1 Orta Diiz veya Az
pliriizli

SU-S7 4.00-4.99 Yesil Var Kirmizi Zay1f Duz"V?ya"AZ
pliriizli

SU-S8 | 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmiz1 Orta Diiz veya Az
pliriizli

SU-59 | 6.00< Yesil Yok Yok Yok Diiz veya Az
piiriizli

SU-510 | 5.00-5.99 Sari Yok Yok Yok Diiz veya Az
pliriizli

SU-s11 6.00< Beyaz Var Kirmizi Yogun DLIZ"V ?ya"Az
pliriizli

SU-s12 6.00< Yesil Var Menekse Yogun DLIZ"V ?ya"Az
pliriizli

SU-S13 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun DLIZ"V ?ya"Az
pliriizli

SU-S14 6.00< Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta piiriizli

SU-S15 | 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizl Orta Dz veya Az
pliriizli

SU-S16 5.00-5.99 Yesil Var Kirmizi Zayif DLIZ“V ?ya”Az
piiriizli

SU-S17 | 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Zayif Duz veya Az
plriizli

SU-s18 6.00< Yesil Var Kirmizi Orta Diiz veya Az
puriizli

SU-S19 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Duznvc.e'ya"Az
puriizli

SU-S20 4.00-4.99 Sar1 Var Kirmizi Yogun Duznvc.e'ya"Az
puriizli

SU-S21 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta piiriizli

SU-S22 6.00< Beyaz Var Kirmizi Orta Diiz veya Az
pliriizli

SU-S23 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta piiriizli

SU-524 | 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmiz: Orta Diiz veya Az
pliriizli

SU-S25 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmizi Orta Orta piiriizli

SU-S26 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta piiriizli

SU-S27 6.00< Beyaz Var Kirmizi Yogun DLIZ"V ?ya"Az
pliriizlii

SU-S28 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Orta piiriizli

SU-529 | 4.00-4.99 Yesil Var Kirmiz: Orta Diiz veya Az

pliriizlii
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GenOtD | e | £ | ke | B | SGELT | PR | Cgada
(cm) (mm) (mm) Yonii Kesiti Agirhgi
SU-01 | 10.51-13.49 11%21%' 8.50< Sivri E‘glg‘xl Y‘;}’Ig:ik 75.80
sU-02 | 10511349 | 200 | 8.s0< Sivri ‘g‘;lgxl Y‘é;ﬁ")i:i“ 86.52
SU-03 | 13501649 | 00 | 8.50< Sivri ‘é‘;ﬁ? Yg;/.?):ik 93.09
SU-04 1050 | SO0 | 850< Sivri ?jgf& seAkrlr.l‘:l‘ge 59.25
SU-05 | 10511349 | 200 | 8.50< Sivri ﬁjgi seAkrlr.l‘:l‘ge 79.05
SU-06 | 10511349 | 200 | 8.50< Sivri ‘g‘;lgf,;l Cokdiz | 8817
SU-07 | 13.50-16.49 115759% 8.50< Sivri 221;;1 seAkrlri‘:l‘ge 99.48
SU-08 | 13.50-16.49 113;21%' 8.50< Sivri ‘(?(fgai Yg;/.?):ik 53.75
SU-09 10.50> 11%%2 8.50< Sivri z‘gg’;‘;‘ Yg;/.?):ik 30.15
SU-010 10.50> 11%%2 8.50< Sivri z‘élg‘?il sﬁ!ﬂg@ 58.40
SU-011 | 10.51-13.49 11%%%3 8.50< Sivri z‘élg‘irl‘ Yg;/.?):ik 55.69
SU-012 | 1051-13.49 113;21%' 5.50-6.99 Sivri g‘jgﬁ sg{;‘ge 77.39
sU-013 | 1350-1649 | 2290 | 85s0< Sivri zgl;? Cokdiz | 8480
sU-014 | 1350-1649 | 2290 | 850< Sivri ‘S?ilgi‘ff Y‘é;’l‘;:ik 100.46
sU-015 | 1051-1349 | 229 | 8s0< Sivri gjgfé seAkrl'i’nge 77.41
SU-016 | 1350-1649 | >0 | 850< Sivri ‘gglg‘f};l Yg;/.;:ik 76.98
sg-017 | 1051-1349 | 229 | 8s0< Sivri d‘*jgf& : Sz 1 6500
SU-018 | 13.50-16.49 11%'3%' 8.50< Sivri d‘*(fgf& Cokdiz | 8893
SU-019 | 13.50-16.49 113;3%' 8.50< Sivri 3((11;1;;1 Cok diiz 96.74
SU-020 | 13.50-16.49 113;3%' 8.50< Sivri \((11;1;;1 YEKEI'.ik 87.52
SU-021 | 13.50-16.49 113;3%' 8.50< Sivri gsgz Cok diiz 78.86
SU-022 | 10.51-13.49 1157%% 8.50< Sivri gsgz Cok diiz 89.62
SU-023 | 10511349 | 1300 8.50< Sivri Yukan Yuvarlak 82.04
15.49 dogru
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. . ikinci Lo . . Baklanin
Genotip | Tohum |~ ZeMin | gengin | ikinci Rengi | "omel FeNEM | VLY gy
y g Varhg g g P Durumu
SU-01 | 500599 | Beyaz Var Kurmizi Yogun Diiz veya Altta
az plriizli
SU-02 5.00-5.99 Var Kirmizi Yogun Duz veya Altta
Beyaz az piriizli
SU-03 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Duz veya Ustte
az piriizli
SU-04 | 4.00-4.99 Sari Yok Yok Yok Dazveya | e
az plriizli
SU-05 | 500599 | Yesil Yok Yok Yok Diz veya Altta
az piriizli
SU-06 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Duz veya Ortada
az piriizli
SU-07 | 500599 | Beyaz Var Kirmizi Yogun Dizveya | gada
az plriizli
SU-08 6.00< Beyaz Var Kirmizi Yogun Dz veya Ustte
az piiriizlii
SU-09 5.00-5.99 Beyaz Var Menekse Yogun ,.O,r.ta . Ugta
pliriizlii
SU-010 | 4.00-499 | Beyaz Var Kirmiz: Orta Dizveya | 5rada
az plirlizli
SU-011 | 500599 | Beyaz Var Kirmiza Yogun Dz veya Usta
az piiriizlii
SU-012 | 301399 | Beyaz Var Kirmizi Yogun Duz veya Usta
az piirlizlii
SU-013 | 500599 | Beyaz Var Kirmiz Yogun Orta Ustte
pirtizli
SU-014 | 500599 | Beyaz Var ] Yogun Dizveya | griada
az piiriizlii
SU-015 | 3.01-399 | Beyaz Var Kirmiza Yogun DEgeys Usta
az piiriizlii
SU-016 | 4.00-499 | Beyaz Var Kirmiz Yogun Orta Ustte
pirtizli
SU-017 5.00-5.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun DuZ"Vf: va Ustte
az piiriizlii
SU-018 | 4.00-4.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Duz veya Ustte
az piiriizlii
SU-019 | 500599 | Beyaz Var Kirmiz1 Yogun Dizveya | 5 tada
az plirlizli
SU-020 | 500599 | Beyaz Var Kirmizi Yogun Duz veya Ustte
az piiriizlii
SU-021 | 3.01-3.99 Beyaz Var Kirmizi Yogun Duz veya Ortada
az piiriizlii
SU-022 | 4.00-4.99 Sart Yok Yok Yok Diz veya Altta
az plirlizli
SU-023 | 500599 | Beyaz Var Kirmiz1 Zayif Diiz veya Ustte

az plirlizli
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4.1.5. Tohum Otzellikleri

Sirik barbunya genotiplerinde tane boyu mm cinsinden incelendiginde 10.50>
genotip sayist 1 adet oldugu (%3,45) goriiliirken, 12.50-14.49 arasinda 1 adet (%3,45)
genotip goriilmis, 14.50-16.49 arasinda 4 adet (%13,79) genotip oldugu, 16.50< 23
adet genotip (%79,31) bulunmaktadir (Cizelge 4.9).

Sirik barbunya genotiplerinde tane eni agisindan incelenmis ve sonucun 29
genotipinde (%100) 6<mm oldugu goériilmiistiir (Cizelge 4.9).

Sirik barbunya genotiplerinde tane kalinligit mm cinsinden incelendiginde 6.50>
genotip sayisi 2 adet (%6,90) oldugu goriiliirken, 6.51-7.99 arasinda 4 adet (%13,79)
genotip tespit edilmis, 8.00-9.49 arasinda 14 adet (%48,28) genotip oldugu ve 9.50-
10.99 arasinda ise 9 adet genotip (%31,03) bulunmaktadir (Cizelge 4.9).

1000 tane agirligi yoniinden incelenen sirik barbunya genotipleri 310.01-450.99
arasinda 1 adet genotip (%3.45), 460-599.99 arasinda 2 adet genotip (%6,90), 600-
739.99 arasinda 3 adet genotip (%10,34), 740< ise 23 adet genotipin (%79,31) var
oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.9). Yilmaz ve ark, 2014’de yaptig1 bir ¢alismada 1000
tohum agirligi en yiiksek 421.33 g ile Alman Ayse gesidinde, en diisiik ise 205.33 g ile
Yunus 90 ¢esidinde oldugu tespit etmistir (Yilmaz ve ark., 2014) . Elde edilen veriler
onceki caligmalarla desteklendigi goriillmektedir.

Tane sekli yoniinden incelenen sirik barbunya genotiplerinde 20 adet genotipin
(%68,97) bobrek seklinde, 4 adet genotipin (%13,79) dairesel-eliptik seklinde, 3 adet
genotipin (%10,34) dairesel sekilde, 2 adet genotipin (%6,90) ise eliptik sekilde oldugu
goriilmektedir (Cizelge 4.9).

Yapilan bir ¢aligmada Erding ve ark. (2013) yilinda genotiplerden 5 tanesinin
dairesel, 58 tanesinin dairesel-eliptik, 18 tanesinin eliptik ve 44 tanesinin de bobrek
sekilli tohumlara sahip oldugu saptanmistir. Ayri bir ¢alismada ise Sar1 ve ark. (2016)
yilinda ise genotiplerin % 35’inde bobrek seklinde, % 32’sinde eliptik, % 23’linde
dairede eliptige dogru ve % 10’unda ise dairesel olarak tespit etmis olup genotipler
arasinda farklilik gosterdigini belirtmistir.

Sirik barbunya genotiplerinde tohumun yandan sekli incelendiginde 18 adet
genotipin (%62,07) genis, 9 adet genotipin (%31,03) orta, 2 adet genotipin (%6,90) ise
dar oldugu goriilmiistiir (Cizelge 4.9). Tohum seklinin yliksek kalitim derecesine sahip
morfolojik karakterler oldugu diistiniilmektedir.

Tanede renk sayist bakimindan incelenen sirik barbunya genotipleri bir renk ve

iki renk olarak ayrilmis sonuglar ve arasinda sirasi ile 5 genotip (%17,24) ve 24 genotip
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(%82,76) bulunmustur (Cizelge 4.10). (Akbulut ve ark., 2014b) baklalarda tane renginin
Karataneli ve Sarikiz’da “Cok” renkli, digerlerinde “Tek” renkli oldugu tespit etmistir.
Benzer tespit bizim ¢esitlerimiz arasinda da goriilmiistiir.

Tanede ara renk dagilimi yoniinden incelenen sirik barbunya genotiplerinde 24
adet genotip (%82,76) beyaz, 4 adet genotip (%13,79) yesilimsi, 1 adet genotip (%3,45)
ise yesil veya yesilimsi olarak bulunmustur (Cizelge 4.10).

Tanede ikincil ana renk yoniinden incelenen sirik barbunya genotiplerinde 17
adet genotip (%58,62) kirmiz1 renge sahip, 3 adet genotip (%10,34) bej rengine sahip, 2
adet genotip (%6,90) menekse rengine sahip, 1 adet genotip (%3,45) kahverengi’ne
sahip, 1 adet genotipin (%3,45) gri renge sahip oldugu goriiliirken 5 adet genotip’te ise
(%17,24) ikincil ana renk goriilmemistir (Cizelge 4.10).

Tanede ikincil ana rengin dagilimi yoniinden incelenen sirik barbunya
genotiplerinde 23 adet genotip (%79,31) cizgi seklinde dagilim, 1 adet genotip’te
(%3,45) zerre seklinde dagilim s6z konusu iken 5 adet genotipte (%17,24) ikincil ana
rengin dagilimi s6z konusu olmadig goriilmiistiir.(Cizelge 4.10)

Sirik barbunya genotiplerinde tohumun parlaklig1 yoniinden incelendiginde 16
adet genotipin (%55,17) parlak, 11 adet genotipin (%37,93) orta, 2 adet genotipin
(%6,90) ise mat oldugu goriilmiistiir.(Cizelge 4.10)

Oturak barbunya genotiplerinde tane boyu mm cinsinden incelendiginde 14,50-
16,49 arasinda bulunan genotip sayis1 5 adet (%21,74) oldugu goriiliirken, 16,50<
arasinda 18 adet (%78,26) genotip bulunmustur (Cizelge 4.11).

Oturak barbunya genotiplerinde tane eni agisindan incelendiginde grupta
bulunan 23 adet genotipin (%100) tamaminda 6.00< oldugu goriilmektedir.(Cizelge
4.11)

Oturak barbunya genotiplerinde tane kalinlig1 incelendiginde 6.51-7.99 arasinda
bulunan genotip sayist 1 adet (%4,35) oldugu goriiliirken, 8.0-9.49 arasinda 20 adet
(%86,95) genotip, 9.50-10.99 arasinda ise 2 adet genotip (%8,70) bulunmaktadir
(Cizelge 4.11).

Oturak barbunya genotiplerinde 1000 tane agirligi hesaplandiginda 1 adet
genotip’in (%4,35) 600-730.99 oldugu goriiliirken, 22 adet genotipin (%95,65) 740.0<
oldugu goriilmektedir (Cizelge 4.11).

Tane sekli yoniinden incelenen oturak barbunya genotiplerinde 12 adet genotipin

(%52,18) bobrek seklinde, 6 adet genotipin (%26,09) dairesel-eliptik seklinde, 3 adet
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genotipin (%13,04) dairesel sekilde, 2 adet genotipin (%38,69) ise eliptik sekilde oldugu
goriilmektedir (Cizelge 4.11).

Oturak barbunya genotiplerinde tohumun yandan sekli incelendiginde 15 adet
genotipin (%65,22) genis, 7 adet genotipin (%30,43) orta, 1 adet genotipin (%4,35) ise
dar oldugu goriilmiistiir (Cizelge 4.11).

Tanede renk sayis1 bakimindan incelenen oturak barbunya genotipleri bir renk
ve iki renk olarak ayrilmis sonuglar arasinda ise sirast ile 1 genotip (%8,69) ve 22
genotip (%91,31) olarak bulunmustur (Cizelge 4.12).

Tanede ara renk dagilimi yoniinden incelenen oturak barbunya genotiplerinde 21
adet genotip (%91,31) beyaz, 2 adet genotip (%8,69) ise yesil veya yesilimsi olarak
bulunmustur (Cizelge 4.12).

Tanede ikincil ana renk yoniinden incelenen oturak barbunya genotiplerinde 20
adet genotip (%86,96) kirmiz1 renge sahip, 1 adet genotip (%4,35) menekse rengine
sahip, 2 adet genotip’te (%8,69) ise ikincil ana renk goriilememistir (Cizelge 4.12).

Tanede ikincil ana rengin dagilimi yoniinden incelenen oturak barbunya
genotiplerinde 21 adet genotip (%91,31) ¢izgi seklinde dagilim, 2 adet genotip’te
(%38,69) ikincil ana rengin dagilimi s6z konusu olmadigi goriilmiistiir (Cizelge 4.12).

Oturak barbunya genotiplerinde tohumun parlakligi yoniinden incelendiginde 18
adet genotipin (%78,26) parlak, 5 adet genotipin (%21,74) orta oldugu goriilmiistiir
(Cizelge 4.12).



Cizelge 4.9. Sirik barbunya genotiplerinin tohum(Tane) 6zellikleri 1

Genotip Tane Tane Tane 1000 Tane Tane T\c()ggorlr;%n
No Boyu(mm) | Eni(mm) | Kahnhg(mm) | Agirhgi(g) Sekli Sekli
SU-S1 16.50< 6.00< 9.50-10.99 740.00< Bobrek Genis
SU-S2 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
SU-S3 16.50< 6.00< 9.50-10.99 740.00< Bobrek Genis
.. 310.01- .
SU-S4 10.50> 5.00> 6.50> 450 99 Dairesel Dar
SU-S5 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Orta
SU-S6 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
. 14.50- 600.00- .
SU-S7 16.49 6.00< 6.51-7.99 239 99 Bobrek Orta
.. 14.50- 600.00- .
SU-S8 16.49 6.00< 8.00-9.49 73999 Bobrek Orta
.. 14.50- 460.00- | Dairesel-
SU-S9 16.49 6.00< 6.51-7.99 59099 eliptik Dar
SU-S10 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
SU-S11 | 16.50< | 6.00< 8.00-9.49 740.00< D;'i;ftsii" Genis
.. 14.50- 460.00- Dairesel- .
SU-S12 16.49 6.00< 8.00-9.49 590.99 eliptik Genis
SU-S13 16.50< 6.00< 9.50-10.99 740.00< Bobrek Orta
SU-S14 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Eliptik Orta
SU-S15 16.50< 6.00< 9.50-10.99 740.00< Bobrek Genis
" 12.50- 600.00- i}
SU-S16 14.49 6.00< 6.50> 739.99 Bobrek Orta
SU-S17 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
SU-S18 16.50< 6.00< 6.51-7.99 740.00< Bobrek Genis
SU-S19 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
SU-S20 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Orta
SU-S21 16.50< 6.00< 9.50-10.99 740.00< Eliptik Genis
SU-S22 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Orta
SU-S23 16.50< 6.00< 9.50-10.99 740.00< Dairesel Genis
SU-S24 | 16.50< 6.00< 050-1099 | 740.00< | DAreSEl | Goni
eliptik
SU-S25 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Dairesel Genis
SU-S26 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
SU-S27 16.50< 6.00< 9.50-10.99 740.00< Bobrek Genis
SU-S28 16.50< 6.00< 9.50-10.99 740.00< Bobrek Genis
SU-S29 16.50< 6.00< 6.51-7.99 740.00< Bobrek Orta
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Cizelge 4.10. Sirik barbunya genotiplerinin tohum (tane) 6zellikleri 2

Ge&otip Tlggsﬁe Tanede Ana ik-irnacr;le iena Tan;gs;il;ind Tohumuvn
° Sayisi Renk renk Dagilimm Parlakhg:
SU-S1 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Orta
SU-S2 Iki Beyaz Bej Cizgi seklinde Parlak
SU-S3 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak
SU-s4 | Bir ‘;Zilllhﬁsyf Yok Yok Orta
SU-S5 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak
SU-S6 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak
SU-S7 Iki Beyaz Kahverengi Cizgi seklinde Orta
SU-S8 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak
SU-s9 Bir Yesilimsi Yok Yok Orta
SU-S10 Bir Yesilimsi Yok Yok Parlak
SU-s11 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Orta
SU-S12 Bir Yesilimsi Yok Yok Orta
SU-S13 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak
SU-S14 Iki Beyaz Menekse Cizgi seklinde Parlak
SU-S15 Iki Beyaz Bej Zerre seklinde Parlak
SU-S16 Iki Beyaz Gri Cizgi seklinde Orta
SU-S17 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak
SU-s18 Iki Beyaz Bej Cizgi seklinde Orta
SU-S19 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Orta
SU-S20 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak
SU-S21 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak
SU-522 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak
SU-S23 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Orta
SU-S24 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Orta
SU-S25 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Mat
SU-S26 Iki Beyaz Menekse Cizgi seklinde Mat
SU-s27 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak
SU-S28 Iki Beyaz Kirmizi Cizgi seklinde Parlak
SU-S29 Bir Yesilimsi Yok Yok Parlak

45



Cizelge 4.11. Oturak barbunya genotiplerinin tohum (tane) 6zellikleri 1

46

Genotip Tane Tane Tape 1q00 'I:ane Tane Sekli T\?Zrt:g::]n
No Boyu(mm) | Eni(mm) | Kahmhgi(mm) | Agirhgi(g) Sekli
SU-O1 | 14.50-16.49 | 6.00< 8.00-9.49 740.00< D;iiﬁsii" Genis
sU-02 | 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Eliptik Genis
sU-03 | 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Orta
SU-04 | 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Orta
SU-05 | 1450-16.49 | 6.00< 6.51-7.99 600.00- Bobrek Genis
739.99
sU-06 | 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
sU-07 | 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
sU-08 | 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Orta
SU-09 | 1450-16.49 | 6.00< 8.00-9.49 740.00< Dairesel Orta
SU-010 | 14.50-16.49 |  6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
SU-011 |  16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< D;ii:ftsiﬁ" Genis
sU-012 |  16.50< 6.00< 9.50-10.99 740.00< D;iiﬁsiﬁ" Genis
SU-013 |  16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Dairesel Dar
SU-014 | 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Orta
sU-015 |  16.50< 6.00< 9.50-10.99 740.00< D;ii;etsiﬁ" Genis
SU-016 | 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
SU-017 | 14.50-16.49 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
sU-018 | 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< D;ii;etsiﬁ" Orta
sU-019 | 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Eliptik Orta
sU-020 |  16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
sU-021 |  16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Bobrek Genis
SU-022 | 16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< D;ii:ftsiﬁ" Genis
sU-023 |  16.50< 6.00< 8.00-9.49 740.00< Dairesel Genis




Cizelge 4.12. Oturak barbunya genotiplerinin tohum (tane) 6zellikleri 2

Tanede A
' Tanede Tanede Ana ikincil | Tanede Ikinci Tohumun
Genotip No Renk Rengin o
Renk Ana 9 Parlakhgi
Sayisi Dagilimi
renk
SU-01 Iki Beyaz Kirmizi | Cizgi seklinde Orta
SU-02 Iki Beyaz Kirmizi | Cizgi seklinde Parlak
SU-03 Iki Beyaz Kirmizi | Cizgi seklinde Orta
SU-04 Iki Beyaz Kirmizi | Cizgi seklinde Parlak
SU-05 Bir Yesil veya Yok Yok Parlak
yesilimsi
SU-06 Iki Beyaz Kirmizi | Cizgi seklinde Parlak
SU-07 Iki Beyaz Kirmizi | Cizgi seklinde Parlak
SU-08 Iki Beyaz Kirmizi | Cizgi seklinde Parlak
SU-09 Iki Beyaz Menekse | Cizgi seklinde Orta
SU-010 Iki Beyaz Kirmizt | Cizgi seklinde Parlak
SU-011 Iki Beyaz Kirmizt | Cizgi seklinde Parlak
SU-012 Iki Beyaz Kirmiz1 | Cizgi seklinde Parlak
SU-013 Iki Beyaz Kirmizi | Cizgi seklinde Orta
SU-014 Iki Beyaz Kirmizi | Cizgi seklinde Parlak
SU-015 Iki Beyaz Kirmizt | Cizgi seklinde Parlak
SU-016 Iki Beyaz Kirmizt | Cizgi seklinde Parlak
SU-017 Iki Beyaz Kirmizt | Cizgi seklinde Parlak
SU-018 Iki Beyaz Kirmizi | Cizgi seklinde Parlak
SU-019 Iki Beyaz Kirmizi | Cizgi seklinde Parlak
SU-020 Iki Beyaz Kirmizt | Cizgi seklinde Parlak
SU-021 Iki Beyaz Kirmizt | Cizgi seklinde Parlak
SU-022 Bir Yesil veya Yok Yok Parlak
yesilimsi
SU-023 Iki Beyaz Kirmiz1 | Cizgi seklinde Orta
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4.1.6. Fizyolojik Ozellikleri

Taze bakla hasat siiresi(giin) acisindan incelenen sirik barbunya genotiplerinde
75> az 8 adet genotip (%27,59) 76-95 arasinda 8 adet genotip (%27,59) 96-115 arasinda
ise 13 adet genotip (%44,82) oldugu goriilmiistiir (Cizelge 4.13). Erding ve ark. (2013)
bazi fasulye genotiplerinin gesitli bitkisel 6zelliklerinin belirlenmesi ile ilgili yaptiklari
caligmada taze bakla hasat siiresini ortalama 92.71 giin olarak tespit etmislerdir.

Meyve tutumu acgisindan degerlendirilen sirik barbunya genotiplerinde 5 adet
genotip (%17,24) yiiksek oldugu. 8 adet genotipin (%27,59) orta diizeyde oldugu 16
adet genotipin (%55,17) az oldugu bulunmustur.(Cizelge 4.13)

Sirik barbunya genotiplerinde BCMV ve BCMNV’ye dayaniklilik tiplerinde 29
genotipin’de (%100) mozaik ve kok ciiriikligii goriilmedigi tespit edilmistir (Cizelge
4.13).

Bitki basina bakla sayist yoniinden degerlendirilen sirik barbunya genotiplerinin
4.06 ile 60.85 arasinda degistigi goriilmiistiir (Cizelge 4.13). Akbulut (2011) yaptigi
calismada taze fasulye genotiplerinde bitki basina bakla sayisin1 24 ile 38 adet arasinda
oldugunu tespit etmistir. Yaptigimiz ¢alismada 6nemli verim parametrelerinden biri
olan bitki basina bakla sayisinin iklimsel degisiklikler ve g¢evresel faktorlerinden
etkilenebilecegi diisiiniilmektedir.

Sirik barbunya genotiplerinde bitki basina bakla verimi yoniinden incelenmis ve
sonuglar 24.50 g ile 475.10 g arasinda oldugu goriilmistiir (Cizelge 4.13).

Oturak barbunya genotiplerinde taze bakla hasat siiresi (giin) acisindan
incelendiginde 75> az 1 adet genotip (%4,35) 76-95 arasinda 8 adet genotip (%34,78)
96-115 arasinda ise 14 adet genotip (%60,87) oldugu goriilmustiir (Cizelge 4.14). Taze
baklada ortalama hasat siiresi 92.71 giin olarak bulunmustur (Erding ve ark., 2013).
Yaptimiz calismada elde edilen verilere gore hasat siiresinin degiskenlik gostermesi
cesit Ozelligi ve ¢evrenin bitkiler Ttzerindeki etkileri gibi o6zellikler ile
iligkilendirilebilecegi diisiiniilmektedir.

Meyve tutumu agisindan degerlendirilen oturak barbunya genotiplerinde 17 adet
genotipin (%73.91) orta diizeyde oldugu. 6 adet genotipin (%26.09) az oldugu
bulunmustur (Cizelge 4.14).

Oturak barbunya genotiplerinde BCMV ve BCMNV’ye dayaniklilik tiplerinde
23 genotipin’de (%100) mozaik ve kok clirtikliigii olmadig1 goriilmiistiir (Cizelge 4.14).

Bitki basina bakla sayis1 yoniinden degerlendirilen oturak barbunya genotipleri

7.67 ile 24.97 arasinda oldugu goriilmiistiir (Cizelge 4.14). Seymen ve ark. (2010)’da
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yaptig1 bir ¢aligmada bitki bagina bakla sayis1 yoniinden farkli genotipleri incelemis ve
Sarikiz ¢esidinin ilk sirada yer aldigini belirtmistir.

Oturak barbunya genotiplerinde bitki basina bakla verimi yoniinden incelenmis
ve sonuglar 59.41 g ile 213.21 g arasinda oldugu goriilmiistiir (Cizelge 4.14).

Ilk bakla yiiksekligi incelenen oturak barbunya genotiplerinde 1 genotipin
(%4,35) ile 14.01-15.99 arasinda oldugu, 8 genotipin (%34,78) ise 16.00-17.99 arasinda
oldugu, 11 genotipin (%47,83) ise 18.00-19.99 arasinda oldugu goriiliirken, 3 genotipin
ise (%13,04) 20< den fazla oldugu goriilmiistiir.



Cizelge 4.13. Sirik barbunya genotiplerinin fizyolojik 6zellikleri
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Gelr\]otip TaZHeaE:tkla Meyve B CMBN(ill\’/)If\e/Sveem tom Bitki Bagina Bakla | Bitki Basina
0 Siiresi(giin) Tutumu gbrniinme Sayis1 Verim (g)
SU-s1 75> Orta Yok 17.58 260.50
SU-S2 76-95 Yiiksek Yok 24.00 391.66
SU-S3 76-95 Orta Yok 21.00 216.15
SU-s4 75> Az Yok 7.39 52.82
SU-S5 96-115 Yiiksek Yok 60.85 312.50
SU-S6 76-95 Yiiksek Yok 20.5 111.25
SU-S7 75> Orta Yok 18.90 77.76
SU-s8 76-95 Az Yok 15.85 65.97
SU-S9 75> Az Yok 10.28 120.74
SU-S10 96-115 Orta Yok 23.48 196.66
SU-s11 96-115 Orta Yok 29.36 259.85
SU-S12 96-115 Az Yok 16.42 153.59
SU-S13 96-115 Orta Yok 52.12 415.12
SU-S14 96-115 Az Yok 14.62 179.45
SU-S15 96-115 Az Yok 22.89 278.37
SU-S16 75> Az Yok 4.06 24.50
SU-S17 76-95 Az Yok 12.88 102.45
SU-S18 96-115 Az Yok 13.22 155.07
SU-S19 96-115 Yiiksek Yok 35.47 475.10
SU-S20 76-95 Orta Yok 19.43 184.69
SU-s21 96-115 Az Yok 14.97 180.23
SU-522 75> Az Yok 25.87 206.00
SU-523 76-95 Az Yok 12.92 138.42
SU-S24 75> Az Yok 16.16 205.40
SU-S25 75> Az Yok 15.66 164.28
SU-S26 96-115 Az Yok 23.37 206.91
SU-s27 76-95 Az Yok 18.33 294.00
SU-s28 96-115 Orta Yok 19.00 242.12
SU-S29 96-115 Yiiksek Yok 26.31 429.91




Cizelge 4.14. Oturak barbunya genotiplerinin fizyolojik 6zellikleri

o1

Taze I
Ge ,r\] otip 525;? Meyve B%CI\EAN\QY;e Bil;lflla Bii;lflia \i{lil!(k]sgeﬁ:gi
0 Siiresi Tutumu s?n]tom Bakla verim (cm)
(giin) goriinme Sayisi

SU-01 96-115 Orta Yok 17.71 151.61 16.00-17.99
SU-02 76-95 Orta Yok 19.16 213.21 18.00-19.99
SU-03 76-95 Az Yok 12.93 138.92 18.00-19.99
SU-04 96-115 Orta Yok 21.45 158.85 18.00-19.99
SU-05 96-115 Orta Yok 9.66 114.62 14.01-15.99
SU-06 96-115 Orta Yok 17.79 182.06 18.00-19.99
SU-07 96-115 Az Yok 12.3 141.19 20.00<

SU-08 96-115 Az Yok 17.71 95.21 18.00-19.99
SU-09 96-115 Az Yok 24.97 75.29 16.00-17.99
SU-010 96-115 Orta Yok 17.83 104.13 18.00-19.99
SU-011 76-96 Orta Yok 19.95 111.13 18.00-19.99
SU-012 76-96 Az Yok 7.67 59.41 16.00-17.99
SU-013 96-115 Orta Yok 16.30 138.26 18.00-19.99
SU-014 96-115 Orta Yok 18.04 217.50 18.00-19.99
SU-015 96-115 Orta Yok 12.12 110.22 16.00-17.99
SU-016 96-115 Orta Yok 15.53 119.60 20.00<

SU-017 96-115 Az Yok 12.95 84.30 18.00-19.99
SU-018 76-95 Orta Yok 8.06 70.46 16.00-17.99
SU-019 75> Orta Yok 10.86 105.13 18.00-19.99
SU-020 96-115 Orta Yok 13.91 121.76 16.00-17.99
SU-021 76-95 Orta Yok 17.22 135.86 16.00-17.99
SU-022 76-95 Orta Yok 19.87 2475 20.00<

SU-023 76-95 Orta Yok 12.90 105.90 16.00-17.99
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4.2. Barbunya Genotiplerinde Varyasyon Diizeyinin Belirlenmesi
4.2.1. Oturak barbunya Genotiplerinin Dendogram Analizi

Arastiamamizda, 23 genotipe ait morfolojik veriler kullanilarak incelenen
Ozellikler ve genotipler arasindaki iliskiyi belirlemek i¢in elde edilen tiim veriler
kiimeleme analizi yapabilmek i¢in degerlendirilmistir. Bu analiz. SPSS bilgisayar
programinda bulunan WARD (kiimeleme) analizi kullanilarak yapilmistir. Kiimeleme
analizi sonucunda bir dendogram elde edilmistir.

Dendogram incelendiginde oturak genotiplerde 6 biiyiik kiime (A.B.C.D.E.F)
olustugu goriilmiistiir. Kiimeler arasindaki baglantiya bakildiginda A grubu ile SU-019
numarali genotip birleserek B grubunu olusturmustur. E ve F kiimeleri ile birlesen B
kiimesi C kiimesini olusturmustur. Olusan C kiimesi ile SU-O5 genotipi birleserek D
kiimesini olusturmaktadir. Bu sonuca bakildiginda genotipler arasinda SU-O1 ile SU-
05 genotipleri incelenen karakterler bakimindan en uzak karakterli oldugu goriilmiistiir.
En yakin karakterli genotipler ise A kiimesinin elemenlar1 olan SU-O3 ile SU-020 nolu

genotiplerdir.

Agglomeration Schedule

Cluster Combined Stage Cluster First Appears

Stage Cluster 1 Cluster 2 Coefficients Cluster 1 Cluster 2 Mext Stage
1 3 20 3.500 o o 3
2 12 18 7500 o o L
3 3 14 12,000 1 0 =]
4 <] 10 16,500 n] o} i
5 12 15 21,833 2 o 10
=] 3 16 27,333 3 o} 14
7 =2 =] 33 500 o 4 11
B8 a 11 40,500 o o iz
aQ a8 17 48,500 O o 15
10 12 21 58 187 5 o 17
11 2 4 68, 000 7 o 19
12 9 13 78,333 B8 o 13
13 a 23 89 500 12 o 17
14 3 v 100,800 & o 16
15 1 B8 114,133 o S 1€
1s 1 3 131,500 15 14 18
17 o 12 153.250 13 10 19
18 1 19 177,972 16 n] 21
19 2 = | 204,389 11 17 21
20 5 22 235,389 o] o 22
21 1 2 272,619 18 19 22
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Sekil 4.1. Ward Baglantisina Gore Oturak Barbunya Genotiplerin Arasindaki Yakinlik-Uzaklik
Mesafeleri



Dendrogram using Ward Linkage
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Sekil 4.2. Oturak Barbunya Genotiplerinde Morfolojik Olgiim ve Gozlemlere Gére Olusan
Dendogram



Cizelge 4.15. Birbirine En Uzak Olan Oturak Barbunya Genotipleri
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SU-01 SU-05 SU-01 SU-05
UPOV Kriterleri No’lu No’lu UPOV Kriterleri No’lu Genotip | No’lu
Genotip Genotip Genotip
ik bakla yiiksekligi 16.00-17.99 14.01-15.99 Bakla ikinci rengin | Yogun Yok
yogunlugu
Bitki tipi Yayilmayan Yayilmayan Bakla yiizey yapis1 | Diiz veya az Diiz veya az
piiriizlii piiriizlii
Bitki boyu 72.50 72.50 Baklamin bitkideki | Altta Altta
durumu
Bitki goriiniimii Toplu Toplu Tane boyu 14.50-16.49 14.50-16.49
Bitki bityiime giicii Iyi Az Tane eni 6.00< 6.00<
Yaprakta yesil renk Cok koyu Yesil Tane kalinhg: 8.00-9.49 6.51-7.99
yogunlugu yesil
Cigeklenme 56.0-62.9 49.1-55.9 1000 tane agirhgi 740.00< 600.00-
Zamam (Giin) 739.99
Salkimdaki ¢icek 5.0-6.99 3.0> Tane sekli Dairesel- Bobrek
tomurcugu sayisi Eliptik
(adet)
Bakla uzunlugu 10.51-13.49 10.51-13.49 Tohumun yandan Genis Genis
sekli
Bakla eni 13.0-15.49 13.0-15.49 Tanede renk sayis1 | Iki Bir
Bakla kalinhg: 8.50< 8.50< Tanede ana renk Beyaz Yesil veya
yesilimsi
Baklanin ug sekli Sivri Sivri Tanede ikincil ana Kirmizi Yok
renk
Bakla ug seklinin Yukar1 dogru Asagi dogru Tanede ikincil ana Cizgi seklinde Yok
yonii rengin dagilim
Baklanin enine kesiti | Yuvarlak- Armut Tohumun Orta Parlak
eliptik seklinde parlakhg:
Bakla agirhig (ort. 10 | 75.80 79.05 Taze bakla hasat 96-115 96-115
baklada) siiresi (giin)
Tohum sayis1 (ort. 10 | 5.00-5.99 5.00-5.99 Meyve tutumu Orta Orta
baklada)
Bakla zemin rengi Beyaz Yesil BBCMYV ve Yok yok
BCMNV’ye
dayanikh tipler
ikinci rengin varhg Var Yok Bitki basina bakla 151.61 114.62
sayisi
Bakla ikinci rengi Kirmizi Yok Bitki basina verim | 151.61 114.62
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4.2.2. Sirik Barbunya Genotiplerinin Dendogram Analizi

Arastirmamizda, 29 genotipe ait morfolojik veriler kullanilarak incelenen
ozellikler ve genotipler arasindaki iliskiyi belirlemek i¢in elde edilen tiim veriler
kiimeleme analizi yapabilmek icin degerlendirilmistir. Bu analiz SPSS bilgisayar
programinda bulunan WARD programi kullanilarak yapilmistir. Kiimeleme analizi
sonucunda bir dendogram elde edilmistir. Dendograma bakildiginda 4 biiyiik (A.B.C.D)
kiimeden olustugu goriilmektedir. Kendi aralarinda baglanan genotipler iizerinde 3
kiimenin birlesmesiyle olusan B biiyiik kiimesi ile 3 kiiciik kiimenin ve SU-S16’dan
gelen kol ile olusan A biiyilik kiimesi birlesmistir. Diger taraftan 4 kii¢iik kiimenin kendi
arasinda kiimelenmesi sonucu olusan C biiylik kiimesinden olusan kol, A kiimesi ile
birleserek D biiyiik kiimesini olusturmustur. Bu sonuca bakildiginda genotipler arasinda
SU-S1 ile SU-S4 genotipleri incelenen karakterler bakimindan en uzak karakterli
oldugu goriilmistiir. En yakin karakterli genotipler ise A kiimesinin elemenlar1 olan

SU-S5 ile SU-S6 nolu genotiplerdir.
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Sekil4.3. Ward Baglantisina Gore Sirik Barbunya Genotiplerin Arasindaki Yakinlik-Uzaklik
Mesafeleri

Dendrogram using Ward Linkage
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Sekil 4.4. Sirik Barbunya Genotiplerinde Morfolojik Olgiim ve Gozlemlere Gore Olusan Dendogram



Cizelge 4.16. Birbirine en uzak olan Sirik barbunya genotiplerine ait gézlemleri

S7

SU-s1 SU-s4 SU-s1 SU-s4
Gozlem No’lu No’lu Genotip | Gozlem No’lu Genotip | No’lu
Genotip Genotip
Biiyiime sekli Sirtk Sirik Bakla uzunlugu 10.51-13.49 10.51-13.49
Bitki gelisim sekli Dikdortgen Dikdértgen Bakla eni 13.00-15.49 10.51-12.99
Bitki boyu 172.50-222.49 | 222.50-272.49 Bakla kalinhg: 8.50< 8.50<
Bitki goriiniimii Toplu Toplu Bakla ikinci rengin | Yogun Zayif
yogunlugu
Bitki biiyiime giicii Orta Iyi Bakla yiizey yapis1 | Orta piiriizlii Orta piiriizlii
Bitkilerin 9680 Erken Orta Tane boyu (mm) 16.50< 10.50>
sarilmaya baslama
Ciceklenme Zamani 70.0< 70.0< Tane eni (mm) 6.00< 5.00>
(Giin)
Salkimdaki cigek 3.01-4.99 3.01-4.99 Tane kalinhg: 9.50-10.99 6.50>
tomurcugu sayisi (mm)
(adet)
Sarilma hizi Hizli Orta 1000 tane agirhg 740.00< 310.01-
©) 450.99
Sarilma giicii Giiglii Orta Tane sekli Bobrek Dairesel
Yaprakta yesil renk Koyu yesil Yesil Tohumun yandan Genis Dar
yogunlugu sekli
Baklanin ug sekli Sivri Sivri Tanede renk sayis1 | Iki Bir
Bakla ug seklinin Yukari dogru | Asagi dogru Tanede ana renk Beyaz Yesil veya
yonii yasilimsi
Baklanin enine kesiti | Yuvarlak- Cok diiz Tanede ikincil ana | Kirmizi Yok
eliptik renk
Bakla agirhigi(ort. 10 | 98.76 71.42 Tanede ikincil ana | Cizgi seklinde | Yok
baklada) rengin dagilimi
Tohum sayisi(ort. 10 | 3.01-3.99 6.00< Tohum parlakhgi Orta Orta
baklada)
Bakla zemin rengi Beyaz Yesil Taze bakla hasat 75> 75>
siiresi (giin)
ikinci rengin varhig Var Var Meyve tutumu Orta Az
Bakla ikinci rengi Kirmizi Kirmizi BBCMV ve Yok yok
BCMNYV semtom
gorniine durumu
Bitki basina bakla 17.58 7.39 Bitki basina verim | 260.50 52.82

sayisi
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5. SONUCLAR VE ONERILER
5.1. Sonuclar

Ulkemiz bitki genetik kaynaklar1 ve genetik ¢esitliligi bakimidan diinyadaki
onemli iilkeler arasinda yer almaktadir. Birgok bitki tiirii Anadolu topraklarinda dogal
olarak yetismektedir. Gen kaynaklar1 agisindan 6nemli bir zenginlige sahip oldugumuz
gorilmektedir. Dolayisiyla yerel genetik kaynaklarin toplanmasi, tanimlanmasi ve
nitelikli genotiplerin ¢esit 1slah programlarinda degerlendirilmesi biiylik Onem
tagimaktadir. Barbunyanin anavataninin Orta ve Giliney Amerika olmasina ragmen
tilkemizde barbunya yetistiriciliginin uzun yillardir yapiliyor ve ekolojik ¢esitliligin
yiiksek olmasi hem dogal hem de yapay seleksiyonlar sonucunda oldukga farkli genetik
ozelliklere sahip varyasyonlar olusmustur. Bu ¢alisma ile 23 adet oturak ve 29 adet sirik
barbunya genotiplerinde UPOV kriterlerinden yararlanilarak olusturulan &lglim ve
gbzlemlerle morfolojik karakterizasyon yapilmistir. Bu karakterizasyon icin 43 adet
morfolojik ozellik kullanilmistir. Bunlarin 1s18inda varyasyon diizeyi ve akrabalik
iligkilerinin (yakinlik-uzaklik) belirlenmesine c¢alisilmistir. Yapilan kiimeleme analizi
sonucunda oturak barbunya genotiplerinde 4 ana kiime ve 6 biiylik kiime, sirik barbunya
genotiplerinde ise 5 ana kiime ve 4 biiyiik kiimeden olustugu goriilmektedir. Bu ¢alisma
sonucunda en fazla varyasyon gosteren oturak ve sirik barbunya genotiplerinin
secilmesi ile Anadolu gen kaynaklar1 asisindan degerlendirilmis olup barbunya cesit
1slahia yonelik olan ilk asama tamamlanmaistir.

Tez galigmasi sonucunda elde edilen sonuclar asagidaki gibi 6zetlenmistir.

1. Yapilan degerlendirme sonucunda sirik barbunya genotiplerinin 13 tanesinde
(%44.82) pramit gelisim gozlemlenmis geri kalan 16 genotipte ise dikdortgen
gelisim (%55.18) gosterdigi goriilmiustiir.

2. Sirik genotiplerde bitki biiylime giiciine bakildiginda 7 genotipin (%24.13) az
oldugu. 15 genotipin (%51.72) orta ve 7 genotipin ise (%24.13) iyi oldugu
gozlemlenmistir. Bitki goriiniimiine bakildiginda 4 genotipin (%13.79) dagmik
oldugu. 19 genotipin (%65.51) orta oldugu. 6 genotipin (%20.68) ise toplu oldugu
gbézlemlenmistir.

3. Sirik barbunyalari bitki boyu yoniinden incelendiginde 72.50cm den kii¢lik boyda 1
genotipin (%3.44) bulundugu. 72.50-122.49c¢m arasinda ise 2 genotipin (%6.89)
bulundugu. 122.50-172.49cm araliginda ise 4 genotipin (%13.79) bulundugu
172.50-222.49cm arahiginda ise 15 genotipin (%51.72) bulundugu. 222.50-
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272.49cm araliinda 7 genotip (%24.13) bulunmaktadir. Oturak barbunya
genotiplerinde ise bitki boyu barbunya 23 adet genotipin tamaminda (%100) 72.50
cm> kiiclik oldugu goriilmiistiir.

. Bitkilerin %80’inin sarilmaya baslama donemleri incelendiginde erken sarilmaya
baslayan 13 genotipin (%44.82) yaninda orta donemde sarilan 14 genotip (%48.27)
bulunmaktadir. Sarilma dénemleri agisindan en dikkat ¢ceken 2 genotip (%6.89) ile
gec sarilma gosteren genotiplerdir. Sarilma hizi ve sarilma giicli parametleri dikkate
alindiginda ise sirasi ile 5 genotipin (17.24) yavas ve az. 22 genotipin (%75.86) orta
ve orta. 2 genotipin (%6.89) hizli ve giiglii. oldugu belirlenmistir.

. Oturak barbunya genotiplerinde 3 adet genotipte (%13.04) yayilan bitki tipi
goriiliirken. 20 adet genotipte (%86.95) yayilmayan bitki tipi goriilmektedir. Bitki
giiriiniimii bakimindan incelendiginde genotiplerin tamaminin (%100) toplu oldugu
sonucu ortaya ¢ikmistir. Bitki bliylime giiciine bakildiginda ise 2 genotipin (%8.70)
az. 12 genotipin (%52.17) orta. 9 genotipin ise (%39.13) iyi biiylime giicti gosterdigi
belirlenmistir.

. Yaprak ozellikleri a¢isindan incelenen sirik ve oturak barbunya genotiplerinde
yaprak yesil renk yogunlugu sirik cesitlerde; agik yesil yaprak rengi goriilen 1
genotip’in (%3.45) oldugu. 17 genotipin (58.62) yesil yaprak rengine sahip oldugu.
9 genotipin (%31.03) koyu yesil renge sahip oldugu. 2 genotipin (%6.90) ¢ok koyu
yesil renge sahip oldugu goriilmistiir. Oturak ¢esitlerde ise; 1 genotipin (%4.34)
acik yesil yaprak rengine sahip oldugu. 3 genotipin (%13.05) yesil yaprak rengine
sahip oldugu. 9 genotipin (%39.13) koyu yesil renge sahip oldugu. 10 genotipin
(%43.48) ise ¢cok koyu yesil renge sahip oldugu gozlemlenmistir.

Sirik barbunya genotiplerinde ilk ¢iceklenme zamani(giin) incelendiginde 56.0-62.9
glin arasinda 7 genotip (%24.14). 63.0-69.9 giin arasinda 15 genotip (%51.72)
goriiliirken. 70.0< giin olrak 7 genotip (%24.14) oldugu goriilmektedir. Oturak
genotiplerde yaptifimiz ayni incelemeler sonucunda ilk ¢iceklenme zamani 49.1-
55.9 giin arasinda 2 adet genotip (%8.69) bulunurken. 56.0-62.9 giin arasinda 12
adet genotip’in (%52.17) oldugu. 63.0-69.9 giin arasinda 8 adet genotip (%34.78)
bulunmasinin yanisira son olarak 70.0< 1 adet genotip (%4.34) gézlemlenmistir.
Sirik genotiplerde salkimda bulunan ¢igek tomurcugu incelendiginde ise ¢ikan
sonuglar soyle olmustur. 3.0> ¢igek tomurcugu bulunan 7 adet genotip (%24.14) ile
3.01-4.99 arasinda 14 genotip (%48.27) son olarak 5.0-6.99 arasinda bulunan
genotip ise 8 adet (%27.59) oldugu goriilmiistiir. Ayn1 zamanda oturak barbunya
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genotiplerinde salkimda bulunan ¢igek tomurcugu sayisi bakimindan yapilan
incelemeler sonucunda 3.0> 3 adet genotip (%13.04) goriiliirken. 3.01-4.99
arasinda 6 adet (%26.08) genotip 5.0-6.99 arasinda 13 adet (%56.52) genotip
olurken 9< genotip sayist ise 1 adet (4.34) oldugu goriilmiistiir.

Sirik barbunya genotiplerinde bakla uzunlugu incelendiginde 10.50> genotip sayisi
4 adet oldugu (%13.79) goriiliirken, 10.51-13.49 arasinda 14 adet (%48.27) genotip
goriilmiis, 13.50-16.49 arasinda 8 adet (%27.59) genotip bulunurken 16.50-19.49
arasindaki genotip sayist ise 3 adet (%10.35) oldugu goriilmiistiir. Oturak barbunya
genotiplerinde bakla uzunlugu incelendiginde 10.50> genotip sayisit 3 adet oldugu
(%13.04) goriiliirken, 10.51-13.49 arasinda 10 adet (%43.48) genotip goriilmiis,
13.50-16.49 arasinda 10 adet (%43.48) genotip oldugu goriilmiistiir.

Bakla eni incelenen sirik barbunya genotiplerinde 10.51-12.99 arasinda bulunan
genotip sayist 9 adet oldugu (%31.03) goriilirken, 13.00-15.49 arasinda 14 adet
(%48.27) genotip goriilmiis. 15.50-17.99 arasinda 5 adet (%17.25) genotip
bulunurken 18.00< arasindaki genotip sayist ise 1 adet (%3.45) oldugu tespit
edilmistir. Oturak barbunya genotiplerinde bakla eni incelendiginde 10.51-12.99
araliginda bulunan genotip sayist 4 adet oldugu (%17.39) gorilirken 13.0-15.49
arasinda 15 adet (%65.22) genotip bulunmus 15.50-17.99 arasinda 4 adet (%17.39)
genotip oldugu goriilmiistiir.

Bakla kalinlig1 incelenen sirik barbunya genotiplerinde 5.50-6.99 arasinda bulunan
genotip sayisi 1 adet oldugu (%3.45) goriiliirken. 7.00-8.49 arasinda 1 adet (%3.45)
genotip goriilmiis son olarak 8.50< arasinda 27 adet (%93.10) genotip oldugu
goriiliirken, oturak barbunya genotiplerinde bakla kalinligi incelendiginde 8.50<
genotip sayist 22 adet oldugu (%95.65) goriilirken 5.50-6.99 arasinda 1 adet
(%4.35) genotip oldugu goriilmiistiir.

Bakla ug¢ sekli incelenen sirik barbunya genotiplerinde 29 genotip’te (%100) sivri
oldugu gorilmektedir. Bakla uc¢ seklinin yonii acisindan incelendiginde ise
genotiplerin yukar1 ve asagi ug yonleri bakimindan sirasi ile 12 genotip (%41.38) ve
17 genotip (%58.62) oldugu goriilmektedir. Oturak barbunya genotiplerinde
baklanin ug¢ sekli 23 genotip’te (%100) sivri oldugu goriilmektedir. Baklanin ug
seklinin yonii incelendiginde ise genotiplerin 14 adet’inde genotip (%60.87) ile
yukart dogru oldugu goriiliirken 9 adet genotip (%31.13) ile asag1 dogru oldugu

goriilmektedir.
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Baklanin enine kesiti incelenen sirik barbunya genotiplerinde yuvarlak-eliptik
oldugu gozlenen genotip sayist 19 adet oldugu (%65.52) goriiliirken, armut seklinde
oldugu goézlenen 1 adet (%3.45) genotip bulunmus olup, son olarak ¢ok diiz kesite
sahip olan barbunya genotip sayist ise 9 adet (%31.03) oldugu goriilmistiir.
Baklanin enine kesiti incelenen oturak genotiplerde 9 adet genotip (%39.13)
yuvarlak-eliptik 6 adet genotip (%26.08) armut seklinde, 6 adet genotip (%26.08)
cok diiz 1 adet genotip (%4.35) sekiz seklinde bulunurken, 1 adet genotip (%4.35)
ise yuvarlak sekilde oldugu goriilmiistiir.

Bakla o6zellikleri agisindan incelenen sirik barbunya genotiplerinde ortalama bakla
agirligr (10 baklada) 122.54 g ile S.U-S29 numaral1 genotip en fazla degere sahip
olurken en az degere sahip genotip ise 35.70 gr ile S.U-S7 numarali genotip oldugu
tespit edilmistir. Oturak barbunya genotiplerinde ise 100.46 g ile S.U-O13 en fazla
bulunurken 30.15 g ile S.U-O9 en az agirliga sahip oldugu goriilmiistiir.

Baklada tohum sayisi incelenen sirik barbunya genotiplerinde 3.01-3.99 arasinda
bulunan genotip sayis1 4 adet oldugu (%13.80) goriiliirken, 4.00-4.99 arasinda 11
adet (%37.93) genotip oldugu goriilmiis, 5.00-5.99 arasinda 5 adet (%17.24) genotip
bulunurken 6.00< genotip sayisi ise 9 adet (%31.03) oldugu goriilmiistiir. Oturak
barbunya genotiplerinde ise 3.01-3.99 arasinda bulunan 3 adet genotip (%13.04)
goriilirken, 4.00-4.99 araliginda 5 adet genotip (%21.74) bulunurken 5.00-5.99
araliginda 14 adet genotip (%60.87) son olarak ise 6< genotip sayist 1 (%4.35)
oldugu goriilmektedir.

Bakla zemin rengi agisindan incelenen sirik barbunya genotiplerinde 20 adet genotip
(%68.97) ile beyaz, 7 adet genotip (%24.14) ile yesil, 2 adet genotip ise (%6.89) ile
sar1 renge sahip oldugu goézlemlenmistir. Oturak barbunya genotiplerinde ise beyaz
zemin rengine sahip 20 adet genotip (%86.96), sari zemin rengine sahip 2 adet
genotip (%8.69), yesil zemin rengine ait ise 1 adet genotip (%4.35) oldugu
goriilmektedir.

Bakla ikinci rengin varlig1 agisindan sirik barbunya genotiplerinde 27 adet genotipin
(%93.11) var oldugu goriiliirken, 2 adet genotipte (%6.89) ise bakla ikici rengi
goriilmemistir. Oturak barbunya genotiplerinde ise 20 adet genotipin (%86.96) var
oldugu goriiliirken, 3 adet oturak barbunya genotipinin (%13.04) ikinci rengin
olmadig1 goriilmektedir.

Bakla ikinci rengi agisindan incelenen sirik barbunya genotiplerinde 26 genotip

(%89.65) kirmizi renk, 1 genotip (%3.45) menekse rengine sahip iken 2 genotip’te
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(%6.89) ise ikinci renk gorilmemistir. Oturak barbunya genotiplerinde ise kirmizi
renge sahip genotiplerin 19 adet (%82.61) oldugu, menekse rengine sahip genotip 1
adet (%4.35) oldugu ve 3 adet genotipin (%13.04) ise ikinci renge sahip olmadig
gorilmiistiir.

Bakla ikinci rengin yogunlugu bakimindan incelenen sirik barbunya genotiplerinde
14 genotip (%48.28) yogun. 9 genotip (%31.03) orta, 4 genotip (%13.80) zayif. 2
genotip (%6.89) ise yogunluk goériilmemistir. Oturak barbunya genotipinde 18 adet
(%78.26) yogun oldugu, 1 adet genotipte (%4.35) orta oldugu, 1 adet genotipte
(%4.35) zayif oldugu, 3 adet genotipte ise (%13.04) ikincil rengin yogunlugunun
olmadig1 gortilmiistiir.

Bakla ozellikleri agisindan incelenen sirik barbunya genotiplerinde bakla ylizey
yapist bakimindan diiz veya az piiriizli ile orta piiriizlii degerleri gézlemlenmis
sayisal veriler olarak ise sirasi ile 20 adet genotip (%68.97) ve 9 adet genotip
(%31.03) oldugu giiriilmistiir. Oturak barbunya genotiplerinde ise diiz veya az
piiriizlii ve orta piiriizlii olarak siniflanmistir. Bunlar sirasi ile 20 genotip (% 86.96),
3 genotip (%13.04) oldugu goriilmektedir.

Oturak barbunya genotiplerinde baklanin bitkideki durumu incelenmis olup baklasi
istte bulunan genotip sayis1 9 adet (%39.13) ortada bulunan 6 adet genotip (%26.09)
altta bulunan 4 adet (%17.39) genotip ve son olarak ise ugta bulunan 4 adet
(%17.39) genotip oldugu goriilmektedir.

Sirik barbunya genotiplerinde tane boyu mm cinsinden incelendiginde 10.50>
genotip sayist 1 adet oldugu (%3.45) gorilirken. 12.50-14.49 arasinda 1 adet
(%3.45) genotip goriilmiis. 14.50-16.49 arasinda 4 adet (%13.79) genotip oldugu,
16.50< 23 adet genotip (%79.31) bulunmaktadir. Oturak barbunya genotiplerinde
ise 14.50-16.49 arasinda bulunan genotip sayis1 5 adet (%21.74) oldugu goriiliirken.
16.50< arasinda 18 adet (%78.26) genotip bulunmustur.

Sirik ve oturak barbunya genotipleri tane eni agisindan incelenmis ve sonucun tiim
barbunya genotiplerinde (%100) 6<mm oldugu goriilmiistiir.

Sirik barbunya genotiplerinde tane kalinligt mm cinsinden incelendiginde 6.50>
genotip sayisi 2 adet (%6.90) oldugu goriiliirken, 6.51-7.99 arasinda 4 adet (%13.79)
genotip goriilmiis, 8.00-9.49 arasinda 14 adet (%48.28) genotip oldugu, 9.50-10.99
arasinda ise 9 adet genotip (%31.03) tespit edilmistir. Oturak genotiplerde ise tane

kalinligt 6.51-7.99 arasinda bulunan genotip sayisi 1 adet (%4.35) oldugu
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goriiliirken. 8.0-9.49 arasinda 20 adet (%96.96) genotip. 9.50-10.99 arasinda ise 2
adet genotip (%8.69) bulunmaktadir.

1000 tane agirligr yoniinden incelenen sirik barbunya genotipleri 310.01-450.99
arasinda 1 adet genotip (%3.45), 460-599.99 arasinda 2 adet genotip (%6.90), 600-
739.99 arasinda 3 adet genotip (%10.34). 740< ise 23 adet genotipin (%79.31) var
oldugu goriilmektedir. Oturak barbunya genotiplerinde 1000 tane agirligt 1 adet
genotip’in (%4.35) 600-730.99 oldugu goriiliirken, 22 adet genotipin (%95.65)
740.0< oldugu goriilmektedir.

Tane sekli yoniinden incelenen sirik barbunya genotiplerinde 20 adet genotipin
(%68.97) bobrek seklinde, 4 adet genotipin (%13.79) dairesel-eliptik seklinde, 3
adet genotipin (%10.34) dairesel sekilde, 2 adet genotipin (%6.90) ise eliptik sekilde
oldugu goriilmektedir. Oturak barbunya genotiplerinde ise 12 adet genotipin
(%52.18) bobrek seklinde, 6 adet genotipin (%26.09) dairesel-eliptik seklinde, 3
adet genotipin (%13.04) dairesel sekilde, 2 adet genotipin (%8.69) ise eliptik sekilde
oldugu goriilmektedir.

Sirik barbunya genotiplerinde tohumun yandan sekli incelendiginde 18 adet
genotipin (%62.07) genis, 9 adet genotipin (%31.03) orta. 2 adet genotipin (%6.90)
ise dar oldugu gortilmiistiir. Oturak barbunya genotiplerinde tohumun yandan sekli
incelendiginde 15 adet genotipin (%65.22) genis, 7 adet genotipin (%30.43) orta. 1
adet genotipin (%4.35) ise dar oldugu goriilmiistiir.

Tanede renk sayis1 bakimindan incelenen sirik barbunya genotipleri bir renk ve iki
renk olarak ayrilmis sonuglar arasinda ise sirasi ile 5 genotip (%17.24) ve 24 genotip
(%82.76) bulunmustur. Oturak barbunya genotipleri bir renk ve iki renk olarak
ayrilmis sonuglar arasinda ise sirasi ile 1 genotip (%8.69) ve 22 genotip (%91.31)
olarak bulunmustur.

Tanede ara renk dagilimi yoniinden incelenen sirik barbunya genotiplerinde 24 adet
genotip (%82.76) beyaz, 4 adet genotip (%13.79) yesilimsi, 1 adet genotip (%3.45)
ise yesil veya yesilimsi olarak bulunmustur. Oturak barbunya genotiplerinde ise 21
adet genotip (%91.31) beyaz, 2 adet genotip (%8.69) ise yesil veya yesilimsi olarak
bulunmustur. Tanede ikincil ana renk yoniinden incelenen sirik barbunya
genotiplerinde 17 adet genotip (%58.62) kirmizi renge sahip, 3 adet genotip
(%10.34) bej rengine sahip, 2 adet genotip (%6.90) menekse rengine sahip, 1 adet
genotip (%3.45) kahverengi’ne sahip, 1 adet genotipin (%3.45) gri renge sahip

oldugu goriiliirken 5 adet genotip’te ise (%17.24) ikincil ana renk goriilmemistir.
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Oturak barbunya genotiplerinde ise 20 adet genotip (%86.96) kirmizi renge sahip, 1
adet genotip (%4.35) menekse rengine sahip, 2 adet genotip’te (%8.69) ise ikincil
ana renk goriilmemistir.

Tanede ikincil ana rengin dagilimi yoniinden incelenen sirik barbunya
genotiplerinde 23 adet genotip (%79.31) ¢izgi seklinde dagilim, 1 adet genotip’te
(%3.45) zerre seklinde dagilim s6z konusu iken 5 adet genotip’te (%17.24) ikincil
ana rengin dagilimi s6z konusu olmadigi goriilmiistir. Oturak barbunya
genotiplerinde ise 21 adet genotip (%91.31) ¢izgi seklinde dagilim, 2 adet genotip’te
(%8.69) ikincil ana rengin dagilimi s6z konusu olmadigi goriilmiistiir.

Sirik barbunya genotiplerinde tohumun parlakligi yoniinden incelendiginde 16 adet
genotipin (%55.17) parlak, 11 adet genotipin (%37.93) orta. 2 adet genotipin
(9%6.90) ise mat oldugu goriilmiistiir. Oturak barbunya genotiplerinde ise 18 adet
genotipin (%78.26) parlak, 5 adet genotipin (%21.74) orta oldugu gériilmiistiir.

Taze bakla hasat siiresi (giin) agisindan incelenen sirik barbunya genotiplerinde 75>
az 8 adet genotip (%27.59), 76-95 arasinda 8 adet genotip (%27.59), 96-115
arasinda ise 13 adet genotip (%44.82) oldugu gorilmiistiir. Oturak barbunya
genotiplerinde ise 75> az 1 adet genotip (%4.35), 76-95 arasinda 8 adet genotip
(%34.78), 96-115 arasinda ise 14 adet genotip (%60.87) oldugu goriilmiistiir.

Meyve tutumu agisindan degerlendirilen sirik barbunya genotiplerinde 5 adet
genotip (%17.24) yiiksek oldugu. 8 adet genotipin (%27.59) orta diizeyde oldugu,
16 adet genotipin (%55.17) az oldugu bulunmustur. Oturak barbunya genotiplerinde
ise 17 adet genotipin (%73.91) orta diizeyde oldugu, 6 adet genotipin (%26.09) az
oldugu bulunmustur.

Sirik ve oturak barbunya genotiplerinde BCMV ve BCMNV’ye dayaniklilik tipleri
incelenmis ve biitiin genotiplerde (%100) mozaik ve kok ¢iiriikligli olmadig:
gorilmiistiir.

Bitki basina bakla sayisi yoniinden degerlendirilen sirik barbunya genotipleri 4.06
ile 60.85 arasinda oldugu goriilmistiir. Oturak genotiplerde ise genotipleri 7.67 ile
24.97 arasinda oldugu goriilmiistiir.

Sirik barbunya genotiplerinde bitki basina bakla verimi yoniinden incelenmis ve
sonuglar 24.50 g ile 475.10 g arasinda oldugu goriilmistiir. Oturak barbunya

genotiplerinde ise sonuglar 59.41 g ile 213.21 g arasinda oldugu goriilmiistiir.
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5.2. Oneriler

Calismamizdan elde ettigimiz sonuclar, gore elimizde var olan genetik
kaynaklarin 1slah programlarinda kullanilabilecegi ortaya c¢ikmistir. Ancak bu
morfolojik tanimlama ¢alismalarinin molekiiler tekniklerle de desteklenmesinde yarar
oldugu diisliniilmektedir. Bu baglamda elimizde bulunan gen havuzunun islah
calismalarinda kullanilabilme potansiyeline sahip degisik ozelliklerdeki genotiplerden
olustugu ortaya konulmustur. Calismada kullanilan bazi genotipler arasinda morfolojik
karakterizasyon agisindan oOnemli derecede farkliliklar barindiriyor olmasi ileride
yapilacak 1slah caligmalarinda farkli genotiplerin ve neticede farkli ¢esit adaylarinin
cikabilecegini ve sunulan tez g¢aligmasinin basarili sonuglar ortaya koyabilecegini
gostermektedir. Bu durum o6zellikle nitelikli barbunya cesitlerinin ¢ok az oldugu
iilkemizde yeni ve agronomik acidan istiin Ozelliklere sahip firetici ve tiiketici
taleplerine uygun barbunya cesitlerinin pazara ¢ikmasmi dolayisiyla da iilke

ekonomisine katkida bulunulmasini saglayacaktir.
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